Supplemental File S2
A. Genetic sequences generated from the studied strains

1. Strain PLA 1-2

ITS
CTTCYGTAGGGGTGAACCTGCGGAAGGATCATTGAATCTATCAAACCACCCAGCGAAC
CTAAATGTCTGCGTCCTAGACCAGCCCCTCCAACAGGCTTAGGCCTTTGGGGGACCAGC
TGGCTAGGCGCCAAACCAAATTCACTCAACACAAAAACAAGTCTGAAGCTATTITCTGA
TTGACCCAGTCGATCAGTCTAACCTAAGACAACTCTCAACAACGGATATCTTGGCTCCT
ACAACGATGAAGAACGCAGCGAAATGCGATACGTAGTGTGAATTGCAGAATTCCGTGA
ACCATCGAATCTTTGAACGCATATTGCGCTCGAGGCCTCGGCCAAGAGCACGCCTGCCT
CAGGGTCATGATTACCTCACCCCTACCTACMTAGGTATTGGGTGGACCTGGCCTCCTCA
CCCGCAAGGGTGGGCTGGCTGAAGTGCAGAGATCGAACCACTGCCATATCTITGGGCCC
CCTGGAGTGCCTCGGCACCCAGGTGGGCCTGGGGGCGAGCACCGGTAGGTAGCCTAAG
GGTTATTCCGTGCGCGCTGGTGGCCGCTGGGACTGATCAAGCAGGTATTTGCCTCCGGG
TAAATAATCAACATTTGACCTGAGTTCAGACGAGACTACCCGCCGAACTTAAGCATATC
AATAAGCCSGGAGGAAA

rbcL
CCCCCCCGTAAAAAAATCAAATGGTCGTGGTCTATTAGGTTGTACTATTAAACCAAAAC
TAGGTTTATCTGCGAAAAACTACGGACGTGCTTGTTACGAATGTCTACGTGGTGGTCTA
GATTTCACAAAGGATGATGAAAACGTAAACTCACAAGCATTCATGCGTTGGAGAGACC
GTITTCTTATTCGTATCAGAAGCGATTTACAAATCACAAGCTGAAACTGGTGAAATTAAA
GGTCACTACCTAAACGCAACTGCAGGTACATGTGAAGAAATGATGAAACGTGCTGAAT
GTGCAGCAGGTTTTGGTGTTCCAATTATTATGCACGATTACCTAACAGGTGGTTTTACTG
CGAACACTTCATTATCTATTTACTGCCGTGACAATGGTCTTCTTTTACACATTCACCGTG
CTATGCACGCTGTTATTGACCGTCAAAGAAACCACGGTATGCACTTCCGTGTTTTAGCA
AAAGCTCTACGTATGTCTGGTGGTGACCACTTACACTCTGGTACTGTTGTAGGTAAACTA
GAAGGTGAACGTGAAGTTACTTTAGGTTTCGTAGATTTAATGCGTGATGCTTATGTTGAA
AAAGATCGTTCTCGTGGTATTTACTTCACTCAAGATTGGGGTGGTTTACCGGGTGTTATG
CCAGTAGCGTCTGGTGGTATTCACGTATGGCACATGCCAGTKRRRAWAAA

tufA
TTGGTTTTCAATTGCAATTGGTGAATCAGTTCAACTGACATTTTAATACGGTCACCTGGC
ATTACCATTTGTGCTTCTTTACCGTCATCAGATGTAAAAGCTTCAATTTTGCCTGTTACAT
CTGTTGTACGCATGTAAAATTGTGGTCGGTAGCCTGGGAAGAATGGAGTGTGTCGACCA
CCTTCTTCTTTTGTTAATACGTAAATTTCAGATTCGAATTTTGTGTGTGGTGTAATTACAC
CAGGTTTTGCTAGAACCATTCCACGTTGAATATCTGTTTTTTGAACACCACGTAGTAAAA
CACCTACGTTTTCACCAGCAAAACTTTCACTTAACGTTTTTTGGAACATTTCTAAACCAG
TAACTGTTGTTGTTTGTGTTTCTCTTAAACCAACAATTTCAACAGTATCACCAATCTTAAC
TGTTCCACGTTCAACACGCCCAGTAGCAACTGTACCACGACCAGTAATTGAAAAAACA
TCCTCAACAGCCATTAGGAATGGTTTATCTACATCACGTTCGGGTGTTGGAATGTATTCA
TCTACATTTTTCATTAAGTTGTAGATCTTATCAACCCATTCATTTTCACCTGGTTTTAGTGT
TGGTGATTCGCTTAATGCTTCTAACGCTAATAGCGCTGATCCAGCAATAACTGGAATTTC
ATCACCAGGGAATTCGTATTGATCTAAAGTCTCACGGATTTCTAATTCAACTAATTCTAA
TAGTTCAGGATCATCTACTTGGTCTTCTTTATTTAAGAAAACAACAATGTTTGGAACTCC
TACTTGCTTAGCTAATAGAATGTGTTCGTTAGTTTGTGGCATTGGGCCATCAGCACCAGA



TACAACTAAAATTGCACCATCCATTTGAGCTGCTCCTGTAATCATGTTTTTAACATAATC
CGCGTGACCTGGACAGTCTA

2. Strain KSI 1-3

18S
TGTCTAAGTATAAACTGCITATACTGTGAAACTGCGAATGGCTCATTAAATCAGTTATA
GTTTATTTGATGGTACCTACTACTCGGATAACCGTAGTAATTCTAGAGCTAATACGTGCG
TAAATCCCGACTTCTGGAAGGGACGTATTTATTAGATITAAGGCCAACCGAGCTCTGCT
CGTCTCTTGGTGAATCATGATAACTTCACGAATCGCATGGCCTCCGCGCCGGCGATGTTT
CATTCAAATTTCTGCCCTATCAATTGGCGATGGTAGGATAGAGGCCTACCATGGTGITA
ACGGGTGACGGAGGATTAGGGTTCGATTCCGGAGAGGGAGCCTGAGAAAYGGCTACCA
CATCCAAGGAAGGCAGCAGGCGCGCAAATTACCCAATCCTGATACAGGGAGGTAGTG
ACAATAAATAACAATACCGGGCTTTTCAAGTCTGGTAATTGGAATGAGTACAATCTAAA
TCCCITAACGAGGATCCATTGGAGGGCAAGTCTGGTGCCAGCAGCCGCGGTAATTCCA
GCTCCAATAGCGTATATTTAAGTTGTTGCAGTTAAAAAGCTCGTAGTTGGATTTCGGATG
GGACTTGCCGGTCCGTCGTTGCGATGTGCACTGGCCAGTCCTATCTTGTTGTCGGGGACT
AGCTCCTGGGCTTCACTGTCCGGGACTAGGAGCTGACGAGGTTACTTTGAGTAAATTAG
AGTGTTCAAAGCAAGCCTACGCTCTGAATACATTAGCATGGAATAACACGATAGGACT
CTGGCITATCCTGTTGGTCTGTGAGACCAGAGTAATGATTAAGAGGGACAGTCGGGGAC
ATTCGTATTITCATTGTCAGAGGTGAAATTCTTGGATITATGAAAGACGAACTTCTGCGAA
AGCATTTGTCAAGGATGTITTTCATTAATCAAGAACGAAAGTTGGGGGCTCGAAGACGAT
TAGATACCGTCCTAGTCTCAACCATAAACGATGCCGACTAGGGATTGGCAGACGTTTIT
TTGATGACTCTGCCAGCACCTTATGAGAATCAAAGTTTTTGGGTTCCGGGGGGAGTATG
GTCGCAAGGCTGAAACTTAAAGGAATTGACGGAAGGGCACCACCAGGCGTGGAGCCT
GCGGCTTAATTITGACTCAACACGGGAAAACTTACCAGGTCCAGACATAGTGAGGATTG
ACAGATTGAGAGCTCTTTCTTGATTCTATGGGTGGTGGTGCATGGCCGTTCTTAGTTGGT
GGGTTGCCTTGTCAGGTTGATTCCGGTAACGAACGAGACCTCAGCCTGCTAAATAGTTA
CTCCTACTTTGGTAGGAGGCGAACTTCTTAGAGGGACTATTGGCGTTTAGCCAATGGAA
GTGTGAGGCAATAACAGGTCTGTGATGCCCITAGATGTTYTGGGCCGCACGCGCGCTAC
ACTGATGCATTCAACGAGCCTAGCCTTGACCGAGAGGTCCGGGTAATCTTITGAAACTGC
ATCGTGATGGGGCTAGATTATTGCAATTATTAATCTTCAACGAGGAATGCCTAGTAAGC
GTGATTCATCAAATCGCGTTGATTACGTCCCTGCCCTTTGTACACACCGCCCGTCGCTCC
TACCGATTGAGTGTGTTGGTGAGGAGTTCGGATTGGCTCTTAGTGGTGGTTCGCCACCAC
CTAGAGCTGAGAAGTTCTCCAAACCGCCCCACTITAGAGGAA

ITS
GTAGGTGAACCTGCGGAAGGATCATTGAATCTATCAAACCACCCAGCGAACCTAAATG
TCTGCGTCCTAGACCAGCCCCTCCAACAGGCTTAGGCCTTTGGGGGACCAGCTGGCTAG
GCGCCAAACCAAATTCACTCAACACAAAAACAAGTCTGAAGCTATTTCTGATTGACCC
AGTCGATCAGTCTAACCTAAGACAACTCTCAACAACGGATATCTTGGCTCCTACAACGA
TGAAGAACGCAGCGAAATGCGATACGTAGTGTGAATTGCAGAATTCCGTGAACCATCG
AATCTTTGAACGCATATTGCGCTCGAGGCCTCGGCCAAGAGCACGCCTGCCTCAGGGTC
ATGATTACCTCACCCCTACCTACMTAGGTATTGGGTGGACCTGGCCTCCTCACCCGCAA
GGGTGGGCTGGCTGAAGTGCAGAGATCGAACCACTGCCATATCTTGGGCCCCCTGGAG
TGCCTCGGCACCCAGGTGGGCCTGGGGGCGAGCACCGGTAGGTAGCCTAAGGGTTATT
CCGTGCGCGCTGGTGGCCGCTGGGACTGATCAAGCAGGTATTTGCCTCCGGGTAAATAA
TCAACATTTGACCTGAGTTCAGACGAGACTACCCGCCGAACTTAAGCATATCAATAGC

rbeL
ACGGACGTGCTTGTTACGAATGTCTACGTGGTGGTCTAGATTTCACAAAGGATGATGAA
AACGTAAACTCACAAGCATTCATGCGTTGGAGAGACCGTTTCTTATTCGTATCAGAAGC



GATTTACAAATCACAAGCTGAAACTGGTGAAATTAAAGGTCACTACCTAAACGCAACT
GCAGGTACATGTGAAGAAATGATGAAACGTGCTGAATGTGCAGCAGGTTTTGGTGTTCC
AATTATTATGCNCGATTACCTAACAGGTGGTTTTACTGCGAACACTTCATTATCTATTTA
CTGCCGTGACAATGGTCTTCTTTTACACATTCACCGTGCTATGCACGCTGTITATTGACCG
TCAAAGAAACCACGGTATGCACTTCCGTGTTTTAGCAAAAGCTCTACGTATGTCTGGTG
GTGACCACTTACACTCTGGTACTGTTGTAGGTAAACTAGAAGGTGAACGTGAAGTTACT
TTAGGTTTCGTAGATTTAATGCGTGATGCTTATGTTGAAAAAGATCGTTCTCGTGGTATT
TACTTCACTCAAKATTGGGGTGGTTTACCGSGWGTTATGCCAKTAGCGTCYGGTGGYATT
CACGTATGGCACATGCCAGCTCTAKWTGARATTTTAGGGATGATGCATGTCTACAATTT
GGTGGTGGTACTYTAGGTCACCCCTTGGGGTAACSCACCCKGTGCAGMACAWACCGTG
TATCTCTAGAAKCTTGTACTCAAGCTCGTAACKAAWGTCGTAMCCTTTGCTCKTGAAGG
TG

tufA
CGTCATTATGCTCATGTAGACTGTCCAGGTCACGCGGATTATGTTAAAAACATGATTAC
AGGAGCAGCTCAAATGGATGGTGCAATTTTAGTTGTATCTGGTGCTGATGGCCCAATGC
CACAAACTAACGAACACATTCTATTAGCTAAGCAAGTAGGAGTTCCAAACATTGTTGTT
TTCTTAAATAAAGAAGACCAAGTAGATGATCCTGAACTATTAGAATTAGTTGAATTAGA
AATCCGTGAGACTTTAGATCAATACGAATTCCCTGGTGATGAAATTCCAGTTATTGCTG
GATCAGCGCTATTAGCGTTAGAAGCATTAAGCGAATCACCAACACTAAAACCAGGTGA
AAATGAATGGGTTGATAAGATCTACAACTTAATGAAAAATGTAGATGAATACATTCCA
ACACCCGAACGTGATGTAGATAAACCATTCCTAATGGCTGTTGAGGATGTTTTTTCAATT
ACTGGTCGTGGTACAGTTGCTACTGGGCGTGTTGAACGTGGAACAGTTAAGATTGGTGA
TACTGTTGAAATTGTTGGTTTAAGAGAAACACAAACAACAACAGTTACTGGTTTAGAAA
TGTTCCAAAAAACGTTAAGTGAAAGTTTTGCTGGTGAAAACGTAGGTGTTTTACTACGT
GGTGTTCAAAAAACAGATATTCAACGTGGAATGGTTCTAGCAAAACCTGGTGTAATTAC
ACCACACACAAAATTCGAATCTGAAATTTACGTATTAACAAAAGAAGAAGGTGGTCGA
CACACTCCATTCTTCCCAGGCTACCGACCACAATTTTACATGCGTACAACAGATGTAAC
AGGCAAAATTGAAGCTTTTACATCTGATGACGGTAAAGAAGCACAAATGGTAATGCCA
GGTGACCGTATTAAAATGTCAGTTGACTGATTCAACCAATTGCAATTGAAAACCAAATG
CG



B. Accession numbers of sequences obtained from GenBank for

phylogenetic analyses

Taxonomy

Accession Number

Tetraselmis ascus isolate CCAC 3902
Tetraselmis marina strain CCMP898

Tetraselmis marina strain IOAC331S
Tetraselmis marina isolate SAG 202.8
Tetraselmis sp. DS3

Tetraselmis rubens isolate Tetr_V_2_2

Tetraselmis marina

Tetraselmis sp. MBTD-CMFRI-5028
Tetraselmis sp. SC-5

Tetraselmis sp. CCMP 881
Tetraselmis suecica

Tetraselmis aff. maculata

Tetraselmis suecica

Tetraselmis chuii strain NIES-2432
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