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+ « GGGETCTCTARAGCEGETCTCTAAGEGETCTCTARGGGGTCTCTAN [CTCTAA TCTCTANGGGGICTCTAR TCTCTAAGGGGTCICTAAGGG
+ « GEGETCTCTARGEGGETCTCTARGEGETCTCTAAGEGGTCTCTAAGEGG I CTCTANGEGEI CTCTANGEGG CTCTANGGGEGIICTCTAAGGEGTCTCTAAGEG
. . GEGGTCTCTARGEGETCTCTARGEGETCTCTARGSGGTCTCTAN TCTCTAN TCTCTAX CTCTAA TCTCTARGGGGTCTCTAAGGG
. . GEGGICTCTARGEGETCTCTARGEGGTCTCTAAGEGGTCTCTAN TCTCTAN TCTCTAAGGGGICTCTAN TCTCTAAGGGGTCTCTAAGGG
« « GEGGTCTCTARGGEGEETCTCTARGEGGTCTCTARGGGGTCTCTARGEGGT CTCTANGGEGET CTCTARGGGG CTCTANGGGEGT CTCTARGGGGTCTCTAAGGG
.« GEGETCTCTAAGGGETCTC T AAGEGETCTC TAAGGGETCTCT AAGEGGI CTC TARGEGEGE I CTCTAAGGGG CTCTARGGGEEICTCTAAGGGGTCTCTAAGGE
GGGGETCTCTAAGEGETCTCTARGEGETCTCTAAGEGGTCTCTARGGGGICTCTANGGGGIICTCT AANGGGG CTCTANGGEGGEICTCTAAGGGGTCTCTARGGG
GEGGTCTCTAAGEGGTCTCTAAGEGETCTCTARGGGETCTCTANGEEGI CTCTANGCGGINCTCTANGGEG CTCTANGEGGICTCTARGGGETCTCTAAGGG
. « GEGGTCTCTARGEEGETCTCTAAGEGET CTCTARGGGGTCTCTANGGEGG I CTCTANGEGEEI CTCTANGGEG CTCTAAGGGGEICTCTARGGGGTCTCTAAGGG
TCTCTAA TCTCTAAGGGGICTCTAN TCTCTARGGGGTCTCTAAGGG
TCTCTAA TCTCTAAGGGGICTCTAA
(GEGGICTCTAAGEGGICTCTANGEGGICTCTANGGEGEG
{GEGGICTCTANGGGGIICTCTAN 'CTCTANGGGEE,
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(GGGGTCTCTAA TCTCTAAGGGGCTCTANGGGGICTCTAAGGGGTCTCTARGGG
TCTCTAA TCTCTAN CTCTAA
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(GEGGICTCTAAGEGGIICTCTAAGEGGICTCTANGEGGICTCTARGGGETCTCTARGGG
TCTCTAKN TCTCT AR GEEGICTCTAAGGEEG . o e s e e sevennneesanns
TCTCTAA TCTCTAANGGGGICTCTAN TCTCTAAGGSG. « .
(GGG CTCTARGGEGICTCTANGGEGICTCTANGEGEG] + s e v s s veransnacnaons
SEGGIICTCTAGGEGGICTCTAAGEEE] CTAGGGEGEGICTCTAGGGGGEGTCTCTAGG
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Figure S1. The conserved G-core sequence of OriL-S (A) and OriL-A (B), these sequences were derived from

NCBI (www.ncbi.nlm.nih.gov), and MEGA6 software was used for multiple sequences alignment. The

consensus G-core sequence was labeled with red.



