
Table SM2 . Sequences of the analyzed SSR and SNP loci. The sequences used for 

primer design are underscored and highlighted in bold. The microsatellite sequences are 

in italic. 

SSR Loci 

MT317577 
TTAGAAAAAAAATAACGATATTTTAGATAAAATATTGAGTATTTTGAAAATTATCAAATTGT

TAGAATGATTTAGATAAAAAGAGTTCAGATAGATAGGATTGTTTTGGATATTTCGGATAAA

CATATCCGCTTACTTTCAGGATTGATGATTGATAATTTTTTTAAAATATTTTCGAAGACTTTT

AATAGATTTTTAAATTATATATATATATATATATATATATTTGGCTATGCTATGTATATAATTAAT

ATTTGGGTTTTTAGTGATTTAAACTCCCAACTATTTTTAAATCGGAAGAAAAAC(C)TCCAACTA

AAATTTTATGTTTTTAAACCTTGAACTATTAAACCGTTAGTGATGTTAACCTTCCGTTAAAA

AATTCGTTTTTCCTAAACAGACATCCGTTAAATTGAAACGCGGTGTTTCATATAATCACATAA

AGGACACGCAATGTTTATAATCAACAAATATTTTAGTGATTTAAACCTCTAACTATTTTTAAA

TAGGATG 

 

MT317527 
TGATGAACAAAAAAAATTCACCATAATTTTTTTCGTAAACATGGTGTAGCAGTCGTTGTTAA

TTGCCTTTACGAAAGATACTTTATTTCCACGGTTTATGAAATGACCAGATAAGTCCGATATAT

ATAGTCGGATCAAACATTTTAGAATATTTCTATTTACATGATCTGTACAACATAGTCAGGAA

TGGAGAAGGAAAATGAGAATAAATCCCAACTGCTATTATCTGATATGAGATAATTAGTCACT

AAGATCATATCAGAGGGTCAACCCGCGTGACTTTGACGAAACGAAGCCCGTGTGTGTGTGT

GTGTGTGTGTGTGAGTGAAGCTGGTTAGGGTTTTGTCAGAAGGCTCGACAGAGTGTATTAGTC

GTGGTCAAGTTAGAAGAGTGTTGCTGTTCAATGGGGCTGCTGCTTGTGGGACTACAGATTCT

GCTTCTCTTTGGTTCTGAGATCCTCACGTTGGAGATTGCAACCACTAGCACATCTACCACA

CCGCTCTCATCTTCTT 

   

MT317537 
GATGAAGGTTCCGAGAACTAACCAGCTTGGTGTCAAAACCAAAGATGGGTTATACTATAAA

TTCACTGGCTTTCGTGACCAGGTTTGTGTTTTGCAGACAAGATTCCTTTGTCTTTGCTTGAAG

CTTATGTGTGTGTTCTTTTGGTGGTGTAATAGGATGTTGCGAGCCTGACAAGTTTTTTCCAAA

GTGCGTTTGGGAAAACACCTGAAGAGAAACAGCTTTCTGTTAGTGGTCGGAATTGGGGAG

AAGTGGATTTGAATGGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTTGTCCTTCGCATTTAAGCTTCTTATGT

GGATAAAGGTCTTAGCTTTATTTCTTTTTTGTTTGTGTGTGTGTGAAGGGAATAATCTGACGT

TTTTGGTTGGGGGAAAGCAAGCTTTTGAGGTGTCTCTGGCTGATGTTTCACAGACTCAGCTT

CAAGGGAAAAATGATGTTTTGTTGGAGTTTCATGTTGATGACACTGCTGGTGCCAATGAGGT

ATGATATTGTATGT  

 

MT317610 
TTAGTGATTATGCTAGGTTGAAACGGTTTTAAAAGTAAATTGCAGGTTTGTGAGAAATGGTA

ATTTGCTCGATTGAATCGGTTTTGGTATTAAACAATAAGGAAAGGTAGTTAGATTTAAGATT

ACTATTCAGATAATCAGGATTATAATGCTATATATGCCTAATAAGTTGCATGCATGATATTA

AAAAGATTGAAATATGCTAATATGTCCTCGCGTTTTAGACTCGTCTATTGATCTGATGCCG

AAAATATCGATCGATGTTTTGACAGCGATATCGATATATATATATATATATATATATTTGTCGTC

GATCGGTTACTCTATACGAGTATCGATCGATATAGCTCAGATCGAGTTGATGTGGATGCTCA

CCAAGATCATAGATCGGTTCTCGCGTATCCCTAGAGGATCTTAGCGTATGCAAGATGATGT

TAGGATGATGATTAACGAGTTAATTCATTCCAAGATCATATTCTAGTTTGCTACTCTAGGATA

AACATTAGAGTTCA 

 

MT317823 
CTCTTATTGCACCTTTCACGCCCTGAATATTAACACAATGATGTTAAAGATCCTTCCACTTAT

CACTCAGATGAAAACAAAATGCTAAAACATAACCTTAAGTGGAAATCCCAAGCATATTACA

GCTGAGACTCTGATATCTTCACTCACGGCTACCATGCAACTTACTCTGCAGAAGCATAAGAT

CACATCCAACATAGAAAGGTGCGTAACAGAACAACGTGCGAGAGAGAGAGAGAGAGAGAGA

GAGAGAGAGATCTACCTGGAACCCATTGATTTGCCAGCCAGTATCAAAGGATGACCAGGGAA

TCTAGCAGCAGTTTCTTTCACAAAATCCAGATGAAATTCAGTAAGTTTTTCAGCTTTTGGAG

GAACTCTTCTTTTCCCTCCAACAATATCTACCCACCCAGAAATTTCCACAAATTAAATTGAA



TCCCCAATAAGTTTCTATCAAGAACACGAATATTATTATTAAAAAAAAATCTAGAATTTTCA

CAGACATGGGTAATCAA 

 

SNP Loci 

DiploTSNP.045  
TCTTTTCACTCGAGAATGATCCATTTGTTAGTAGACTTTCTATTAACCATTATAAATATTGTA

TATAATGTCTTCTTTTGAGCACAGTCCCATGATTAGATATGGTTGTATATGTCTAATTAATT

TTTCTTCTCCATCGTCTCAGTGTAATAGATATGCTTGCCTTACTTGGTGGAAATATGAATGGA

CTATGGTTCCTGAATGTTCATTTCCGAGCCTACAAACTTTC(G/T)AAAGGAAGTTATACTTTG

GAGAACCAAAAGAAAGAGATCTCGTGGTTTATATCTTGGAAAACGCTTGTCACTTAAAGA

CTGTAACAATCTCGGTGAGAGACTGTAATGATGTTCAAAAACTTAAGATGATCAAAGAGTT

GGCACTTTCTTCTCGAACTTCAACTGCATGTCAACTCATATTCGAATAATCTTATGTTTATAT

TTTTATGATTTGAACTTTGCTTCTATATGTATCCGA 

 

DiploTSNP.062 
TACTTTATCAAAAACAGAAAATGTTTGGGAAAATACATGTGAGTTTTTTCGAAAGACATTCA

ATATAAGGAAACATTATAATAGACCATGTAACTTATCTCAAATTTTTTTTCTTTGGTTCTATA

TGCGTTTGAATGGTTTCTGGAAATTTTAGGTATAACCATGACTATGTTGGTTTATAGGATTA

TGTCTAAGTGATG(T/C)CGAAAAAAGAAGGAGCCTTACTGAAAATCAAATAATTTTTGAGAA

GTAATGGAACTTCATTAGATAATTGGACATCAATGCTTAAAGCCTTCTGCAACTTTAATGAC

TCTAAAAATGTTTTGATCATGAATGAGCTGAGTTATAACCAAAAAGAGTTTAGGGAAGAAA

ATGATAGAGACATCTTAAAATTGACGGATGAGCAAAGGAAGATATACAAAGAAATTATTG

ATGATGTTTTAGAAAAAGAAGGGTGTTATTTTCGTTTAT 

 

DiploTSNP.090 
TTGATGAATGATCAAAACGTATTTTATTGAGAGAAGTAACATACAAACATGCGTATAGAACT

GACTCTTAACGAAGACTATCATCTGTACGTGTTCCTGGGACATCTTTCATGTCACTGTCACGG

TGCATCTGTGCCTGATCTCCAGTGATTTCAGACACTGCCTGTTCCTTGCCCTTTTC(G/T)ATA

CCTTGAGCGCTTGAGAAGAGCTCTACAGGCTCAGACTCTGCGATCTTGCCTCCTTCAAGTGG

TGTCCCATGTTTGTATCTCACTCGTATAGCCTCGTCTTCAGACTGCTTCGCTTGAGCTGTTGC

GTAGTTTATGTCGTCTTTGTTCTTTGCCATCTTTAGGGTTTAATGAATCACGACTTGACATG

GGACCGTATATAAACAGAGTTAGGTTCTTCGTGTCACGCTCTGGACTCTCGTGTTGTGCTTAC

TTCTCTTTGTTGTGTGTTCTCTTTTGTTGACAC 

 

DiploTSNP.138 
AAATAGCATTTACTCTCTTTAACCTAGTACCTTCGATGTACACATTATATAAATACTAGTTGT

ATTGTCTTCTTCAATAATAAGAAACACATTACATTTACATGGTATCAAGAGCCTTGTAACAG

ATCCAAAATTTTCTTTCTCTCCTTTCTTCTCACTACACACCAACTCCATTCATCATGTCTACGA

CCTCTGCTGAAACAG(G/T)CGACACAAATCCACAAACCCTCCTCAATCTGAACATGACAAAC

GTCACGAAACTAACCTCCAGCAACTACATGATGTGGAGCCTCCAAGTTCAAGCTCTCCTTGA

CGGCTATGATCTCAGCAGCCACCTTGACAACTCCACTCCACCACCGCCACCAACCATAACCA

CTGACGGAACAACAGTCACAAACCCAGAGTTCGCCCTCTGGAAACGTCAAGACCGGCTAA

TCTTTAGCGGTCTCATCGGAGCCATCTCAGTTCCCA 

 

DiploTSNP.213 
GAATCCCCTACTGTCTAAGCACCGTCTACTTCTCATTTCCATTTGAACAGCAAATTGGACAAT

ACTTAACCTGAATTCACCGCGAGATGGCATCCTACTCTTTCTCGGCCTACCTGGTGGGCGG

CGTGTTGCTGGCGGGAAGAGCAACCCATTGTCTCCTTCCACACCCATCTTAATTGATGTTATG

TTGGTGTGGTCAACGGGATTGATGCTTCCACTGTAAGCCATTGCCCAGTATGCGGTGCTGTA

AACTGGGT(T/C)GACCTTACTCTCCACAGACTCTTTAGCATAAATGCCCGCAGCCATATCAT

GAACACACGGTATGGCTAGCGCTTCAAACTCCTTGCAAGACCATTTTTTGTTCACCAGATCG

ACTCTTGAATACATTCCATTTTCATCCACAACCTCGTACTCTCCCTCTATGATGTGGTGGACA

CCATATTCTGAACCCTCGCTAAAGTTTTTTGCCAA 

 

DiploTSNP.220 
AAATGTACGCCGTGCAATGCAAGATATTGATCTTGGTAGCAATGATGCTCCTTTTGTGCTAC

CTGTTGATGTGGTGAATCGGGCTGCTGAAGAAAATATATTCATTCTGGTGGGGAGTCCAACG



ATGCCACGGAAACAGAATCTCAGAGGCATCATCTCTACGATGCCAAGAGTTTGGGGGTTA

GAAGGGATTGTTCGTGGGCAAATTATGGAAGGAAGAAGATTCCAATTCATCTTTCCAAGTGA

GGAAT(T/C)GATGGACAACGTACTCAGACGTGGTCCGTGGGCTTATGCAGATAGGATGATCA

CGCTTCAGAAGTGGACTCCGTTGATGGATTTGGCTTTGTTGAACTTCATTCCTTTTTGGATTC

AAGTTCGTGGGATACCTTTCCAGTACATGAATCGTTAAGTGGTGATCAATATTGCAAGATT

GATGGGGCAATACATCCAAGTGGATTACAATGAAGAACTTGTAGGGCGTTTGGAGTTTGTTC

GTATCAGACTTAATTGG 

 

DiploTSNP.270 
AAATAGGTGGCTTATCAGTTTTTCACACTCCACTTGTGTCAGGCACACATTATAAGCATCGA

GTCACATGCCCTGACTCAGTTCTAATGAGTTCGTCGTTCGCCATTAGCTTTTTACATCTATA

AATATATTAAGTGACATCTCAATGTTTATTGCAAACCTAGTTTTTTTTTTCATAAGGCTTCTTT

TC(A/G)AGTAGTTTGCACAAAGTAGAGAGTGAATAAAATATAATAGAATGTATGCATTAGTA

GAATTTGACTTGGTTCTCCATTACAATGGCCACGCTGCATGTGCAATATCTTTCAAGAACGA

AGGTGATGATGACGATGATGTAGTCTATGATTACGCTCCAGCTGCATGAGTCAATCATCTTT

AGTTATGACGTCTTCACCACCAGGAAGAGATAAGCTTTTCTAGCTAGCTAGATACAACCCT

AATTAGCAATATATGTATTTTTAGCAATATATGTAT 

 

DiploTSNP.290 
CCACCTTAATGTGTGCTGAGCTGGATTAGTGTAAAGATGAGTGATATATCAAAATTAACTAG

TGAAAATGTGCGAAAGAGATGCTATCGGCTTTCATGAACCTTATTGTGTAATCAATCATAA

AAGGCTTTACTGCACAATGTATACAAATTAGAAAGCTGATGAGAAGTAAACAATTTGCAAT

ACAAACTAAAGAAACTGGTAAAGAAAAATAGTGGTCTTTGATATAGGAATCTACG(T/C)CGA

TTATGTGCCCATCATATCCCCATCTGTTAATAACTTCAACACATCAGCTCATCGGTTAGAAC

TGAGGACGTACCATCCTCGTCTTTTTTTATCATTTGCAATTGCATTGTTACCGGCACATCAGC

TCATCGGTTGTTCACTGATCCGAAATTATTATATACTGTACTACTTTTTTAAAATGTCGGCAA

GGAAATAGTCATCTGAATTATTTTATGGTTCAGAACT 

 

DiploTSNP.448 
GGTTTCTCTATAGTGCGGAGGGGTTTTGGATGGTTGCTCGACCTCATGAAATGCCGATCTGG

AGGTTGATCTGGTTCTCGAGTTTGGCTGGATATGTGTCAGATCTACTTCGGAGAGTTTTCCA

AAATGTCAAAGTGTCACTTCCTTTTCATTTCTGGATAGCTACACTGCATCCTCTTGTCTCCAT

CTCTCTCATTTTTCGGTTTTTTCGT(A/C)GAGGTTTGAGGCTTTCATCAGGAACATCTTTGCTT

ATCATTCTTGCAATAATTTAGCATGACGATTCTGCATGATTGGACTTCCTTTCAACTACCTCG

GCTGTTTTTGGAGCTTTTGCCTCCTCTAATTTTTATAGTTCCAGAAGGAACATGACTGATGT

TTTACTTTGCATTTTTCTATTTTCTGAAGCTGTAGTCATTTATGAATGTTTTTCTCGAGTGAAG

GGACCGATGTTGAGTGCTTAAAACCTCTTCA 

 

 


