
Table S2: Single Nucleotide Polymorphisms (SNPs) in three 3 common introgressed regions (CIRs)

Chromosome pos ref DRD DRD_depth DRD45NC DRDSBA DRD45NC_depth 45NC

Cla97Chr10 29385009 A A 22|22 A A 22|22 T

Cla97Chr10 29419696 A A 17|18 A A 18|18 T

Cla97Chr10 29425958 T T 15|15 T T 29|29 C

Cla97Chr10 29427454 A A 19|19 A A 19|19 G

Cla97Chr10 29428130 A A 26|26 A A 23|23 G

Cla97Chr10 29428358 G G 16|16 G G 29|29 A

Cla97Chr10 29431146 G G 14|14 G G 19|19 A

Cla97Chr10 29440068 G G 17|17 G G 25|25 T

Cla97Chr10 29442713 A A 24|24 A A 19|19 G

Cla97Chr10 29442794 G G 33|33 G G 21|21 A

Cla97Chr10 29443115 G G 23|23 G G 17|17 C

Cla97Chr10 29443243 A A 14|14 A A 17|17 G

Cla97Chr10 29444589 T T 12|12 T T 25|25 C

Cla97Chr10 29445010 A A 26|26 A A 15|16 T

Cla97Chr10 29447001 T T 12|12 T T 31|31 C

Cla97Chr10 29447460 C C 14|14 C C 28|29 T

Cla97Chr10 29452466 A A 17|17 A A 21|21 T

Cla97Chr10 29453166 C C 20|20 C C 27|27 T

Cla97Chr10 29453946 G G 17|17 G G 27|27 A

Cla97Chr10 29454665 T T 19|19 T T 22|22 A

Cla97Chr10 29455194 C C 18|18 C C 33|33 A

Cla97Chr10 29455285 C C 19|19 C C 26|26 A

Cla97Chr10 29456074 G G 18|18 G G 26|26 A

Cla97Chr10 29456093 A A 19|19 A A 23|23 G

Cla97Chr10 29456508 A A 16|16 A A 28|28 G

Cla97Chr10 29457583 G G 18|18 G G 15|15 T

Cla97Chr10 29457926 C C 15|15 C C 27|27 T

Cla97Chr10 29457999 T T 13|13 T T 28|28 A

Cla97Chr10 29458292 G G 17|17 G G 32|32 A

Cla97Chr10 29459085 T T 22|22 T T 27|27 C

Cla97Chr10 29459565 G G 19|19 G G 34|34 A

Cla97Chr10 29459744 T T 16|16 T T 25|25 C

Cla97Chr10 29460107 G G 13|13 G G 17|17 T

Cla97Chr10 29460801 A A 7|7 A A 16|16 G

Cla97Chr10 29460810 A A 7|7 A A 17|17 G

Cla97Chr10 29460826 A A 8|8 A A 14|14 G

Cla97Chr10 29461089 C C 7|7 C C 21|21 A

Cla97Chr10 29461181 C C 17|17 C C 25|25 T

Cla97Chr10 29461369 T T 20|20 T T 26|26 C

Cla97Chr10 29461632 T T 20|20 T T 28|31 C

Cla97Chr10 29461878 C C 21|21 C C 29|29 A

Cla97Chr10 29461945 C C 21|21 C C 25|25 T

Cla97Chr10 29462031 C C 14|14 C C 32|32 T

Cla97Chr10 29462275 T T 13|13 T T 24|24 A

Cla97Chr10 29462519 C C 19|19 C C 29|29 T

Cla97Chr10 29462748 C C 20|20 C C 31|31 T

Cla97Chr10 29463298 C C 18|18 C C 32|32 T



Cla97Chr10 29463963 A A 27|27 A A 32|32 G

Cla97Chr10 29464899 C C 18|18 C C 22|22 A

Cla97Chr10 29465058 C C 28|28 C C 32|32 T

Cla97Chr10 29466918 G G 23|23 G G 22|22 A

Cla97Chr10 29466965 T T 22|22 T T 27|27 A

Cla97Chr10 29467685 A A 21|21 A A 34|34 G

Cla97Chr10 29468398 T T 15|15 T T 23|23 A

Cla97Chr10 29468454 C C 24|24 C C 23|23 T

Cla97Chr10 29468469 T T 25|25 T T 24|24 C

Cla97Chr10 29470884 C C 22|22 C C 18|18 A

Cla97Chr10 29470890 T T 21|21 T T 18|18 C

Cla97Chr10 29473197 C C 19|19 C C 23|23 T

Cla97Chr10 29476334 T T 18|18 T T 23|23 C

Cla97Chr10 29476855 G G 21|21 G G 37|37 A

Cla97Chr10 29479816 A A 18|18 A A 30|30 G

Cla97Chr10 29481002 A A 27|27 A A 33|33 T

Cla97Chr10 29481030 C C 24|24 C C 26|26 T

Cla97Chr10 29530475 T T 18|18 T T 36|36 C

Cla97Chr10 29533171 G G 16|16 G G 11|11 A

Cla97Chr10 29537693 G G 21|21 G G 18|18 A

Cla97Chr10 29538043 G G 33|33 G G 26|26 C

Cla97Chr10 29548144 A A 18|18 A A 27|27 T

Cla97Chr10 29556663 G G 27|27 G G 44|44 A

Cla97Chr10 29557773 A A 13|13 A A 21|21 T

Cla97Chr10 29569235 A A 24|24 A A 24|24 G

Cla97Chr10 29570254 C C 21|21 C C 17|17 T

Cla97Chr10 29570514 G G 31|31 G G 21|21 A

Cla97Chr10 29580134 A A 14|15 A A 21|21 T

Cla97Chr10 29580772 A A 15|15 A A 20|20 T

Cla97Chr10 29582180 T T 14|14 T T 23|23 C

Cla97Chr10 29586177 C C 17|17 C C 25|25 T

Cla97Chr10 29586628 T T 22|22 T T 23|23 C

Cla97Chr10 29587047 T T 22|22 T T 12|12 C

Cla97Chr10 29592118 T T 16|16 T T 28|28 A

Cla97Chr10 29592764 A A 27|27 A A 25|25 T

Cla97Chr10 29596687 T T 10|10 T T 14|14 C

Cla97Chr10 29602266 C C 24|24 C C 26|26 A

Cla97Chr10 29612076 C C 29|29 C C 31|31 A

Cla97Chr10 29612999 G G 19|19 G G 19|19 T

Cla97Chr10 29616384 A A 31|31 A A 29|29 T

Cla97Chr10 29634487 A A 22|22 A A 19|19 G

Cla97Chr10 29634777 G G 22|22 G G 20|20 A

Cla97Chr10 29642692 A A 21|21 A A 27|27 G

Cla97Chr10 29663135 G G 9|9 G G 27|27 A

Cla97Chr10 29663323 C C 18|18 C C 24|24 A

Cla97Chr10 29667313 T T 12|12 T T 27|27 C

Cla97Chr10 29667399 G G 13|13 G G 25|25 A

Cla97Chr10 29667829 T T 14|14 T T 15|15 C

Cla97Chr10 29667931 A A 18|18 A A 15|15 G

Cla97Chr10 29668814 A A 22|22 A A 36|36 C



Cla97Chr10 29668826 A A 22|22 A A 30|30 G

Cla97Chr10 29668996 A A 18|18 A A 31|31 G

Cla97Chr10 29670535 T T 31|31 T T 38|38 G

Cla97Chr10 29670723 C C 22|22 C C 17|17 T

Cla97Chr10 29670872 T T 22|22 T T 33|33 A

Cla97Chr10 29670962 A A 28|28 A A 41|41 T

Cla97Chr10 29671708 T T 20|20 T T 20|20 A

Cla97Chr10 29675580 G G 5|5 G G 8|8 A

Cla97Chr10 29676339 T T 21|21 T T 24|24 C

Cla97Chr10 29677836 A A 9|9 A A 8|8 T

Cla97Chr10 29678169 C C 25|25 C C 15|16 T

Cla97Chr10 29682757 C C 13|13 C C 18|18 T

Cla97Chr10 29686212 T T 19|19 T T 22|22 C

Cla97Chr10 29689363 G G 20|20 G G 32|32 A

Cla97Chr10 29691236 A A 25|25 A A 13|13 T

Cla97Chr10 29693902 C C 32|32 C C 33|33 T

Cla97Chr10 29696337 T T 21|21 T T 37|37 G

Cla97Chr10 29696965 A A 26|26 A A 25|25 C

Cla97Chr10 29701102 T T 28|28 T T 34|34 C

Cla97Chr10 29701427 G G 35|35 G G 25|25 T

Cla97Chr10 29702684 C C 23|23 C C 25|25 T

Cla97Chr10 29705538 C C 33|33 C C 25|25 T

Cla97Chr10 29706274 C C 22|22 C C 29|29 A

Cla97Chr10 29710794 T T 21|21 T T 24|24 C

Cla97Chr10 29712390 G G 10|10 G G 22|22 C

Cla97Chr10 29712772 T T 11|11 T T 19|19 C

Cla97Chr10 29713911 G G 25|25 G G 27|27 A

Cla97Chr10 29714236 G G 23|23 G G 25|25 C

Cla97Chr10 29715035 G G 25|25 G G 24|24 A

Cla97Chr10 29715935 G G 18|18 G G 19|19 A

Cla97Chr10 29720960 A A 30|30 A A 32|32 G

Cla97Chr10 29721039 T T 24|24 T T 25|25 C

Cla97Chr10 29724360 G G 18|18 G G 26|26 A

Cla97Chr10 29725056 T T 20|20 T T 28|28 C

Cla97Chr10 29725293 C C 24|24 C C 25|25 A

Cla97Chr10 29759694 C C 18|18 C C 21|21 T

Cla97Chr10 29762765 G G 23|23 G G 21|21 A

Cla97Chr10 29782306 A A 20|20 A A 28|28 G

Cla97Chr10 29790057 T T 18|18 T T 25|25 C

Cla97Chr10 29792075 A A 27|27 A A 28|28 G

Cla97Chr10 29819233 G G 11|12 G G 16|19 A



45NC_depth DRDSBA DRDSBA_depthSBA SBA_depth Genic/IntergenicTranscript.featureFeature Description

16|16 A 11|11 T 9|9 Intergenic

12|12 A 14|14 T 8|8 Intergenic

25|25 T 33|33 C 30|30 Cla97C10G199460 promoter

15|15 A 10|10 G 7|7 Intergenic

14|14 A 29|29 G 19|19 Intergenic

34|34 G 33|33 A 27|27 Intergenic

15|15 G 17|17 A 18|18 Cla97C10G199470Cla97C10G199470.1:IntronIntron ARM repeat superfamily protein

24|24 G 29|29 T 26|26 Cla97C10G199470Cla97C10G199470.1:CDS,exonCDS,exon ARM repeat superfamily protein

24|24 A 26|26 G 16|16 Intergenic

22|22 G 28|28 A 22|22 Intergenic

18|18 G 21|21 C 15|15 Intergenic

24|24 A 21|21 G 8|8 Intergenic

22|22 T 30|30 C 24|24 Intergenic

17|19 A 28|28 T 20|20 Intergenic

24|24 T 35|35 C 41|41 Cla97C10G199480Cla97C10G199480.1:CDS,exonCDS,exon Protein of unknown function (DUF288)

26|26 C 28|28 T 38|38 Cla97C10G199480Cla97C10G199480.1:IntronIntron Protein of unknown function (DUF288)

29|29 A 17|17 T 15|15 Intergenic

31|31 C 24|24 T 25|25 Intergenic

22|22 G 40|40 A 22|22 Intergenic

25|25 T 28|28 A 30|31 Intergenic

24|24 C 28|28 A 21|21 Intergenic

33|33 C 26|26 A 31|31 Intergenic

30|30 G 33|33 A 24|24 Cla97C10G199490Cla97C10G199490.1:IntronIntron 40S ribosomal protein S2-3-like

27|28 A 35|35 G 26|26 Cla97C10G199490Cla97C10G199490.1:IntronIntron 40S ribosomal protein S2-3-like

22|22 A 34|34 G 22|23 Cla97C10G199490Cla97C10G199490.1:IntronIntron 40S ribosomal protein S2-3-like

22|22 G 18|18 T 22|22 Cla97C10G199490 promoter

12|12 C 12|12 T 7|7 Cla97C10G199490 promoter

14|14 T 13|13 A 8|8 Cla97C10G199490 promoter

26|26 G 25|25 A 17|17 Cla97C10G199490 promoter

17|17 T 29|29 C 29|29 Intergenic

29|29 G 26|26 A 25|25 Intergenic

25|25 T 20|20 C 15|15 Intergenic

19|19 G 24|24 T 10|10 Intergenic

8|8 A 11|11 G 4|4 Intergenic

7|7 A 10|10 N 0|2 Intergenic

6|6 A 7|7 N 0|2 Intergenic

7|7 C 14|14 A 8|8 Intergenic

14|14 C 26|26 T 21|21 Intergenic

10|10 T 38|38 C 15|15 Intergenic

9|9 T 37|37 C 13|13 Intergenic

15|15 C 31|31 A 15|15 Intergenic

9|9 C 33|33 Y 1,8|9 Intergenic

16|16 C 25|25 T 14|14 Intergenic

17|17 T 43|43 A 8|8 Intergenic

21|21 C 34|34 T 18|18 Intergenic

25|25 C 25|25 T 33|33 Intergenic

21|22 C 40|40 T 33|33 Intergenic



17|17 A 47|47 G 24|25 Intergenic

20|20 C 46|46 A 24|24 Intergenic

22|23 C 26|27 T 30|30 Intergenic

17|17 G 17|17 A 17|17 Intergenic

21|21 T 28|28 A 18|20 Intergenic

29|29 A 21|21 G 33|33 Intergenic

19|19 T 30|30 A 28|28 Intergenic

20|20 C 28|28 T 31|31 Intergenic

22|22 T 28|28 C 31|31 Intergenic

15|15 C 21|21 A 20|20 Cla97C10G199500 promoter

19|19 T 25|25 C 19|19 Cla97C10G199500 promoter

18|18 C 29|29 T 28|28 Cla97C10G199500Cla97C10G199500.1:IntronIntron kinesin-4-like

28|28 T 45|45 C 38|38 Cla97C10G199500Cla97C10G199500.1:IntronIntron kinesin-4-like

23|23 G 29|29 A 33|33 Cla97C10G199500Cla97C10G199500.1:CDS,exonCDS,exon kinesin-4-like

23|23 A 20|20 G 33|33 Intergenic

24|24 A 41|41 T 25|25 Intergenic

21|21 C 35|35 T 25|25 Intergenic

22|22 T 14|14 C 16|16 Intergenic

26|26 G 14|14 A 13|13 Cla97C10G199550 promoter

30|30 G 25|25 A 16|16 Intergenic

33|33 G 26|26 C 29|29 Intergenic

20|20 A 36|36 T 30|30 Cla97C10G199570Cla97C10G199570.1:CDS,exonCDS,exon Arf GTPase activating protein

32|32 G 25|25 A 22|22 Cla97C10G199580Cla97C10G199580.1:IntronIntron Carboxypeptidase

21|21 A 20|20 T 16|16 Cla97C10G199580Cla97C10G199580.1:IntronIntron Carboxypeptidase

31|31 A 38|38 G 17|17 Cla97C10G199590Cla97C10G199590.1:IntronIntron regulation of nuclear pre-mRNA domain-containing protein 1B-like

18|18 C 30|30 T 24|25 Cla97C10G199590Cla97C10G199590.1:IntronIntron regulation of nuclear pre-mRNA domain-containing protein 1B-like

18|18 G 34|34 A 29|29 Cla97C10G199590Cla97C10G199590.1:IntronIntron regulation of nuclear pre-mRNA domain-containing protein 1B-like

27|28 A 23|24 T 16|16 Cla97C10G199590Cla97C10G199590.1:IntronIntron regulation of nuclear pre-mRNA domain-containing protein 1B-like

19|19 A 25|26 T 26|26 Cla97C10G199590Cla97C10G199590.1:IntronIntron regulation of nuclear pre-mRNA domain-containing protein 1B-like

27|27 T 29|29 C 29|29 Cla97C10G199590Cla97C10G199590.1:IntronIntron regulation of nuclear pre-mRNA domain-containing protein 1B-like

34|34 C 39|39 T 26|26 Cla97C10G199590Cla97C10G199590.1:IntronIntron regulation of nuclear pre-mRNA domain-containing protein 1B-like

12|12 T 28|28 C 12|12 Cla97C10G199590Cla97C10G199590.1:IntronIntron regulation of nuclear pre-mRNA domain-containing protein 1B-like

25|25 T 20|20 C 26|26 Cla97C10G199590Cla97C10G199590.1:IntronIntron regulation of nuclear pre-mRNA domain-containing protein 1B-like

25|25 T 37|37 A 32|32 Cla97C10G199590Cla97C10G199590.1:IntronIntron regulation of nuclear pre-mRNA domain-containing protein 1B-like

18|18 A 47|47 T 34|34 Cla97C10G199590Cla97C10G199590.1:IntronIntron regulation of nuclear pre-mRNA domain-containing protein 1B-like

14|14 T 32|32 C 14|14 Intergenic

24|24 C 43|43 A 24|24 Cla97C10G199600Cla97C10G199600.1:CDS,exonCDS,exon membrane steroid-binding protein 2-like

31|31 C 38|38 A 39|39 Cla97C10G199630 promoter

19|19 G 37|37 T 28|28 Cla97C10G199630Cla97C10G199630.1:IntronIntron protein PLANT CADMIUM RESISTANCE 10

15|15 A 20|20 T 12|12 Intergenic

35|35 A 19|19 G 23|23 Intergenic

26|26 G 21|21 A 20|20 Intergenic

22|22 A 40|40 G 37|37 Intergenic

21|21 G 20|20 A 20|20 Intergenic

33|33 C 27|27 A 26|27 Intergenic

19|19 T 11|11 C 7|7 Intergenic

19|19 G 20|20 A 7|7 Intergenic

22|22 T 19|19 C 18|18 Intergenic

22|22 A 28|28 G 38|38 Intergenic

16|16 A 20|20 C 20|20 Intergenic



14|14 A 19|19 G 18|18 Intergenic

29|29 A 19|19 G 25|25 Intergenic

38|38 T 36|36 G 35|35 Intergenic

20|20 C 32|32 T 19|19 Intergenic

28|28 T 35|36 A 34|34 Intergenic

27|27 A 29|29 T 21|21 Intergenic

17|17 T 22|22 A 20|20 Intergenic

7|7 G 12|12 A 7|7 Cla97C10G199740Cla97C10G199740.1:IntronIntron 14 kDa zinc-binding protein

16|16 T 42|42 C 21|21 Cla97C10G199740 promoter

11|11 A 7|7 T 4|4 Intergenic

25|25 C 38|38 T 26|26 Intergenic

3|3 C 9|9 T 3|3 Cla97C10G199750Cla97C10G199750.1:IntronIntron MYB transcription factor

18|18 T 20|20 C 16|16 Intergenic

36|36 G 39|39 A 29|29 Intergenic

15|15 A 19|19 T 16|16 Cla97C10G199760 promoter

27|27 C 43|43 T 28|28 Cla97C10G199760Cla97C10G199760.1:IntronIntron Ribosome production factor-like protein

27|27 T 35|35 G 26|26 Intergenic

30|30 A 21|21 C 7|7 Cla97C10G199770 promoter

22|23 T 41|41 C 33|33 Cla97C10G199780Cla97C10G199780.1:IntronIntron Unknown protein

23|23 G 45|45 T 29|29 Cla97C10G199780Cla97C10G199780.1:IntronIntron Unknown protein

16|16 C 33|33 T 23|23 Cla97C10G199780Cla97C10G199780.1:IntronIntron Unknown protein

29|29 C 33|33 T 30|30 Cla97C10G199780Cla97C10G199780.1:IntronIntron Unknown protein

21|21 C 39|39 A 27|27 Cla97C10G199780Cla97C10G199780.1:IntronIntron Unknown protein

20|20 T 42|42 C 24|24 Cla97C10G199780Cla97C10G199780.1:IntronIntron Unknown protein

21|21 G 33|33 C 27|27 Cla97C10G199780Cla97C10G199780.1:IntronIntron Unknown protein

11|11 T 17|17 C 25|25 Cla97C10G199780Cla97C10G199780.1:IntronIntron Unknown protein

21|21 G 23|23 A 25|25 Cla97C10G199780Cla97C10G199780.1:IntronIntron Unknown protein

31|31 G 36|36 C 32|32 Cla97C10G199780Cla97C10G199780.1:IntronIntron Unknown protein

35|35 G 29|29 A 38|38 Cla97C10G199780Cla97C10G199780.1:IntronIntron Unknown protein

27|27 G 35|35 A 29|29 Cla97C10G199780Cla97C10G199780.1:IntronIntron Unknown protein

35|35 A 21|21 G 39|40 Cla97C10G199780Cla97C10G199780.1:IntronIntron Unknown protein

22|22 T 38|38 C 28|28 Cla97C10G199780Cla97C10G199780.1:IntronIntron Unknown protein

20|20 G 30|31 A 32|32 Cla97C10G199780Cla97C10G199780.1:IntronIntron Unknown protein

25|25 T 23|23 C 22|22 Cla97C10G199780Cla97C10G199780.1:IntronIntron Unknown protein

25|25 C 34|34 A 26|26 Cla97C10G199780,Cla97C10G199790Cla97C10G199780.1:IntronIntron,promoterUnknown protein

15|15 C 12|12 T 9|9 Cla97C10G199800Cla97C10G199800.1:IntronIntron Pleiotropic drug resistance transporter

18|18 G 25|25 A 16|16 Cla97C10G199800Cla97C10G199800.1:IntronIntron Pleiotropic drug resistance transporter

30|30 A 22|22 G 22|22 Cla97C10G199810Cla97C10G199810.1:IntronIntron Pleiotropic drug resistance transporter

24|24 T 34|34 C 16|16 Cla97C10G199810 promoter

35|35 A 25|25 G 21|21 Intergenic

21|21 G 13|13 A 10|10 Intergenic



Interpro GO GO.desc EC.number Flanking_seq.(600bp) Allele

AAAAATGAAAAATTTCGGAATATTAATGAGATTTACAATTTTCTTAATGTCGTTATTGGGTACCACTAATTTGATTAAGGGTTTTAAATAAAATGAATGTCAAACCATGAGATTTTTCTCTTAAAAAACAGAAAAAGAGGAAGAAAGAATTTGGTTTATGTAATGAATAATAATTAGTCTTTGAAACTAATCAACATTTTAGCAACTTCCTTAGACCGCAGGTTTGAGTTTTAATATAATCTTTTCTTAGAAAATGCAATCTTCTAACATCTGTTGTATATGCTACTTCTAAATAATAAT[A]ATTATTATAATAATATTAACAATAATAATAATTGTCTTATACTAAGTTTTATTTTTAAAAGATTTGAGAGCGTACTAAATAATATAGTATTTTAGTAGTTTACAACTTCACAAGACCACAAGTTTTATTAAATAACGTGAAATTTTGATTTAATGTTAGCCAAGGGAGGTGGATTTGAAACATTATTGAGAATATGTTTTAGTAATCTTTTAAACTTTTTTTTTAGTTTATTATCCTTGATGACTTTTTTTTTTAAGATTTTTTTTTTTTTGGGTAATACTTTCAACACCTATCAACAGTA/T

AATATAAAGGGTCAAATTGGAACATGATGGCCATATAAATATTAAGTCGTAAATTTACTAATCATAGAATCATCAATTAATTTTTAGGTTAATTTAGTTTTGATGTGTTTAATTTTTTTAATACGAATAGACAAAATAAATAAACAAAAACATATAAAAACAACAAATGTCTTCTAAAAAGACAGAAAATAAAATTAATAGATATAGACAACATACAGCAGTACAAAACAGAATACAAGAAGCTGTCTTAGTTTTGTTCCCACCTTAAAAAAAAAGAAATAAAAATAATAATAATAATAA[A]AAAAAAAAAAGTTGTCATCAAGTTGTCAACTTCATCATTAAAGGATTCTATATATATATATAATTGTTTTTGTTTATAAGATTAGAGTAATGGAGTTTTTGTACCTAATTAAATCTGGCCCAAGATTTAAGTTTGTTCAAAAAATGGCATTTTGCTTATGTCATTCGTGTGTAAAAATACCATTTAGTTCCCAAATCGAGTGCAAGTACTTATGTTCAAATGAATTCTTGTTCCTTCCTCTCGTTTTTCACTCCTTCCTTTTGTTTCTCATTAGAAACAACTGCAACATTTTTTTTTCCGA/T

TGGGTATGGTTTTGATTGGACATAGATTACCTTAGGAATGTCTGAACGACATTGGTCCTGTTGACGACGTTGTCGGATTCCAATGTGGTGGCGGTCGATCAACGTTGATTGGCATTTGACATAATATTTTACATTTTTATTAGAGAAAAAGTAGGCCTTTTTGCAGAATGTTTTAGTAGATAAAAGTAGGCTCATTGACTCCACCGTTCATTTCATTTATCCAGATAAGGAGATTCCGAATTAAATATTCATTAACATTCGTATATAGATGAGTTATGTTCGCTTTAACATTTTTTTCTA[T]ATTTTTTAATCTAGTCTGTACTTAGTTAGAGACAGATACCTCTGCCAATAAGTAAACCGTGCGTTAAAATCAAAGTTCATCTTATTAATTATTAATGTTGATAAGTGTTCCTAAGTTATCATCGATTAAAGTTTAGATTTGTAGTTCAAATCACATACTTCTTATTGTACTAAAAAAACAATAATGTATAGATCTATAGAAGGGATCATTGCATACATTGAATATCGTTTTCTTCAAATATATATCAGTGTCTCGCATTGGTGTTTAAGATCAAACTAAAAATTACTTCTTGAAATATAAT/C

AATTGAGGGTTATAAGAATATCTTAGCTAATTTAAAATAAAATCATTAAATATATATACACTCTCTAAAAGGGATTTGGACTCTTGATTTCCCGAAGAGGGAATTTAATCATACTTATTAAATAATTTTTATTATTCATTTATATATTTTAGACATTTGAATACAGATCCCGTATATTCTATAAATGGGCCAATATTACAACGTCAATTTTCATATATTATATTATTATTTTTTCTTTCTATTGCCATATCTTTTTTTTCACCCAATTTTGTTTTTTCTTAAATTTTTATTCATATAATT[A]TTTTAATTGGCAAAACTTCTCGAAGTTTTTGAATGACAGAGAGTTACATTTTTTTATATTTTGAAATATCTCCTATCAATTTTTTTCATTTAAAACAATCATTAATAAATTTATTAATTTAATTAAAATATATACTTATTTATCTATTAAATTAAATAATATTTGAACAAAGTAGTTTTAATTATGAGATTTTTTCATGGAATTTAAATAATTATTTATTTTACAAAATCAAACAATATGTGAAACTAAACAATAATATTTAGATATATCAGTGATATAGAGATCCTTCCATTCCTATTGA/G

TTAATTTATATAAATTGAAGATCATACATCATCTATTTATATGTAGTGCCTTACACAATTGATAATAATAATAACAAAAAATTAATTAATAAATAAAAATAATTCAAATGCTTTTTATTTATTAAATTAAATAATAGTTGGAACCAAATAATTAAATGATAATAGACAATATTAAATTGATCAAATGAATTATATGCATGATTTCTACAAAGAAAACATATTTTTAAATTTATATAATGCATCACACATAATGATAAACTAATATATTATAAATTATATGAAACTCGACACTATTACCAC[A]TATTACTTTATTTTACAACTCACTCTCACGTCACTTTCTTGTATTCATTTTAACGAGAAATTAGGAAGGGTAATTTTGAAACAAGTTTAAAGTTTAAGGGAAATTTCTTTAAAATTAGGAGTATAACTTAGACATACTTACCATTAATGTTAATTGAATTGAACATGGACTGATATATATGTTTAAGTTTAACAATATGTAAGATTAGGGGTATTTGAACTACATAAGTCTTAGTCGATGATAATCATTGAATCTACTAACTATACTTAAATTGACATGCCAATATATATAAATATTTTAA/G

TTTATATAATGCATCACACATAATGATAAACTAATATATTATAAATTATATGAAACTCGACACTATTACCACATATTACTTTATTTTACAACTCACTCTCACGTCACTTTCTTGTATTCATTTTAACGAGAAATTAGGAAGGGTAATTTTGAAACAAGTTTAAAGTTTAAGGGAAATTTCTTTAAAATTAGGAGTATAACTTAGACATACTTACCATTAATGTTAATTGAATTGAACATGGACTGATATATATGTTTAAGTTTAACAATATGTAAGATTAGGGGTATTTGAACTACATAA[G]TCTTAGTCGATGATAATCATTGAATCTACTAACTATACTTAAATTGACATGCCAATATATATAAATATTTTATATATATAGTTCGAATCATATCATTTACGACCGGTAGTATTATTACACTAAGATGCTTGACCACTACCCATATTGAAAGAGTAGCATTTGGATGAAACTTTAATTATAAACGACAAATAACAATCAAAAGCAAGAATTTAGAAAGAAACCCATAAGATGATAATGCACATAAATGATAGAGAAGATGGCTTTCCTCACAAGGATATGGTTTGAGTTTGACCAAAAAAAG/A

IPR016024 (Armadillo-type fold)uncharacterized protein loc103486854 isoform x1NA TTTGGGATTGACAATCTTACTATTATGCGTTAGGGAGTCAAAAGAGTGGAATTCCCTCCTGTTAAGTGTTTTTTAAAGCTCAAGGTGCTATAAAGCACAATAGTCTTATGGGGTTTAAATGTAAGGCAAAAAAAAAAAAAAAGCATGTGCGGGATTTTTTTGGGCACACTATATATAAAATTATTATGTTACATGAAGAAGAGAACACATTGTTGAGGTGGGAATATGAAAAAAAAAAAACCCTAAACAAAAGGAATTTTGTCTTTAGTCTTAGTAAATTTATTTTTTTTAGTTAATAAA[G]AACGAAAACGAAAAATCCTAATTATTACTATTTTTAAAAATAATGAAAGATCTCCAAGGCCTAGGGCTTTGGGCCTTTACAAAAGGCGTGTGCCCCGGAGTGCTTTTTAAAACACTGCTCATGTTTGTGTTGAACTCTAAAGGTCTTATTAGCATTCCCGATATTCACTAGTGAAAGATTGATAAGAGTGGGGTTTTCACTATTTAATCTCTCCTTGCTCCTCTTATGGAGGGGCCAATTTCTTTTTCATCTGCACTTTTATATGGTGAAAATTAAAATGATGTTAACTCAATTCAGTGGG/A

IPR016024 (Armadillo-type fold)uncharacterized protein loc103486854 isoform x1NA TAGCCAGGTTTCTATAATGCTTGTTTGTTTCTCAATTTTGCATCTGGCCTCTTATAGCAACCATTACCTTCATGATTAAGTCCGTGTCTATATCTGAAGCTGCTGTAGTAATTTCAATTATGGCTTGTTTCTGAATCTGTTTAGGCCGATCCCTTCCTAAAACTTATAGAGGACTGCAAGTTACAAGCTGTTACCATACAGTCTGACATAAGGACTAGTCCGTATGGATCAAAGGAAGATGATGATTTGGCCTCAAAATTTCTATCTGAAGTAGAGATAACCCAAGATCAAACTAGAGAA[G]CCTTTGTTGCTGAGATTGTAAAGAGCATGGATATTTTTTCAGACGTAAGGCACTAGAACACCCATTTCTGGATTGGTTTATTTTTATTGTTTAACAGTAACAAATTTTCACCGTTATGGTGCAGTCTCAATTCTCCAGCATAAAGGAGCAACTTCTCAGCGAGTACTTACCTGACGATATGTGTCCTCTCGGAAATCAGCTGTCAGAGGAAACTTCAAATAAAGTATATCAGGTTTATACTCTGAACTCTAATAAATTCATTAAAGCGAATAAATATATGTAGCATAACTTTTCCTTAACG/T

CAAGTTTGAAATTTATGTGACCGATTTAAATTTGGGCAATTTGTAGATTTTAATATAAACCAAAATTCTGAACTTTATGAGGATTCAAATTGATAAGTTTGATATATATATGTATATATATTCAAAATCTTATTTATTTATTTATTTATTATTTTTGGGTGTACTTATTGAAATTCTATTGGAAGAGGGAGAATGAGAGATAAAATTTTTCGATAAATGTATAGATTTTAATAGTAAACCATGTTAAAGTTCGGGGAGTTAAATTATTTAACACATGTTGTAAAATATGTAGAAGTTCGG[A]GAGTTAAATTATTTAACATATGTTTAAATTATTAAACAAGGAGTTAGATCATTTTAGAGCAATAGTAAGAAATGTCTAAAGAGTAGTTTCAAAAGTTAATTTTAAGAATTATTTTGAAAAATGTATAAATTTTTAAATGGGTATGTAGTCAGTTTGATAATTTCTTCCTTATTTGCCCTCCACCTACTTAGTACTTCGATTTGCACATCGATTTTGATGGATTTCTAGATACTATTGAAATGGGGAGAGACCAAGGGTGTTTATAATACTTGATGATCCGAAAAATTTGATTAATCCAATA/G

GATTCAAATTGATAAGTTTGATATATATATGTATATATATTCAAAATCTTATTTATTTATTTATTTATTATTTTTGGGTGTACTTATTGAAATTCTATTGGAAGAGGGAGAATGAGAGATAAAATTTTTCGATAAATGTATAGATTTTAATAGTAAACCATGTTAAAGTTCGGGGAGTTAAATTATTTAACACATGTTGTAAAATATGTAGAAGTTCGGAGAGTTAAATTATTTAACATATGTTTAAATTATTAAACAAGGAGTTAGATCATTTTAGAGCAATAGTAAGAAATGTCTAAA[G]AGTAGTTTCAAAAGTTAATTTTAAGAATTATTTTGAAAAATGTATAAATTTTTAAATGGGTATGTAGTCAGTTTGATAATTTCTTCCTTATTTGCCCTCCACCTACTTAGTACTTCGATTTGCACATCGATTTTGATGGATTTCTAGATACTATTGAAATGGGGAGAGACCAAGGGTGTTTATAATACTTGATGATCCGAAAAATTTGATTAATCCAATTCAACTCATGCGAATTGGGTTGAGTTAGGTTGGGTTCAAATAAATGAAAATTGTATAGGTTGAATTGGTTTATGGTTCACCG/A

TTAAGAATTATTTTGAAAAATGTATAAATTTTTAAATGGGTATGTAGTCAGTTTGATAATTTCTTCCTTATTTGCCCTCCACCTACTTAGTACTTCGATTTGCACATCGATTTTGATGGATTTCTAGATACTATTGAAATGGGGAGAGACCAAGGGTGTTTATAATACTTGATGATCCGAAAAATTTGATTAATCCAATTCAACTCATGCGAATTGGGTTGAGTTAGGTTGGGTTCAAATAAATGAAAATTGTATAGGTTGAATTGGTTTATGGTTCACCTAAACTAATTTAAATCAACC[G]AACTTATTATTAATCTTAAAATGTATGTTTTTTTATTTTATTATTATTATTATTATTATTTACTTATGATACAATTATACATGCATGTACCTATTCTAATTTTATTTAACTTTATTGTTTTTTTTTGAATAATTTATTCTCCAGCAACTTCTAAAAATAGTTTTTTAGCAATTTGAAAAGAAATTTTTCTTTAAATAAATTGAAATTGAGTTTTATTCTTAATTCAATATATGAAAATAATTCAATGAAATTTTTACATATTAAAATTTTACTTCTTTTTAGAATAAAAATTTAAATAAAG/C

TACTATTGAAATGGGGAGAGACCAAGGGTGTTTATAATACTTGATGATCCGAAAAATTTGATTAATCCAATTCAACTCATGCGAATTGGGTTGAGTTAGGTTGGGTTCAAATAAATGAAAATTGTATAGGTTGAATTGGTTTATGGTTCACCTAAACTAATTTAAATCAACCGAACTTATTATTAATCTTAAAATGTATGTTTTTTTATTTTATTATTATTATTATTATTATTTACTTATGATACAATTATACATGCATGTACCTATTCTAATTTTATTTAACTTTATTGTTTTTTTTTG[A]ATAATTTATTCTCCAGCAACTTCTAAAAATAGTTTTTTAGCAATTTGAAAAGAAATTTTTCTTTAAATAAATTGAAATTGAGTTTTATTCTTAATTCAATATATGAAAATAATTCAATGAAATTTTTACATATTAAAATTTTACTTCTTTTTAGAATAAAAATTTAAATAAATGACTTGAGTAACCCAAACCAACTTCATTCATGGTTGGTTGGGTTCACTTTTTAATAAAGATTATTTGGATTGAAGAAGTTTACAATTCGAATAATTAAGTTGAGTCTAAGAAGTCTTTCAACCAAATA/G

CATTCTCATCTTTCATTTGGTTCTCCCCTTCCCTCTTCTCTTCCCTCATCCACCGGCCATCTACAACTCTATTGGTCATGTGTTGCTGTATGTTTTTTCTTTCTTTCTCTCTTTGGTTCCTTCTGCTCAATCTATTTTTCCTTTCTTATTTCTAGTTTTTTTTTCTCTCTCTCTTCTCCTTTCTTTTCCATTACTTTTGTTTCTCTTTTTCTTTTTTTCTTTCTTTCTCTTTTTTAGTTTGTAGAGTACAAAATTGATCAAATCGCCAGATCATTTACATGAATGGATGGACGACGTCAC[T]AGCCTCTCAAAAATAAGTCAAGACCAACGGATCAAAACCAATGCGTCGGTGGGCGAAGTCGGGTTTAGCTCAAAACCGATTCCGCCCGACCGATGATCACCCCTAACGGCTAATACGCCTTAAATAGCTCATTGTAGCTACTAATAAGAAACTATTAAGTTATTTTGCTTCTTCAATAGCTATAAACTTTGATTTCATCTAATATTGTGTTATATGTTTGTTTGGTAAGTTTTCATAGAGGCTTTATTTGATAATCATTTGATTTTTAAAAAGGAAGCTTGTAAACATTATTTTCACTTAT/C

TAAATAGCTCATTGTAGCTACTAATAAGAAACTATTAAGTTATTTTGCTTCTTCAATAGCTATAAACTTTGATTTCATCTAATATTGTGTTATATGTTTGTTTGGTAAGTTTTCATAGAGGCTTTATTTGATAATCATTTGATTTTTAAAAAGGAAGCTTGTAAACATTATTTTCACTTATAAATTTCTATATTTTGTTTTTTATTTCTTCTAATGTTCTAAAATATCAAACCAAAAGTTGAAAACTAATAAAATGAGTTTTTGTTTTTGGATTTCGACTAAGACTTCAAGTATTTATTT[A]TTTTTTTTTTAACAAAAGTGAAACCATATTTGAAAAGTTAGGAGGAAACGAGTGTAAAATTCAAAAACTAAATTATTACCAAACGAACCTTAGTTAAACACTCTGACACAAATATACCCCTACAAATTCATATGATTGAATCATTGGAAGACTAATAATCCTAGGTTGGTAACTAGTTTATCTTTTTAAATCATCCTACTAAACAAGGAAGGACCAAATCTCACAACACTTCTAATTGATAAAGTGTTCATTGTTCAAGAAACCTATGCCCACACTCACCATCATTCTTCAACTTAAATTA/T

IPR005049 (Protein of unknown function DUF288)probable glycosyltransferase stello2NA TATCAAACTCTCTTTTCCTTTTTTCTTTTATCCTCTCAAACTAACTCTGCTAGAAGTGGGTCACCTTCTGCCATTATTCTAACCAACTTGATGAAATCCTGTTCACTTGACACATTCCATGGGTGAACAGCAGGCACATGAACAGAGTAAATAGTTGATGAATTTGTAGCAGGTGGTTTTTCCCTGTAGTTCATTGTACTCAATACTGGATCGAAATTTTGAACCGAATCCATTGCTGTAAAGAACAAGGGGATTGCAACCTTGTGATGGATTTCTAGATCACCCACTAAACCATGAAGG[T]CAAGAAAGTCTGCTACAAAGCGTCGAGGAATGTAAAAGACCTCGGAACTGCATATTGTGAGGCTATTCTCACGTGCTACAGACTGCTTATGACTCACTTGGAAATGAACTGGCATCATGCTAACTATTTTCTTTACCATGTTTGATTGTTTCGTAAACCAATCTGAGCTTTCAACGGAGACAGTAGTCCAGGATTTGGGTACCTGATTTCATTGGACATAATGAGAGGCTAGAGAGAGAGCTTTTAAAGGTTTCAGATTTGCAGTCAGCCAATTTCACTAGGATCAACAAGCATTCAAGCT/C

IPR005049 (Protein of unknown function DUF288)probable glycosyltransferase stello2NA CAATCTGAGCTTTCAACGGAGACAGTAGTCCAGGATTTGGGTACCTGATTTCATTGGACATAATGAGAGGCTAGAGAGAGAGCTTTTAAAGGTTTCAGATTTGCAGTCAGCCAATTTCACTAGGATCAACAAGCATTCAAGCAGTTAAATATTGTTTTGTGTGTTAAAACACATTTCCTCGTGATATTGTCCTATTTTTTACTAATTTACCACCAAAAATTTCAACCTCGAGAAAGAGAATTAGTTAGTGTCGTCTTAAAGAAAAAAAATTGCAAATAAAGAACACAGGCTAAACTACAA[C]AGTCCAGCTGAATATCGCTCAAGTGGTACCTTATCAGTTATCCAGAGTTTCGATTTGTCCGCCTGTAGCAGATTCCAATAGTTAAGAATCGTATCGTCTTGCAGGAATAAAAACCCTTCTGCGCCACTATATGTGTCAAAAACTTTGGGCAGGTACCTATGAACATATTTAACAACATATTTAGAACATATAATTTTGAAACTGGAGTGAGTAGCTAGTAGAAGACTATTTGACAATGCTGGTTGAAACAGAAAGCATTCTCATTCTATTGATAGCCAACAGTTCCAAGTTTGCAACAATC/T

ACACAAATACAAAATTTAGTTGTATTTTGTATAATTTAGCCTAGTATTTATGAGTGTGTGTTTTCTTTTTCAATAGTTAGGTTTTCAAATATTCTATTTAACCCCTTTAACTATACCTAAAACAATATTTTAAATTGAAAGGTTAGGACAAAATATTTTAAACTTTAAAAATGAATTAAAAAAAAAGAAAAAAAAACACCTGGAAATAGATTTTAAACCTAAATATTATTATCTTATGGTTGAATTGGTTGGGTAGCATATTTGGTACTCCCCATCCATGTGGTACTTGCCTCAAACTGC[A]ATTTTATACATTTTAGATTTGTTTTTGTTTCTCTAATTTTTGTTCACCAACTAATTATTTCAATTTTCAACTAACATCCAACTCTATATTTATTACATATTAAAAGATGATATTATAAGTTTAATCTTTAACTTATCAAAAGTCTACACTTTTTTAAAACATAGTTACGAATCTATTACAATTTGAATTTAAATTCTTTTTCACTATAAATATTATGTAATTAAATAAATTTATTTACACAAAATTTATTTTATTTTAAAAGAGTATTTTTAAATATAGTAAAATGAGTCAAATTATTTAA/T

AATAATTATACTACTTTAAATTTTTATTAAATAATGTAAAGCAATAAAAAGAATCATCCTTGAATGTTAATGTTTAAAAAGATTTAAGTGATTAAAAATACAATAAGTGCTCATTAAATTTAAAATTTAAACAAAAATATCAAAACATAATTTTGGCATAAATATAGGTTAAACTACTATTTTACTTTCTGTACTCTATTCTTTTAAAATTTTAGGAAAATGTTAATTTGTACTACTAAACTTTAGGAGTTGTATTAATTTAAATCGTGAACTTTTGTTATTGTATCAATTTACACCCTT[C]TCTAGATTTTATTCGACCAATATCGCATGAAACTTTTGAAAATCATCTATGATAAATTAATACAATTGTGAAGTTTAGTGTTTAAATTGATACATTTACTAGTTCATGGTTTTAATTGATAACTCCAAAAGTTTAGAGGTACAAATTGATATTTGCTCTTATCTAGTCAAATTTCTCAAAATATGATTGAATAATATATCTAATATTGATAGTTTTCTTTTGTGACACATTTTTTAGTGTTAACTTATTTCCTATTTGTCAAAAAGAGTACAACTCAACTGACATTTATATGTGTTAGCTC/T

CTAAGCACAAACTACAAAGGGCATTTGAGATGTTGAATTGGTTATTATAGGATGTGGGTTGTAATAGTTTGTAAATTATAATAATATGTGTTTGGTGTGCAGACTATTTTAGTTTAAATTATAATAATCTATGTTTGGGGTGCAAATTATTTTAGTCTAGATAGGAAAGAGTAAACACTACAATAAAGAGAGAAAGAGAGATGAGTAGAAAATAGTAAAAATCGTAACAAAGAGTGATTTGGAATAGAATGTTGTAGTTAGTTGGAAATATCAATTATTATAATTGGAGTTCTAAACATG[G]AGAGAGCTACTATAATAACCTACTCCACCGACTTCAAGTTGATGGGCCAAACAAGACTTAAGTACCAAGTCGAATTGGCACGAATTTTTGGAGTTATGGGGTGAATGGAACATTGATAGACATTGGTTGGAGACATGCTTTGGAAGTATATCTGTATTGAGTTTGTTTGTGTCGGATAAGAAAGGTTTGGAGGGCCAAAGAGGCAAAGGGAGGAGTTGTTGGCAAGTCATTGTCATGTGAAAGTGAAACTCAAACGTAATCAACAAGTTTACTTCCAAGACTTGTAAAGGATAATTTATAG/A

AAGGAAATGTTTAGTCGGATATACTATTGATTTTGGAGTATTTTTATATTTATATTTAAAAGATAAATATGAGAAAATTTCTTTCCATTAAAACTGAGATGGAAATTGAGGCTAATGTATAAAAATTAGAAGGGTGTGAAATCTTTTACAACATTATTCATGTGACAGTAGCAAAGTTTAAAATGTCGGTAGCAAAGTTTAAAATGTCAATATCGACGAAAATATCAAAACCTCAATTTTACAGAAATCTCAATGTAAATATAATAAAATATCAATTTCGATGGATATTTCTGGAAAAAT[T]AAAAAATTCAAAAAATAAATTTAAATTTGTAAATAAAAGTTTAATGATTTTTAAATGTCTATTATTTATAGTATGTTTACATTAGTCCCATTTTGTTGTTTATTTTTATGTTTGGTAGATTTTTCTTCTAATATGGTAGATTTTTCTTCTAACATGGTATATTATGTAAATGAGTTTCACAATATCTTATGAGATGAAACAAATGTTAACAATCTTATTCACCAAACCAAGCACAGCTAAATTGACATACAAGTTGTACTAGAAAAAAAAGTGTAGTTTGAATGTTTCAACCTCCGAATGT/A

AAGCACAGCTAAATTGACATACAAGTTGTACTAGAAAAAAAAGTGTAGTTTGAATGTTTCAACCTCCGAATGCACTTAAAAATCTTGATTTTACATATAGATCATTAAGCAATTGTCAGTGATTTGAGCCATAAGAAATTTATGTCATCCACAATAACCAAAGCAAAAAGGACAGAATCTAAACATAGAATAGGTTTCAATTATGCAATACCATCAAACATATATTTCTCAAAGTTTTAAAAGTAAACCAAAATAATAAGCTTAGATTTATCTCCATTTAAATATTAAACATCAAACCAC[C]TTTTTAATAAGTTTATCTATTTAGTCTCCACACTTTATAAAACAACATTCAAGCCCTAATATAACAGACAAATCTTGCAAGACTCACCCCCATAATAATCAAAGTTCCAATCATTGCACACGCTAAAACCCTATAATTTTCAAATAACCTATATTTAAAACATGAGGATTTCAACACTAAAAATTGCACCATTAGGATAAACCTTGATAATCTCCCCCTTCCTAATTCAACTACATAATATATGTAAAATCTTAGTTGAAACCAAAAACGCAGTAAAGCATGGGCAACAAAAAGAAATTCC/A

TACATATAGATCATTAAGCAATTGTCAGTGATTTGAGCCATAAGAAATTTATGTCATCCACAATAACCAAAGCAAAAAGGACAGAATCTAAACATAGAATAGGTTTCAATTATGCAATACCATCAAACATATATTTCTCAAAGTTTTAAAAGTAAACCAAAATAATAAGCTTAGATTTATCTCCATTTAAATATTAAACATCAAACCACCTTTTTAATAAGTTTATCTATTTAGTCTCCACACTTTATAAAACAACATTCAAGCCCTAATATAACAGACAAATCTTGCAAGACTCACCCC[C]ATAATAATCAAAGTTCCAATCATTGCACACGCTAAAACCCTATAATTTTCAAATAACCTATATTTAAAACATGAGGATTTCAACACTAAAAATTGCACCATTAGGATAAACCTTGATAATCTCCCCCTTCCTAATTCAACTACATAATATATGTAAAATCTTAGTTGAAACCAAAAACGCAGTAAAGCATGGGCAACAAAAAGAAATTCATGAGACTGTAAGTAAAAACAAAATACTAAAAAATTTCTAAACACCATGAAAAGGTGGTAAATAAATTACAGTCAAAATTCAAAATTTGTGC/A

IPR000851 (Ribosomal protein S5), IPR014720 (Double-stranded RNA-binding domain)GO:0003723, GO:0003735, GO:0005840, GO:0006412, GO:001593540s ribosomal protein s2-4-likeNA GTGGGTTTGGCCAATAAATCCGTGTGCTCTTGGAATGGAGATTTGGTGAAGCGTGTCTCCCTCCAAAATTCAGGTGTTAAGAAGCCATAAGTTTTCAGCAGACAGTCAAATGTTGCCTGAAATGGAAATAAAGAGAAAGAAATAAGACCCACATGAAATCAAATACGCCTTGATAAACCACAAATTTCTTATTAACAGCAACAAATCAATCTGAATTGACACCCAAAACCAAGGAGCAGTTTCTTAATTGGAACAGAATTCCACTGTTACGAGCAACCAACAATGACAAAACATTGTTGA[G]AAGTAAATAATTGGAGGAACAACATACAGCCAGACAACATTACTGTAAAAGAAGTTTTAAACAACCCCTCCTGCAATTGAAATCAAACAACCCATCTAAAATGGCATCATCAAATGATTAAGAAAATAGTCCCTAAATTTCTTATGATTAAGATTAAATTGTAAATTTGGTCCCTATGATTTGAAAAGAGTTTGAATTTAATCCATATGGTTTAATGTTCCATAAAAAGTCTTACAATAGCGATTATTTATGAATATTTGATCAAACCATAAGGATTATTAATGAGTTTTTATCAAACTAG/A

IPR000851 (Ribosomal protein S5), IPR014720 (Double-stranded RNA-binding domain)GO:0003723, GO:0003735, GO:0005840, GO:0006412, GO:001593540s ribosomal protein s2-4-likeNA CCGTGTGCTCTTGGAATGGAGATTTGGTGAAGCGTGTCTCCCTCCAAAATTCAGGTGTTAAGAAGCCATAAGTTTTCAGCAGACAGTCAAATGTTGCCTGAAATGGAAATAAAGAGAAAGAAATAAGACCCACATGAAATCAAATACGCCTTGATAAACCACAAATTTCTTATTAACAGCAACAAATCAATCTGAATTGACACCCAAAACCAAGGAGCAGTTTCTTAATTGGAACAGAATTCCACTGTTACGAGCAACCAACAATGACAAAACATTGTTGAGAAGTAAATAATTGGAGGA[A]CAACATACAGCCAGACAACATTACTGTAAAAGAAGTTTTAAACAACCCCTCCTGCAATTGAAATCAAACAACCCATCTAAAATGGCATCATCAAATGATTAAGAAAATAGTCCCTAAATTTCTTATGATTAAGATTAAATTGTAAATTTGGTCCCTATGATTTGAAAAGAGTTTGAATTTAATCCATATGGTTTAATGTTCCATAAAAAGTCTTACAATAGCGATTATTTATGAATATTTGATCAAACCATAAGGATTATTAATGAGTTTTTATCAAACTAAAAGGACTAAATTCTAACTA/G

IPR000851 (Ribosomal protein S5), IPR014720 (Double-stranded RNA-binding domain)GO:0003723, GO:0003735, GO:0005840, GO:0006412, GO:001593540s ribosomal protein s2-4-likeNA TAAATTTCTTATGATTAAGATTAAATTGTAAATTTGGTCCCTATGATTTGAAAAGAGTTTGAATTTAATCCATATGGTTTAATGTTCCATAAAAAGTCTTACAATAGCGATTATTTATGAATATTTGATCAAACCATAAGGATTATTAATGAGTTTTTATCAAACTAAAAGGACTAAATTCTAACTTTTAAAATTATAGGGACTAAATTCTAACTTTCTCCGATCCATGATAACCAAATTTGCAGTTAACTGAAAATAATTCAGCCCCTAACTCATTTTTTTCCTTCTAAATTTTGTTTT[A]ATCTCTGAACTCTCTTTTTGGATAAGATTTGATCTCTAAACTCTCAATAACTCATTTCAGTCCTTGTTAAATAGGTACTTAAATCTATGATAATAACATTCAAAATCATGACACTACAATCTATATGCATATATATCAAAGAGTGAATTTCAGAGTTCATCCTCAAGCAGGACAAAAAAAAATGTGAGTTCTTACGCAATGTAACAATGAATACAACAGAACATAATAATGCAAGTCCATAAAACATTACAGTAACGTTGGAAAATTTTAAGGTTGAATAACTTGTTACTACTCATAATGA/G

CTGGCATAATCTTCATAACCTCGTCCTTGAGGCTAGGACCAATGAGTGTATCAACGATCTGATGCTCCTTAATGGGGAGAGAATGGAGATAGATCTGCTCCAAGGACTGGATCTTTCCCTCTTTTACGAGGCGCCCTAGCTTAGTGACTGGAACCCATTTCTCTTCTTCGTCGCGTCGACCGGCGCGGCGGCGACCTCCACGTCCGCGGTCACCTCCGCCACGGCCTCTGCCGCCGAAGCCTCGTCCAAATCCGCCGCGCTCCGCCATGTTCGGGTAAAGGGGAGAAATGAGGAAGGAAT[G]CAACAGGAACTATGAGGCGTTGGACAAGAATTTGAGATGGTTGACGGAGAGAGGAATTTATATGAGGAGATTGTGAGGGAAGGGAAAAGCTAGGGTTTTGGATTGGGCGGATTTTAGTGGCCCGGAGTTCCTATAATTTGGTACCCGGCAAAGATTTAGATTATTTTATTCTAAAATATATGGTAGGAAAAAGAAAAGTACTCAAGTTTCAAACATGTTACCCTTTTTTACCAATTTAATTTAATTTCTAGATTTTAATATTTTAAACTTTTAATCTCTATTTTTATTAAATACTCAGGTG/T

GACGGAGAGAGGAATTTATATGAGGAGATTGTGAGGGAAGGGAAAAGCTAGGGTTTTGGATTGGGCGGATTTTAGTGGCCCGGAGTTCCTATAATTTGGTACCCGGCAAAGATTTAGATTATTTTATTCTAAAATATATGGTAGGAAAAAGAAAAGTACTCAAGTTTCAAACATGTTACCCTTTTTTACCAATTTAATTTAATTTCTAGATTTTAATATTTTAAACTTTTAATCTCTATTTTTATTAAATACTCAGGTTAGATTATTGATTTAAAATAATTATGATGATAAAATTTCAAT[C]TTTTCCTAATAATTATGAAAAATAGTGAAATTTAATTAATTATAATTATTTTAAATATTTTAAATTAATAACTTACATTAACACTAAAAGTGGAAAGTGAGTATTTAGTAAAAAAATCGAGATTAAAAGTGAAAATGAATATTTAATAAAAAAAATTGAGATTAAAGGTGTAAATCTTAATATCTAGGAACCAAAGTGAAACAAAACTCATATCAAGAGGAAAATTATAACATTTTGAAGAATATGGACTAGATGGAAACTAGACCTAAAACCTAAATACCAAAAAAAGTATTTTTTTTCC/T

AGTGGCCCGGAGTTCCTATAATTTGGTACCCGGCAAAGATTTAGATTATTTTATTCTAAAATATATGGTAGGAAAAAGAAAAGTACTCAAGTTTCAAACATGTTACCCTTTTTTACCAATTTAATTTAATTTCTAGATTTTAATATTTTAAACTTTTAATCTCTATTTTTATTAAATACTCAGGTTAGATTATTGATTTAAAATAATTATGATGATAAAATTTCAATCTTTTCCTAATAATTATGAAAAATAGTGAAATTTAATTAATTATAATTATTTTAAATATTTTAAATTAATAAC[T]TACATTAACACTAAAAGTGGAAAGTGAGTATTTAGTAAAAAAATCGAGATTAAAAGTGAAAATGAATATTTAATAAAAAAAATTGAGATTAAAGGTGTAAATCTTAATATCTAGGAACCAAAGTGAAACAAAACTCATATCAAGAGGAAAATTATAACATTTTGAAGAATATGGACTAGATGGAAACTAGACCTAAAACCTAAATACCAAAAAAAGTATTTTTTTTCCCTATTTTGTATGTTTGCAAATTACTTTTTGAATTTTCCTAGAAAAAATACTTTGGTACATTCTCGGTTGCTTT/A

TAATAACTTACATTAACACTAAAAGTGGAAAGTGAGTATTTAGTAAAAAAATCGAGATTAAAAGTGAAAATGAATATTTAATAAAAAAAATTGAGATTAAAGGTGTAAATCTTAATATCTAGGAACCAAAGTGAAACAAAACTCATATCAAGAGGAAAATTATAACATTTTGAAGAATATGGACTAGATGGAAACTAGACCTAAAACCTAAATACCAAAAAAAGTATTTTTTTTCCCTATTTTGTATGTTTGCAAATTACTTTTTGAATTTTCCTAGAAAAAATACTTTGGTACATTCTC[G]GTTGCTTTTATCTTTGTGTAATTCATCCAATAATTCAATCACAATTTGTCACTTGACAAATATTTTTTAATTTATTTTTTCTAGGTGATTGGATAGGAGTACAAGAAGATGGGTGACTCACCCAAGTATCAATCTTTTGCAAATATTACAAAACATTTTAAATTATTATTAAGTCTTCATTTTGCTTTAATAACCATTCCATTTTTAGTTTTCTATTTTTTTAATATTTTATTGTTTCCTCTCAAATTTTTAATTATACATCTCATATATATATATATGTTTTTTGAAAAAAAAAAACACG/A

TTTAAAAAGTGGTAATTGTTGTAAATGGCAAAATTGCTAAAAGTATTTTTAAATATAGCAAATTGTCATTGTTTATTAATGATAGACAGCAATAGACATTTATTTGTGGCTATTACTGATAGACATTGATAATGGTAGTAGTCTATCATTGTTTATTAGTGATATTTTGCTATATTTCTAAATATTTTGGCTCATTTTATTATATTTGAAAACATTTAGTTGTTGGATCCTATGGCAATAGTATGACAACCCTAGAGGGGTGAATATGGTTTATTAAAACTAAATGAAACTTTTTCCTAA[T]GTGGACCCAATTAAACAAATTAACAATTTTTTTTGCTAACAAGTTATTTAAATAGTAATTTTATGCAAATACTTTCGTTTTGAATTAAACAATAAATTAACAATTACACATTAAGGCACCATGTTTAATTCTAACAATAATATTGAAAAAGTATGTATAGAAATTTAAGAACTACCAATCAAAATAAACCAATACGAGCACTTAATTCCAATAACAAAAATTGCAATAAATTTCAAACAATAAAATGTAATAACAAATTAATTGCCAAATTAAACACAATAGGGATAAAGAAAATGACACT/C

CAAAATAAACCAATACGAGCACTTAATTCCAATAACAAAAATTGCAATAAATTTCAAACAATAAAATGTAATAACAAATTAATTGCCAAATTAAACACAATAGGGATAAAGAAAATGACACCGCGATTTTATAGTGGTTCGGCACAACCCGGCCGATATCCACTTCCCAAGCTCCTCTAGGGTAGTCACTAGAAACCTTGACTATTTCTACGACTTAAAGTTGAACCGCTACACCGCTTTTTTTGCAAGTAAAGGGCAAACTTAATCCTTTCCACAGATTAGGAACAAATCGTTACAATC[G]CTCTTTTTCGAGATCAAGAGCAACCCTTACAAAAACTTGAAAAAATTAAAGATCACACTTACAACTCTCTCAATAGAGTGAATATACAAATTGTAGCACTCAATGAATCAATCCTTTCAACATAATATATCTCTCTCAAGCATAAGATGAAAAGAAGAAAATTGAAACTTGGAGAGAGTAACAATGGTGGCTTGGTGAATTATGGAGGATTGAAAATAATGGAAGTTGTTGTAAGATTTTGGAGAATATGAAGTGTTTAAAAAGAGATGGGAGTAGGTGAAAACCAAATTCAATTTGGGTG/A

GGGTAGTCACTAGAAACCTTGACTATTTCTACGACTTAAAGTTGAACCGCTACACCGCTTTTTTTGCAAGTAAAGGGCAAACTTAATCCTTTCCACAGATTAGGAACAAATCGTTACAATCGCTCTTTTTCGAGATCAAGAGCAACCCTTACAAAAACTTGAAAAAATTAAAGATCACACTTACAACTCTCTCAATAGAGTGAATATACAAATTGTAGCACTCAATGAATCAATCCTTTCAACATAATATATCTCTCTCAAGCATAAGATGAAAAGAAGAAAATTGAAACTTGGAGAGAG[T]AACAATGGTGGCTTGGTGAATTATGGAGGATTGAAAATAATGGAAGTTGTTGTAAGATTTTGGAGAATATGAAGTGTTTAAAAAGAGATGGGAGTAGGTGAAAACCAAATTCAATTTGGGTATTTAAATATTTGTAAAATAAAATTGAATGGTTAAGATTAAAAGTAAAAAGTGATATATTTTTTTCAAAGTCAACTAGCCGTAAACACAAACATATATAATATTAAATTATTTTTATTTAAAAATCAATTATTCATTAGACACAAACATAAAATAATATTAATTTTTTTTAAAGCAGTAT/C

GAGAATATGAAGTGTTTAAAAAGAGATGGGAGTAGGTGAAAACCAAATTCAATTTGGGTATTTAAATATTTGTAAAATAAAATTGAATGGTTAAGATTAAAAGTAAAAAGTGATATATTTTTTTCAAAGTCAACTAGCCGTAAACACAAACATATATAATATTAAATTATTTTTATTTAAAAATCAATTATTCATTAGACACAAACATAAAATAATATTAATTTTTTTTAAAGCAGTAAAAAAATCAAAACTCAACCATGTGTCACTCACTCCATAGCTCTACGTGGCACTCTCCAAAAC[G]GTCCAATTCGATGATTTGGCCATCACGTCGCCAACTTGGGTAATTTTGTATTAACTATCTTTCCACTATAACTAATTCGTTTAAACTTCGATTTGGGTGATTCAAAAAACATCAGAATCGTTGTTCCGAGCTCTACGCTATAGACTATTCAAAATAATAAAATTTTTAGCAAACAAAATCAAGTTTGTTGTCATCAAAACATTAATTAATTAATTAATTTGACAAAAAAAGCTAACATTATTTTCATGTAGCAACTCTTATACACAATTGAAAATAATCTTTTATATTTCCAACAATATTG/T

TTGGGTAAATCGGTCAAAGTGTTGGAGTCTAAAGTTGGAATTCCATTAAAAAAAAAAAAAATTAATGTTCAATACTTTATACAAACCTTTTTATTTTTAATTATGTAGAAAGTCATTATGGAAATGTACCAAAAATGTCAAAAATATAATTCATTAATTAATTAATTAATTAAAATATTATTATCGTCTTATATTTTGATTTTCATTCTATTTCAATTACTACACTTTTAATTATCTAATTATAGTTTATATACTTTTAATAAATCTTAAATTTATTGTAAAATTGAAGAGCAAAATGAC[A]GAAAAACGAAAGCACGAAAAACGAAAAATTATAATATTAAAAAAATAAAATAATAAAATAATATAAAAGTAATTAAAACAACTAAATTAAATAAACTTAAAATAAATAGGCAATTTGGCAAGTAGGTAGTGGCATTTCATGGCCACAAAGGATGTGTCTTTAGTAGACACATGACCTTTTGCCACTAAACATATTTATATAATAGACATCTAATTTTCTTTAATATTTATAATACTCCCCCTTAGATGCCCATTATATATATAAAATATGTCTCGTTAAAACCTTACCAGGAGGAAAAAAA/G

TCGGTCAAAGTGTTGGAGTCTAAAGTTGGAATTCCATTAAAAAAAAAAAAAATTAATGTTCAATACTTTATACAAACCTTTTTATTTTTAATTATGTAGAAAGTCATTATGGAAATGTACCAAAAATGTCAAAAATATAATTCATTAATTAATTAATTAATTAAAATATTATTATCGTCTTATATTTTGATTTTCATTCTATTTCAATTACTACACTTTTAATTATCTAATTATAGTTTATATACTTTTAATAAATCTTAAATTTATTGTAAAATTGAAGAGCAAAATGACAGAAAAACG[A]AAGCACGAAAAACGAAAAATTATAATATTAAAAAAATAAAATAATAAAATAATATAAAAGTAATTAAAACAACTAAATTAAATAAACTTAAAATAAATAGGCAATTTGGCAAGTAGGTAGTGGCATTTCATGGCCACAAAGGATGTGTCTTTAGTAGACACATGACCTTTTGCCACTAAACATATTTATATAATAGACATCTAATTTTCTTTAATATTTATAATACTCCCCCTTAGATGCCCATTATATATATAAAATATGTCTCGTTAAAACCTTACCAGGAGGAAAAAAATCCTAGTGA/G

AGTCTAAAGTTGGAATTCCATTAAAAAAAAAAAAAATTAATGTTCAATACTTTATACAAACCTTTTTATTTTTAATTATGTAGAAAGTCATTATGGAAATGTACCAAAAATGTCAAAAATATAATTCATTAATTAATTAATTAATTAAAATATTATTATCGTCTTATATTTTGATTTTCATTCTATTTCAATTACTACACTTTTAATTATCTAATTATAGTTTATATACTTTTAATAAATCTTAAATTTATTGTAAAATTGAAGAGCAAAATGACAGAAAAACGAAAGCACGAAAAACGA[A]AAATTATAATATTAAAAAAATAAAATAATAAAATAATATAAAAGTAATTAAAACAACTAAATTAAATAAACTTAAAATAAATAGGCAATTTGGCAAGTAGGTAGTGGCATTTCATGGCCACAAAGGATGTGTCTTTAGTAGACACATGACCTTTTGCCACTAAACATATTTATATAATAGACATCTAATTTTCTTTAATATTTATAATACTCCCCCTTAGATGCCCATTATATATATAAAATATGTCTCGTTAAAACCTTACCAGGAGGAAAAAAATCCTAGTGAAGGAAAAAGAGTACAA/G

GAGCAAAATGACAGAAAAACGAAAGCACGAAAAACGAAAAATTATAATATTAAAAAAATAAAATAATAAAATAATATAAAAGTAATTAAAACAACTAAATTAAATAAACTTAAAATAAATAGGCAATTTGGCAAGTAGGTAGTGGCATTTCATGGCCACAAAGGATGTGTCTTTAGTAGACACATGACCTTTTGCCACTAAACATATTTATATAATAGACATCTAATTTTCTTTAATATTTATAATACTCCCCCTTAGATGCCCATTATATATATAAAATATGTCTCGTTAAAACCTTAC[C]AGGAGGAAAAAAATCCTAGTGAAGGAAAAAGAGTACATATTTTATATAATCTAATACTTCTAAAAGAATATAATACATTTGCTCCCTCTCACAGGAACATCATTTGAGATCTCTGAATCGGCGCATTCCAATGTTTTGCACCAATTTTTCAAAAGTTGCGGTTGGTAATGATTTTGTAAATAAGTCTGCCAAGTTATCCTTCGAACAAATTTGTTGTACAGTGATGTCGTTATTTTCTTCAAGATCATGAGTGTAGAAAAGTTTTGGTGAAATATGCTTTGTTCTATCTCCTTTAATATAC/A

AACTAAATTAAATAAACTTAAAATAAATAGGCAATTTGGCAAGTAGGTAGTGGCATTTCATGGCCACAAAGGATGTGTCTTTAGTAGACACATGACCTTTTGCCACTAAACATATTTATATAATAGACATCTAATTTTCTTTAATATTTATAATACTCCCCCTTAGATGCCCATTATATATATAAAATATGTCTCGTTAAAACCTTACCAGGAGGAAAAAAATCCTAGTGAAGGAAAAAGAGTACATATTTTATATAATCTAATACTTCTAAAAGAATATAATACATTTGCTCCCTCTCA[C]AGGAACATCATTTGAGATCTCTGAATCGGCGCATTCCAATGTTTTGCACCAATTTTTCAAAAGTTGCGGTTGGTAATGATTTTGTAAATAAGTCTGCCAAGTTATCCTTCGAACAAATTTGTTGTACAGTGATGTCGTTATTTTCTTCAAGATCATGAGTGTAGAAAAGTTTTGGTGAAATATGCTTTGTTCTATCTCCTTTAATATATCCTCCTTTGATTTGGGTGTTGTCTTCGTGTAATGTTGTTGGAGGATTTTTACTAGAAGACAAGCCACCTGTTTCTCGAATGTGTTGAGTCAC/T

ATGTCTCGTTAAAACCTTACCAGGAGGAAAAAAATCCTAGTGAAGGAAAAAGAGTACATATTTTATATAATCTAATACTTCTAAAAGAATATAATACATTTGCTCCCTCTCACAGGAACATCATTTGAGATCTCTGAATCGGCGCATTCCAATGTTTTGCACCAATTTTTCAAAAGTTGCGGTTGGTAATGATTTTGTAAATAAGTCTGCCAAGTTATCCTTCGAACAAATTTGTTGTACAGTGATGTCGTTATTTTCTTCAAGATCATGAGTGTAGAAAAGTTTTGGTGAAATATGCTT[T]GTTCTATCTCCTTTAATATATCCTCCTTTGATTTGGGTGTTGTCTTCGTGTAATGTTGTTGGAGGATTTTTACTAGAAGACAAGCCACCTGTTTCTCGAATGTGTTGAGTCATTGATCTTAACCATACACATTCTCTACTAGCTTCATGGATTGCAAGAATTTCAGCATGATTTAAGGAAGTAGCTGTTATGGTCTGTTTCACTGATCGCCAATATATAGCAGTTCCTCCACAAGTGAATAAATAACTTGTTTGAGATCTAGTTTTATGTGGATCAGATAAATATCCAGAATCTGCATAAT/C

GATCATGAGTGTAGAAAAGTTTTGGTGAAATATGCTTTGTTCTATCTCCTTTAATATATCCTCCTTTGATTTGGGTGTTGTCTTCGTGTAATGTTGTTGGAGGATTTTTACTAGAAGACAAGCCACCTGTTTCTCGAATGTGTTGAGTCATTGATCTTAACCATACACATTCTCTACTAGCTTCATGGATTGCAAGAATTTCAGCATGATTTAAGGAAGTAGCTGTTATGGTCTGTTTCACTGATCGCCAATATATAGCAGTTCCTCCACAAGTGAATAAATAACTTGTTTGAGATCTAG[T]TTTATGTGGATCAGATAAATATCCAGAATCTGCATAACCAACTAAGTCAAAATTTGATTTATTTGAATAAAACAGACTCACATCGATCGTTCCTCGAAAATAATGGAGTATATGCTTAATTCCATTCCAATGTCTTTTTGTTGGAGAAGAACTATATCTAGCTAATAAATTTACTGAAAATGCAATATCTGGTCTTGTATTATTAGCAAGATACATAAGTGCACCAATCGCACTAAGATATGGTACTTCGAAGTTCTTCATTATTATCTCGAGGTCGAAATATATCTTTCTTCACATCTAT/C

GCCAATATATAGCAGTTCCTCCACAAGTGAATAAATAACTTGTTTGAGATCTAGTTTTATGTGGATCAGATAAATATCCAGAATCTGCATAACCAACTAAGTCAAAATTTGATTTATTTGAATAAAACAGACTCACATCGATCGTTCCTCGAAAATAATGGAGTATATGCTTAATTCCATTCCAATGTCTTTTTGTTGGAGAAGAACTATATCTAGCTAATAAATTTACTGAAAATGCAATATCTGGTCTTGTATTATTAGCAAGATACATAAGTGCACCAATCGCACTAAGATATGGTA[C]TTCGAAGTTCTTCATTATTATCTCGAGGTCGAAATATATCTTTCTTCACATCTAGTGAACGAACTTCCATTGGAATGTTTAATGGATGTGCTTTATCCATATAAAATCTTTTTAAAATTTTTCCTGTATAGGTTGACTGATGAACAAAAATCCCGTCTGCTAAATGCTCAATTTGCAATCCAAGGCAAAATTTTGTTTTTACGAGATCTTTCATCTCAAATTATTTCTTAAGATATTCTATTGCCTTTGAAAGCTGTTCCAATTATATTTAGGTCATCAACATATACAGATATAATAGCAC/A

AGATAAATATCCAGAATCTGCATAACCAACTAAGTCAAAATTTGATTTATTTGAATAAAACAGACTCACATCGATCGTTCCTCGAAAATAATGGAGTATATGCTTAATTCCATTCCAATGTCTTTTTGTTGGAGAAGAACTATATCTAGCTAATAAATTTACTGAAAATGCAATATCTGGTCTTGTATTATTAGCAAGATACATAAGTGCACCAATCGCACTAAGATATGGTACTTCGAAGTTCTTCATTATTATCTCGAGGTCGAAATATATCTTTCTTCACATCTAGTGAACGAACTT[C]CATTGGAATGTTTAATGGATGTGCTTTATCCATATAAAATCTTTTTAAAATTTTTCCTGTATAGGTTGACTGATGAACAAAAATCCCGTCTGCTAAATGCTCAATTTGCAATCCAAGGCAAAATTTTGTTTTTACGAGATCTTTCATCTCAAATTATTTCTTAAGATATTCTATTGCCTTTGAAAGCTGTTCCAATTATATTTAGGTCATCAACATATACAGATATAATAGCAAATCCTGATTGTGATTTCTTTATAAAAACACATGGACATATTGAATTATTTTGATATCCTTCTTTCAT/C

AATAATGGAGTATATGCTTAATTCCATTCCAATGTCTTTTTGTTGGAGAAGAACTATATCTAGCTAATAAATTTACTGAAAATGCAATATCTGGTCTTGTATTATTAGCAAGATACATAAGTGCACCAATCGCACTAAGATATGGTACTTCGAAGTTCTTCATTATTATCTCGAGGTCGAAATATATCTTTCTTCACATCTAGTGAACGAACTTCCATTGGAATGTTTAATGGATGTGCTTTATCCATATAAAATCTTTTTAAAATTTTTCCTGTATAGGTTGACTGATGAACAAAAATC[C]CGTCTGCTAAATGCTCAATTTGCAATCCAAGGCAAAATTTTGTTTTTACGAGATCTTTCATCTCAAATTATTTCTTAAGATATTCTATTGCCTTTGAAAGCTGTTCCAATTATATTTAGGTCATCAACATATACAGATATAATAGCAAATCCTGATTGTGATTTCTTTATAAAAACACATGGACATATTGAATTATTTTGATATCCTTCTTTCAACAAATATCCACTCAGGCGATTATACCACTTTCGTCCTGATTGTTTTAATCCATATAGTGATCTCTGTAATTTTATTGAATATAGTC/T

CCATATAAAATCTTTTTAAAATTTTTCCTGTATAGGTTGACTGATGAACAAAAATCCCGTCTGCTAAATGCTCAATTTGCAATCCAAGGCAAAATTTTGTTTTTACGAGATCTTTCATCTCAAATTATTTCTTAAGATATTCTATTGCCTTTGAAAGCTGTTCCAATTATATTTAGGTCATCAACATATACAGATATAATAGCAAATCCTGATTGTGATTTCTTTATAAAAACACATGGACATATTGAATTATTTTGATATCCTTCTTTCAACAAATATCCACTCAGGCGATTATACCAC[T]TTCGTCCTGATTGTTTTAATCCATATAGTGATCTCTGTAATTTTATTGAATATAGTTCTCGAGAACTTGCTTTATGTATTTCAGGTATGTTAATCCTTCTGGGATTCTCATATAAATGATATTATCAAGAGATCCATATAAATATGCTGTGACAACATTCATAAGATGCATGTCCAAATTTTCATACACAGTCAGACCAATAAAATATCTTAATGTAATTGCATCCACCACTAGAGAATATGTCTTCTCATAATCAATACCAGGTCTTTGGGAAAAACCCCGTGCAACTAGTCTTGCTTTT/A

TTGAATTATTTTGATATCCTTCTTTCAACAAATATCCACTCAGGCGATTATACCACTTTCGTCCTGATTGTTTTAATCCATATAGTGATCTCTGTAATTTTATTGAATATAGTTCTCGAGAACTTGCTTTATGTATTTCAGGTATGTTAATCCTTCTGGGATTCTCATATAAATGATATTATCAAGAGATCCATATAAATATGCTGTGACAACATTCATAAGATGCATGTCCAAATTTTCATACACAGTCAGACCAATAAAATATCTTAATGTAATTGCATCCACCACTAGAGAATATGT[C]TTCTCATAATCAATACCAGGTCTTTGGGAAAAACCCCGTGCAACTAGTCTTGCTTTATATCTTGTGATCTCATTATTTTCATTTCTTTTTCTTACAAATACCCATTTGTATCCCACGGGTTTGACACCTTCTGGTGTCCGGACTACTAGTCCAAAAACTTGGCGTTTTGAAAGTGAGTTTAATTCTGCCTCGATTGCTTCTCTCCACCGAAGCCAATCATTTCTATGTCGACATTATTCAACAGATTTTGGTTCAGGATATTTATTTTCAGATATAATATCAAGTGAAACATTATATGCAC/T

TCCAAATTTTCATACACAGTCAGACCAATAAAATATCTTAATGTAATTGCATCCACCACTAGAGAATATGTCTTCTCATAATCAATACCAGGTCTTTGGGAAAAACCCCGTGCAACTAGTCTTGCTTTATATCTTGTGATCTCATTATTTTCATTTCTTTTTCTTACAAATACCCATTTGTATCCCACGGGTTTGACACCTTCTGGTGTCCGGACTACTAGTCCAAAAACTTGGCGTTTTGAAAGTGAGTTTAATTCTGCCTCGATTGCTTCTCTCCACCGAAGCCAATCATTTCTATGT[C]GACATTATTCAACAGATTTTGGTTCAGGATATTTATTTTCAGATATAATATCAAGTGAAACATTATATGCAAAAATGTTATCAATAATTACATGAGTTCGATTCCATCTTTTCCCTGTCATGACATAATTAATTGAAATTTCATTATTATCTTTAGGTATTTCACCTTCTGTATTATTAGTCATGTCTAGTGTTTCTTCGTGGATATTTACATCCCCAACCAAGTCTTTTTTATTATCATTTATTTTTCTTTTTCGAGGATTTTTATCTTTGGAACCCACTGGTCTACCACGCTTCTGGCC/T

TTTTTCGAGGATTTTTATCTTTGGAACCCACTGGTCTACCACGCTTCTGGCGTGTTCCAGATTCATTAGTGACAACTTGCTGTGTTGGGATATCAATTTTCGACGGAACATTTGCAATAGGTATATGTGATTTAGTTACTTTCTTTGCATCTATAAATGCATCTGGTAATTGATTTGCTATATTTTGCAAATGAATTATTTTATGAACTTCAAGTTCACATTGATTTGTACGAAGATCTAAATGAGATAATAATGATGCATTCCATGCAATTTCCTTTTCCAACTTCTTAATTCTTCCCC[C]TAATGTTGGAAAATTTGTCTCATTAAAATGACAATCAACAAATCGTGCAGTAAATACATCACCCGTTAAGGGTTCAAGATATTTAATAATTGATGGGGAATCATATCCAACGTAAATTCCTAACCTCCTTTGAGGACCCATCTTAGTACGTTGTGGTGGAAGCAATTGGAACATATACTGCACATCCAAAAATTCTTAGATGGGAAATATTTGGCTCCTGGCCATAAGCTAATTGTAATGGTGAGTATTTATGATAAGCTACTGGTCTAATGCGTGCAAGTGACGCAACATGCAAAATAGC/T



ACGTTTAATAAATGATTCTGCTAAACCATTTTGTGTATGAACATGAGCTATAGGATGTTCAATATGTATCTCAATTGACATACAATAATTATCGAAAGTTTGGGATGTAAATTCACCAGCATTATCAAGACGGATGGTCTTAATTGTATAATCAAAAAATTGTGCTCTTAACTTAATTATTTGAGCAAGTAATCTTGCTAATGCAAGGTTTCGACTTGATAATAAGGACACGTGTGATCATCTACTGGATGCGTCTATTAATATCATAAAGTATTTAAATGGTCCACTTGGTGGGTTAAT[A]GGTCCACATATATCGCCATGAATTCGTTCAAAAAATGTAGGTGATTCGGTTCCTACTTTAGCTGGTGATGGTCTAATTATTAATTTGCCTTGAGAGCAAGCATCACATAATAATTCACTAGATTGAAGAATCTTCTGGTTCTTTAATGGATGCCCATTTGAATTTTCAATGATTCTTCTCATCATTATAGATCATGGATGACCCAACCGGTCATGCCAAATTGTAAATATATCTGGATTCATGAACTTCAGGTTCATTGTTGCATATGTTTCAATGACTCGTATATGAGTATAATATAATA/G

TGCTAGACATAGATCTTCATTCCTCATTTTGAGTCACTAAATATATGAAATTTGTCCATGATTCTTCATTTAAACAAGATAATTACAATAAGAAAATAAAACTTGTAATACAAGGTTCAACTAAAAAAAATGAAAGATAGATAAAACAATTCTACATATTCTCAAAATAAAAAAAAACATTTGCTGTGCCATCATTTGTGCTGACTTTCTCTTCAGGAGATTCAAAGAAATCCGCCACATCTAAATTTGTCATATTGGATTGGTCAAATATATCATTATCGTAGTGTGCAAAATTTGCTT[C]CACATTTTTCCCTTTTTCCTTCAGGGAAGCTTGATAGAGATCAACTAGGTGTTTTGATGTACGGCAAACACGAGACCAGTGCCCAGTCATCCCGCATCGGAAGCATTTATGCTCATCATCTTTTGAATTTTTACCTTGTGGAGCTTTTCCTTTATGATCATCATTTCGAGTGGTTCTTTTGAAATTTGGATGATTAGAATGACCACCACGAAAATAATAATTATTTCTTCCTCTGCCACGGTCACGACCACGACCTTGACCACGATTATTAAAATTTACAGCATTCACTTCAGGGAATGGC/A

TCTCAAAATAAAAAAAAACATTTGCTGTGCCATCATTTGTGCTGACTTTCTCTTCAGGAGATTCAAAGAAATCCGCCACATCTAAATTTGTCATATTGGATTGGTCAAATATATCATTATCGTAGTGTGCAAAATTTGCTTCCACATTTTTCCCTTTTTCCTTCAGGGAAGCTTGATAGAGATCAACTAGGTGTTTTGATGTACGGCAAACACGAGACCAGTGCCCAGTCATCCCGCATCGGAAGCATTTATGCTCATCATCTTTTGAATTTTTACCTTGTGGAGCTTTTCCTTTATGAT[C]ATCATTTCGAGTGGTTCTTTTGAAATTTGGATGATTAGAATGACCACCACGAAAATAATAATTATTTCTTCCTCTGCCACGGTCACGACCACGACCTTGACCACGATTATTAAAATTTACAGCATTCACTTCAGGGAATGGTGTTGTTCCAGTTGGTCGAGATTCATGGTTTTTCATTAATAGCTCATTATTTTGTTCAGCCACGAGAAGACATGAAATTAATTCAGAATATTGTTTAAAACTTTTCTCTCGATATTGCTGCTGCAGGAGCATATTCGAGGCATGGAATGTAGAAAATGTC/T

TTAATGAATATTTTATTCTTTCAATAAAACAATTTACTCATTCGAAATTAAGTTTGATCAAAATAAGTTAGATGATAGTAATAATTTACTTGCAAGAAAAAACACCATTCGAATATGTATTCATAATTTAGAAAATTTAGTCGTTTGATCAAAAGTAGTTAGATGATAGCAATAATTTACTTGCAAGGACAAACATTTTTCGAATATATATTCATAATTTAGAAAGAGAACAATAATATAAACTTTTTTTTTTGTTAGAATATCATTATGGTCCCTATACTTATAATAAAACTTAAAATT[G]GTCCATATATTTTTAATAAATCTTAAATCTAGTCCTTCAAAAAGTTTTTTTTTTTTTTAATCAAAATTGGTTAAATAATAATAATATTTTCCAATAAGAAAATACACTATGTGAATATATATTCACAATTTTGTATAAACAATGCTGAATTTGACTTCTCTCTATTTTTATGTAACAAATCAACAACACTGCATGGACTAGTTATTTAATAAAGTTACCCGGTCAAAATTGAATATTTATAAAATATATAGGTCAAAATAGAAAAAAAAAAAAAACTAAAAAATATAGAAATCAAAAATGG/A

TTAAGTTTGATCAAAATAAGTTAGATGATAGTAATAATTTACTTGCAAGAAAAAACACCATTCGAATATGTATTCATAATTTAGAAAATTTAGTCGTTTGATCAAAAGTAGTTAGATGATAGCAATAATTTACTTGCAAGGACAAACATTTTTCGAATATATATTCATAATTTAGAAAGAGAACAATAATATAAACTTTTTTTTTTGTTAGAATATCATTATGGTCCCTATACTTATAATAAAACTTAAAATTGGTCCATATATTTTTAATAAATCTTAAATCTAGTCCTTCAAAAAGTT[T]TTTTTTTTTTTAATCAAAATTGGTTAAATAATAATAATATTTTCCAATAAGAAAATACACTATGTGAATATATATTCACAATTTTGTATAAACAATGCTGAATTTGACTTCTCTCTATTTTTATGTAACAAATCAACAACACTGCATGGACTAGTTATTTAATAAAGTTACCCGGTCAAAATTGAATATTTATAAAATATATAGGTCAAAATAGAAAAAAAAAAAAAACTAAAAAATATAGAAATCAAAAATGGTATTTAGAATGAAAAAAAAAGAGTTTATTTTGCTGTTCCACTTTGTT/A

GTCCGAATGGAAAATAAAAAACAATGTTGGCAGATAGATTGGGTCTTAGGAGAGTTTATGCCCTTTTAAAATAGTGTCAATAATCTGGAATCATGGATAAAATGATTTTTCTTTTTCTTTTTTCGATCTACTTTTAGTTTTGTTTTATTTGGTCATCTACTTTAAAATATCCAATTTCAAACTTTATATTTTCGGTAAATCTCAAAATTAGTCCATCTAATTAGTTTATTTATTTATTTTTTCAAAAAATAGTATAGATTAGTAATAAATTATCGAGTAATCATTTTAAATGACAAAACT[A]TTGAAAATGTTTTCAAATATAACAAAATGTCATTGTCTATCAGCTTTAGTAATAGACCATTTTACTATATTTATAAATAAATTGACTCATGTTACCTTACTTGAAAATGTCTCTTTGATTTTGTGGAGCCTTATGGTGAGTTTCTTTCGATATTCTAATGAGACTCATTATTTTGTGGATTCTTTGCGTGCTTTACATCATTGTAGTACCACTAAAGGCTTCTATGTCCCTAAATGCTCTAGCAATTATGTGGTTTACGAGCTTGCTTTTTACGCTTGAAGATATCACACGTCATCGATTA/G

TTCAACAATAAATTATCCTCATTAACAATATAGTTAATGTATACCTATAAACTTTTTTTTTTCTTTTCCAGCAATTGGAATTGAAATATCAACGTTGTGATTGAAATGTTAATTAAATCTTTATCCATTTGTGTTGGAGTTGGCCACACATTTAAACTCATTAATCATATTATGTAGTTGGAAGACCCATTAAATGAATGCACCTAATATCATGATTTTCCAATGATATACACATATAAAAATTTTAGAAATTAAATTCATACTTTTAATCGAGGGTTCTTTTCAAATATAGCAAAACAA[T]CCAAAATAATATAACAAAATTTTACTGTTTATATATGATTGACCACGATAGACATCTGTGTCACGATAGATTCAGATAGTAATCTATCATGGTCTATTGTAGATAGACGGTGTAGTTTGCTATTAGTTATAAATATTTTCAGCAGTTTTGCAATTTAAGATAATTTCCCTTTAACCAACAACATTTCTACCAAATTTTAGGTCAATAAAACCAAATTTAAAGACATATAAATATTAAGGAATGAAAATGCTTTTTTTTTTTAAAAAAAAAATTCTTGGAGGGGTGTTTACAAAAAGGCATT/A

TTTTTTCTTTTCCAGCAATTGGAATTGAAATATCAACGTTGTGATTGAAATGTTAATTAAATCTTTATCCATTTGTGTTGGAGTTGGCCACACATTTAAACTCATTAATCATATTATGTAGTTGGAAGACCCATTAAATGAATGCACCTAATATCATGATTTTCCAATGATATACACATATAAAAATTTTAGAAATTAAATTCATACTTTTAATCGAGGGTTCTTTTCAAATATAGCAAAACAATCCAAAATAATATAACAAAATTTTACTGTTTATATATGATTGACCACGATAGACAT[C]TGTGTCACGATAGATTCAGATAGTAATCTATCATGGTCTATTGTAGATAGACGGTGTAGTTTGCTATTAGTTATAAATATTTTCAGCAGTTTTGCAATTTAAGATAATTTCCCTTTAACCAACAACATTTCTACCAAATTTTAGGTCAATAAAACCAAATTTAAAGACATATAAATATTAAGGAATGAAAATGCTTTTTTTTTTTAAAAAAAAAATTCTTGGAGGGGTGTTTACAAAAAGGCATGAATGAAATCAATTGGTGAACCGGTTACTAATTTGAAAACATCAGGCTCATAAGGGC/T

CAATTGGAATTGAAATATCAACGTTGTGATTGAAATGTTAATTAAATCTTTATCCATTTGTGTTGGAGTTGGCCACACATTTAAACTCATTAATCATATTATGTAGTTGGAAGACCCATTAAATGAATGCACCTAATATCATGATTTTCCAATGATATACACATATAAAAATTTTAGAAATTAAATTCATACTTTTAATCGAGGGTTCTTTTCAAATATAGCAAAACAATCCAAAATAATATAACAAAATTTTACTGTTTATATATGATTGACCACGATAGACATCTGTGTCACGATAGA[T]TCAGATAGTAATCTATCATGGTCTATTGTAGATAGACGGTGTAGTTTGCTATTAGTTATAAATATTTTCAGCAGTTTTGCAATTTAAGATAATTTCCCTTTAACCAACAACATTTCTACCAAATTTTAGGTCAATAAAACCAAATTTAAAGACATATAAATATTAAGGAATGAAAATGCTTTTTTTTTTTAAAAAAAAAATTCTTGGAGGGGTGTTTACAAAAAGGCATGAATGAAATCAATTGGTGAACCGGTTACTAATTTGAAAACATCAGGCTCATAAGGGACAGTTTCCTCCATAT/C

TTCTCTCTCTTTTGATGTCATTCTCCTTTCCAACACGTTCTTGACCTCGTTAATCTTCAAAGAAAGTTCATCATGGGTTCAATCTGACCTTTGGGCTTTCTTTATTTTTTATTCGATTGCCGTTTTCAATCGCCTAGATGAGGCACATGGAAATCGTCTTTTGGTATTGCCCCACATCCATTTCTTTCTGTGAGGTTCCCAGAAAAATTCTCACGTTCAACTGCCCATTGCCCGCTTCATTGGCTCCAAAAATAGGTACCTATTTGTGGGTTTTCTTGTCTTGTTTTGGAATTTGTTTTA[C]ATGCTTGAGTTATTGTTTTGTGTTCTATAATTCTAGAGTTTGAATGTCTTTGTAATTTGAAAAGTAGATGACAATACAGGTTTATTTGGTTGTGGCTGGATTATGGGTTTTTTTTTAGTTTTACTTACAAGGTGTTTGATAAAACTCAGAAAGGATGCTCTGCCATTTTGGTGATTAAAGCATCCCTGTTTTATCCTAAGGGTTCATAGGTTCAAATCCCGACCTCTACACGTGATGTATTGTTAAAGAAAATGGGGTTCATTGAAGAATTTTGATGTGTTGCTTTAAAGAAATGATGCTC/A

CTCTTTTGATGTCATTCTCCTTTCCAACACGTTCTTGACCTCGTTAATCTTCAAAGAAAGTTCATCATGGGTTCAATCTGACCTTTGGGCTTTCTTTATTTTTTATTCGATTGCCGTTTTCAATCGCCTAGATGAGGCACATGGAAATCGTCTTTTGGTATTGCCCCACATCCATTTCTTTCTGTGAGGTTCCCAGAAAAATTCTCACGTTCAACTGCCCATTGCCCGCTTCATTGGCTCCAAAAATAGGTACCTATTTGTGGGTTTTCTTGTCTTGTTTTGGAATTTGTTTTACATGCT[T]GAGTTATTGTTTTGTGTTCTATAATTCTAGAGTTTGAATGTCTTTGTAATTTGAAAAGTAGATGACAATACAGGTTTATTTGGTTGTGGCTGGATTATGGGTTTTTTTTTAGTTTTACTTACAAGGTGTTTGATAAAACTCAGAAAGGATGCTCTGCCATTTTGGTGATTAAAGCATCCCTGTTTTATCCTAAGGGTTCATAGGTTCAAATCCCGACCTCTACACGTGATGTATTGTTAAAGAAAATGGGGTTCATTGAAGAATTTTGATGTGTTGCTTTAAAGAAATGATGCTGTGTTGT/C

IPR001715 (Calponin homology domain), IPR001752 (Kinesin motor domain), IPR027417 (P-loop containing nucleoside triphosphate hydrolase), IPR027640 (Kinesin-like protein)GO:0000166, GO:0003774, GO:0003777, GO:0005524, GO:0007018, GO:0008017kinesin-like protein kin-14p isoform x2NA AAAGCAAGGTCGTTATGCTGATCTTCCGGCTGCAAAAATTTCAGAAATGATGAAATCAAATAGTCTAGACGTAAGTTATTCTGATCCCCCACCTCCCACCCCTTTATTTTGCGTCAAATAAGCTTCATTTATGCTTCAGTTTGTGGATAGTCTTTCTGTGACATATATTGTTTATTTAACTTTGATGCACTTCAGCATCTCTTATTGCAGAATGCTCCAACACAGTCACTTTTGAGTGTGGTGAACGGAATTCTTGATGAAAGTGTGGAGAGAAAGAATGGTGAAATTCCTCATGTATGG[C]CATGTAAATGCTTTATAGTGTAAAATGTATTCATGCGAAAGAACTTAGCTGTTTGCATATTTGTTGGTCATAGTTTTTCCTTAGATATTCACTCCCTGACATTACTTTTTTTTTTTTTTTTTGGGTAGCGTGTGGCATGCCTGTTAAGAAAAGTAGTTCAAGAAATCGAGCGGCGTATTTCTACTCAAGCGGAACATCTTCGAACTGTAATGTCCCAAGTATTTTTGCGCGATTGTTTTTTCCTTTGAATTATATTTTGAAATTCTACGTTATGATTTTCTTTATCCAGCAAAACAATCTC/T

IPR001715 (Calponin homology domain), IPR001752 (Kinesin motor domain), IPR027417 (P-loop containing nucleoside triphosphate hydrolase), IPR027640 (Kinesin-like protein)GO:0000166, GO:0003774, GO:0003777, GO:0005524, GO:0007018, GO:0008017kinesin-like protein kin-14p isoform x2NA TGGTCCGAATGGTGCTACTAAGGAGAACTGGGGAGTTAATTATCGAGCGCTCAATGACCTTTTTGAAATCTCTCAAAATAGAAGTGGTGCCATTTCCTATGAAGTTGGTGCACAAATGGTTGAAATTTATAATGAACAAGTGAGGGATTTACTTTCAAGCAACGCTTCCCAGAAGAAATATCCTTTTTAGCTATGCAGTAAAATGTTAACACCAAATACAAGTCATTTTCTTATGATATGTTACACATTCTTAAGATTGTTGGTTTATTATTTGATTTCAAATAAGGATTACAACTTCAA[T]ATTTTGTTTTAGCTCTTGTTTATCTTAACTCTCACACACTAGGGATTTTGACTCATTCCCAACCATTTGGACTTGCGGTACCTGATGCTACCTTGCTTCCAGTGAACTCAACCTCAGATGTTATAGAACTAATGGACATTGGACTGAAGAACAGAGCAGTTGGCGCCACTGCCATGAACGAAAGAAGTAGTCGGTCACATAGGTTAGTATGTTTTATTATACTCTCAAATGTTTATCTCAGTATTATTCCTTTCTTATCTTTCATGTAAACCTACAGTATTGTGACTATTCATGTTCGCGT/C

IPR001715 (Calponin homology domain), IPR001752 (Kinesin motor domain), IPR027417 (P-loop containing nucleoside triphosphate hydrolase), IPR027640 (Kinesin-like protein)GO:0000166, GO:0003774, GO:0003777, GO:0005524, GO:0007018, GO:0008017kinesin-like protein kin-14p isoform x2NA ACTCTCAAATGTTTATCTCAGTATTATTCCTTTCTTATCTTTCATGTAAACCTACAGTATTGTGACTATTCATGTTCGCGGGGCGGATTTGAAGGGTGGTTCCTCATTGCATGGTAATCTTCATTTGGTAGATCTTGCTGGAAGTGAGCGGGTTGACCGCTCTGAAGTTACAGGAGATAGACTCAAAGAAGCACAACATATAAACAAGTCATTGTCCGCACTTGGAGATGTCATTTTTGCTCTAGCACAAAAGAGCTCTCATGTTCCATATAGAAATAGCAAGCTCACTCAAGTTCTTCA[G]AGCTCTCTTGGTAGTGTTTCCCAATTTTCTAGCAAATATTTGTTCGGTTTGTCCATTTGTATGGATATTATCCTCATTTTTGTCAACAAAACTTCTAAATAAGTACAAATTTGGAATCTGTGTTGCAGGTGGTCAAGCAAAGACGGTCATGTTTGTACAGCTTAATCCCGATGTGAACTCATATTCTGAATCCTTGAGCACACTAAAGTTTGCAGAGAGAGTTTCAGGAGTTGAGTTAGGAGCAGCTCGGAGCACCAAGGAAGGAAGGGATGTTAGAGAGCTAATGGACCAGGTGAGCATG/A

TGGGATCCAAGGCTCTAATATTTGGATATATTGAAAATCATAGTCCCTATTGATGTATAATTAAATTGAAATAGTAAATAGTTTTACAATGCTTATGTATTAGGGACATTGTGTTTAGAAGATTACCTTGATGGGGGCTGACCTATATCTAAGATAGTCTAAGAAATGTATATGACCTAGGGCTTTGATACAAACTTTAGCAACATAAATTCTTGGTTACATTATGAGTTTGGTGTCTATGATTTGAAAAAAATTAGAATTTAGTTCTTACGGTTTTAAAAGTTAGAATATAGTTTCTAT[A]GTTTGGAAAAAAATTGAATTTAGTCCCTACTTTAAGTAAGAACTATTTATGAGAATTTCAAACCATAGGGACAAAATTCTAATTCTAAATCATAGAGACTAAACTCTAACTTTTTTTAAACCATAGAGACTAAATTTGCAATTTAATCTAGATTCTAATACTTGATGACTCTATAAGCTATATTTTGGAGATTTGAACTTTTGATAGATGAAATTTTGCAATAGGTCAAAGTAGAAATCAATTGAATAGTTGGAGCCTTTGAGTTAAATTTTAATACTTGAAACATGTATTCAAAAATCAA/G

AGGAAACATGGAAGTTAGCATGGTCTTAACCAAGTCTAGCACAATGAGGAATGCATTTGAATGCGAGTCAATCATGAACAATTAGCATAGTTAGCAAGCACAAGCGCAACGCAAGCAACATTCACAAGGCAAACCTATAAATATGTGGTAGGATGTTGTGTTGTAATCACTAACCTTATCATCTAAGACAACACAATCACTCATATACTTTCGAAATATTTATATGAAAATAAGATTTAAAGGAATTCAATTTAAATAATTATATTATCAGATATGTTTCTTATCATCTAACAAATCAAA[A]CTTAATGTATTACTAGAATACTTCTATCTAAAGAAACAAAAAAAATCTTTAATAATCATAAGAGATAAGAGAATATAACAATTAATATAAAGCGAAGTTAGATCGGCATTGCACTTACCTTAATAACATTTTTCTTCTTTCATTATCTTAAGTTGATATATTAACAAGTTAAGAAACTCAACCCGAGGTTTACTCCGAAAGACGTACTATATTCTATAAAAATTTGAGCCAAAACACAAACTTCTAAGAACTTTTCCTTGCAAACAAATTAAGCATTATTTTCCCTTTTATCATATTCAAA/T

ACCAAGTCTAGCACAATGAGGAATGCATTTGAATGCGAGTCAATCATGAACAATTAGCATAGTTAGCAAGCACAAGCGCAACGCAAGCAACATTCACAAGGCAAACCTATAAATATGTGGTAGGATGTTGTGTTGTAATCACTAACCTTATCATCTAAGACAACACAATCACTCATATACTTTCGAAATATTTATATGAAAATAAGATTTAAAGGAATTCAATTTAAATAATTATATTATCAGATATGTTTCTTATCATCTAACAAATCAAAACTTAATGTATTACTAGAATACTTCTAT[C]TAAAGAAACAAAAAAAATCTTTAATAATCATAAGAGATAAGAGAATATAACAATTAATATAAAGCGAAGTTAGATCGGCATTGCACTTACCTTAATAACATTTTTCTTCTTTCATTATCTTAAGTTGATATATTAACAAGTTAAGAAACTCAACCCGAGGTTTACTCCGAAAGACGTACTATATTCTATAAAAATTTGAGCCAAAACACAAACTTCTAAGAACTTTTCCTTGCAAACAAATTAAGCATTATTTTCCCTTTTATCATATTCAAAACAATGAAGTCCTTATCAAAAACCTAAC/T

AACATTGACATGACATCACCGAAAAGTTTGATATGACACCTCAAGATATCATATGGTTGAAATTGCACAATGCTACCTTTCACTTAATTAGTTAATTTTACTGTAATTTTTAGTTACAACTTGATTGAATATTTATTGCAATTTTCTTTCAGACATTATACATCAAAATTATTAGCGACAAAATATAAACATATTTTCATTTACAAAACATTTCATCTTCTAATTAATATTTTTTGAAAAAATTATCATAAATAGAAAAATTATAAATTATTTATAAATACAAAAAAATTTTACTCCCTA[T]CGATAATAAACCGCGATAGACTATTATCGTTTGATCGTTATTTTGTTATATTTGAAAACAACTCTAGTTTTTAAATTGCCAATTTAAACACAATTAACAATGTCTTGTATTTTTGTTCAAAATATTAGAGATATTATCCCGCATATTGTTAAACAAAAAATTACAATAAATATTTTAAAAATATATAGTAATAAATTTGTTTGAAGGTAGTAATGAGTTTTTTTTTTTTTTTTTCTCTTTAATTTATCGTTGCATATATATAAAAAAAAATTTAATCAATAATCTTTAAAATGAAAATTAT/C

TTGTATGATTAAAGTGTGATGAACAAAGATGGAATGCACTCATCTTTTACAGCCACTCCAATCACACATAGAAAGATAAATTCAAAAAAATATATATAATTTTTTTAAAACATTGTTTTGCATATTGAATTTTCGAGTGGGATGCATAATGATTTTTGTAGTTTAGGAGGCGCTCAAGCGACCAAATATATTTTTCAAGATGAAAAAGGAGACAAATTATTATTATTATTATTTACTCATCTATTTATTGAAAAAGTTACCTTTTAGTAATTCTTAAGTTTTGCTAAGATTTCAAAATAT[G]TACCTTTTAATTAGTCTCTAAAAAGGCCAACTTTATTTCTTAATTGAAAATAATAAAAATAGAATTAATTCATGAGCCTTTTTAAATCTATTTTAAAAATTCATATATTAAAAAGGTTACTATTTTGAAAATTCAAACACTAAATACACTTATTCTTTAAAAAGATTCAGTAACTAAAATATACATTTTAAAAATTCGAAAACCAAATTCACATACCATTTAAAATTTGAAAACTAAAAGAAGGTAATTTTTGGAAGTTTATTTTAGATTGTCGTGTGTGATATTTGGATCTACCCAACTG/A

GGAGATCATAGGATACTTCCATAATTTTTTTTCCAATGTTTATTTTTAGTTTAGTTATTCTTATACTCAAATAATAATAATAATAATAATAACAACAAGAAAATGTAAATAAATAATAAGAAGAAAAAGAGTCCACGATAAAACTAATTTAACAAACAAAATTACAAAAATAGAAAATAGAAGAATAAAAGATAAACGTAATATAGAGATGTAATATGATTTAATGTAGAGGGAGGTGCATATAGGTTATACAAATATTTATATTTAAATAAATTAATTTGGTAAAAATGATAAAATAAT[G]AAAAAGAAAAAATGAAGAAAATAACCCATGGGAAATATAAAGGCAAGTAATAATTGAGTAGAGTGAGTTTCAACTTCAAAACATTGACTTCTTTTAGGACTTATCTTATCGTACATCCCATTGTTGAATATCTACAAAAGAACAAATGTCAAACTTATCTACACTCAAACTTGTCCCACAATGAAAGCTATGTGCTCCAAGAAGAATCAATTCATTTGAAATTTTCAAAAAAGATTCAAAATTGATTATTTAAAAAATAATTTAATTAGATCAATCTAGATTTCTTTGGAAGTTGATAACG/A

ATAATTGAGTAGAGTGAGTTTCAACTTCAAAACATTGACTTCTTTTAGGACTTATCTTATCGTACATCCCATTGTTGAATATCTACAAAAGAACAAATGTCAAACTTATCTACACTCAAACTTGTCCCACAATGAAAGCTATGTGCTCCAAGAAGAATCAATTCATTTGAAATTTTCAAAAAAGATTCAAAATTGATTATTTAAAAAATAATTTAATTAGATCAATCTAGATTTCTTTGGAAGTTGATAACTCAGTTAGTCATAAATTAAATTGCTGTACTTTTGAATTTAGATTCACAT[G]TTAATTGGAAAAATTTCACTTATAATTTGTGAGGTTTGAGGTTGATAGCATTTTAGGACCTATTTAGATTGACTTGAGACAAAAGTATTTTTCAAAAAAACTCAATTTTTTGTTAAATTATTTTGATAAAGACTGTTCATTTTTAATGGTTATCAAACAATTTCAATTTTGTTCCAAAATGACTTATTTTTTTAAATTAAACACTTGAAAATGTATTCTAAACACACACCCTTAGTTTCTGTTTTCAAATGCACATATTTAAACTTTTGAGATTTGGTGGCTTGTTTAATTGTTGATTTTG/C

IPR001164 (Arf GTPase activating protein)GO:0005096, GO:0043547, GO:0046872probable adp-ribosylation factor gtpase-activating protein agd14NA ACCTAGTACATCAGGAGTTTTCTTTTCAAGATTCAAGAAGATTCTGCTTACATTAGTGCTCGTCACATTAACTGGAGCTTGAGCATTAGGCAAATCATTATGCCATTGACTACTTGCTAATAGAGACGGATCATGAGCAATGTAATTTGGAGTGGACGGCCACTGGACAACAGCAGTAGAAGATAAGAAAGGATCGAACTTTCCCAAAGCACCTTCATTAGAAGGAGGATCAAGCTTTCCAAAAGCACCTTCATTGGAAGGACTCTTCACAGCATTAATATTAACAGAACTAGGAACGGA[A]GATGTTGTCTGAGGTGAATCAAATGTGGCCCATCCTTCATTTTTGGGGACTGCGGACTCTAATGGCATTTTATCAGATATTGCTGGATGCTGTGGATTAGTCTCAGGAAAAAATTGCAAGGATTGAGGTGGTGGTGACTTTTGTTGAGGTTGATCTTCAAAAAAGGATGGTGATGCAGATGGCAACTGAAACAAATCCACTGGTGGAGCAGGCAATGATGCCTGTGACTGGAACAAGTCAACAGTTGAAGTTACAGCAGAGACAGGTTTTGGTGCAAATGGTTCTTCAAAAAAACTTAAAA/T

IPR001563 (Peptidase S10, serine carboxypeptidase), IPR029058 (Alpha/Beta hydrolase fold)GO:0004180, GO:0004185, GO:0006508, GO:0008233, GO:0016787serine carboxypeptidase-like 45 isoform x1EC:3.4.16.0 AAAATGATGACATAGAATATTGTTTCCCTTCTCTATATATAAATTATTATATATTTTTCTAACACTCTCAAAATATGATCATATTTCTTACAATAGTTTGGAAAATATGTTTCTATTGCTTATTCAAATGATGTTATAGAAAGACAATGGGAAAATTTTTAAGATATTTTGCATGGTAAATAATAAGGATTCTCCTTTAGAAAGCTATTTTAATTTTTTTTAAATCCAATATTGACATATAGAAACCAAAGTAAGAAGAAAAAAAATCTAATCAATATACAATATAAGATTTATGTTATG[G]GACACGGATTTTTAACTTAAGGAAAAAACATAAAATTATGAATGATAAAACTATCGAAAATATTTTTAAATATAATAAAATAGCAAAATAAAAAAGAAAAGTTTCTCATTTATTTTAAACTAACAATACTCAATAGTTAAATGGAAAACTTACCCACTTCATAAATATTACACGATTCAAAATAAAACTTAAATATCGTAGAAACTAATTAAAAATTCTACTGTGCTAACAATTGACGATCTTAAGTGTAAAAAAATAAATAAAAATAAATCTCTTCAAATTCATTTTTCAATTCTTAACG/A

IPR001563 (Peptidase S10, serine carboxypeptidase), IPR029058 (Alpha/Beta hydrolase fold)GO:0004180, GO:0004185, GO:0006508, GO:0008233, GO:0016787serine carboxypeptidase-like 45 isoform x1EC:3.4.16.0 TAGAATTTTTTAGCTATATTTAATATTTGAAGAACTGAGAGAAACGTTTAATATAATTATAATTTTATAATAAAGAGAATATAGACGTTATCTAAAAAAATATATCATTAAAAAAAATGTTTTTTCACCTCAAACATAAACTTGAGTTAAAGATACAATAAACCCAGAAAATAGAATGTGATTTTCATAAAATAGGTATTGAAATATATTTTTCTTAAAAAATTATCATAAAAAATGAAGAAATATAATCTTAAATAACCAAAAAAAAGACATAGATATATTTATTTATTCTTTAATTAA[A]TTTTTTTTTGTGCAGAAGCAAATATGTTATACGTAGAGTCACCAGCAGGAGTTGGATTTTCATATTCTAAGTATAAGTCTTTCTACACAAATATAACCGACGTTATTTCAGGTTTGATTTCTAGAACCATGTTCATTTTTAACTTAAAAATTTTACTAAAATAAATGTTTTATTTTGAAAGCTCAAGATAATTTTATCTTTCTACAACATTGGTTTGAGAAATTTCCTCAGTACAAGAAAAGAGATTTTTATATTGCCGGAGAAGCTTACGCAGGTATTTTTATTTATTTATTTAATTTTA/T

IPR006569 (CID domain), IPR008942 (ENTH/VHS)NA NA ATTTCCAGTATGCTTATAAAACATAGTGTGATCGGCTTGACTTTGGTTGAATCCATAGCTCATGACTGCCTTTCCAAAACGTTCAAACCAAGCTTCAGAAGACTGTTTAAGGCCATATAATGATTTCTTTAACTTGCATACTTTGTTGACCCATAAATACCTCTTCTTCAAGATCTCCATTGAGAAAGGCATTCTTAACATCAACCTGATCAAGCGGCCAATTAAAATTAACTGCAACAGACAACAGAATTCTGATAGAGGTATAAATGGAAGAGTTGGAGTGTCTTTCCTTTGGGCTAC[A]AGCGGGCGTACTATCATTGTTGTTGGAATCAGAGCCGACAAAGTAAGTAAATGAAGGTGACCGTTGGGCTTCTTTGGGCGGCTTGTCGAGCGGCAGAATTTTAAAAACTGACTCGTTTGGCGGGGATTTGAAACGCCCCTTCTTAGGTGGCTCGAGCTTCGAACGACCAATTGATCTTTTCGACATTGAATGCTCATCCTCCTTAACTTCAATCATATTCACATTAATCTGATCTTGGGTTTCCTTGTCTCGTGAGGAGAACCTAGGATCGAAAACAGAGGACAACTTCCGGCGAGCTTCA/G

IPR006569 (CID domain), IPR008942 (ENTH/VHS)NA NA CTCAAGCATCACAGCCATTGACATTCAAAAATCGCAAATGGCAAACCTCCAAATTCGAGCCCTTCCCCATGACGGTAGCTTTGCATCCCATCTCTACTCGCTCGGAGTCACCATTGACGCCGCCGTCTCTACAAGCCTGCACGAAGTCTTCATTGTTGCAACCTCCACGCAATTTCCCCCCCCCCCCCCCCCCTTTTTTGGTTTCCTTCGACGTTGACAGCCACCACCATCGCCATCATCCCCAAACACCCCTACCACCATTGTTTAGAAACTAATAAAGCTTTTTGTCCTCTCTTGTAC[C]AATGTCAAGATTAGAATCTCAAGTTACCAGTTTGCCCTTCACCGAGAGCAACAATACTTAAATAAAATGTCACCAACTCAAGGCCCAACTATCTTCAATGGTCCTAATTTGTGATGATGTTCATATAGTCGTAGACAAGAAGACTACATCACATGTAAAGCAACATCACCTGAACTCGACGATCCAAAATTTCCCAAATGGAGGGATAGGGAACAATCAAGTTGTGAGTTGGTTGATCAAGTCCATGTCTATTGAGATCGGGGAGAATTTTTACCTATATTCAACTGCCAAACAAATTTGC/T

IPR006569 (CID domain), IPR008942 (ENTH/VHS)NA NA TTGTTTAGAAACTAATAAAGCTTTTTGTCCTCTCTTGTACCAATGTCAAGATTAGAATCTCAAGTTACCAGTTTGCCCTTCACCGAGAGCAACAATACTTAAATAAAATGTCACCAACTCAAGGCCCAACTATCTTCAATGGTCCTAATTTGTGATGATGTTCATATAGTCGTAGACAAGAAGACTACATCACATGTAAAGCAACATCACCTGAACTCGACGATCCAAAATTTCCCAAATGGAGGGATAGGGAACAATCAAGTTGTGAGTTGGTTGATCAAGTCCATGTCTATTGAGATC[G]GGGAGAATTTTTACCTATATTCAACTGCCAAACAAATTTGGGATGCTGCTCAAGATACTTTCTCAAATAAGGAAAGCACTGTTGAACTTTTCAAGATCAAGAGTACTCTCCAAGATCTCAAACAAGGTGTATTTGGTACAACTTACTACACCACGTTATAGCTTTTCGTAACAATAGGATTTATTTGAAACACATGAATGTCAATGTTCTACTAATGGTAATGTCACCAGTTCTTTCACACTATGGATGTCACATTCTTTGAATAACAGTCATATTTTTCCGATTTTGCAATTCAGGGGAG/A

IPR006569 (CID domain), IPR008942 (ENTH/VHS)NA NA CTAGAAGGGTATGGACATAACATATGGTGAAAGAAGGAACTATAAGAAAAGTCTTTAAGGCGAACATTTCTTCTCACACGAATAACGCAAAACTTTCTAATTGAAGACAAAAGAGCCAAAAATAATTGTTGTTACCCTATTGGATAACAGATGACAAAACCCCAACAAAGGCGAAAGATAGATCCCAAAGTGAGAAAGATAATAGCCTCTGAGTGGTTCCTCGTAGAGGATAACTAATATAAATGGGAAAACAAAGAACAGATGAGTCTATTCTCTCAAAAGTTCTTTTTTTTTTTTTTT[A]TAAAGGAAACAAAACTTTTCATTGATATAATGAAAAGAGACTAAGGCTCAAAATACATAGAAAAAGAAAATTCAAGAATAGATGGAATACAACAAAATGTGAGCAGCTCATCCCAGTTATTGCACGTAAGAGAAAAATACCCCCCAAATCAAAACTATAACTTGAAAAGGGAAAATACAAATATCTTAGATAGAAGGCAACTTCCCAGACGACTCCAGCTACCAACAACTTAAAATAGGAAGAACCCCCATCTTTGAACTTGATTAAACATGAAGTAGCTGCTGAAGATACACAAATATGA/T

IPR006569 (CID domain), IPR008942 (ENTH/VHS)NA NA TCCAAACCAAAAAGATGCAACCGAAACACTTGTCAAATGAGCAAACCCAAATACACGAGGAAGACTCAACCAAGTATCATTCCAAAACAAGAAAAGAAAGCCGAAGCCAGATTTGTAAGCAGCAAACTCTTCATTAGCAACCAAAAAATTAGAAACTAAACACGACAACGAAGACTCAAACCATTCTTTTTAACCAACGGCCATAAGAAAAAGATCTTTTCCACCAGCTTCAATCAAGGAGGAGGGAGGAGAACTTAGGGAATTTGATAAGAGTTAATTAAGGAAAATTTACATGAAGGA[A]ACTCGGGTGACCTTTTGAATGATGGAGTTTGAAAAGAACAAATGAGTCTATCCTCCCAAAAGTAGATATCCCTCTCATCAACAAAGTGACAAAGGTAAGAGAGCTCAATAGAAATATATTTCCAAGAGTTTCTTTAAGAACCTTCAAACCTGCCCAAGGTCCACTTATACTGGTGAGGACCATACTTGCTTACATTGACTTTGTGCCATAAGGTGTCAGATTCATGATGGAAACACAACAACCATTTAGCCTACAAGACCTTGTTTTGCACCCTTAAATTACTTATCCAATGCTTAATCCA/T

IPR006569 (CID domain), IPR008942 (ENTH/VHS)NA NA AACTTGTGAAACAGAACGCATATCGAAATCATCATGTATCATAAATTCCAATTTGATAAACAACATTTAAATATAAATAGCAAAGTCTAAAATAGAGAAATAAATAGAAGAACATTGAAAGGGTATGTGGGGCTCCAACTTGGAGTGGGTTGAGTGCCTAGCTCACCCAAGCGTTTGGGGCGTGTTAAAGTAATAGAGAGTAAGAGTATTTTAAACCCCCTTTCCTACAACAAAACTATTTACAACTCAATGGTTAAAATAATCTCTCCCTCCCTCCAATGCTTCCATTGACTCCACCCA[T]TTACGACCAACTCTGACGACTCGAATGCAATGGACAACTCTGGCAAAGGCTACCTCCGATGCCCAATTTCGGAGATAACCACCTCCAACTCGACAACGACTACCTCCAGCGGCCAACTTTGCGTTCACGTCTGATGACCCTCTATGCGACCAACTCTGACGGCTAACTCGATATCACTTTGGCAGCCAACCCCAGCAAAGACCACCTACGACACCCAATTTCGACGACGGCTACCTCCGACAACTCCTTCTGGTGGCCAACTTCGAGGATCATTTCATAGTGTTTAATATTTTGTCTTCTT/C

IPR006569 (CID domain), IPR008942 (ENTH/VHS)NA NA CGAGCCAATTCAAAACACTTAAAACCAGTGAGAGACTTATTACAGATGCGTTTGATTCCTTTCCAACCATAATTCTAAATGACTTGCTTTGACAACATTTATCCAAATCAAACCGGCTTTGGAATGTAGCAGGGAACAACTAAGCAAGCAACACTGGAACTGTTGTTTATTTATATATAGTCCTAAATATATTAGAGAATACATTTTGGTGGTTTTTTTATGAAGTTTGCTGTGTGTTTACAATTGGGTTCAAGATCAGGATTATCAAGGAATTTTATTTGGAGCTGTTGTTTGCATAAT[C]GGATTCTTCAGGTTCATTTTCATAAAGCATTGTGAATTTCTTGCTGTTCAAGACTTTTGGATTTTGATCTTGGGGAGCTTAATTGCCCAGTTTCTCCTACAAGGAAGCTTCAAAGTTAATCACTCTCAACCTCAATTTTTCCTTTTTGTTCCGCGGATATTTTCTTTTTCTGTTTTTTTTTATAAAAACAACAGCTTTCATTGAGAAAAATGAAAGAATACACAGCATACAAAAAAACCTCGCCCACAAAAACATCACCCCCTACATGAAGGGGCTCCAACTATGTAAAGTAACACCTATC/T

IPR006569 (CID domain), IPR008942 (ENTH/VHS)NA NA CCGCGGATATTTTCTTTTTCTGTTTTTTTTTATAAAAACAACAGCTTTCATTGAGAAAAATGAAAGAATACACAGCATACAAAAAAACCTCGCCCACAAAAACATCACCCCCTACATGAAGGGGCTCCAACTATGTAAAGTAACACCTATAGAATAGTTACAAAAGGTTCTTCAAAACCGAAGCCCACAAAGAAACATGAGAGTGGACAAGGGACCAAACCTCACTAGGGTCCTTGTCCACCCCCCTAAAAATCCGGCTATTCCGCTCACCCCACAAAACCGATAAGATCGCACACACCC[T]AGTGAACCACAAAAAGCAACCCTTCTCCCCATGAAGCGGATTAAGGAGGAACTTCTCAATCATAGCATTAGCATCCCTTTGGCGAGCAAGCGAAAAGCCAAACATCTAGAGGAAACGCTCCCAAACAAAATTAACAAACTCGCAGCACCAAAGAATATGATCCAGATCTTCCTTCGTCTTTCGACAAAGGATAGAGCAAAAGGGTCCAACAAGCAAGGGAAGCTTCCTGGTGAGATGATTCATCGTATTCACACGATCATGTAAAACTTGCTAGGTAAAGAATCTCACTTTCCTAGGATCT/C

IPR006569 (CID domain), IPR008942 (ENTH/VHS)NA NA TCCCAAACAAAATTAACAAACTCGCAGCACCAAAGAATATGATCCAGATCTTCCTTCGTCTTTCGACAAAGGATAGAGCAAAAGGGTCCAACAAGCAAGGGAAGCTTCCTGGTGAGATGATTCATCGTATTCACACGATCATGTAAAACTTGCTAGGTAAAGAATCTCACTTTCCTAGGATCTTAATCCTCCAAAGGATCGAAAAAACTGAATCACCTAAAGGAGAATGGTCCACGAGACTATGAAGAAAGGACTTAGACGAGAACCCCTCCAAAGGATTGGCTCTCCAAACCCTCACAT[T]CCTTCTCTCACGCCTAAAAGAATGACTCTTGAGCAAAGAAAGAAGAGAAGCCATATATGTCGCCTCCCCATTGGAATAGGAGCGACGAAACCCAAACAAGAAGGAATATGAGCTCCCTAACCATACAAGAAAGTCACTAGCAAAGTGATTTTTAAGAGACGACAAATGAAAAAGTCTGGGATATATAGCACAAAGAGGTCTCTCACCTACCTAGTTGTCCTCCCAAAAGTAAGTATCCCTCCCCTCCCCCATCACACAATGAACTAAGTCCACAAAAGATGGGAGCTCTTTCAAAATATCT/C

IPR006569 (CID domain), IPR008942 (ENTH/VHS)NA NA GAAGGGATGATGATAGAAGTATTTGGGACCTTCATCTTAGATGCAACCCTCAAGGATGAAGAGACTGAAGAATGGGGAAGCCACACCTTCTACAAAACACTCAGCTATCCCATTCAAGTGACATTTGAGCGTGGAAATTGGAGAGCAACGACAACTTTTCCACTAAATCTCTCCTCATAGACCTAGGCAACAATAGGGATGTTAGTATATCTCTTACCTACAACTCCATATGGACAGATTGCTACCTTAAGCAGGTTAAATTTTTCATCTAAGAGCTTGCTCACCAAGCCATCAACACCC[T]TGCGTTATTGCAACGTCAGCTGCCCTCTATGGCCCTCTCCGCATTGGTGTGTTCTTCACAAAAAAAGAGGGAAATCACAAAGCCATATAAATTTTGCCCCTTGGCCAACCGTTTTTGGAGCACTATCCTAACCTTCTTTGAGTGAACAGTGACTCTCCCTTCCATCCTACCTTGCCTTCCATCCTTTATTTTGTTGTGGCATCCTTTCAAAAGGGAGAAAATGTATCAATGGCTCACATCATAAGAGTTTTCCTTTAATCAACGTGGATTGAGAGACATCGTCTTTCTGTTGGAAAATAAT/A

IPR006569 (CID domain), IPR008942 (ENTH/VHS)NA NA TGGTGTAAATTGTCACCTCCTTTTAACTCCTAACCTTCTTTGATGGACAGTGGCTCTTCCTTCAGACTTACCTTGCCTCCTATACTTTATTTTGTTGGGGCATCCGTTCAAAAGGAAGAAAAGGCATCTATGGCTGAACATCATTCGAGCTTTCCTTTGGTCAACGTGGATTGAGAGAAATAATCTTTTTGTTGGAAGAGAAAAGTCTTTTGATTTGTTTTATTATCATGTCATTTTCTTCGTTGTTACATGGTGTAAATTGTTGCCTCTTATTTAACTCTTATAATGTTGCTGATCTTT[A]ATCCAATTGGTGAAGTCTTTTGCAACGCCTTTGGATTGAGCAACTTCCACCCTCTTATGTAAAGGTAAAACTTTCTTCATAAGTTCAAACAAGCCTCTTGCAATAATCTTATAGACAATATGTAAGGCTTCTTGGCCTAGAGTCGCACCCTTTAGCATCAACTATCTTCCTTTTTTTTCTTTTCTTTTTTTTATGGGAACAATAAACGAAACTTTTCATTGATCTAATGAACAAAGACTAATGCTCAAAAGATACAAACTCCACAAGGAAGTAAAAACAAAGAGAAAAACAATACAAAATA/T

CATAATTCATATTAAGTTGAATTAGATGGAATCATTTATTTGAGTTAATTAATGAACTTAATTAGGTTTTATTTTCCATCAGTATTGGATTGCAAATCTATAATTGGATTTGATTAAAGTTAATTTAGTCTCTTGTAGTTATTTTGTATTGTGGTGAGAATTTGAAGGAAAGAGTGGGCCAAGAGGGAATTAAAATTGTTGGGTAGGGATGTACAATTGGGTTGAGTCAATGGTGTTTTTTGGACCAATTTGAAAATGGAGGTTGGTTGGGTTGGCAATCCAAAAGAACCAAATAAAGTC[T]CCAACTCAACCCTTCAAATTTCTCAAAGAGACAGACAGCGACGTTGGAGTATAGACCTCCCACGGCTACCAGGGAACGCAGAGGGGAGAGAGAGATGTCGGGGAAGGAAGAAGAAGAAAAAAAAAGTGATTTTCCTTTTTTTTTTTTTTTAACCTTGTACGCATATTGAGACCTAATATTAATATATATATCTTTTAACTTATCATTTATTTAATATATTTTTCAACGCATCAAATCCAATCTCTCACATTATTCAATGTAATTCAATATAAATTCAATCTCTATCAAATTAACCAACTCT/C

IPR001199 (Cytochrome b5-like heme/steroid binding domain)GO:0016020, GO:0016021membrane steroid-binding protein 2-likeNA AATATGTAGACCTTATTATTAAAGACGTCGCTGATTTTTGGTTGGCTTGATGGTCAGGATGTTTTATGGTCCTGGTTCACCGTACTCTATGTTCGTCGGGAAGGATGCCAGCAGAGCCTTGGCTCTCCTGTCTTTCAAACCTGAAGACATCAATGGTGATCTCGAAGGTCTGAGTGAAGAAGAGCTTGTAATCTTGCAGGATTGGGAATACAAGTTCATGGAAAAGTATGTAAAAGTTGGGGAGCTTGTTCCAGAGGGGGAATTGAATGAGCATTCTGAAAATGGACACCAAAATTCCGA[C]ACCGCTGAAGAACACGACAAAGATCAGTAAGAAAATGTTTATAATTTTCATCTTTCATCAGGCAGATCTCAGGAAATTCATTCTAAATTTCATGCTGCTGTTGAATGTGCCAGTCCTTTGTTCCTTCCTGATTTTGTTCAGCTATGGCCTTCTCATATTAAAATTTATGAGTAGAAGCAATCAATCGGATTGAAGTTAGAAATTATGCTACCTTTTGGCTAGATTTTGGCCTGTCTTGTTTGTATACTAGAAGTTCATAATACTACTGTAGTATATTATTTTATTTCATAGGCTTTACGCC/A

ATTCAGAAGCGGAGATCATTTCCGGAGATGAGAGCCACCCCACACCTAATGAACTTAAGGATGGATTGTCACAATGGTCGTCTGGAATCTGTGCATGCTGCGATGATATGCAGAGCTGTACGCTACTTTCTGCCTTCTGACCTTGATTTATGCGAAGGAAAAATTATGAAGGTGCATCTTGCGTATGGAAAGGAAATGTATCATTACTTTGCATGTGTTCTTGTATTGTATCAAAATTTAAATATTTGAATTGTACGCCAGTGGTTGTTTCCATTAGGGAACCTATTATATACTGTTTGA[C]TATAAGCATGCCGTGTCATTTGTTTGTTGAGTGTTCTTAGATCTTTATTAGAAACTTTGTTGTTGTTAACAAGCTACTTCTGTCAAGCGGAACCACTGGATTTTGCACTATGATTAGGTTTATTGTGGGAAACCAGATCAACCCTAAATGTCGGGATACTGCTTGAAGAACTTCAAATTTAGTTAAAGGGTGATCGAGAAATCCTTAAGACTACCTACCTTGGGGGTTACATATTTTTTTAGTTCCTAACTATTACATGTTGTACGATCAGTTAGAGTCCCTAGTTTTCGTTTCTCGTTTC/A

IPR006461 (Uncharacterised protein family Cys-rich)protein plant cadmium resistance 10-likeNA AAATGGGTAGCTCATTGCAACTTCTTCTGAGTGCAGGTTTTATTGGCCTTTTTTGTCCATGCTATCTCTTTGGGAAGAATGCAGAACTTTTGGGTTCTCGAACGATGTTTGGGTCATGCGCAACTCATTTCATTTTGTGGGCACTTATGAATACAGTCTGCTGCTTATTGACTGATGGAGTTTTGTGGAATGTACCTGGATGCTTTCTTGCATGCTATGCTTGTGGCTACCGGAAGGCCCTACGGTCAAAGTACAATTTGCCAGTATAATATCATACTCTTAACACTTTTTCATTGTCTG[G]TTCTATTATGCCTCAACTATCCATTTTTTCATGGTTTTGTAAGCCTATACATTCTATCACTATGTCATGCATTTATCATTTCTCTTTCTACTGATATATACCTCGCTTAAGGAATGTCAAAGCATTTAGCTTTTATTTCTTGGGTTTGTCTGTGGACAAGGCAAGGAACTGGCTCTAATGCCTTTATCCCTCCCATATAGTGTAGCTCAGCTCTCTTTGGTCAGTTTCTTTTTAAGCTTAGTCGATGAGTTAACTTGCCTGTTGCTATTTTTCCATGAGCCACACCTTTTAATCTCTGAAG/T

ATTTTTTAAAATAAATTTTAAAGCTCTTTCAAGTATTTTCTTCAATTTGATATTCAAAATTAGAAAAAACATAGTTCTAGAAAGGAGATGGTTTTTAAAAATTATTTTTTTAATTTAAAATGTCACATAATTATTTAAAATAATAATTAAAAAAATTATTTAAGGGACTTTTTAATCCTATTTTTAAAAATCTAATGACTAAAAAGGTACATTTTGAGAACATAAGGACCAAATGAACTTATATTTATAAACTTTGGGACTAAAAAGTAACATTTTAAAAACTCATGAACCAAACCTACA[A]GTTCTTCAAAACTTGGGAACTAAAAAGGTAATTTTTTCGAAAAAAAAAAAACTTACTTTACTTGCATTTTAGGCCAATACACATTTTTTACCAAGTTCGATTCAATATGTAATTTGCAAAAAGAAAACAAAAAATGAACAAAGTCGCTGTCCTCAAATATTACTCTTTGTTTTTTTTACCCAACAAAACTGGTACATGAAAATTTAAACTTGTAATTTTGAGTACGGTAAAAATTAAATAAAGATTTAATGTAATAGTTTTTGTGAGCTATTGCATCTACATAATGAATTTCAATTACTAA/T

CTGGCCAGCTTGATTTTTTTATTTTCAATTTTTTATCTAACCAATTTTTCTAAATTTTTATCCTTAAATTTTGAATTTAATTTTTAGGTTTAAATACTACTTTGGTAGAAACTTTTTGTTTTGGTTCATTTCAGTTCCTAATTTTTAAAATGTTTAGTTTGACCTTTATACTTTCAACTTTAATTCATTTTGGTTTCTGTACTTAAAAAAGTGACCATTTTGCTCCCTTCATTTTTATTTTTAAGAGATCAAAATAGTCACTTTTTGAAAAGTTCAAAGACCAAATTTTCGTTTTTAAGA[A]ATCAAAATAGTCACTTTTCAAAGACTAAAAAGAACCAAAATTGAAAGTCCAAAAACTAAAATGAATATTTTGAAATTGCAAGACCAAAATAAACGAAAGCCAAAAGTACAGATTGAAATAGCATTTAAATCTAATTTTTATAAAATTTGCTTTTAGTTTTTGAAAAACTTAATTTTCATTTGATCCTTAATATTTGAATTTGATTTCTAATTAGTCCTAAATTGATTTCTACATGGTCCAATTGAGTTGATAATTGGCAACCCCATCGAGTACATGATAGATAACGCTAGATTTTTATAAA/G

GTTTTTAAGAAATCAAAATAGTCACTTTTCAAAGACTAAAAAGAACCAAAATTGAAAGTCCAAAAACTAAAATGAATATTTTGAAATTGCAAGACCAAAATAAACGAAAGCCAAAAGTACAGATTGAAATAGCATTTAAATCTAATTTTTATAAAATTTGCTTTTAGTTTTTGAAAAACTTAATTTTCATTTGATCCTTAATATTTGAATTTGATTTCTAATTAGTCCTAAATTGATTTCTACATGGTCCAATTGAGTTGATAATTGGCAACCCCATCGAGTACATGATAGATAACGCTA[G]ATTTTTATAATGAAATTTTAGGAAAATTATTATGAATAAAAAATATCTAACTATTTAAAAATGTAGTAAAATTCACTTTCTATCTGGTATCTATTTGGTAAAGTGATAGATGTCTATTTGTGTCTATCACAGATAGAAAGTAAAATTTTACTATATTTATAATTAATTTCAACCATCTTTCTATTTTTGAAAACATCCCAAAATTTTATAATATATATTTACATGTTTAGGCATTTTTTTTGAAAAATTAGTATAAATAGAAAAAATATCAAACTATTTACAAATATAGCAAAATTTTACG/A

ATAAAGGTGGGATGACGAAACTATTGGGAAAAACCTCTCAATACTACCACCAGAATAAATAGAAAAATAATCGAGAAATAAAAGAAAAACAACAAAACAAAGAAAACACTCATTTACGTGAAGAACTCCAAAACTAGAGAAAACCCATGATTACTAGAAAGAAGTGCACTATGTGAAATATTTACAATCACATAGAATTCTCTCACTCGACCTAATTACAAGAAAACTCTTTCAAACTTTTTGTACCACTCGAATTTTTGAATTATCCATAAACCCGACCAACTAGAGAATATAAAATGG[A]AATTTAACTAAAACTAGTGCACAAATGTTTCTAACTAGGGGTCCAACTAGAATTTTTGGGTTATCCTTTAACCCGACCAACTAGAGTAGAGTGAACAACCCAACCCTCATATTATTGGGTTGGGTCAGGTCAGGTCTTCAGGTTTGACCAATTTGAAGAGAGATGCCTTGGACAAAAGTTGAAGAAGTTGTGATCACAATCCCTAAATTTGTAGGATTATGATTTTATGGTTTCTCCATTAGGTAGAACTTGAAAAATCAACATAGCAAGAAATACAGACCAACCACAGAGTGAACAGTTA/G

TTTTAAGTAAACAAACCATCACATCAAAATATGTTATAAATAAATAATTACAATCTTATAATAAGAAAACAAAAATGTAACTTTCAGTTTTACCTATGAATATCTACTCACCTCAAAATCATTAATGGCACAAACATTATTTAGGGAGAAAAAGTACAAGATAATTAAGAAATGAATATGTTAATTTAAGTATTGTTTTGAAATTATTGTCAAAACTTTTTAAATTATAATGGCTAATGTGATCAATACTAAAAGTTAAAACTTTTAGGTTGAAACAGGGTGGGTATTTGGTAATTATTT[G]GTTTTCGATTTTCAAAAAATTAAACTTATTTCTACTCAATTTTTCACCCTAGTTTTTTTCTTCTTTTTTTTTGAGTAATTTGAATTTTTAGTTAAATTTCAAAAACAAAAATAATTTTTTTAATTTTCAAATTTGGGTTTGATATTTTATAATGTTAGTAGAAAGTCGATAACAAACAAAGCAAGAACTTAAAAGGTAGAAAGATATTTAAGACTTAATTTTTAGAAACAAAAAACTAAAGCCTTGTTTGGTAATCATTTTATTATTTGTTTTTAATTTTTGAAAATTAGGCTTATTTTCG/A

AGTATTGTTTTGAAATTATTGTCAAAACTTTTTAAATTATAATGGCTAATGTGATCAATACTAAAAGTTAAAACTTTTAGGTTGAAACAGGGTGGGTATTTGGTAATTATTTGGTTTTCGATTTTCAAAAAATTAAACTTATTTCTACTCAATTTTTCACCCTAGTTTTTTTCTTCTTTTTTTTTGAGTAATTTGAATTTTTAGTTAAATTTCAAAAACAAAAATAATTTTTTTAATTTTCAAATTTGGGTTTGATATTTTATAATGTTAGTAGAAAGTCGATAACAAACAAAGCAAGAA[C]TTAAAAGGTAGAAAGATATTTAAGACTTAATTTTTAGAAACAAAAAACTAAAGCCTTGTTTGGTAATCATTTTATTATTTGTTTTTAATTTTTGAAAATTAGGCTTATTTTCTTTCCCTTTCTTATAATGATTTGCATCTTTCTTAAGTATAATAATTGAATTCTTAACCAAATTTAAAAAATAAAAACAAGTTTTTAAAAGCTACTTTTTTTAATTTTCAAGATTTGGCTTGGTTTTTTAAACCATTAGTAAAAAGTAGATAATAAAGGAAGAAATTTGGAGGTGGAGGTACTCTCTATC/A

AAACATCAATTTATGATTAAATTTATAATTTAACAACTTTATAATTATATTTTAGTTGGACTTCAAGTATATTATAATGTGTTGCATTGACTTTTTTTTTTCTTTTTTGGTAATTCAATAATATGTGACATGAAGATCATATTAAACATTAAACCTGCAATTCGTTAACGAAATATATATAATATATATTAAGCAATTAAATTATACTTAAGAAAAAAATATGTAACATCAGATTCTATAGTTTATATCAATGTTTATTTAATAGAAATAATAAATAATTGATTTATAAACTAAACTCTA[T]GATTCTACTCTTGGATTTGGTGGTCCCTCTAAAAACAATTATAGATATCAATCTAAAATATTCTAGAGGTTATATACACGCACGCGCATTTAATAAAGGGTGGTTGTTTTAAATGGTAAAATTAAAATTTATATGAACAAAATATGCCTTGTTTAAGTTAGACTTTTGTTAAATAATTGATAAAAAAATAATAATAATAATAATAGAAAATAGAGAAGAATCACTAAATTTGAAATTATACAACATTTTTAACCTTTATATTGCTTTAAAGTTTAAAAATATTTTATTGTAAATATTTTAT/C

TTGACTTTTTTTTTTCTTTTTTGGTAATTCAATAATATGTGACATGAAGATCATATTAAACATTAAACCTGCAATTCGTTAACGAAATATATATAATATATATTAAGCAATTAAATTATACTTAAGAAAAAAATATGTAACATCAGATTCTATAGTTTATATCAATGTTTATTTAATAGAAATAATAAATAATTGATTTATAAACTAAACTCTATGATTCTACTCTTGGATTTGGTGGTCCCTCTAAAAACAATTATAGATATCAATCTAAAATATTCTAGAGGTTATATACACGCACGC[G]CATTTAATAAAGGGTGGTTGTTTTAAATGGTAAAATTAAAATTTATATGAACAAAATATGCCTTGTTTAAGTTAGACTTTTGTTAAATAATTGATAAAAAAATAATAATAATAATAATAGAAAATAGAGAAGAATCACTAAATTTGAAATTATACAACATTTTTAACCTTTATATTGCTTTAAAGTTTAAAAATATTTTATTGTAAATATTTTATAAAATTGAGATTTCAACATTTTTTATGACATTAGTATTTTAAACATAGAGGGATACAAGGCGTAGGTGTTAATTTAATGAAGCCAG/A

AAGAATCACTAAATTTGAAATTATACAACATTTTTAACCTTTATATTGCTTTAAAGTTTAAAAATATTTTATTGTAAATATTTTATAAAATTGAGATTTCAACATTTTTTATGACATTAGTATTTTAAACATAGAGGGATACAAGGCGTAGGTGTTAATTTAATGAAGCCAAAATCAGATTGAAGGTAACCAAAACATTATTTTCTTGGCTCAAAGTCAAATCCTCTTCCCCCATCTTCAAATTGCACAAAAACTTGAAAGATCAAAAGCCAATTCCAAAATTCCAACTAATATTGTACT[T]GTGTGTTGTATGCCAGTGGTTGCACCTTCTAAAGACAATACAAACCACCAAACTGTCACAGACTTATCCAAATATATAATTATTGTCATTATAGTGTTACCAAATGAGAAATATTATGTCGGTATTTTATTTATATTTCATCAATTTTTTATGATATAATAGTAGAGTCATGGACAATGGACATGTTAACATGTCAACAAAAATTTAAAGTTGGATAAATTTTGGCATAACTATTTTATTTTTTATTTTTATTTTTAAAAATTAAGTCTATTTCTTCTTAATTTTTTACAATAGTTTACAT/C

CATTTTTTATGACATTAGTATTTTAAACATAGAGGGATACAAGGCGTAGGTGTTAATTTAATGAAGCCAAAATCAGATTGAAGGTAACCAAAACATTATTTTCTTGGCTCAAAGTCAAATCCTCTTCCCCCATCTTCAAATTGCACAAAAACTTGAAAGATCAAAAGCCAATTCCAAAATTCCAACTAATATTGTACTTGTGTGTTGTATGCCAGTGGTTGCACCTTCTAAAGACAATACAAACCACCAAACTGTCACAGACTTATCCAAATATATAATTATTGTCATTATAGTGTTACC[A]AATGAGAAATATTATGTCGGTATTTTATTTATATTTCATCAATTTTTTATGATATAATAGTAGAGTCATGGACAATGGACATGTTAACATGTCAACAAAAATTTAAAGTTGGATAAATTTTGGCATAACTATTTTATTTTTTATTTTTATTTTTAAAAATTAAGTCTATTTCTTCTTAATTTTTTACAATAGTTTACATCTTTTTTAAGTAAAAGAGTTGAAATTTCTTAGTTCAAAATTCAAAAACAAAAACAAGTTTTTAAAACATTGGTAAAAAGTAGATAACAAAGTAAGAAATTTA/G

CATCTCTATTCTATTTTATAATAAAAGGAACATCTATTATAAAACCCTTAAATAAGTTATATAATTTATCTCTGAGTACGCAATGCTACAATAAATTTACTTTTAAAAAAAAAATTAATTTAAACTCCTAAACTTGAGAAGTTGTATGAATTTAAATTTTGACTACTATAAATGTATGAATTTACATTCTTCATTACATTCTGTTTGGATAAGTATCGTGTGGGACTTATAATTTTATCAATTAAACATCTAAACTTTTATAATTAAATCAATTTAGACTCTTAATTAAGATATATCCAT[A]AAAAATCGTCCATAGATCAATTCTAATCATCTATTTTATTAATCTGACATTCGAAGAAATTTACATATAGTGTAAAAAAAATGTAATATTAATAAAGAGTCTAAATTGCTTCGCTTATAATAATTTAGAAGTTTAATTGAAATAATTATATGTTTTGCATGATATTTATCGAACTACGTCAAAAGGAATATATGTTAATTCATATACTTACAAAATTTCAAAGTTTAAATTGATACATTTATATATTAATTTAGAATTTAAATTGATATAACTTGAAAATTTATGGTTGTAAATTGAATTA/C



ATTTTATAATAAAAGGAACATCTATTATAAAACCCTTAAATAAGTTATATAATTTATCTCTGAGTACGCAATGCTACAATAAATTTACTTTTAAAAAAAAAATTAATTTAAACTCCTAAACTTGAGAAGTTGTATGAATTTAAATTTTGACTACTATAAATGTATGAATTTACATTCTTCATTACATTCTGTTTGGATAAGTATCGTGTGGGACTTATAATTTTATCAATTAAACATCTAAACTTTTATAATTAAATCAATTTAGACTCTTAATTAAGATATATCCATAAAAAATCGTCC[A]TAGATCAATTCTAATCATCTATTTTATTAATCTGACATTCGAAGAAATTTACATATAGTGTAAAAAAAATGTAATATTAATAAAGAGTCTAAATTGCTTCGCTTATAATAATTTAGAAGTTTAATTGAAATAATTATATGTTTTGCATGATATTTATCGAACTACGTCAAAAGGAATATATGTTAATTCATATACTTACAAAATTTCAAAGTTTAAATTGATACATTTATATATTAATTTAGAATTTAAATTGATATAACTTGAAAATTTATGGTTGTAAATTGAATTTACTTTCTAGTAA/G

TACATTCTTCATTACATTCTGTTTGGATAAGTATCGTGTGGGACTTATAATTTTATCAATTAAACATCTAAACTTTTATAATTAAATCAATTTAGACTCTTAATTAAGATATATCCATAAAAAATCGTCCATAGATCAATTCTAATCATCTATTTTATTAATCTGACATTCGAAGAAATTTACATATAGTGTAAAAAAAATGTAATATTAATAAAGAGTCTAAATTGCTTCGCTTATAATAATTTAGAAGTTTAATTGAAATAATTATATGTTTTGCATGATATTTATCGAACTACGTCA[A]AAGGAATATATGTTAATTCATATACTTACAAAATTTCAAAGTTTAAATTGATACATTTATATATTAATTTAGAATTTAAATTGATATAACTTGAAAATTTATGGTTGTAAATTGAATTTACTTTCTAGTATATATCAAATAAGAATTAAAACACCAATTCCCTCTCCAAAATATCGTAGGTTCGAATTTTTACTCTTTAATGTGATTAATATCCTCAACTAGAAATCATGAGTATAGAAGAAAAATAAGTAAATAATATTTTACTATTAAGATTTGTGTAGGTATGTGGGTGGTGGAGATA/G

GATATGTGTAATTTGATATGTTCTCACTCTAAACATGTTTGTGAACCAATTTTAGGGGGGGAAAATAACTACTAGAATTGAATAGTTCTTCTTGTCTAAAGTTTATGAACTAAAACAAAATGAAAGGTAAATAATCAAAATAGATGAAACTTTAATTAACCATATTAAAATAGTTTTCACATAAAGGCTAGGAACTCAAACATGATAAGTTTTTTTTTAAATAAAAAAGGAAAAAAGTAAAATTAAGATTAAACATGAAAGTACAGTGACTAAAGTCGAAGAAATTAAAATCAACAATGA[T]ACAACATATCATTATGATATATTTGACATTGTAGGCTAATAGAACCAAGAACTATTCCAACACAAATAGGTGTATGAATTATAAGAAGTGTTCTTACGCCAAATTTATTATGGGCAAAGAACATGGTTGGTTCTATAAGCAACCAAAAAGTCTAGTTGGCTTTTGGCTTCCCCTTCTCTTTATTTTCCATGGGGATAGGACACCAAAGACCAAGATATGGAAGTGCATTATTTAATTTGTGTGTGAAGTCATGATTTTATAGAGAACAACATGTGATACACGAGCATATCTTGTTTATAGT/G

TAGGAACTCAAACATGATAAGTTTTTTTTTAAATAAAAAAGGAAAAAAGTAAAATTAAGATTAAACATGAAAGTACAGTGACTAAAGTCGAAGAAATTAAAATCAACAATGATACAACATATCATTATGATATATTTGACATTGTAGGCTAATAGAACCAAGAACTATTCCAACACAAATAGGTGTATGAATTATAAGAAGTGTTCTTACGCCAAATTTATTATGGGCAAAGAACATGGTTGGTTCTATAAGCAACCAAAAAGTCTAGTTGGCTTTTGGCTTCCCCTTCTCTTTATTTTC[C]ATGGGGATAGGACACCAAAGACCAAGATATGGAAGTGCATTATTTAATTTGTGTGTGAAGTCATGATTTTATAGAGAACAACATGTGATACACGAGCATATCTTGTTTATAGGGAACAATGAGAATATTTTTTATATTTTATTTTTGTTGTCTTTGTAATAAATATTTTGATTTACATGCATGTGGTGGAACAATATTTTTGTTTTAGTTACTATTGTTTTAAACTAGTTGTTTAACTATGTCCAATTTGATAAATTCTTTTATAAAATATTTGGAAACACATATGACTATTTCAAGTCTC/T

TAATAGAACCAAGAACTATTCCAACACAAATAGGTGTATGAATTATAAGAAGTGTTCTTACGCCAAATTTATTATGGGCAAAGAACATGGTTGGTTCTATAAGCAACCAAAAAGTCTAGTTGGCTTTTGGCTTCCCCTTCTCTTTATTTTCCATGGGGATAGGACACCAAAGACCAAGATATGGAAGTGCATTATTTAATTTGTGTGTGAAGTCATGATTTTATAGAGAACAACATGTGATACACGAGCATATCTTGTTTATAGGGAACAATGAGAATATTTTTTATATTTTATTTTTGT[T]GTCTTTGTAATAAATATTTTGATTTACATGCATGTGGTGGAACAATATTTTTGTTTTAGTTACTATTGTTTTAAACTAGTTGTTTAACTATGTCCAATTTGATAAATTCTTTTATAAAATATTTGGAAACACATATGACTATTTCAAGTCTCTCGACTAGGCTCATCATAAAATCTCTCAACTATTACATTACAACATCTTTAGACATACATAGCTCTCGAGATAAGATGTATAATTATACTTTTTTAGGATAGTCATTAGCTTCAAACGCTAAATTCAAAACAAGGTAAGGAAAAGACAT/A

TTGGTTCTATAAGCAACCAAAAAGTCTAGTTGGCTTTTGGCTTCCCCTTCTCTTTATTTTCCATGGGGATAGGACACCAAAGACCAAGATATGGAAGTGCATTATTTAATTTGTGTGTGAAGTCATGATTTTATAGAGAACAACATGTGATACACGAGCATATCTTGTTTATAGGGAACAATGAGAATATTTTTTATATTTTATTTTTGTTGTCTTTGTAATAAATATTTTGATTTACATGCATGTGGTGGAACAATATTTTTGTTTTAGTTACTATTGTTTTAAACTAGTTGTTTAACT[A]TGTCCAATTTGATAAATTCTTTTATAAAATATTTGGAAACACATATGACTATTTCAAGTCTCTCGACTAGGCTCATCATAAAATCTCTCAACTATTACATTACAACATCTTTAGACATACATAGCTCTCGAGATAAGATGTATAATTATACTTTTTTAGGATAGTCATTAGCTTCAAACGCTAAATTCAAAACAAGGTAAGGAAAAGACACCATCATTATTCAAAAGCTACCTCCAATGAGTAGCCATCTTGGAGCATCAGAACTTCAAGAACACATTGGAAGAGCAAGCACATCGTATAA/T

GGAAAATAATCGTCATTTGGATCTCAAAACTTTCAAACTATTGGTTGTCTCAGGACTTCAACACCCACCAAACCTATTGCCCACCTCAATCAATCAATCTAACTTCAATGCATGCACATTTTAGTGCATTAATGAATATGCAAAACCTAGCAAATAATTCACAACTGATAAATAACCAACTAAATTAACTAAAAATATCTTAAAAGTTCAAGAACATAAATATATTATTGAGTGTAACTCAACTGGTATAAAAATATGTTAATGACTAAAATGATTCGAATCTGAACTTATAAAAAAAAT[T]AAAATATATTGCTTCTCAAATATATATATATATATATATATGACCCTCAAAGTTTCAAAACTATGATGGATTAAACCCTAATAACTTAATCAATAAAATCCTTATTTTCCTTCTAACTTTTGATCAACCTACGGGCAAAATCACATTTATTTCAGATCTGTCTTTCCAAACAAAATTAAATACTTAAAATCATTCTGATTTCATCAAATAACATCATTTAAAATTACTTCCTACTAGTACTACTTTCACGATACCAAAATGAGGCCCAATCTTACAATTCTTTCCTTTAGCTTAATATCAT/A

IPR001310 (Histidine triad (HIT) protein), IPR011146 (HIT-like domain)GO:0003824 14 kda zinc-binding proteinEC:3.6.2.1 TGTTTTTTATGAAGTCTTTGTGATTTGGACTTTCCTCCTAAACATAATGTTCTCCGATGATGTCTTTGCAAACGATTCTTATCAAGGGAAATCGAAAAATGCATCTCGTGAAAGCGGTCTCAGGTTCTTCTTTGGTTGCTCCAAGTTACTGTGTGGGGATTTCTTCATTACAGTTTTTGACCACTTCTTCCATTTCTCACTTTCGAAGCAATCAAATAATGCTGATCATTTCTTTTCCTTTAAAGAAAATAATAATAATAAGCTGCCGCAATTTCGATTACCCGCTCACAGATGGCTCAC[G]GCAATTATCCCCCCCCCCCCCCCCAAAAAAAAAAAAATTAACAATAACAATAATAATAACCCAACTCACGTCAAGATTCTTGTATCAGTTCAAAATCTGATTTCTGAAAACATCTTTAAATCTCACCGTACTCATAGAACCATAAGCATTCTGCTTTGAGCATGCGCCACATACACTAAACAGCCAAAAAAACACACACACACGCACACAATCATAAGAAAATCAACAATTCCATTCCCTGATTACACAATAACCATGAAACCGATCATCAGCAAATCAAACACACAAAAAAAAGGACCGG/A

GCTTAAAACTGAGAGCCGAGTCCTGAGCTTTATATCGTCGACCATTCACAGCCCTAATTTTTTTGATCTTCTTCCTCGAATTCGGCGTCTCTTTGCATGCCAGGTTGAAAGCCCCCTCTTGCTTTTTTTGACAAACTAGGAGCTGCCACGTGGCCGTCATTATTCATATTTATTAGAAATGATTTTTTTTTTTTTTTTAAGATAAAAGGTGCAGATTTCTATTTATTCGGAACCTCTATAATTTCAACGCAAAAAGCTTTAAAGTTTATTGATAATTTAGAATATGTTGAGGCACCTTGG[T]GGAATTATTACACCTAAAGGTGTGATTTATCCTTTATAAGTTGAACTAGATTCGATGATCATTTAAAACTTACTTGAAAGAAGTCTAAACATTTTTTGATTTCATTCAAGCTTTTCATTGATTATACATTGTTTCAGCCTTCTCTTTTTCGTTCCCGAATTTGTAATACCATTGCTCACATCTTTCCATGTAATGCATGTCAAAGAAAAGTCTTTGGTGTATGGCACTTTGGCTTGAGGATCACCTCCTCATGGATTGATGTTGTTGTGTTATTGGTTCATTGTTCTTCTTCTATTACTAT/C

TATAAAATGCAAGAGTTATATTGATTGATTTTTTGAAGTGATTAAAAATGGTTTATAAGAATGTTATAAATTCATCCGGCAAACAATAACTCAATATCAATAATTTTTTTTTAAAATATAGAAAAATTTCACTGTCTACCAAGTACCAACAATAGATTTCTATCACAGACTATGAAAAGTTTGTAAATAATTGATATTTTTTCTATTTATAATTTTTTTTTTCATATGATAAATTTATTTAAATAAATAAAAAAATATTATAAATATAAAAAATATCAAATTATTTACAAATATAAAAAA[A]TTTTATTGTTGATAAATCAAGCCATAGAAGTTTATCAGTCTTTCTCCAATGTAATAAGATTTTTCTATATTTATAAATAGTTTAATCTATTTTACTATATTTGAAAACAACTATAAATAAAATTTACACCCTATTTAGCTTGGTAAAGAGACTTTTAATCGAATATAAGTGGGTGTATAAATATATATAAAGCACATACGAATAAGATCAAAGAATAGAATCCCACAAAAAGGTATAGTTTGTCCATAGGAGAAAAGTAAAACCGAAAAATGATCAAGAGATAATAAAGATTTGACCATTA/T

TATCAGTCTTTCTCCAATGTAATAAGATTTTTCTATATTTATAAATAGTTTAATCTATTTTACTATATTTGAAAACAACTATAAATAAAATTTACACCCTATTTAGCTTGGTAAAGAGACTTTTAATCGAATATAAGTGGGTGTATAAATATATATAAAGCACATACGAATAAGATCAAAGAATAGAATCCCACAAAAAGGTATAGTTTGTCCATAGGAGAAAAGTAAAACCGAAAAATGATCAAGAGATAATAAAGATTTGACCATTCATAGTTAATCCTGTTAACTATATTCTCGAAA[C]ATGCATGTTTTACTGCAAAGTAAAAGTAAAAACTGCTTACGTAGGAGTATTTCAATAAGGTTTACAAATAGGTTCAATGTGCAGATTTATATACAAAGGTTACAGACATCATCAACCTCATCATGACGACGATTATAAACCATAAATTGGATCTTAACTTCATACGTACACTCGATGCACAGCTGGTCTGCCTTCTTCTCTCCTGAGATATAATTTCAAGCTCTAATGCAAACCGGACCCAATGTTACTGTTCATATAATTCGGTCCTATCGACCACCAATTTATTCAGATAAGTTAAGGC/T

IPR009057 (Homeodomain-like), IPR025756 (MYB-CC type transcription factor, LHEQLE-containing domain)GO:0003677, GO:0005634, GO:0006351, GO:0006355myb family transcription factor phl7-likeNA GTAATTAATTATCTGTCTCTAATACCACCAAGTGATCGTGAAAGGGCATTCTCAAACTCAGCATTTTATTGGTTTCAAGAGTCGACATCCTTTGCAGGAATGGTTGCAATACCAAATTTTAGGAAGATCAGAGGGAAGGTAAATATTTTCTTTGTAAATATAATTATCCAATTGTCACTTAAGATTTAATATCCTACGAGTTACGTTGACAACCAAATGTAGTAGGATCAAGCAGTTGTGCCATGAGAATAGTCAGGTGGGTGCAAGCTAGCCCAAGCACACAAGGATCTCAACAAGATA[C]ATGTTTATATATATATATATATATATATAATTATATGCTTGAGAAAATAAGTTTTTTTTTCCTCATTCAAAAATTATTATTTTCCAATATACATTATGTGGTGGTCAGTTGGTCAAGTTCACTTTTCAACATGGATACATTTACTCTATCCTACTTCATAGTTCATAGACTAGTTTTCTCCTAGCAAGATGTGAGGATGGCTTTGGAAAATTGTGAGAAGGATTGAGATGAGATACAAATGCTCAACATTTAAAATGTGCACATGGCCAACAAAGTAAAATATAAAAAATATTTCATAGAC/T

TTATAGGGTAAGACTCTACTTGTAAATATGCATAATAATTACTAAAAAAAAAAAGATAGTAATAATATAATATGAAATTTTATTTTATTTTAATTAAGAGGTTTAAGAATTTTTCATGAAGAATAATAACCATTTAAAAAATAATTTATGAGAAATTAACAATTTAAACGAAAGATATTAAGAGTGAAAACCCAACCACGACTATTTACTTAAAAAGTCCAATAATTTTATGAACTTTTAAAAAAAATAATAATAATAATTTCTTATAGAGAATCTGACCCACAAATTCTCCGTGAAAAT[T]CCAACCCAATCTTTACAAAATTAAATGGAGAATTTCGCAAGGTGAAAAATGAAATAGAAGACGGGGACAGAAAGATGGGAATGAAGATGGAGAAATCATCCCAATTCCCACCCGCACTGTTGACATCTCTAATTTACGGAGGGGTTGTGTTTGCAACCCAATATATTGATTACATTAAGTCAAGTTTGAAATTTAAAAGGGCAATTATGATATATAGCAAACTAGTTACGATCAACTGAAAGAATAACAAAATATTAGTTTAATCATCATAATGGCAAACACATGAAGAAAGTGCACGTGT/C

TTTACCTTGTTACCAAACGTATGTATGAAGTGATGAAATACAATTCTATTTTCATTGAATTTTCTGTTTTTAAATTTATGTATTCTGGTTCTCTACTAAATATGTCTTTATTAAAAAAAAAAAAAAAAGAAAGAAAAAAAAAAGAGTACGGATTTGACTCCAATGTTACAAGACGTTTTGCTTTGTCATTGCTCCACTATGTATAAGGTGATCCAATGTTTGGGCATACCACATACCCAATTGACATGTTAGTGGGATGCTTAGTTGAGATGGTTCAACTCACAACCATGACCAAACAAT[G]GCATACCGATTGATTTTAGAAATGTATTGTTTGAGTTTTACTCGTTGATTGTCTTAATTTTATTGGAGGGGTGAAATCACAACACATAGCCACATTGAAGGAATGAGCTCATTAATAACACCTCCATAAGTTCAACTACCTATGTAGAATGAAGATTCAAGATTTTAATATTTTAGCGTAGAAAGTAAACCAACAACTTACCGTAAAAAGATAGTAACATCATCCACCCTCAAGCCAGAAGGAGAAGGGGGCCTTCAAAGAAAAAAGTTATCATACAAGGAAGGAGATGCTGGTAATAGAG/A

GTAAAATATTGTCGAAAGCTTCCAAATACGAATTATACTAACTTCTTTAAATTTAAAATTATGTGATATAAATTTGAAGAATAAAGTAGGTTAAAATATTTTTGTCCTTATTTTTTAGGTTATATTTTATTTTGATCTCAATGCTTTCCGTTTTTTAAATTTGACTTCGAAAAAGGTGTCAAATTTACTTTAGGTAATTGCAAAAAATCTTAAATTAAAAAATGAAGAATTATATTTTAACTCCGAAAAGTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGTGAAAATACAACTTATAAAAATAATA[A]AGAAATAAATAAATCATTATGACAAACCGGCCTATTAGCTCAGTTGGTTAGAGCGTCGTGCTAATAACGCGAAGGTCGCAGGTTCGAAACCTGCATGGGCCAAACAATTTCTTTTTTCCATTTTCCTAATATATATTTTTCATTTCGTTACCTTATGCTCTTCCGCTCTTGCCTCCGTCCGCCACTAGTCGAACGCCGCCACTCCTCAGTCTTCTCCTTCGCCAGTCGCCACCGCCCACATCTTCTTTTTCTTCCGAAATCGGTCTTTCAGGTTCGCTTCTATTTTTCAGTTTCATCCATA/T

IPR004154 (Anticodon-binding), IPR007109 (Brix domain)ribosome production factor 1NA CATCATCGGTGAGATACTATATACATATATTTTTCTTTTAGTATGCACATGAGTTGGACTATGATTAATTTGTGTTTTTATCTTCTCAGATACATTTTTGAAAGCAAGGAAAATAAGAAAGAGTCAGACTCAAAAAATAAGTCCAAGGATACCAAGGGTGAGAAAGTTCTTCAGCAGAAAGTAGTTGCTCGGCTTCAGGTAGATATTAATATCTTCCCTTTCACTCCTCATAGAATGTTGCTGTTTTATGATTTCTTTTTCAACTAGGAGACTTCAATATTGTTTGCTTGTTTTTATCTT[C]TCTCTTTCTATAATTCAGTTTCTTTTTTCCTTTTCTAATTTTTTTTGAGGGTGATGATTAACATTAATTCTTTTTTGGGACTGGAGAAACCAGCATGGGTTGGCTTAGTGGAAATGGAAATATCTTAAAAAGGCCAGAGGGCCAAGGGGTCATGGATTCAATCCATGGTGGCCACCTACCTAGGATTTAATATCCTACGGGTTTCCTTGACACCTAAATGTTGTAGGGTTAGGCGAATTGTCCCATGAGATTAGTCGAGGTGCACGTAAGCTGGTCTGGACACTCACGGATATAAAAAAAC/T

GTTGCTATCGTCACAATTTCAACTTTCATTTTGCATTCTTTGGTTCAAAAGAGATTTCCTGCCCTCTTGATTGAAGCTATGTAATCGAGTTATGCTTAGCTCAAGTTTGCACTTCACTTATAACCGTCAAGATTGTCAACCATCATGGGTTGACCTAGTGGTAAATAAAGGGCGTGAGTTTGATTAAAGGCTAAAAGGGAATGAGTTTAATCTTTGTTGGTCATCTATTTAGGATTTAATATCCTACAGATTTTCTTTGCATTCAATATTGTAGGATTAGGCGGGTTGTCTTGTGAGAAC[T]AATACTCATAAAAATATTAGAAAAAGGGTAATTGTAATGAATACTCATAAATATTAAAAAAAGGGTAATTGTAATGAATACCACTTTTTGGACAAATAATTAAGTGTATATTAACATTTTTAAAGAATTGTAAATGTATTAAAATTTATTAGACTTGAGCTGATAGACTCTAAGAGTTGGGTCTAAACTTTGTTATATCTACAAATTTTTTTGCATTGTCCTGTATTTATTAAACATTTACATTTGCTCCCAAAAAATTGAAACCATTGAGATTATCATGTTGCTTTGAGTGAACAATTAT/G

TCGTGACACAAGTGTTATCCAAATGGAAATGAAGTTAAGTCCTCATATACCAAAATCATAGTTTACTCTTAAGACTAAACTCAATTCAACAAGATAACATTCAATTTTTATTTCCTTACTACCATATTTAATCATTATATTGTTTTGTGTTAGAGAATCTATTTTCCACTCCATACATTGTTTTTCTTTTTTTAAAAAATCCCTGCTCTATAAAAAATATATGTTTTTCATATTTAAATTCTAAGTCATTCTTTCAATTTTTATTTGTAACTTCAACCAACATGATAAAATGTATTAATA[A]AAAATCTCCCAGTTAAAAGAAAAAAAGAAAAAAAGCTCTCCCATGTTATATACGTAATATATATTTTCATGTTTAAATTCTAAGTCTTTATTTGTAACTTCAACCAATATGTTAAAATGTATTAATAAGAAAAGGCAGACTAAAATGTTTAATGGAATCATTTATAATATGATAATAAACTTTTTTTTATATAAGATAATAACCATATATCAAACAAATGCACAACAATGTAATTAATTATTTGAATTAAGAGAACAATGTAATTGATTAATTCATCATATTATTTCTCTTTTTAATCAAA/C

Unknown protein NA NA AGTTATTTTCAATGGACATGGATATGAGAAGCCAACATTGGATGACCTAATCGAAAATAGGAAATGAGGCATGAAGGACTACTTGCATAGAATACACTTCAAAAGAAAAAATACTATCTTAACGAGGATGTTTCTGCCTATCTATACAAGGAGGAAGGATAAGAATTTTTGATCTATGCATTTTGGATTAAAGTGTGAGTTTGGACTAAAAGGTTTTGATTGGAGGACTCAAGTCATTTTTTGAATACAAGATTCTAATCAATTGGATTGAGTGTTAACATAATGCATGAATTGATTTGC[T]GTGGATGTAGATCTGAGAAACTAACATTTGAGGACCTAATCGAAAATAGGAAAAGACAAATGAAGGACTATTTAGTAGACTACACATCCAAAGAAAAAGGACTATATGAAAAAGGATGCTTATGACCATCTATACAAGGAGAAAGAAAAAGTTAGGATGCAAACATTTTGGATTAAAGTGTGGATTGGATTAGAAATTTTAGACCGAAGAAGTCGTGTCATGCTTTGGATATAAGATTAGCCATTTGGATTGAGTGTTAATGTAATGCATGAACTGATTTTCCATGGACATGGATATGAGT/C

Unknown protein NA NA CATTTGAGGACCTAATCGAAAATAGGAAAAGACAAATGAAGGACTATTTAGTAGACTACACATCCAAAGAAAAAGGACTATATGAAAAAGGATGCTTATGACCATCTATACAAGGAGAAAGAAAAAGTTAGGATGCAAACATTTTGGATTAAAGTGTGGATTGGATTAGAAATTTTAGACCGAAGAAGTCGTGTCATGCTTTGGATATAAGATTAGCCATTTGGATTGAGTGTTAATGTAATGCATGAACTGATTTTCCATGGACATGGATATGAGAAGAGAATGTTAGAGAAGCTATTT[G]AAATAGTAAATAAATACATGGAGCACTTTTTTAGACGTCAAAAGAAAAGAAAAACTATCTTAACATTGAGTTTTATGGCTACGCATGTTTCGAGGAAGGAAGATAATTTAGGATACAATGATTTTGGAATAAACTTCGAGATTGGACTAGAAGTTTTTGACTCAAGAAGTCTAGTCATTTGTTGGATATAAGATTTTAGTCAATTGGATTGAAGGTTATATAATGCATGAAGTTATTTTCCATGGACATGGATATGAGAAGCCAACATTGGACGACCAAATCAAAAATAGGAAATGAGGCG/T

Unknown protein NA NA ATGTACGGAGGAAGGAAGATAATTTAGGATACAAGAATTTCGGATTAAACTTCGAGATTGGACTAGAAGTTTTTGACTCAAGAAGTCTAGTCATTCGTTGGATATAAGATTTTAGTCAATTGGATTGAAGGTTAATATAATGCATGAAGTTATTTACCATGGAGATGGATATGAGAAGCCAACATTGGACGACCTAATCGAAAATAGGAAATGAGGCATGAAGGACTACTACATATAATACACTTAAAAAAAAGAAAATGTACTATCTTAACTTGGATGTCTCTGGCTATCTATACAAGG[C]GGAAGGGTAAGAATTTAGGATCCTTGCATTTTGGATTGAAGTGTGAGTTTTAACTAGAAGTTTTTGATTGGAGAACTCAAGTCATGTTTTGGACATAAGATTTTAGTCTATTGGATTGAGTGTTAACGTAATGCGTGAAGTGATTTGCCATGGACATAGATCTTAGTAGCTAACATTTGATGACCTAACCGAACATAGGAAAAGACACATGAAGGACTATTTAGTAGACTACACATCCAAAGAAAAAGGACTATTTGAAAAAGGATGTTTATGGCCATCTATACAAGGAAAAAGGAAAAAC/T

Unknown protein NA NA TACAAGGCGGAAGGGCAAGAATTTAGGATCAAGGGTGAGTTTGGACTAGAAGTTTTTGATTGGAGAACTCAAGTCATGTTTTGGATATAAGATTTTAGTCAATTTGATTGAGTGTTAACTTAATGCCTGAATTGATTTGCCATGGATATAGATCTTAGTAGCTAACATTTGACGACCTAACCAAACATAGGAAAAGACACATGAAAGACTATTCAATAGACTACACATCCAAAGAACGAGGTCTATCTTAAAAAGATTGTTTATGTCTATCTCTACAAGGAGAAAGGAAGAAAAGTTAGG[C]TACAAACATTTTGGATTAAAGCGTGAGATTGTACTGGAAATTTTGAACTGAATTAGTCGTGTCATGCTTTGGATATAAGTATAGCTAGTTGGATTGAGTTTTAATGTAATACATGAATTGATTTTTCCATGGACATGAATAGAAATTTTGAGCACTTTTGGACGTTAAAAGAAAAGAAAGACTATCTTAACATGGAGGTTTATATAACTATGTATGTAAGGAGGAAGGAAGATAATTTAGCATTCAAGAATTTTGGATTAAACTTTGAGATTGGACTAGAAGTTTTTGACTGAAGAAGTCC/T

Unknown protein NA NA GGACTACTGCATAGGATACACTTGAAAAGAAATAGTACTATCTTAACAAGGATATTTCGATCTATCTATACAAGGAGGAAGGAAAACAATTTAGGATCCATGCATTTTGGATTAAAGTATGAGTTTGGACTAAAAGTTTTTGATTGAAGAACTCAAGTCATTTTTTTGATATAAGATTTTAGCCAAATGGATTAAGTGTTAACATAATGCATGAAGTGATTTGGCATGTACGTAGATCTGAGAAGCTAACATTTAACGACCTAACCGAAAATTGGAAAAGACACATGAAGGACGATTCAG[C]AGGCTATACATCCAAAGAAAAAGGACTATCTTAAAATGGATGTTTATGGCTATACAATCCATTTTTAATCCAATCTATACAAGGAGAAAGGAAAAAAAGTTACGAGGCAAACATTTTGGATTAAAGTGAGAGATTGGATTAAAAATTTTGGACTGAAGAAGTCCTGTCATGGTTTTGGTATAAGATTAGCCAGTTGAATTGAGCGTTAATGTAATGCGTGGAGTGATTTTCCATGGACATGGAAATAGGAAGATGACGTTAGAGAAGCTAATTGAAATAGGAAAGAGATACATGGAACACC/A

Unknown protein NA NA TGGATATAAGATTTTAGTCAATTGGATTGAAGGTTAATATAATGCATGAAGTCATTTTCCATGGACATGGATATGAGAAGCCAACTGGTGAACCTCGAGAGAGAGAGTTACGGTTCTTTAAAAAAAAAATCTAATTTTTTCTTATTTCCAAAATTAATAAAGCCAGCTTATATACTAAGCTAGAAAATAGACAAAATTACAAAATTGCCATCGGCTGATAAAACAACGAAATACATCAGATTCCCTCCGTGCAAGTGAAAAAAACTCGTCCTCGAGTTTAAGTGGAAAGGGAAAATTGAT[T]CGGTGGGAAATATTCAGTGAAGTTCGCAATATTGAAGATAGGACTGATGTGTAAAGTGTCTGGAAGCTCAATTTTGTAGGCATTGTCGCCGTATCTCTTTAAAATCCGGAAAGGACCAAGTTTTCGGGGCTGCAACTTGTTGTACTTGCCAGTTGGAAATCTGGTCTTGCTAAGGTGTATCATCACAAGATCGCCTTCCTTGAATTCTTTGACCCTCCTATGCTTGTCTGCATCTTCCTTGTATTTAGTTGTCATTTTTTCAAGATGTTCAGTGACTTCCTTATGCAATTCAGCAACTGTT/C

Unknown protein NA NA GCTGTATAAAAGACAGCCAACGAGCATGCATTCTACTAATTGTCTTTTGTGTTTGTAAAAATTTGAGAGAAAAATGATCAGAAAAAAGGATGAATTCATGAGCTAAGAGGTAATGTTCCCAAACCTTTAGGGCTCTTACCAACGAGTATAATTCTTGTTCATATGTACTCCACTTTTGTCTTGACTCACTTAGCTTTTCACTAAAGAACTCAACTGAATGGTGCTTTTGAGATAGAACAACTCCAATAGCATGTCCCGAAGCATCGACCGCCACCTCAAAAGGTTGAGTGAAATCAGGCA[G]TGCCAAAACAAGGGCACAACACAATTTATCCTTAAGCGTTGAAAAACTCTTAGTTTGGTCAATGGTCCAAATAAATTTCCCCTTTTTGTTAAGTCGAGTCGCTCGTGGATTCATTAACAGGCCGTCGGATAGCTGCAACTTGCGCCAGCCTTCTTCTAGGTTCGTCCACTCTCCGGGGGTTCGTCATTTGTGGAAGGGCTGCAGCGACTAACTCCAATTGCCTTGTCATTCTATCCATCGACAGACTCAAATCGGCCATTCCCAATTTGAGCTCCCCCACGGATTCTTCTACCAGCAACAG/C

Unknown protein NA NA CTTTTTGTTAAGTCGAGTCGCTCGTGGATTCATTAACAGGCCGTCGGATAGCTGCAACTTGCGCCAGCCTTCTTCTAGGTTCGTCCACTCTCCGGGGGTTCGTCATTTGTGGAAGGGCTGCAGCGACTAACTCCAATTGCCTTGTCATTCTATCCATCGACAGACTCAAATCGGCCATTCCCAATTTGAGCTCCCCCACGGATTCTTCTACCAGCAACAAACAGGCGGTAGTTGATCGGGGAGATAAAATCTCAGGTTGCGCGGGTCGGGTGTCTGCGTCCTTTCCCTTGCCGGCATTCG[T]TGCGTTCTTGTCGGTCATGGAGTCCAAAATCGGCTCTGATACCAAATTTGGTGAACCTCGAGAGAGAGAGTTTCGGTTCTTTTAAAAAAAAATCTAATTTTTTCTTATTTCCAAAATTAATAAAGCCAGCTTATATACTAAGCTAGAAAATAGACAAAATTACAAAATTGCCATTGGCTGATAAAACAACGAAATACATCACCAACATTGGACGACCTAACCGAAAATAGGAAAGGAGGCATGAAGGACTACTATATAGAATATACTTCAAAAGAAAAAAGTACTATTTTAACAAAAATGT/C

Unknown protein NA NA AGGTTTATTGCTACGTATGTACGAAGGAAGGAAGATAATTTAGGATATAAGAATTTTGGATTGAACTTTGAGATTGGACTAGAAGTTTTTGACTGAAGAAGTGTATTCATTCTTTAGATATAAAATTTTCTTCCTTTTTCCTTGTATCGATAGTCTTCCCTTCCACATGGCCTATTTTCAGTTTTTATCTCTTGTAATGTGGTCCTTCCTCCAAGCATCAATAATGTATTCTCTATTTTATTTTGGGTTTGGGATCTGATGAGAGTGCTAGGGAGGTGTCAACACAGTTAAGATGTCCTG[G]TGCCCTCGCTGATCCTTTTACATACATATTTATATTTTACCCGAAAGATTGAGAATTGTCTCAATTCATTTTATCAATGAAAGAGACTTGTTTCCTTTTAAAAAAAAAGTCAATTGGATTGAGTGTTAAGATAATGCATGAAGATATTTTCCATGGACATGGATATGAGAAGCCAACATTGAATGATCTAACCGAAAATAGGAAAGGAGGCATGAAGGACTATCGCATAGAATACACTTCAAAAGAAAAAGTACTATCTTAATAAGAATGTTTTTGGCTATCTATACAAGGAGGACGGATG/A

Unknown protein NA NA CATATTTATATTTTACCCGAAAGATTGAGAATTGTCTCAATTCATTTTATCAATGAAAGAGACTTGTTTCCTTTTAAAAAAAAAGTCAATTGGATTGAGTGTTAAGATAATGCATGAAGATATTTTCCATGGACATGGATATGAGAAGCCAACATTGAATGATCTAACCGAAAATAGGAAAGGAGGCATGAAGGACTATCGCATAGAATACACTTCAAAAGAAAAAGTACTATCTTAATAAGAATGTTTTTGGCTATCTATACAAGGAGGACGGATAAGAATTTAGGATCCATGCATTTT[G]GATTAAAGTTTGAGTTGGAACTAGAAGTTTTTGATTGAAGAACTCAAGTCATTTCTTGGATATAAGATTTTAGTCAATTGGATTGAGTGTGAACATAATGCATGGAGTGATTTTCCATGGACGTAGATCTGAGAAGCTAACATTTGACGACCTAACCGAAAATAGGAAAAGACACATGAAGGAGTATTTAGTAGACTACACATCTAAATAAAAAGGACTATCTTAAAAAGGATGTTTATTGCCATCTATAGAAGGAGAAAGGAAGAAAAGTTAGAATGTCAAACATTTTGGATTAAAACGG/C

Unknown protein NA NA CTATCTTTAACATGGAGGTTTATGGCTATGTATGTAAGGAGGAAGGAAGATAATTTAGGATACAAGAATTTTGGATTAAACTTTGAGATTAGTCAATTGGATTAACGGTTAAGATAATGACTGAAGTCATTTTCCATGGACATGGATATGAGAAGCCAACATTGGACGACCTAACCGAAAATAGGAAAGGAGACATGAAGGACTACTCCATAGAATACACTTCAAAAGAAAAGGTACTATATTAACAAGAATGTTTCTATCTATCTATACAAGGAGGAAGGAAAACAATTTAGGATCAAT[G]TATTTTGGATTAAAGTGTGAGTTTGGACTAGAAGATTTTGACTGAAGAACTCAAGTCATGTTCTGGAAAAGACTCATGAAGGACTATTTAGTCTACACATCCAAATAGAAAGGATTATCTTAAAATGGATTTTGTGGCCATCTATACAAGGAGAAAGGAAAAAAAGTTAGGATGCAAACATTTTGGATTAAAGTGTGAGATTGGACTAGAAATTTTGGATTGAAGAAGTTATGTCTTGCTTTAGATATAAGATTAGCCATTTAGATTGAGTTTGAATGTAATACATGAGCCATTTAGATTG/A

Unknown protein NA NA GAAGTCATTTTCCATTGACATGGATATGAGAAGCCAACATTAGACGAACTAACCGAAAATAGGAAAGGAGGCATGGAGGACTACTCCATATAATACACTTCAAAAGAAAAGGTACTATATTAACAAGAATGTTTCTATCTATCTATACAAGGAGGAAGGAAAACAATTTAGGATTCATGCATTTTGGATTAAAGTGTGAGTTTGGACTAGAAGTTTTTGATTTTTTGAAAAAGGAAGCGAGCCTCTTCATTAAGAAATGAAATAAGACATACAAGTGAATGGAATACAAAGATATCTAAC[G]GATTAGCAAGTGTACCCGGGCATCACCCCTTTAGCACTTTCATCATGACCCATACAAGAGATTAAAAGATCTTCTGTGGAATAAGATAATTCGGACTAATACAAAAAGGTTGTGGACTAGCAAGAGTACTAATACAAGCGAAAGGATCCTAGCTTTTAAAAAATGCTAATAGGAGAGGGGTTAATGAAGGCCTTCCAATTGATGCAAATGTCTTGGATGGAGAAGTCTTCAAATGTCTTGGCAAGAGAACACCATGAGGAAGCATTTAGTTTAGCAATCTCAAATTGGATCGTCCAAGGAG/A

Unknown protein NA NA AGTAAGATAGGTTACAAGAAATTTTGATTAAAGCGTGAGATGGGGCTTCAAGATTTTAATTGAAGAACTTTTGTCATTCTTTGGATAAAGGATTAGCAAAGTGGATTAAGTCTTAAGCTAATGCATAAATGGATATGGTAATATAAAATTAGACTATGTAATTAGAATAGTAAAAAAGATACATGGAGGATTATTGAATGCAATGCGCAACATGATAAAAAATCAAATTTTTGGAAAAGATTAGTTTGGAATTAAATGGCAAAAAGGACTTTGCAAATGTAAGTTTGTGTGTAATGTTCA[A]ACATTCATTAGATTTTTGGTATTAGAGGCCAAAGAAATGTTGAACTATATTGGATGTAAATGAGATGATGGACAATCTTTTGATTTTGAAAGATTTTTGTTTTTTCAAGCGTCTTTTTGCAAAGTTTCGTTGAGCAATTCGAGGCTTGCCTTTGGAAACAAAACTTATCATATTGGAGATGTCTTTCTTATAACTTGATTCGTTTCGTATGCACAATTGCATCATCTTTGATTTTTGGTATACTATTTTGGAAATAAGGAAAAGAGATGTGAGTAGTTTATGCATTATATTGTTCATTGTA/G

Unknown protein NA NA TTTGGATAAAGGATTAGCAAAGTGGATTAAGTCTTAAGCTAATGCATAAATGGATATGGTAATATAAAATTAGACTATGTAATTAGAATAGTAAAAAAGATACATGGAGGATTATTGAATGCAATGCGCAACATGATAAAAAATCAAATTTTTGGAAAAGATTAGTTTGGAATTAAATGGCAAAAAGGACTTTGCAAATGTAAGTTTGTGTGTAATGTTCAAACATTCATTAGATTTTTGGTATTAGAGGCCAAAGAAATGTTGAACTATATTGGATGTAAATGAGATGATGGACAATCT[T]TTGATTTTGAAAGATTTTTGTTTTTTCAAGCGTCTTTTTGCAAAGTTTCGTTGAGCAATTCGAGGCTTGCCTTTGGAAACAAAACTTATCATATTGGAGATGTCTTTCTTATAACTTGATTCGTTTCGTATGCACAATTGCATCATCTTTGATTTTTGGTATACTATTTTGGAAATAAGGAAAAGAGATGTGAGTAGTTTATGCATTATATTGTTCATTGTCTAATTTTATGGATGTGAAAGCTTTTGGTGCCATTCCATTTTAGTTCTCTAAGTATTAGGAGAGTGGCAAGCATGTCCAT/C

Unknown protein NA NA GAAGCTCCTTATTGTTGTATATTTTGCTCTTTTTTCCTCTATTATCGAGACTAAATCTAGTAACAATTGTAAACAAAAGAAAGGAAGATTTTGATGCGGTAAGGATGGACATGAAATGATTGGGTTCATTAGATGTAGGGGAAAGGAGTAGTTTTTTTGTCTTTATATGAATGACAAAAGTCAAATGGTCAAATTGAATGATTTTGATGCCATTCTGATATTTTTTTGAGAAAAAATTATTTGTTTAATGTCAGTTTGAATGATCAAACTTACTAGGAAGCCAGACAGCAACACTTTATG[G]GAAGGGACCTCTCTGTCGCTTTTTCCATAAAATTTTGATAATAACTTTACGGAACTTTACGGGAAAAGTGACAGAGAGGATTTGACTCCTTTCCCGAAAAGTTCTTATCAAAATTTTACAGAAAAATTGACAGAGAGTCAATTCCTTCCTGATAAGTTCAAGCATACTGGGAAGGAATTGACTCCCTGTCACTTTTCTCAAAAAGTTCCAATGAGAACTTTACGGGAAAAGTGACAGAGAGCCAATTCTTCCCGATAAGTTCAAGAATACTGGGAAGGAATTGCCTCTCTATCACTGTTCG/A

Unknown protein NA NA CCATCAGTTTGACCCATTGACTGTGATAAAAAATGTGACATTCATATAAAAACAAAAAAACTAGGTAAAAACTACCCCTTTTACCTAATTTTTTTAAAAAAAGTACCTTCTTTTTCTAATTAACCCTGAAATGATTACTAAGGTTAAAATAGGAATAACATGTATTATTTCATTTTCTTTATATAGTTAGGGTATGGCTTTATTTTTATTTTTGTTTTTGTTTTTGTTTTTAAGTACAACTACTGTGGGGGTGGGGTATTGAAATTTTTAACCTCTGTGGAGAAAGATCATGACAATTAT[T]ATTGAGCTAAGCTCACTTTTTAGAGTTTGACTTCTGTCGTTATAGATTATCTTTTTGTATGCCTTCCTCTCCATGAAAGCCTGGCTTCCCCAAAAAGCAAGAAAAAGAAAATAAAAGAAGAAGAATACTCATGTTAGCAAGAAACTATTATTAATGCAAAAATTATTTTCTTACAAATCCAAAATTGGTGGACGTAGTTGTGTTATATATGACCCCAACATCATGGACTTGTAATACATTTGGTTTGAGTGAAACTTAAGAGTCTTCCACAACAAAGCTGTTGATTGGTCAGACCGGCTTT/C

Unknown protein NA NA AACTACTGTGGGGGTGGGGTATTGAAATTTTTAACCTCTGTGGAGAAAGATCATGACAATTATTATTGAGCTAAGCTCACTTTTTAGAGTTTGACTTCTGTCGTTATAGATTATCTTTTTGTATGCCTTCCTCTCCATGAAAGCCTGGCTTCCCCAAAAAGCAAGAAAAAGAAAATAAAAGAAGAAGAATACTCATGTTAGCAAGAAACTATTATTAATGCAAAAATTATTTTCTTACAAATCCAAAATTGGTGGACGTAGTTGTGTTATATATGACCCCAACATCATGGACTTGTAATA[C]ATTTGGTTTGAGTGAAACTTAAGAGTCTTCCACAACAAAGCTGTTGATTGGTCAGACCGGCTTGGATCTGCTCATTTATTAGCCTCTTCTTGGTAGTAAAAGTTTTTTGGTTGATTATTCTATTCAAGACATTATTATCTCAACTAGAATGTTTTTATATTGTCTTTGTAATCAAGCAAGTAGTCTATTTGTCTTTTGTTTTGATAGCTTCTTCTTATAATAAGTGTATATGACGAGGGTGCTGTGGGGGCGTTAACTTAGTTGAGATGTGATGTGCCAACAATGGATTCCAACTAAATTC/A

IPR003439 (ABC transporter-like), IPR013525 (ABC-2 type transporter), IPR013581 (Plant PDR ABC transporter associated), IPR027417 (P-loop containing nucleoside triphosphate hydrolase), IPR029481 (ABC-transporter extracellular N-terminal domain)GO:0000166, GO:0005524, GO:0016020, GO:0016021, GO:0016887pleiotropic drug resistance protein 3-likeEC:3.6.1.3 TTATATTATTATACATATTTTAATATTGTCAAAATAAAAATTTGTTTGTAACATGGAAAAATATATTTGTCATATATATATATTTTCTTTTTTTAGTATAACTCTGCATTTTCAAGTTCTAAATCTAAAATAAATCAAAAAACATGGAAAAGAAAATGACGATCCTTTTTTCAAAATTTCTATCATGTGACCTTTTAAATATTTAAAAGGTCAATTCAAACGAATTGATTGAAATGGAGTATAAATGGAATGTTAGTGGCTACCTAATATATTAAACACAATGGGTCTAATGGGAATTTT[C]TACTTAGTGACAACTTTAATGGGAACTCAAAAAAAAATAATAATAAAAAATAAAAAAATAAAAAAAAATAAAAATTAACCTTATTTTGGTTCTAATTTATTGCCATATAAATCATAGTTAAAATATACATCATTATCTCATTATGTGTACTCTGAAGTTACATTTTATGTTGGTCTTTATATTTTTAAATGTATTTCTGTAATTTCAATCATATTAAAAGTTAATCACCATGGTTACATTCTCGTTAATTTGTTTAAAAAAAATTTAAAAAAAATAAATAAAATAAAAAATAAAAAAATAC/T

IPR003439 (ABC transporter-like), IPR013525 (ABC-2 type transporter), IPR013581 (Plant PDR ABC transporter associated), IPR027417 (P-loop containing nucleoside triphosphate hydrolase), IPR029481 (ABC-transporter extracellular N-terminal domain)GO:0000166, GO:0005524, GO:0016020, GO:0016021, GO:0016887pleiotropic drug resistance protein 3-likeEC:3.6.1.3 AACTGTCCAATCCATTTGTTATTTCATCCATCAACAACCCGCTATATGGACCAACCATCATTTCTCCTGCATGCATGAATTTTTTAATTTCAATAATATTCAATCGACTTTCCTTTTTTTTTTTTTTTTATTATTATTATTATTATTATCATCGTCGTCGCCGCCGCCATTATTATTGTTGCTAAAAAAGGCCTTTTAGGAATGTTTAAAAACCTTCTGAAAGTGGAAACCTTGTTAAAATTTTGGATCAAAATTGAGACCTGAAATGGATGTGTGTGGTGGGTGATGTGAAACAATGTT[G]TGGTATATTTGTGTTTCAATTTCCGTTCGAGATCATTATCACACGGTTTTAGGTCTCAATATTGGTCAAATATTGTGACAGATTTTATACTGTAATTAAGGATAATTTTAAAATGTCTATAAAAGGTCAAAAGTAATAAAATTATAAGTTAGAATATAGGTATTTTTGAAACAAAAGACAAAGTTCAAGAATAATGTTGGTGATTTTTTAGCATTTCAATATTACCCTTATTCTTTCAAAAGTTACATTATTATACTCGACCCTTTCATAAAATATTTCATGACAATGACCTAAAACATAG/A

IPR003439 (ABC transporter-like), IPR013525 (ABC-2 type transporter), IPR013581 (Plant PDR ABC transporter associated), IPR027417 (P-loop containing nucleoside triphosphate hydrolase)GO:0000166, GO:0005524, GO:0016020, GO:0016021, GO:0016887pleiotropic drug resistance protein 3-likeEC:3.6.1.3 CTAATTTATTTATAAATATAGCAAATTTTTTCTTTCTATTAGTGATAGATCTTGATAGACCCAAACAGAGATATGTATCAGATAGAAATCTATCTATCTGGGTCTATCATGGTATATCGAAGTAAAATTTTGCTATATTTGTAAAGAATTTTAGCAGTTTTTCCATTTAAAACAATATCTCTTTTGAAAACTAAAAATAGCAATTTTTCAAAAAACTTATTTGTGTTGTTAACATATAACTAAGCATTCAAATAATGTTATCCTAAAAAAAGATGAAAATTATATATTGTGAAAATTATC[A]AACATAATTTTCAAACATCAAAAACCAAAACTAATCCAAATTATCTAATTTTGTCTTAGAATAATTTAGCTATGAATTCAAATGTATGAGTACAAGAGTATTATATAATAAAGAAATAGTGAGAAACAAAATACAGCATTCAAAAATCAAATAGTTATCAAACAAACTTGATAAAATTTCTACATTTATTTTTATTTCTTATTAATGAGTTATTGAAGAAGTGATTAAGAAAACTTACAATGTGAGATGATAAAGCCACCAAATAACAAGGCAAATAATATTGCAAAATTGCCTACCGCCA/G

ATATTGTAGATTTGTGGAAATATTCATTTACGAGAACAACCCACCTCTCAATGGAACATGCTGAGAATTCCATATTGAAAAAGTAATGGGTTACTTACTCTCATTGGAACTCTATGTTATCTAATATGGTATCAAAGCCCATGAAACTCAAATGGCATTCAATCTAATAAAAAAGAAAAAAAAAATAGATCCAAGAATGGTGAATTCTAGACATGTTAAGGATCCCACATTGTAAAAATCAACAAATTAGTTCTTTCATTGCCAATTGACTTTGAGAAGGAACCATGTGTCATTACCAAT[T]GATCCAAAATGGCTCTAAACTAATAAAAATGAAAAAACTGATGTAACCCACATCATTTCCATTTAACATAACTTTTCAAACTTTAATAACTAAAAATATAATTGAAAGAATATTAAAATATAAAAAATAAAATCAAAGAAATACCAAAGATTAAAAGAATCCAAGAACTACCTTCCTGGCTTTATGACACCACTGAGATCCTCGATTATACTAATTTTAGCTTCATTGGACTTTACGCCACAAAAATTGATGATGTCCTAACAAAATAAGATATATCATTAATTATGAAAAATAAAAAGTT/C

CTACTATTTATGGGTGTTTTAGAAAACCAAACAAAAAAGTTGTTTTCAAAAACTTGTTTTGGTTTTTTAAATTTGTTTAATTATTAAATTGTTTAATTAAGAAAAAAATTCATAGTAAAATTGTAAGAAAACATGAATAATAAAAACAAACAAATAATTATCAAATAACGGGGAGTTTTTTTTATAGTTTTTAAATTCTGACTTTAATTTTTAAAAACATGAGTAAACAAAGGATAACAAAATATAAAAGTTTATGAGTGAAAATAGTGTTTATAAGCGTAATTTTTGAAAAGCCAACTT[A]AATAACACTGATATAATTTTGTATTATAAACTTAGAGGTCTAAAGTTGGATTCTCTTATCTACATATTGTAAAAACAACTTAATTTTTAAAAGTCCAATTAATTTAAAATTAAAAATTTAGATTAAAAATAGAAAAGTACACCTACAAAAAGCATGGTTCGAAGAGAATTCCAAAGCGTTGGAAGAGCTTTCCCTCGAACAACCTCACATTTTGCCTCAATATTCACATTTTTGTACTTCACTTCAACCGTTGCAAATTTCACACCAACCCTACAATACAATACAATACAAATAATTACCA/G

GACCAAGGTCGTTTAGTCAATTGTGTTGGTTTTTCTTGAGATTTTGTGATCACTGCCCTTAGTTTTCACATATTCTTTTTACAAATATTTGAATAAAATGGTAAAAATCGCAATATTTATCCACAGTTAAAGTTCAGGTTAAGTTTGATGAAATTGAAATTCTCTATGTTAAAAGTTAATACAATTCATCTAGTTTGATTATGGTAGCTTTTAATAATTTAATAGATAAGACAACATTATACTCCACTCCACCATTGATGAATTAAAAAATATTTATTATAAATATAAAATTGTGAAAAA[G]AAAAAAAAAAAAAGAAAACTCACATATTTGTGGGCTATTAAGGCCAAATCCTAATGGCCGCCTTTTATGAACTTATGTACAATAAGAAAAGGAAAATTATCTTAAATGACAAAATTGCTAAAAATATAATAGAAAAATACACAGTCTATATGCAATAGACCGCGATAGGTCGCGATACACTATTGTCTGTAACTATTGTGACACAAATAGTAGTCTATCGCGATCTATCGCAATCTATCACAGTCTATCATAGATAGATAGTGAAATTTTGTTATATTGGTAAATATTTTGGTTACTTTTG/A


