jnificant associations (—log(qval)*sign(coeff))

= = | | + - d__Bacteria.p__Proteobacteria.c__Betaproteobacteria.o__Neisserjales.f _Neisseriaceae.g__ Neisseria.s__Neisseria.arctica
-+ d__Bacteria.p__Proteobacteria.c__Betaproteobacteria.o__Neisserjales.f_Neisseriaceae.g__Snodgrasseél .
B -+ d__Bacteria.p__Proteobacteria.c__Betaproteobacteria.o__Neisseriales.f”_Neisseriaceae.g__Snodgrassella.s__Snodgrassella.alvi
+ d__Bacteria.p__Proteobacteria.c; ligoflexia.o__Bdellovibrionales.f _Bdellovibrionaceae.g_ Bdellovibrio.s_ "Bdellovibrio.bacteriovorus
& d__Bacteria.p__Proteobacteria.c__Oligoflexia.o__Bdellovibrionales.f__Bdellovibrionaceae.g__Bdellovibrio ~
+ d—Bacteria.p__Proteobacteria.c__Qligoflexia.o__Bdellovibrionales o
+ d—Bacteria.p__Proteobacteria.c__Oligoflexia.o__Bdellovibrionales.f___Bdellovibrionaceae X
] d—Bacteria.p__Spirochaetes.c_"Spirochaetia.0__ Spirochaetales.f "Borreliaceae.g__Borrelia.s__Borrelia.sp..BU.AG58
+ d_Bacteria.p__Spirochaetes.c___Spirochaetia.0__Spirochaetales.f _Borreliaceae.g— Borrelia
~ B d__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Eubacteriales.f _Oscillospiraceae.g__Faecalibacterium i
BW= d_Bacteria.p__Firmicutes.c__Bacilli,o__Lactobacillales.f _Sireptococcaceae.g__Streptococcus.s__Streptococcus.canis
BE= d_Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Halanaerobiales . o
- B d—Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Eubacteriales.f _Clostridiaceae.g__Clostridium o
=B d—Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Eubacteriales.f_Lachnospiraceae.g__Pseudobutyrivibrio o .
=B d_Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Eubacteriales.f__Lachnospiraceae.g__Pseudobutyrivibrio.s__Pseudobutyrivibrio.xylanivorans
-] d__Bacteria.p__Proteobacteria.c__Oligoflexia . . . i
—-B d_Bacteria.p__Actinobacteria.c__Actinomycetia.o__Actinomycetales.f _Actinomycetaceae.g__Pauljensenia X . )
- B d_Bacteria.p__Actinobacteria.c_Actinomycetia.o. A_ctlnomycelales.f:Acunomycelaceae.lg Pauljensenia.s__Pauljensenia.hongkongensis
=& d_—Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o___Eubacterjales.f "Lachnospiraceae.g_ Lachnoclostridium
— 5 d_Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Eubacteriales.f”_Lachnospiraceae.g__Roseburia
d__Bacteria.p__Actinobactefia.c__Actinomycetia.o__Corynébacteriales.f _Nocardiaceae.g_Rhodococcus
d__Bacteria.p__Proteobacteria.c__ Alphaproteobacteria.o__Hyphomicrobiales.g__Terrihabifans o i
d__Bacteria.p__Proteobacteria.c__Alphaproteobacteria.o__Hyphomicrobiales.g__Terrihabitans.s__Terrihabitans.soli
d_Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.0__Eubacterialesf "Lachnospiraceae.g_ Blautia.s__Blautia.argi
== d__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o__Eubacterjales.f”_Oscillospiraceae.g__Acetivibrio . .
d_Bacteria.p__Proteobacteria.c__Alphaproteobacteria.o__Sphingomonadales.T”__Sphingomonadaceae.g__Sphingobium
+ - d__Bacteria.p__Spirochaetes.c. 'SPJrochaetla.o Spirochaetales.t_ Borreliaceae
== d__Bacteria.p__Tenericutes.c__Mollicutes.o__Enfomoplasmatales.f_ Spiroplasmataceae .
== d__Bacteria.p__Tenericutes.c. ollicutes.o__Entomoplasmatales.f_Spiroplasmataceae.g__Spiroplasma
~ & d__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o, bacteriales.f _Lachnospiraceae.g__Roseburia.s__Roseburia.sp..NSJ.69
- & d—Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o yacteriales.f_Lachnospiraceae.g__Tyzzerella ;. .
- B d——Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o bacteriales.f_Lachnospiraceae.g__Tyzzerella.s _.Clostridium..colinum
=& d__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o bacteriales.fLachnospiraceae.g__Lachnoclosfridium.s__Lachnoclostridium.phytofermentans
d__Bacteria.p__Firmicutes.c ostridia.o bacteriales.f _Lachnospiraceae Roseburia.s__Roseburia.hominis
d__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o bacteriales.f_Lachnospiraceae.g__Anaerobutyricum X N
d_Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o bacteriales.f__Lachnospiraceae.g__Anaerobutyricum.s__Anaerobutyricum.hallii
d—Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o anaerobialest__Halanaerobiaceae o . X
d—Bacteria.p__Firmicutes.c ostridia.o__Eubacteriales.f__Tachnospiraceae.g__Butyrivibrio.s__Butyrivibrio.proteoclasticus
+ d__Bacteria.p__Candidatus.Omnitrophica . .
+ d__Bacteria.p__Candidatus.Omnitrophica.g__Candidatus.Velamenicoccus i i
= d__Bacteria.p__Candidatus.Omnitrophic: andidatus.Velamenicoccus.s__Candidatus.Velamenicoccus.archaeovorus
—~ & d_—Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia. bacteriales.f _Lachnospiracéae.g__Blautia.s__Blautia.hansenii
= d__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia. yacteriales.fClostridiaceae
d—Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia. bacteriales.f_Lachnospiraceae.g__Enterocloster
d__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia. bacteriales.f_Lachnospiraceae.g__Enterocloster.s__Enterocloster.bolteae
- = d__Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.o acteriales.f _Lachnospiraceae.g__Lacrimispora
B dBacteria.p__Proteobacteria.c__Deltaprofeobacteria.o__Desulfovibrionales.f_~Desulfovibrionaceae
= d__Bacteria.p__Proteobacteria.c__Alphaproteobacteria ) .
[ [ 11]] == d_—Bacteria.p__Firmicutes.c__Clostridia.0o__Eubacteriales.f __Desulfitobacteriaceae
B = H= ] d_Bacteria.p__Proteobacteria.c__Oligofléxia.o__Bacteriovoracales.f__Halobacteriovoraceae
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