—_

acagtctctaatcagactcgggagggacagaggcaaacctgtaaagececctggggaaaaga
61 aagacaaaacaaaaaccttgacttcagttattttgtttgttgttttcttttgaaaaagac
121 aactgtaactacagtggctgttggaatttgeccctcagttettgggatgecagettcaaa
181 gtaacatcagtttctgaggacgcctttctgtactcagagegttttgectettgtgaacgg
241 ctttgttactgccagetttgggaggtccagtggeattecttetetcacgaaggtettectg
301 attggttoaaoaaatoootgtgaggochaccccagtgtggtttatccttcagtc
1 M ADU&PSV VY P SV
361 tttgtggtggatgggaagaccagtgcaacttttcceceecggatccacggaaaaaacggaca
12 F Vv DGI KT SATU FU©PPDUPIRIKIKIRT
421 gggacggcacagacactcctctttgtgetgetgatectggtgetgettggeatactgatt
32 G TAQTULUL FVLLTIULVLULSGTITULI
481 gagggttatttcatcttccagetgtggacaagaaactctgaaaaagataagatcagecatce
52 EGY F I F QL WTIRNSEI KDI K I S I
541 aatgaaaacagtcctcaaaagtcaatccaagatgaaaatgaaataaaatcaatccaagct
72 NENSPQIKSTITQDENETITZ K- ST QA
601 gaatgggatcagaaaaagcccaaagctcatgttacaggetgtaactgecaatgecagtaaa
92 EWDAQ KK P KAHV T G CNU CNAS K
661 gaaggaaagatgttctgggaatctgtgaatggagatgeccttcacacacacgatagactat
12 E G K M F W E S VNGDAZFTHTTIDY
721 aaagatggttccttggtcatcaagactgaaggecttttacttcatttactcaaaaatcttt
132 K D G S L VI KTESGTFYF I Y S KTIF
781 tatggtcagctggattgtaaaacctcagccaaaggaacctttaagcatggtgtttacaag
52 Y G Q LD CKTSAZKG GTUFIKHTGV Y K
841 tcaacacagaggtatccgggagacctggagectcatgagetccaagaggtaccactgeaga
172 S T Q R Y P G DL EVLMS S KU RYHZCR
901 aatgataaagaagacatgctagacaacagcttcctgggaggaatctatcatcttacagaa
192 N D K E DML DNSFULGGTI Y HULTE
961 ggggaccagatttttgttaaagtgaatcaaaaaaaccttatccggetgecagtccacctet
212 G D Q I FVKVNQEKNTLTITRTLIQSTS
1021 gaaaaottttttggagottttttgatttttottccttttagctctagtccttttta
232Z E N F F G A F L I =

1081 aaacagaaccatggaagcaactaatttctacattcagctctatgtctcttagectcageag
1141 tggcgtctggttggttggaggcaggaggtattgacaaatgetgetgtagaatgtecattga
1201 ltaagattgttgactggatcttatctctcggcatttgacagttaattaaacccagaacaca
1261 cacatactggtcctaactacagtaatcaatctattatcggcaaggtaacatactggectt
1321 accatttgaaatttcttttgaagatctaatcatttatattgaacagagaggaacacacta
1381 gtggacagcctcaagtatgtcatttaaacgattagagatgtcaatcttcattaggecatt
1441 tagacataaagaatcatccttcttgagcgacagaaattaagctctccttttaaaattgaa
1501 aatatgactatagtacgaaagtgctagagagaatagagtactatcagagectgtgactttt
1561 gggcaggtcctaaggattattgaggaataccaaaggggtctttgatagetagaaccatgt
1621 gctcttaagagacttctcaatgtgaatgtactgectctccaggaatgtgtgacctagatgt
1681 cgtaaagagacagtgagtgggacacatgatacaatcctgetttttttgecactgtaataag



1741 atatttgaattctgggtagtataatgtaacagaacccgtatgtttttcaata
1801 aagaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaa

B

1 tttttttttttettetgecagetgtgacgegaagecaggetatttecctgaaaagaggegeeteg
63 gggctccgtttaaaggaactaaaagccgaaaaggcagagaactatcgattaggagecaatt
123  tctgggctaacagegtcacctgegeteccgeagatacttectaaccaccttcaaggtgte
183 cggatcccgegaagatgecagtcecccecgatgegtttgtteggtttggtttgagtttgaataa
243 ctatatgaagcggaaatataacttttccgecgaaggattggtgegacgaacgectaaaggg
303 gaagatattgccgtgatcacagcagaaggacaacgatttcaagacctcggagggecccca
363 cgttggagacctcgatggecgteccggeggagtgaggeecgggecagegecaggagggtgeag
423 agtggatggtggggggcagcgatcgccagggagaaeaggaggctgggcgtttctg
1 M ERS?PGRTG GGWA F L
483 atcctgagctgtttgeteteeecgetegetgacctggggecateeccategggggggagggac
15 I L.s L L SZRSLTWGTIUPSGOGTRD
543 gctcccgecaaccagtecgegacctgeagegecgatgagtttgecacaceggggetactge
35 AP ANQ S ATTCSADET FAHTRTGYC
603 tgcaaccggggccacccagggtteccggatgacgaaggettgegegggggegggcttgagg
55 C NRGHPGFI RMTI KAZCAGAGTLR
663 acgacgtgcgaaccctgecagcaacggeacctatectggagetgagecaacgetgecacgaag
75 T T CE P CSNGTYULETLSNAATK
723 tgcatcaaatgtcgaaagtgtgaatcggatgaaatggaggegtegeeectgtegggeeggg
95 c 1 K CRI KU CEJSUDEMEASUPTCTR RAG
783 aaaaaccgggagtgccgetgecggecgggattgtacgtegatcacatectegeectacaca
11 K NR E CR CR P G LY VDHTISUPYT
843 aggatatgcaagccctgegecacagtgtggtectggatteccgaaaaaaaacaccectgeace
13 R I C K P CAQCG?PGPFIRI KIKTU®PCT
903 catgatgctaacgcagtgtgtgagtgtctggagtcttattacctecgecagecaatgggage
15 H D ANAV CECLESYYULASNGS
963 tgtgtaccttgtgttgagtgtaacagtcgcaaggagtgcagecacctgtgeectacatee
7% € v p CVECNSIR RIKET CSHTLTCU®PTS
1023 actacccctagagaacccatgaaggttgcacctccaccagagatccctaacaactggtgg
9 T T P R E P MKV A P PP ETPNNWW
1083 caaaccattgcaatcagtctggecggtecgetatggettgtgetgtagttgtagttggtegt
200 Q T I A I S L AV AMACAUV YV VYV GG
1143 agaagaatccataaaaggatcaggaggagcagagcgagttcatactacacaggaaataca
23 R R I HKURTIIRIRSIRASSYYTG GNT
1203 tgcattcagagcactacatctcagaactcagagcttctceccttcaccaaccgectecectg
260 C 1 Q S T T S QNS ELULU®PSPTAS SL
1263 agaaattgtgatcctgtgttcggtccattcccaccgecageacaaacagectgagetgecea
200 R NCD PV F GPF PP QHK QP E L P
1323 gattgtgttccacgtacaattaacatctctcagttcctgtactctgtgatggaagtggtg
29 D C VP RTTITNTSQFLYSVMEVYV



1383 cccgtectececgatggaaggagetcattegecggetgggegteteggagegggagategag
31 PV S RWIKEUZLTIIRIRLTGV S EURE I E
1443 agggcggagecgggacaaccgegtgtacagegaggeccagtactacatgateccagetgtgg
33 R AERDNIRVY S EAQY Y M I QL W
1503 agcagggcagggggaggggggggeggectgteccecteeccteeegetgecacgecececte
36 S R A GGG GG GL S P S L PL PR PL
1563 gcgetectecctettgecagacecectgegegagatgggectggggggetgtgetgageagetg
3/ AL S L LQTU LI REMGTLT GG GT CAE QL
1623 gaocagoggtataaoatCagootggagoagggccaacaggtttagagcatggagga
39 D Q R Y N I S L E

1683 gcagggggcaggagagctcagetagggagaaacagaggaagagagggaagcaaattaaac
1743 gtcatgagcataagcacatcttcagtttatattgcaagtcatgectaatttacaacatge
1803 agaotattCttotaotaoaggtatatgtaatgtgtagatagaaootatatatat
1864 tgacctgtccagagcactgaacagagaaactgttaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaa
1924 aa

1 tcgttccagcacaacacgegtttctgegecacaactecgetgacteccececgeactgaaacceg
61 cagattgtgtattgcaattaaaacgagaaagacgcagatcgtcttcggataaatcgactce
121 acctgcgtcgtcccgagttgagagggegtgctgttggegaagacgetgaaatttgacact
181 ggaagctgaacctcggaataggectgaagecggecagggaagatttcagtgtgacaagacge
241 ggtatogtgagaaatttggaaaaoootgggtcttgcgcttgctgtcacgatgctt
1 M FWIKTULGTLALAVTMIL
301 catgtggagagccagatgtacatcctgeecctaccecceceggacaacagaggacatgtetge
16 HVESQMYTITULUPYPPDNIZ RTGHVC
361 cggaacccagagagggaatactatcgttctatggtgecaccgetgetgetcacagtgteca
36 R NP EREYYRSMVHRZCTCSQCP
421 ccagggacccgtctgattgaggattgcacagagacaaaggacacggtgtgtcaaaagtgt
56 p G TURULTITEDTCTETI KTDTVCQKC
481 cggaacggctcctacacagatcgetggecactaccacaacaactgecttcagatgcacaaag
76 R NGSYTDIRWHYUHNNTU CTZ FRTZ CTK
541 gcctgttatcaaggcctggaggaggtccaaccectgeacagtcacctecccgagaaagtgt
96 ACYQGLEZEVQPCTUVTSPRKZC
601 gtctgcaagggaggctactgetecttttacctcaagecagetacteectgtgacacctgeage
116 v ¢ K ¢ G Y C S FTSSSYSCDTCS
661 atgtactccagctgccecgectggecagggagtectcagagaaagggaccgeaaactetgat
36 MYy S S CPPGQ GV S EZKGTANSD
721 gtagtgtgctctecectgecctectggtacecttetetgecacggacteccagecacagagate
56 v v C S P CP P GTUFSATUDS S TEI
781 tgtcagccccacactgactgtgectcacacgggaccagtgagetgegegeecgggacaaac
176 C€C Q P HTDI CASUHGTSETLI RAGTN
841 agtgcagacgccgtctgtcaccccaaaatggecaaccacaccteccagggetgtegetget
19 S A DAV CHZPIKMATTPPI RAV A A



901
216
961
236
1021
256
1081
276
1141
296
1201
316
1261
336
1321
356
1381
376
1441
396
1501
416
1561
436
1621
1681
1741
1801
1861

61

121
181
241
301
361
421
481
041
601

gagactctcggcaactctgtcecctgecacaggatggacgeccctttetetgeacggecaccet
ETLOGNSVLHRMDA APV FSATRPFP
tctctgectecactetgtteccaccacagtgecaggecgacaagaccgtagetgtcecategac
S L PHSVPTTVQADI KTV AV ID
aagaccaacatcatcgctggggcagtagetggeggtgcagtgetggtcactatcatcata
K T NI TITAGAV A GGAV L VT I I I
gtgatgtttatcattggacgctgecatctacaacagaactgcageccttcaagagaatgec
vV M F I I GRT CTIVYNI RTAALIGQENA
gatgcagaggccaagaaggtcctgaactgtacccctggggeecctacageggaactectee
DAEAKIKVLNZ CTU®PSGAL G QRNS S
ggcaacctccacccceccecttecgecaggaacggetgtgectgetgggagagacggaatceccage
G NLHPUPSQEI RTLT CULULGETE S S
caatccgaactctcgtcagecttgggecagecagtecgggegeggagacgaccacatcecgage
Q S ELSSALGSQSGAETTT S S
agccagagagggagcecccagetgetgtcaagatagtccacaggecaccagtectcagetg
S Q RGSPSCCQDSPQATS P QL
aaagtgaacttccaggccaccatcagectgeccacctcececcgaccaacacacactgetgetet
K VNFQATTISCHTLU©PTNTHTCC S
cccccacgggetgagggggtgggetacteeccggagecctatatgttcagtecgaattte
pPRAEGV GYSPEPYMZEFSPNF
ccccteteccaggaggagacgtceccatcecteccagtgecaggacaaggacaacaaggacgec
P L S QEETSTSQCQDKDNZKDA
cgcccagctgtgcaggaagtcgggaaggcgatgcacgccgagccatgcaagggcag
R P AV Q E VG K A M *
taccagggcggcaacatgaggagacaagagcagcecagtcatgtggaccatggagagatcce
aaactcatggcgttaatttaaccagggctaattgttctttttcaaatggatcagtagaac
tcagaggagaactcagaggagtacggtcatcaacctagtgtcacctagtgtggtcattaa
cctagtgtaacctcgtagaagattcttgttacagectctcgttattaacaaagaaaaaaaa
aaaaaaaaaaaaaaa

aggcttgctagttcccagagatgcagggagatgtaattagecagtactecgteccggaaagaa
tgtactattttgecgtttecteccattaattccaaaaaatcatcttggaatgatgcaaaget
cattgctttatagggactacaggtttcttgggcaaattatgaaatcgtacatcgttcaca
aaagcagcctttaatatcaggatcctacacaactaggaacaatattttcagatgagacge
gcggtettttecttgttgatgaacagetttectgattcaggtttaaagttaggttectgtge
acatatttgaataaaaaaaatagttaaaatattgaaacagacagccacttcaaatctata
ttttaaaggagacctaaacaaactttttttcactttttggagaaatcggtaaaatctgaa
tttgtagttactaaaatgacgtattattttaatagttttatttctgaattttgtgectaca
cgtgaggcgttactcttttcagetacgectcagactcaactgttaaaaaaagttttttgt
tcttcactgaccagaaggagtattctgecgecagegetggaaaagcagatcgaattccaggg
tccacgt gggattaaaaaaagaacatttgaaaacgggtgttgcattttggctgagt
M NL KTGV A F WL S



661
13
721
33
781
93
841
73
901
93
961
113
1021
133
1081
153
1141
173
1201
193
1261
1321

Figure S1. cDNA and deduced amino acid sequences of LoOTNFSF14 (A), TNFRSFI1A
(B), TNFRSF1B (C), and TNFRSF14 (D) in spotted gar. The open reading frame (ORF)
is shown in upper case and the 5’-UTR and 3’-UTR sequences are in lower case. The
translation initiation codon, stop codon and polyadenylation signal site are boxed. The

tgtgttgcactgttcccecectgtgatacaatgtgtgaggecatgtgattecccaagaatatgeg
c vVvALFU©PZCDTMMCEA ATCDS SA QEYA
catggagaaatctgctgtcctaagtgcaatcgtggagaaagagttgcaaagaactgtact
H GE I CCUPZXKXK CNIRGEI RV AIKNTE CT
gacacaaccagcacattatgcaagacctgtccagagtctacatacatggatcatcccaat
b TTSTULZ CZ KTZ C®PESTYMDUHPN
gagctgaatgagtgcaaaagatgccagaaatgtgaagaagaagggatgatcacaaaacta
ELNECIKI RZCA QI KT CEZEZEG GMTIT KL
agatgctcacccacttccaattcagtgtgtgagtgtggcgagggattcttectgtagtgtt
R CSPTSNSVCET CSGETGTFTFICSV
ccagcagaccggggatgcagtaaatgectaaatcacactgtatgttcagaaggacagttt
pPADIRGCSZ KT CLNHTV CSEGAQF
acaaaacaaaacggaaccttagaaaatgacaccaaatgtgaacactgcagcaccatcact
T K Q NGTLENDTI KT CEHTCSTTIT
aattctttagctgaagecctgtggccataatgaagactgtttgaggaaatgtggaaattcet
NSLAEACGHNEUDT CULIZ RI KT CTGNS
gggccaacattctgtgttattgagggacttgttttagcattggetggtatggcaacattt
G pTFOCVIES GLVLALAGMMATF
acatcaagaatactaattataaagatatagtttgtttctatgcatagaaattgta
T S R I L =
attctatagtatttcaaatgtaagtatgttttgaccatataatctgctgatc
atttttttaaatctagaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaa

transmembrane regions are shaded in gray.



