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Figure S6. Statistically significant clinical differences were detected between the high and 

low Qoppa populations. Differences were observed for disease stage, tumor burden, and 

metastatic burden, both at diagnosis, at the time of sampling, and post‐sampling, for all 

these parameters. All these variables showed a non‐normal distribution, and in every case, 

the median value was higher in the high‐Qoppa group than in the low‐Qoppa group, with 

the exception of the weighted metastatic burden at diagnosis, where both groups exhib‐

ited a median of zero, although with different ranges (0–5 for the low‐Qoppa group versus 

0–12 for the high‐Qoppa group). 

 


