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Figure S5. Statistically significant analytical differences were detected between the high 

and low Qoppa populations. Differences were observed for ANGPTL4, CATHEPSIN‐D, 

FGF21,  ICAM1, MPO,  lar,  and npm. The  aliases  for  global  laboratory parameters  are 

shown written in lowercase and in uppercase for response biomarkers. All these variables 

showed a non‐normal distribution, and in every case, the median value was higher in the 

high‐Qoppa group than in the low‐Qoppa group. 

 


