Table S7. Codon numbers and relative synonymous codon usage in mitochondrial protein coding genes of O.

guangxiensis (OG), Pe. schultei (PS) and Ph. guangxiensis (PG).

Count RSCU Codon Count RSCU

PS PG oG PS PG OG PS PG OG PS PG

UUUF) 284 293 288  1.62 172 1.69 GCG(A) 5 3 2 0.16 0.1 0.07

UUC(F) 66 48 52 038 0.28 031 UAU(Y) 143 161 163 1.68 1.74 1.86

UUAL) 325 345 354 398 411 426 UACY) 27 24 12 032 026 0.14
UUG(L) 59 58 53 0.72 069 0.64 CAUMH) 49 56 56 144 175 1.65
CUU(L) 34 42 42 042 0.5 0.51 CAC(H) 19 8 12 056 025 0.35
CUC(L) 4 3 1 0.05 0.04 0.01 CAAQ) 59 56 61 1.84 181 191
CUA(L) 60 43 46 0.73 051 0.55 CAG(Q) 5 6 3 0.16 0.19 0.09
CUG(L) 8 13 3 0.1 0.15 0.04 AAUN) 150 149 158 156 1.54 1.62
AUU(D) 279 333 334 163 1.79 1.74 AACNN) 42 45 37 044 046 038

AUC(D) 64 39 51 0.37 021 026 AAAK) 83 89 89 1.66 1.68 1.66

AUAM) 343 299 328 1.83 1.81 1.83 AAGK) 17 17 18 034 032 034
AUG(M) 31 32 31 0.17 0.19 0.17 GAUD) 60 59 56 1.69 174 1.62
GUU(V) 84 81 83 1.73 181 194 GACD) 11 9 13 031 026 038

Codon

GUC(V) 6 5 5 0.12 0.11 0.12 GAA(E) 62 69 61 1.65 1.73 1.54
GUA(VY) 87 84 77 1.79  1.88 1.8  GAG(E) 13 11 18 035 028 046
GUG(V) 17 9 6 035 02 0.14 UGUIC) 42 40 43 1.83 1.78 1.83

UCUS) 100 104 98 237 239 243 UGCC) 4 5 4 017 022 0.17
ucces) 12 15 4 028 034 01 UGAMW) 72 8 8 152 177 179
UCA(S) 100 107 102 237 246 253 UGGW) 23 11 10 048 023 021
UCGES) 5 7 3 012 016 007 CGUR) 16 14 23 121 108 174
CCUP) 52 69 58 154 211 1.69 CGCR) 2 4 0 015 031 0

cccp) 14 5 17 041 015 05 CGAR) 25 34 28 1.89 262 2.11
CCA(P) 61 48 58 181 147 1.69 CGGR) 10 0 2 075 0 015
cCGP) 8 9 4 024 027 012 AGU®S) 34 35 37 081 08 092
ACU(T) 76 71 63 149 136 121 AGC®S) 7 5 10 017 0.11 025
ACC(T) 26 19 24 051 036 046 AGA®S) 74 73 63 176 168 1.56
ACA(T) 99 118 116 194 226 222 AGGES) 5 2 6 0.2 005 0.5
ACG(T) 3 1 6 006 002 011 GGUG) 105 96 102 206 189 2

GCUA) 59 54 54 183 18 183 GGCG) 10 6 302 0.2 0.06
GCC(A) 16 4 10 05 013 034 GGAG) 51 74 71 1 146 139
GCAA) 49 59 52 152 197 176 GGG(G) 38 27 28 075 053 0.5



