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Figure S1. Genomic profile of Rheum sp. extracted using CTAB method (A) and with addition of Na2SO3 

(1%) and PVP (B) 

 



 

 

Figure S2. Electropherogram of the results of amplification of individual DNA samples from 70 samples 

of 7 populations of Rheum sp. with primer 2221 

 

 

 

 

 



 

 

 

 

Figure S3. Electropherogram of the results of amplification of individual DNA samples from 70 samples 

of 7 populations of Rheum sp. with primer 2230 

 

 



 

 

 

Figure S4. Electropherogram of the results of amplification of individual DNA samples from 70 samples 

of 7 populations of Rheum sp. with primer 2232 

 



 

 

Figure S5. Electropherogram of the results of amplification of individual DNA samples from 70 samples 

of 7 populations of Rheum sp. with primer 2240 



 

Figure S6. The results of K value determination by the Evanno method 

 

 

 

 

 

 

 

Figure S7. The calculated by STRUCTURE impurity fraction (Q) 

 

 



Table S1. Estimates of admixture proportions of 7 populations of Rheum sp. based on Q values (K = 2) 

Populations, species  Interferred ancestry of individuals 

Rh. tataricum (ZH) 

 

Rh. tataricum (TUR) 

 

Rh. cordatum 

 

Rh. turkestanicum 

 



Rh. altaicum 

 

Rh. nanum 

 

Rh. compactum 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 


