SSHB3-1  : ———————o WRPQRGLPERAVTI#RAWL.FEHFLH-PYPSDVDKHIPARQT - ———————~
SsSHB24  : ———————- WRPQRGLPERAVS II#RAWL.FEHFLH-PYPSDVDKHI/ARQT -~ ———————~
SSHB51-1 : ———————- WRPQRGLPERAVSVISRAWLFEHFLH-PYPTDGDKQM!AKQT ~————=———~
SSHB75-2 : ——=—————- WRPQRGLPERSVSII#RAWLFEHFLH-PYPKDSDKIM!AKQT~————=——=—~
SsHB89-1 : -——-—-—- WRPQRGLPERAVSVI#RSWLFEHFLH-PYPTDSDKQM/AKQT -~ ———————~
SbHB50  : ———-—-—= WRPQRGLPERAVSVISRAWLFEHFLH-PYPTDGDKQM!AKQT ~————=——=—~
AT2G35940 : —-—————= WRPQRGLPERAVSVI#RAWLFEHFLH-PYPKDSDK KQT-————————~
SSHB31-1 : ——=————o RDNAGAKKSPQQIQMPEKFYSDV----QYPKPEEMGEYATCV--———————-—
SSHB54-1 : ——————o KPVKRMMKTPYQLEVISEKTYAVE - - - ~QYPSEAMRLEISAKI -~~~ ——~——~

SbHB1 : ——=———o RDNAGAKKSPQQIQMPEKFYSDA----QYPKPEEMGEYATCV--———————-—
AT4G03250 : —-——-—-- NSKKRKLKTPMQ NFYNEH----KYPTEEMKGKI/AEEV-—————-——~

SsSHB6 = : ———————- GEKKRRLNVEQVRTLIKNFELG----NKLEPERKLQHARAL ——————————
SsSHB13-1 : ——-——-—- GERKRRLSVEQVRT RSFEVA--—-NKLEPERKAQHARAL ——————————
SSHB36-1 : ——-——--—- GEKKRRLSAEQ RSFEVE----NKLEPE L--———————-
SsHB61-1 : ——-—--—- PEKKRRLTPEQVHLLIRSFEEE--—-NKLEPERKTEHARKL ——————————
SSHB85-1 : ——-——-—- PEKKRRLTAEQVQLLIRSFEEE--—-NKLEPERKTEHARRL ——————————
SbHB77  : ——=————- PEKKRRLTAEQVQLLIRSFEEE--—-NKLEPERKTEHARRL ——————————
AT3G01470 : —-—————- PEKKRRLTTEQVHLLIKSFETE————NKLEPERKTQHAKKL ——————————
SSHB10  : ———————- SRKKLRLSKDQAAVI#ED SFKEH- - - -NTLNPKQ KQL-—————=——~
SsHB12-1 : ——-——-—- SRKKLRLSKEQSALWEDHFKEH----STLNPKQ QL—-————=—=-~
SsHB23-1 : ——-——-—- TRKKLRLTKEQSALLIDRFKEH--—-STLNPKQKVAHAKQL ----------
SSHB73-1 : ——-——-—- SRKKLRLSKDQSA' LlDSFREH----PTLNPRQKAAHAQQL ----------
SSHB99-1 : —-—-——-—- GRKKLRLSKEQAA LIECFKTH--—-STLNPKQKLAHATRL ----------
SbHB17  : ——-————- TRKKLRLTKEQSALLIDRFKEH--—-STLNPKQKVAHAKQL ----------
AT5G06710 : —-—--——- TRKKLRLSKDQSA DSFKEH--—-STLNPKQKIAHAKQL ----------
SSHB1-1  : ——=————- DSGKYVRYTPEQVEVIERLYIDC----PKPTSSRRQQLRECPI

SSHB14-2 : ——-——-- DTGKYVRYTPEQVEAWERVYAEC----PKPSSARRQQLRECPT

SSHB15-1 : ——=——=—-- DTGKYVRYTPEQVEAMERVYSEC----PKPSSLRRQQIRECPI

SsHB42-1 : —-—-——-—- DAGKYVRYTPEQVEZ2 RVYSEC————PKPSSLRRQQHIRDCPI

SsHB48  : ——-——-—- DAGKYVRYTPEQVEAMERVYSEC----PKPSSLRROQIRDCPI

SbHB24  : ——-———- DSGKYVRYTPEQVEVIERLYIDC----PKPSSSRROQLRECPI

AT1G52150 : —---—---- DNGKYVRYTPEQVE2 RLYHDC————PKPSSIRRQQHIRECPI

SsHB11-1 : G------ KKKRYHRHTAHQIQQVEALFKEC----PHPDDKQRLKISQEL—-——————-~—
SsSHB59-1 : K------ RKKRYHRHTPHQIQEWEALFKEC----PHPDEKQRGE!!SKRL—-——————-~—
SSHB60-4 : R------ RKKRYHRHTPRQIQQ AMFKEC-—--PHPDENQRMHHSREL ——————————
SSHB80-1 : S------ KKKRYHRHTQHQIQEYEAFFKEC----PHPDDKQRKE!!SREL~~——————~~
SSHB83-1 : A------ RKKRYHRHTQHQIQEWEAFFKEY - - - - PHPDDKQRKE!!SREL ~~————~—~~
SbHB74 : A-————- RKKRYHRHTQHQIQEWEAFFKEY - - - - PHPDDKQRKE!!SREL ~~——————~~
AT1G05230 : N------ KKKRYHRHTQLQIQEYVEAFFKEC----PHPDDKQRKQI{SREL—-——————~~—
SsSHB2-1  : ——-———- RKRRAGKLPGDTTS IMKOWWQQHSKW- PYPTEDD ET--——————--
SSHB90-1 : —-—-—-—-—- KKRKKGKLPKDARS WWNTHYRW—PYPTEEDKVRHSAMT ——————————
SSHB97-1 : —-—-——-—- RKRRAGKLPGDTAST WWQAHSKW—PYPTEEDKARHVQET ——————————
SSHB101-1 : —-—--—---—- RKRRAGKLPGDTAST WWQAHSKW—PYPTEEDKARHVQET ——————————
SsHB104 : ——-——-—- RKRRAGKLPGDTAST WWQAHSKW—PYPTEEDKARHVQET ——————————
SbHB97  : ——-———- RKRRAGKLPGDTAST WWQAHSKW—PYPTEEDKARHVEET ——————————
AT1G62990 : —---—-—-—-— RKRRAGKLPGDTT QQHCKW- PYPTEDDKAK/VEET - ——-——-——~
SSHB84-3 : ——-———- KRRKRTLMNNEQIDEWEKALVDEPE - -MHKNAVLLQSWSEKLSL----QGS—-EMTASQ
SSHB86-1 : —-—-—-—-—-— KRRKRTLMNNEQIDEWEKALVDEPE - -MHKNAVLLQSWSEKLSL----QGS—-EMTASQ
SbHB65  : ——=————o KRRKRTLMNNEQIDEWEKALVDEPE - -MHKNAVLL.QSWSEKLSL----QGS-EMTASQ
AT4G03090 : —------- KKRKRS IMNADQMGMIEKALAEEPD - -L.ORNSASRQLWADKISQ----KGSEVHTSSQ
SSHB68-1 : —————————- KLFRIPPAAVE FAEN----ELPPRDVKEN#SREL----——-——-
SSHB88-1 : —————————- RKGHFGPVVNQKIYEHFKTQ----QYPSRSVKE EL---—--———--
SSHB92-4 : —————————- RKGHFGPVVNQKIYEHFKTQ----QYPSRSVKESI{AEEL—-——————-~—
SbHB52  : —————————- KLFRIPPAAVE FAEN----ELPPRDVKEN//SREL-—--——-——-
AT4G29940 : —--—-——-———— RMFRLPRNAVEKI#RQVFAET-- - -ELPSKAVRDRI/AKEL—-——————-—
SSHB102-2 : —-—-—---- EWSARKRLKKVQLETWERVYLRS----KRPTNTMI SSIVQVT—-——————~—
SbHB96  : ——-——-—- EWSARKRLKKVQLETWERVYLRS----KRPTNAMI SSFVQVT—-————————
AT5G11270 : —-------— RWSAQKRVKKAHIETWEKVYRRS----KRPTNAVVSSIHVQVT—-————————
SSHB38-1 : ——————o RKRFRTKFTAEQKQRYQELSERLGWRLOKRDEAIVDEWCRDI —————————-—
SSHB77  : —=—=———o RKRFRTKFTPEQKERYLEFAEKQGWRIQRNDDGALDRFCDEI —~—————————
SSHB87-1 : ——=————o RKRFRTKFTPEQKEQYLAFAERLGWRMQKQDDALVQHFCDQV~————————-—
SSHB91-1 : ——————o RKRFRTKFTAEQ LGFAEEAGWRLQKLDDAAVQRFCQEV-————————=
SSHB93-1 : ——————o RKRFRTKFTPEQKEQYLAFAERLGWRMQKQDDALVQHFCDQV—————————-—
SbHB64  : ——————o RKRFRTKFTPEQ LEFAERVGWRLQRLDDGMVQAFCQEI ~—————————
AT1G14440 : ——————- KKRFRTKFTPEQKEKY LS FAEKVGWKIQRQEDCVVQRFCEET —————————— KRR
SsHB40-1 MGRPPSTTGAPAFRFLPSEVAE ARLQQLNN——GIPSRGVLQTEADKFSASPERAGKV OPKQ
SsHB44 MGRPPSTTGAPAFRFLPSEVAE ARLQQLNN——GIPSRGVLQTHADKFSASPERAGKV OPKQ
SsHB78-1 MEGP-------- FRFLPEEVKE#EKRLFPVTS——RRLDHILMDEHAVKFSYFRGLAGMTP KSKQ
SbHB27 MGRPPSTTGAPAFRFLPSEVAE ARLQQLNN——GIPSRGVLQTHADKFSASPERAGKV OPKQ
AT3G18380 : MGRPPS-NGGPAFRFILPEVTEYEAILLQHNT--AMPGRHILE KFSESPERKGKVVQFKQ
SSHB9 : ——————o PVRSRWTPKPEQILII!ESIFNSGM---VNPPKDE KLLER--—---— FGA‘GDAN
SsHB30  : -=—==——-- PVRSRWTPKPEQILII!ESIFNSGM---VNPPKDE KLLER--——-— FGA\YGDAN
SSHB55-1 : ——=————o DPKPRWNPRPEQIRIEATFNSGM---INPPRDEIP LQE-——-—- YGQIYGDAN
SSHB57-1 : ——=———o LANARWNPTKEQVAVIEGLYEHGL. - --RTPSAEQIQQITGRLRE—————~ HGAEEGKN
SSHB82-1 : ——————— TARSRWAPKPEQILII!ESIFNSGM---VNPAKDET. LLER-----— F AN
SbHB42  : ——————o DPKPRWNPRPEQIRIIWEATFNSGM---INPPRDEIP LQE-——-—- YGQIYGDAN
AT1G20710 : —————--— STRPRWTPTTTQLQIIPENIYKEGS ---GTPNPRRIKEUTMELSE —————— HGQUMEKN

L

INAINVRL-WKPMVEE -
INAINVRL-WKPMVEE -
INAINVRL-WKPMVEE -

wRiTQM—KAQQDRA—
TQM-KTQLERH-
TOM-KAQHERQ-
TOM-KNQHERQ-
TOM-KTQQERH-
TOM-KTQQERH-
QN KIITOM-KNHHERH -
I QKRN -WHNNSQT -
I QKRH-WKPSEDM-
I¥Q=KRN—WHNNPAS—
I QKRN -WHNNPAS -
I QKRN -WHNNPAS -
I QKRN -WHNNPAS -
I QEKRN—WHNNSHS—

Ql
Q
Q

KNI L-AR------
KNI L-AR------
RNRTN L-AR------
| RNRTN L-AR------
K\ TIZCAA~ LRDRKAE
ETRiHFA —————————
ETRHFA-——--———-~

K\ TICAA-LRDRKAE -
TINYMA-LRNRKTE -
QD-GVPDHRV-

HF-————————
WN HREYSH—RAKSTRA—
WN|3Q\ RY SH-RAKSTRA -
LN| g@ENKH—CPKRARE—
WN HRiYSH—RAKSTRA—

EWN HRiYAL—RARGNKA—

~FY uRiSRS—RRRQRQM—

~FY i RXSRS -RRRQRQM—
~FY o] S-KNRLRTT-
~FY QuHI Q-RQRQKQD-
~FY Q! RIZSRS-RRRSRQL.-
~FY Q§§E:§S—KNKLRTT—
\/YHY IO RIZARS ~KRKQPPT -

Supplementary Figure S3 Sequence alignment of HD domain of representative HB proteins in

each subfamily of S. spontaneum, S. bicolor, and A. thaliana
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