Supplementary Material

1 ggtggaggtc caagtttgtg cctggaactc aagaggaggc tacagctacc
51 tagacatagg ctttctceca tgtggggcat aatctcttca gagagagaag
101 gctaatgaag gttcagagat aatgcctaga agggtgatta gtaagcatat
151 cagaaggtat taaaagtcat taagtgaaaa gagtttgctt ttcccatcac
201 atccatcttt ttctccectg ggctttctag atctgttttt ttcctaaact
251 ctececttect atttgecttt ctttttgtaa ctectettaa ctggttacat
301 cagattatta aaataagctt gactcaaata tttttaacat ttactaaatt
351 ttaagcgctt tgtacttatt tctaaaatga tcatttgatt ccttagagct
401 gtctettcac aacgtaacce cacttatttc ttacgtattt ttaaaaaatt
451 ggttctttce tctaaaaaac agcgatataa aaaaagatag ccatgcagcece
501 caaaaagcag catctcaccc taccattaaa tgtaactttc ttattaaaaa
551 tgtgcttagg aattgettac ttaatctgaa gatgctttaa aaaagaaatc
601 actgaccagt ctttatctcc tcccacaggt gagaacccee acataggtat
651 agacatgatt gacaacgacc aaggatcaag tagtcccagt aatgatgagg
701 cagcaatggc tgtcatcatg agectcttgg aagcagatge tggactgggt
751 ggccctgttg actttagtga cttgecatgg cegetgtaag caacaaactt
801 ctctctgetg aaacaagecg gagatgicga agagaatcct ggaccg

Supplementary Material S1. Left homologous arm was designed 786 nt upstream the
terminal code site of BMALI. The homologous sequence of P2A-luciferase-EGFP-CRE-
SV40-puromycin expression cassette was underline. Terminal code of BMAL1 TAA was
removed from the oligo DNA. The italic was a P2A sequence coding 2A self-cleaving peptide
to separate polypeptides form one expression cassette.



1 acactacatg ttgctttgge aacagctata gtatcaaagt geattactgg
51 tggagtttta cagtctgtga agcttactgg ataaggagag aatagctttt
101 atgtactgac ttcataaaag ccatctcaga gccattgata caagtcaatc
151 ttactatatg taacttcaga caaagtggaa ctaagcctgce tccagtgttt
201 cctcatcatt gattattggg ctagctgtgg atagettgea ttaattgtat
251 attttggatt ctgtttgtgt tgaatttttt aatcattgtg cacagaagcea
301 tcattggtag cttttatatg caaatggtca tttcagatgt atggtgtttt
351 tacactacaa agaagtcccce catgtggata tttcttatac taattgtatc
401 ataaagccgt ttattcttce ttgtaagaat cctttactat aaatatgggt
451 taaagtataa tgtactagac agttaaatat ttttaataaa tgtttccctt
501 gttctataaa tactgttcac atttcaaata attagaaaaa aaatcctacg
551 tgttgcaggg ctggattata agtttctaca gtgggtgttc aaggatgatc
601 tacgccagta gcatttgtgg tgcttttctg gecttcataa cgattetggg
651 cttgcataat ttccccatge tactagetta getgtgttgt taaaatagtt
701 catttataaa ttgttgcaat tttaatttat gtgagaacaa agatgttact
751 gcttatccac aaacatcgaa tcctetgaaa ttataaattc aagattatat
801 ttaacaaatt ggcttctcta atgctgcacc tetct

Supplementary Material S2. Right homologous arm was designed 835 nt downstream the
terminal code site of BMALI. The homologous sequence of P2A-luciferase-EGFP-CRE-
SV40-puromycin expression cassette was underline.



tggaagacgccaaaaacataaagaaaggceccggegecattctatcctectagaggatggaaccgetggagageaactgecataagget
atgaagagatacgccctggttcctggaacaattgettttacagatgcacatatcgaggtgaacatcacgtacgeggaatacttcgaaatg
tcegttcggttggcagaagetatgaaacgatatgggctgaatacaaatcacagaategtcgtatgcagtgaaaactctcttcaattctttat
geeggtgttggocgcgttatttatcggagttgeagttgcgeccgegaacgacatttataatgaacgtgaattgctcaacagtatgaacatt
tcgcagcectaccgtagtgtttgtttccaaaaaggggttgcaaaaaattttgaacgtgcaaaaaaaattaccaataatccagaaaattattat
catggattctaaaacggattaccagggatttcagtcgatgtacacgttcgtcacatctcatctacctcccggttttaatgaatacgattttgta
ccagagtcctttgatcgtgacaaaacaattgcactgataatgaattcctctggatctactgggttacctaagggtgtggcccttccgeata
gaactgcctgcegtcagattctcgcatgeccagagatcctatttttggcaatcaaatcattccggatactgegattttaagtgttgttccattcca
tcacggttttggaatgtttactacactcggatatttgatatgtggattticgagtcgtcttaatgtatagatttgaagaagagctgtttttacgatc
ccttcaggattacaaaattcaaagtgcgttgctagtaccaaccctattttcattcttcgccaaaagcactctgattgacaaatacgatttatct
aatttacacgaaattgcttctgggggcgcacctetttcgaaagaagtcggggaageggtigcaaaacgcttccatcttccagggatacg
acaaggatatgggctcactgagactacatcagctattctgattacacccgagggggatgataaaccgggegeggtecggtaaagttgtt
ccattttttgaagcgaaggttgtggatctggataccgggaaaacgetgggcgttaatcagagaggcegaattatgtgtcagaggacctat
gattatgtccggttatgtaaacaatccggaagegaccaacgecttgattgacaaggatggatggctacattctggagacatagcettactg
ggacgaagacgaacacttcttcatagttgaccgcttgaagtctttaattaaatacaaaggatatcaggtggccccecgetgaattggaate
gatattgttacaacaccccaacatcttcgacgegggcegtggcaggtcettcccgacgatgacgecggtgaacttccecgecgecgttgttg
ttttggagcacggaaagacgatgacggaaaaagagatcgtggattacgtcgecagtcaagtaacaaccgegaaaaagttgegegga
ggagttgtgtitgtggacgaagtaccgaaaggtcttaccggaaaactcgacgcaagaaaaatcagagagatcctcataaaggecaag
aagggcggaaagtccaaattggctagecggatccggaatggtgagcaagggegaggagetgttcaccggggtggtecccatectggt
cgagctggacggcegacgtaaacggccacaagttcagegtgtcecggegagggegagggcgatgecacctacggeaagetgaccet
gaagttcatctgcaccaccggcaagcetgeccgtgecectggeccacccetegtgaccaccctgacctacggegtgecagtgcttcageeg
ctaccccgaccacatgaagcageacgacttcttcaagtccgecatgeccgaaggcetacgtccaggagegeaccatcttcttcaaggac
gacggcaactacaagacccgegecgaggtgaagticgagggegacaccectggtgaaccgeatcgagetgaagggcatcgacttca
aggaggacggcaacatcctggggcacaagetggagtacaactacaacagecacaacgtctatatcatggeccgacaagcagaagaa
cggcatcaaggtgaacttcaagatccgeccacaacatcgaggacggeagegtgcagetcgecgaccactaccagcagaacacccce
atcggcgacggecccgtgetgetgeeccgacaaccactacctgageacccagteccgecctgagecaaagaccccaacgagaagege
gatcacatggtcctgctggagttcgtgaccgecgecgggatcactctcggeatggacgagetgtacaagtccggactcagatctcgag
ctcaagcttcgaattctgcatccaatttactgaccgtacaccaaaatttgectgeattaccggtcgatgcaacgagtgatgaggttcgcaa
gaacctgatggacatgttcagggatcgccaggcegttttctgagcatacctggaaaatgettetgtecgtitgceggtegtgggeggcatg
gtgcaagttgaataaccggaaatggtttcccgcagaacctgaagatgticgegattatcttctatatcttcaggegegeggtetggeagta
aaaactatccagcaacatttgggccagctaaacatgcttcatcgtcggteccgggetgecacgaccaagtgacagcaatgetgtttcact
ggttatgcggeggatccgaaaagaaaacgttgatgececggtgaacgtgcaaaacaggetctagegticgaacgeactgatttcgacca
ggttcgttcactcatggaaaatagegatcgetgccaggatatacgtaatctggeatttctggggattgettataacaccctgttacgtatag
ccgaaattgccaggatcagggttaaagatatctcacgtactgacggtgggagaatgttaatccatattggcagaacgaaaacgetggtt
agcaccgcaggtgtagagaaggcacttagcctgggggtaactaaactggtcgagegatggatttccgtctetggtgtagetgatgate
cgaataactacctgttttgccgggtcagaaaaaatggtgttgccgegecatctgecaccagecagetatcaactcgegeectggaagg
gatttttgaagcaactcatcgattgatttacggcgctaaggatgactctggtcagagatacctggectggtetggacacagtgeccgtgt
cggagccgegegagatatggeccgegetggagtttcaataccggagatcatgecaagetggtggctggaccaatgtaaatattgtcatg
aactatatccgtaacctggatagtgaaacaggggcaatggtgcgectgetggaagatggcgattaagetagegttaactctagagatee
geggecgceatcgattcgaccectgtggaatgtgtgtcagttagggtogtggaaagtccccaggeteccccageaggeagaagtatgcaaa
gcatgcatctcaattagtcagcaaccaggtgtggaaagtccccaggetccccageaggeagaagtatgcaaageatgeatctcaatta
gtcagcaaccatagtcccgeccctaactcegeccatcccgeccectaacteccgeccagttcecgeccattecteccgecccatggetgactaa
ttttttttatttatgcagaggccgaggecgectecggectetgagetattccagaagtagtgaggaggctttttitggaggcctaggcttttge
aaaaagcttaccatgaccgagtacaagceccacggtgcgectcgecacccgegacgacgteccecagggecgtacgeaccectegecg
ccgegttcgecgactacccegecacgegecacaccgtcgateccggaccgecacatcgagegggtcaccgagetgcaagaactctte

ctcacgcgegtegggctcgacatcggeaaggtgtggotcgeggacgacggegeegeggtggeggtetggaccacgeeggagag



cgtcgaagegggggocggtgttcgecgagatcggececgegeatggecgagttgageggttecceggetggeecgegeageaacagat
ggaaggccteetggegecgeaccggeccaaggagececgegtggttectggecaccgteggegtetcgeccgaccaccagggeaa
gggtctgggcagegeegtegtgctececeggagtggaggcggecgagegegecggggteccegecttectggagacctecgegee
ccgceaacctceccttctacgageggeteggcettcaccgtcaccgecgacgtecgaggtgeccegaaggaccgegeacctggtgcatga
cccgeaagececggtgectgac

Supplementary Material S3. The DNA sequence of P2ZA-EGFP-CRE-Puro cassette from
addgene (#67503). It is located from 7752-12193 on pF CAG luc-EGFP-cre puro
(https://www.addgene.org/browse/sequence/120118/).



