Table S2: Overview of all porcine E. coli isolates included in this study and their classification into
pathotypes according to the VAG pattern.
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eae 1310 1310
eae, fedA 1 1
eae, estap 3 3
eae, stx2 23 23
eltB-Ip 1 1
eltB-Ip, faeG 6
eltB-Ip, fedA 12 12
estap 29 29
estap, faeG 5 5
estap, fanA 62 62
estap, fasA 60 60
estap, fedA 40 40
estap, fanA, fimF4la 22 22
estap, stx2 25 25
estap, fedA, stx2 16 16
eltB-Ip, estap, faeG 2 2
eltB-Ip, estap, fedA 1 1
eltB-Ip, estb 142 142
eltB-Ip, estb, faeG 1451 1451
eltB-Ip, estb, fedA 205 205
eltB-Ip, estb, faeG, fedA 3 3
eltB-Ip, estb, fedA, stx2 60 60
eltB-Ip, estb, estap 4 4
eltB-Ip, estb, estap, faeG 508 508
eltB-Ip, estb, estap, fedA 54 54
eltB-Ip, estb, estap, 5
faeG, fasA 2
eltB-Ip, estb, estap, 4
faeG, fedA 4
eltB-Ip, estb, estap, 1
faeG, fedA, stx2 1
eltB-Ip, estb, estap, 19
fedA, stx2 19
eltB-Ip, estb,estap, faeG, 1
fanA 1
estb 1708 1708
estb, faeG 23 23
estb, fedA 16 16
estb, estap 766 766

estb, estap, faeG 291 291



estb, estap, fanA 67 67

estb, estap, fasA 17 17
estb, estap, fedA 513 513
estb, estap, faeG, fanA 1 1
estb, estap, faeG, fedA 3 3
estb, estap, faeG, fedA, 3

stx2 3
estb, estap, fedA, stx2 454 454
estb, estap, stx2 44 44
estb, stx2 6 6
estb, stx2, fedA 10 10
stx2 367 367
stx2, fedA 1348 1348
stx2, faeG, fedA 2 2
faeG 44 44
fanA 1 1
fasA 2 2
fedA 790 790
fimF41a 23 23
faeG, fasA 1 1
faeG, fedA 1 1

Total number 3369 2650 1348 1310 862 563 367 1 2 23 3 75 10,573




