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201841_s_at HSPB1 2,07 1,18 6,06 -4,44 ‐6,23 0,63 -2,63 ‐3,32 ‐1,82 7,88

213478_at KIAA1026 ‐7,08 ‐2,74 2,98 -3,46 ‐5,17 -3,46 -8,12 ‐3,32 ‐4,76 7,75

236523_at LOC285556 ‐3,01 ‐5,16 2,28 -7,83 ‐6,12 -8,12 -4,21 ‐3,32 ‐5,40 7,68

202718_at IGFBP2 ‐1,68 ‐3,74 3,18 -6,38 ‐4,37 -5,53 -6,31 ‐3,32 ‐4,48 7,66

204971_at CSTA ‐2,70 ‐1,80 4,32 -2,29 ‐3,73 -3,29 -5,15 ‐3,32 ‐3,18 7,50

210993_s_at SMAD1 ‐6,86 ‐2,33 3,08 -5,24 ‐4,42 -2,14 -6,10 ‐3,32 ‐4,35 7,43

229349_at FLJ16517 ‐8,29 ‐2,79 2,58 -6,33 ‐4,21 -6,80 -1,98 ‐3,32 ‐4,82 7,40

236892_s_at LOC404266 ‐7,43 ‐2,78 2,35 -4,74 ‐5,22 -4,66 -6,97 ‐3,32 ‐5,02 7,36

209278_s_at TFPI2 ‐8,04 1,86 1,73 -7,00 ‐7,28 -7,76 -6,64 ‐3,32 ‐5,46 7,19

206163_at MAB21L1 ‐6,08 ‐2,45 3,03 -6,04 ‐4,56 -1,20 -7,43 2,20 ‐3,65 6,69

210683_at NRTN ‐7,00 ‐7,12 ‐0,07 -8,20 ‐8,58 -6,51 -6,20 ‐3,32 ‐6,70 6,64

226676_at ZNF521 ‐6,24 ‐5,56 1,62 -6,93 ‐5,84 -1,11 -6,10 ‐3,32 ‐5,01 6,63

213880_at LGR5 ‐4,40 ‐4,57 0,67 -7,16 ‐4,54 -8,38 -8,97 ‐3,32 ‐5,91 6,57

239791_at LOC404266 ‐3,27 ‐1,87 1,90 -6,70 ‐5,13 -6,90 -4,98 ‐3,32 ‐4,59 6,49

227798_at SMAD1 ‐7,16 ‐3,42 2,21 -4,55 ‐4,32 -3,46 -3,48 ‐3,32 ‐4,24 6,45

1559394_a_at ROR1 ‐5,53 0,79 1,40 -7,64 ‐6,43 -6,76 -5,93 ‐3,32 ‐4,98 6,37

235557_at LOC150763 ‐5,13 ‐5,51 0,46 -6,56 ‐6,06 -6,43 -7,20 ‐3,32 ‐5,74 6,21

232760_at TEX15 ‐6,86 ‐6,12 0,40 -4,53 ‐6,08 -8,38 -4,67 ‐3,32 ‐5,71 6,11

222921_s_at HEY2 ‐3,07 ‐3,05 2,03 -5,47 ‐5,28 -2,14 -6,06 ‐3,32 ‐4,06 6,09

228280_at MGC14289 ‐4,02 1,82 2,40 -3,57 ‐3,96 -5,09 -6,64 ‐3,32 ‐3,54 5,94

236163_at LIX1 ‐3,13 ‐5,55 0,19 -7,64 ‐6,16 -8,04 -6,27 ‐3,32 ‐5,73 5,92

230487_at LOC389440 ‐2,12 ‐2,53 3,15 -3,22 ‐2,16 -3,44 -2,77 ‐2,86 ‐2,73 5,88

205601_s_at HOXB5 -3,41 -0,47 3,28 -2,01 -2,39 -2,05 -4,98 -2,69 ‐2,57 5,85

201161_s_at CSDA 2,69 ‐5,30 2,48 -6,97 1,36 -5,02 -6,90 ‐3,32 ‐3,35 5,83

211796_s_at TRBC1 ‐6,31 4,23 4,32 -0,91 0,47 -1,47 -3,26 ‐3,12 ‐1,48 5,80

204749_at NAP1L3 ‐6,16 ‐4,30 0,96 -5,22 ‐6,54 -7,83 -4,76 1,00 ‐4,83 5,78

232628_at FAM13A1 ‐5,16 ‐3,81 0,56 -4,37 ‐6,05 -6,27 -7,64 ‐3,19 ‐5,21 5,77

219471_at C13orf18 ‐1,84 3,55 4,80 -2,74 1,24 2,42 -6,00 ‐3,32 ‐0,96 5,76

202973_x_at FAM13A1 ‐2,89 ‐4,14 1,90 -6,29 ‐3,39 -5,86 -3,79 ‐0,48 ‐3,84 5,73

227792_at --- ‐5,44 ‐5,64 0,58 -3,86 ‐6,42 -6,76 -4,15 ‐3,32 ‐5,09 5,67

208567_s_at KCNJ12 ‐5,88 ‐1,39 1,05 -3,85 ‐6,18 -5,49 -6,02 ‐3,32 ‐4,59 5,64

226248_s_at KIAA1324 ‐7,04 ‐3,73 1,17 -7,33 ‐4,48 -1,27 -3,71 ‐3,32 ‐4,41 5,59

203685_at BCL2 2,72 5,56 5,40 -2,93 -2,53 -3,18 -4,34 3,41 ‐0,18 5,58

1570445_a_at LOC441117 ‐7,48 ‐5,91 ‐0,27 -4,73 ‐6,52 -6,22 -6,67 ‐3,32 ‐5,84 5,57

230743_at LOC404266 ‐4,48 ‐2,80 1,18 -3,59 ‐3,13 -6,59 -6,48 ‐3,32 ‐4,34 5,52

217728_at S100A6 ‐5,97 0,58 1,53 -5,41 ‐0,04 -7,20 -6,51 ‐3,32 ‐3,98 5,51

207110_at KCNJ12 ‐6,31 ‐1,74 0,96 -3,63 ‐5,48 -6,64 -4,41 ‐3,32 ‐4,51 5,47

200799_at HSPA1A ‐6,73 ‐4,87 0,57 -5,67 1,10 -6,59 -8,48 ‐2,98 ‐4,89 5,46

1553183_at UMODL1 ‐8,59 ‐4,29 1,22 0,48 ‐5,36 -4,62 -3,56 ‐3,32 ‐4,18 5,40

225564_at --- ‐7,43 ‐4,14 0,67 -6,31 ‐5,49 -7,20 1,15 ‐3,32 ‐4,68 5,35

205600_x_at HOXB5 -2,59 -1,47 3,48 -1,46 -1,15 -1,63 -1,47 -3,31 ‐1,87 5,34

242468_at --- ‐7,64 ‐2,40 1,04 -4,38 ‐5,68 -4,92 -3,14 ‐1,73 ‐4,27 5,31

1568619_s_at LOC162073 ‐4,15 ‐3,18 0,19 -5,49 ‐7,38 -3,65 -8,29 ‐3,32 ‐5,07 5,26

235416_at LOC441117 ‐6,67 ‐5,14 ‐0,06 -5,39 ‐4,84 -4,96 -6,70 ‐3,32 ‐5,29 5,23

204918_s_at MLLT3 ‐0,12 ‐1,38 2,06 -7,48 ‐0,89 -2,28 -7,70 ‐2,34 ‐3,17 5,23
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