
                                                                                                                  

                      *        20         *        40         *        60         *        80         *           

TaD53-5A    : CGCACGCGCCGCGTGTTAAATACATGGATAATTTTGCATCTCATTGGTATAAAAGGTGTGCAGTTTTTCTTCAGTGCAGGTTAGAGATGATCAG :  94 

TaD53-5B    : TGCATGCACAGCGTGTTAAATACATGGATAATTTTGTATCTCATTGGTATAAAA-ACGTGCAGTTTTTCTTCAGTGCAGGTTAGAGATGATCAG :  93 

TaD53-5D    : CGCACGCACAGCATGTTAAATACATGGATAATTTTGCATCTCATTGGTATAAAAGATGTGCAGTTTTTCTTCAGTGCAGGTTAGAGATGATCAG :  94 

W6 19414 a  : TGCACGCACAGCATGTTAAATACATGGATAATTTTGCATCTCATTGGTATAAAA-ATGTGCAGTTTTTCTTCAGTGCAGGCTAGAGATGATCAG :  93 

W6 19414 b  : TGCACGCACAGCATGTTAAATACATGGATAATTTTGCATCTCATTGGTATAAAA-ATGTGCAGTTTTTCTTCAGTGCAGGTTAGAGATGATCAG :  93 

W6 7313 a   : TGCACGCACAGCATGTTAAATACATGGATAATTTTGCATCTCATTGGTATAAAA-ATGTGCAGTTTTTCTTCAGTGCAGGTTAGAGATGATCAG :  93 

W6 7313 b   : TGCACGCACAGCATGTTAAATACATGGATAATTTTGCATCTCATTGGTATAAAA-ATGTGCAGTTTTTCTTCAGTGCAGGTTAGAGATGATCAG :  93 

W6 21717 a  : TGCACGCACAGCATGTTAAATACATGGATAATTTTGCATCTCATTGGTATAAAA-ATGTGCAGTTTTTCTTCAGTGCAGGTTAGAGATGATCAG :  93 

W6 21717 b  : TGCACGCACAGCATGTTAAATACATGGATAATTTTGCATCTCATTGGTATAAAA-ATGTGCAGTTTTTCTTCAGTGCAGGTTAGAGATGATCAG :  93 

PI 598390 a : TGCACGCACAGCATGTTAAATACATGGATAATTTTGCATCTCATTGGTATAAAA-ATGTGCAGTTTTTCTTCAGTGCAGGTTAGAGATGATCAG :  93 

PI 598390 b : TGCACGCACAGCATGTTAAATACATGGATAATTTTGCATCTCATTGGTATAAAA-ATGTGCAGTTTTTCTTCAGTGCAGGTTAGAGATGATCAG :  93 

PI 470279 a : TGCACGCACAGCATGTTAAATACATGGATAATTTTGCATCTCATTGGTATAAAA-ATGTGCAGTTTTTCTTCAGTGCAGGTTAGAGATGATCAG :  93 

PI 470279 b : TGCACGCACAGCATGTTAAATACATGGATAATTTTGCATCTCATTGGTATAAAA-ATGTGCAGTTTTTCTTCAGTGCAGGTTAGAGATGATCAG :  93 

Sicily #3 a : TGCACGCACAGCATGTTAAATACATGGATAATTTTGCATCTCATTGGTATAAAA-ATGTGCAGTTTTTCTTCAGTGCAGGCTAGAGATGATCAG :  93 

Sicily #3 b : TGCACGCACAGCATGTTAAATACATGGATAATTTTGCATCTCATTGGTATAAAA-ATGTGCAGTTTTTCTTCAGTGCAGGCTAGAGATGATCAG :  93 

                                                                                                                 

                100         *       120         *       140         *       160         *       180              

TaD53-5A    : ATGGTGTTGAAATCAAAAATATTGAATCTGCAGAAGAAGTGGAACGAGTACTGCCTGCGGCTCCACCAAGGAAGCCAGAGGATCAACACAGGT : 187 

TaD53-5B    : ATGGTGTTGAAATCAAAAATATTGAATCTGCAGAAGAAGTGGAACGAGTACTGCCTGCGGCTCCACCAAGGAAGCCAGAGGATCAACGCAGGT : 186 

TaD53-5D    : ATGGTGTTGAAATCAAAAATATTGAATCTGCAGAAGAAGTGGAACGAGTACTGCCTGCGGCTCCACCAAGGAAGCCAGAGGATCAACACAGGT : 187 

W6 19414 a  : ATGCTGTTGAAATCAAAAATATTGAATCTACAGAAGAAGTGGAACGAGTACTGCCTGCGGCTCCACCAAGGATCCCAGAGGATCAACACAGGT : 186 

W6 19414 b  : ATGGTGTTGAAATCAAAAATATTGAATCTACAGAAGAAGTGGAACGAGTACTGCCTGCGGCTCCACCAAGGATCCCAGAGGATCAACACAGGT : 186 

W6 7313 a   : ATGGTGTTGAAATCAAAAATATTGAATCTACAGAAGAAGTGGAACGAGTACTGCCTGCGGCTCCACCAAGGATCCCAGAGGATCAACACAGGT : 186 

W6 7313 b   : ATGGTGTTGAAATCAAAAATATTGAATCTACAGAAGAAGTGGAACGAGTACTGCCTGCGGCTCCACCAAGGATCCCAGAGGATCAACACAGGT : 186 

W6 21717 a  : ATGGTGTTGAAATCAAAAATATTGAATCTACAGAAGAAGTGGAACGAGTACTGCCTGCGGCTCCACCAAGGATCCCAGAGGATCAACACAGGT : 186 

W6 21717 b  : ATGGTGTTGAAATCAAAAATATTGAATCTACAGAAGAAGTGGAACGAGTACTGCCTGCGGCTCCACCAAGGATCCCAGAGGATCAACACAGGT : 186 

PI 598390 a : ATGGTGTTGAAATCAAAAATATTGAATCTACAGAAGAAGTGGAACGAGTACTGCCTGCGGCTCCACCAAGGATCCCAGAGGATCAACACAGGT : 186 

PI 598390 b : ATGGTGTTGAAATCAAAAATATTGAATCTACAGAAGAAGTGGAACGAGTACTGCCTGCGGCTCCACCAAGGATCCCAGAGGATCAACACAGGT : 186 

PI 470279 a : ATGGTGTTGAAATCAAAAATATTGAATCTACAGAAGAAGTGGAACGAGTACTGCCTGCGGCTCCACCAAGGATCCCAGAGGATCAACACAGGT : 186 

PI 470279 b : ATGGTGTTGAAATCAAAAATATTGAATCTACAGAAGAAGTGGAACGAGTACTGCCTGCGGCTCCACCAAGGATCCCAGAGGATCAACACAGGT : 186 

Sicily #3 a : ATGGTGTTGAAATCAAAAATATTGAATCTACAGAAGAAGTGGAACGAGTACTGCCTGCGGCTCCACCAAGGATCCCAGAGGATCAACACAGGT : 186 

Sicily #3 b : ATGGTGTTGAAATCAAAAATATTGAATCTACAGAAGAAGTGGAACGAGTACTGCCTGCGGCTCCACCAAGGATCCCAGAGGATCAACACAGGT : 186 

 

 

Figure S1. A part of the alignment of the D53 genes of common wheat (TaD53-5A, TaD53-5B, TaD53-5D) 

and D. villosum (accession numbers are indicated). The PCR primers DvD53-F and DvD53-R selected for the 

regions of the D53 gene differing between wheat and D. villosum are highlighted in green. 

 


