
Figure S1 Global alignment of all PGK proteins from publicly available plant and animal 

databases. Alignment parameters were gap cost = 40, gap extension = 10, and gap end as any other. 

The different colors, according to RasMol color coding, highlight the chemical properties of 

residues: red = negatively charged, dark blue = positively charged, light blue = neutral, green = 

hydrophobic (green), yellow = sulphur-containing, etc). The sequence conservation = a percentage 

bar-score (bottom). The sequence logo summarises the occurrence of given amino acids at specific 

positions (very bottom) 
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MA - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   3
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MA - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   3
MA - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   3
MA - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   3
MA - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   3
MA - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   3
MA - - - - - - - - - - - - V - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   3
MA - - - - - - - - - - - - V - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   3
MA - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   3
MA - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   3
MA - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   3
MA - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   3
MA - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   3
MA - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   3
MA - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   3
MA - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   3
MA - - - - - - - - - - - - S - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   3
MA - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   3
MA - - - - - - - - - - - - S A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - P T T L S L L K T A - - A A S T S T S - A RA S L L P V S T S  34
MA - - - - - - - - - - - - S A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - P T T L S L L K T A - - A A S T S T S - A RA S L L P V S T S  34
MA - - - - - - - - - - - - S A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - P T T L S L L K T A - - A S S T S T S - V RA S L L P V S T S  34
MA - - - - - - - - - - - - S A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - P T T L S L L K T T - - A S S S S T T RA RA S L L P V S - -   33
MA - - - - - - - - - - - - S A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - S H T L CG I P A T - - S S S - T T NK - - - A I A P S S AR  31
MA - - - - - - - - - - - - S A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - S HS L CG I P A T - - S S S - T T NK - - - S I A P S S AR  31
MA - - - - - - - - - - - - S A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - S H T F CG I P T T - - S S S S T T NR - - - S T T HS S AR  32
MA - - - - - - - - - - - - S - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - A T S F S L L P T S - - S S - - - - - RR RV A A V V A P SR  29
MA - - - - - - - - - - - - S A A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A S P S S L S L L HS T - - S A A RS S PR - - - - - L P S A S L   31
MA - - - - - - - - - - - - S A A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A S P S S L S L L HS T - - S A A RS S PR - - - - - L P S A S L   31
MA - - - - - - - - - - - - S A A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - S S A F S L L K S T G A V A S S AG T RA RA S L L P I P S T  37
MA - - - - - - - - - - - - S T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - T A A L S I I K S T G GA A V T RS SRA - - S FGH I P S T  35
MA - - - - - - - - - - - - S A A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A A P T S L S L - - - A A RA A T RA A T A A A A A A A P L RRG  35
MA - - - - - - - - - - - - S A A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A P P T S L S L - - - A A RA A T RA A - - - A A A A A P L RRG  32
MA - - - - - - - - - - - - S A A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A P P T S L S L - - - A A RA A S RA A - - - - - - A A P L RRG  29
MA - - - - - - - - - - - - S T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A P P A A L - V - - - A R RA A S - - - - - - A S V A A P L RGA  28
GA - - - - - - - - - - - - S - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   3
MA - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   3
M - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A S V A A T T F P SMT R P A ARG I V AGA A A S T V P L P RA  34
M I - - - - - - - - - - - - RCSQSQ I L - S L S P K K S S L S L L P A L HD C T Q L L PMA S V A A T T F P SMA R P A ARG I V AGA A A S T V P L P RA  67
M - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A R P A ARG I V AGA A A S T V P L P RA  23
MA - - - - - - - - - - - - S T T A A A A A - L GR I A S T P N L QA V S S S S T S S P V AR L A I GSRSWS A S S S P R L RS V A S S P L L E V K SR F V F  67
MA - - - - - - - - - - - - A A A S T S S L R L GA V V AG P A S S S A A S K S L S RQS SRA L P S S S SHA P V V C CKHS P S A S S S S S S K I S T T Y K  68
MA - - - - - - - - - - - - L SMKMR ANA RV - SGRR V A A V A PRV V P F S S A S S S V L R SGF A L - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   42
MA - - - - - - - - - - - - L SMKMR ANA RV V SGRR V A A V A PRV V P F S S V A RP V L R S T F A P - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   43
MA - - - - - - - - - - - - S A L V P A S F S L AHP A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ARRP VNS TG P A AML ML RRA  35
MA - - - - - - - - - - - - A F A A A P A L S ARA F F A K S S VRA K K T S V RAQARA A L K - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   37
MA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   2
MA Y K I NS HVG VR L I KQQQA P HV A V A A I T A A S S P T QP P P PR A L PRP P PMA S A A A P T T S S L S L A ARRA A A VG P A A A S P L RRG  80
MN - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   2
MN - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   2
- E - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   1
MR - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   2
MS L T S - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   5
MS L S N - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   5
MS L T N - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   5
MS L S N - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   5
MS L S N - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   5
MS L S N - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   5
MS L S N - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   5
MS L S S - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   5
MS L S S - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   5
MS L S N - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   5
MS L S N - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   5
MS L S N - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   5
MS L S N - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   5
MS L S N - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   5
MS L S K - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   5
MA L S A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   5
MG L S - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   4
MA F - N - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   4
M - L GN - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   4
M - L S R - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   4
MS T A PNA KNN I S L - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   13
MSHV T GV T SN I R I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   13
MT - - - - - - - - L NE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   5
MS - - - - - - - - L K E - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   5
MT - - - - - - - - L NE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   5
MS - - - - - - - - L V P - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   5
M L L S T - - - QS I P I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   10
MA V - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   3
MR I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   3
M I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   2
M - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   1
M - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   1
M - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   1
MQAD - - DP AR L L RDV VND L I A P - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   20
MA V S NY E T QR P L RHV VRD L L A P - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   22
MS L P F Y - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   6
M - F K F Y - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   5
MA P YGQE NG L T R I GY S VDDG L ENDK - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   25
MT A - - - - RS L RRV - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   9
M - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   1
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QQ T A A A A P AC CA A K K CC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   465
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   440
- - - - - - - - - - - - - GRK - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   409
- - - - - - - - - - - - - SDK Y I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   410
QS EN - - - - - - - - - - - - P K - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   462
E K P K CMA L E S CDCGP T P A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   471
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -   401
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ORYSA_JG_Nuc
ORYSA_JG_Nuc2

ORYSA_IG_Nuc
SORBI_Nuc

ZmPGK5_Nuc
RICCO_Nuc
POPTR_Nuc

VITVI_Nuc

Consensus
100%

0%

Conservation

I AD L L QP NGK V Y L QS DV E S V L L RMK EQ FMT HGKGQ L - V VD DDGGGDHQM - - - - - DNP FGA A SDWERHV L A RGA PMYR TML   670
I AD L L QP NGK V Y L QS DV E S V L L RMK EQ FMT HGKGQ L - V VD DDGGGDHQM - - - - - DNP FGA A SDWERHV L A RGA PMYR TML   1029
I AD L L QP NGK V Y L QS DV E S V L L GMK EQ FMT HGKGQ L - V VD DDGGGDHQM - - - - - DNP FGA A SDWERHV L A RGA PMYR TML   707
V VD L L H T NGQ V Y L QS DV E S V L L VMK EQ F L S Y S KGQ L - V I D GV SG - - HQ I - - - - - DNP FGV V SDWERHV L A RGA PMYR TML   646
I VD L L H T NGQ V Y L QS DV E S V L L VMK EQ F L S Y S KGQ L - V T D GDGG - - NC I - - - - - DNP FGV V SDWERHV L A RGA PMYRAML   506
V AD L L AHDGK V F L QS D I K T V A VRMK E L F L K YGRGR L M L VN DQ F E A T I RV - - WL E ENP FGV RSDWEQHV I D QGRPMYR L ML   671
V VD L L A L DGK V F L QS D L E A V A L RMK E L F L K I GKGK L N LWN DQYHA RMN L G EWL E ENP FGV MSDWEQHV I D RGDPMYR L ML   599
V AD L L A S DGK V F L QS D I E A V A VRMK E H F L K YGKGK L S V VH NE DC T E T DRK GWL K ENP FGV RSDWEQHV VD RGA PMYR L ML   574

- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
100%
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POPNI_Cyt
POPTR_Cyt2
POPTR_Cyt1

RICCO_Cyt
GOSHI_Cyt

VITVI_Cyt
SOLTU_Cyt
NICTA_Cyt

HELAN_Cyt
ARATH_Cyt
PISSA_Cyt

SORBI_Cyt1
ZmPGK3_Cyt

ORYSA_IG_Cyt
ORYSA_JG_Cyt

SORBI_Cyt2
ORYSA_JG_Cyt2

TRIAE_Cyt
POPNI_Chl

POPTR_Chl2
POPTR_Chl1

RICCO_Chl
NICTA_Chl
NICBE_Chl

SOLTU_Chl
MUSAC_Chl
VITVI_Chl1
VITVI_Chl2

ARATH_Chl2
ARATH_Chl1

SORBI_Chl
ZmPGK1_Chl
ZmPGK2_Chl

TRIAE_Chl
SPIOL_Chl

MUSAC_Cyt
ORYSA_IG_Chl

ORYSA_JG_Chl2
ORYSA_JG_Chl3

PICSI_Chl
CHABR

CHLRE_Chl
VOLCA_Chl

ZmPGK4_Chl
MICSP_Chl

SYNSP
ORYSA_JG_Chl1

BACME
BACST
THEMA
THEAQ
ASPNI
PENCI
YARLI
TRIRE
TRIVI

NEUCR
CANMA
KLULA
SACCE

RHINI_PGK1
RHINI_PGK2

HOMSA_PGK1
MUSMU_PGK1

GALGA
HOMSA_PGK2
MUSMU_PGK2

SCHMA
DROME
PLAFA
TETTH

TRYBR_Gly
TRYCO_Gly
TRYCO_Cyt

TRYBR_Cyt1
TRYBR_Cyt2

CRIFA_Cyt
CRIFA_Gly

CORGL
MYCLE
XANFL

ZYMMO
ESCCO
HAEIN

CHLRE_Cyt
VOLCA_Cyt

METBR
METFE

PICSI_Cyt
MICSP_Cyt

HALVA

- - - - - - -   401
- - - - - - -   401
- - - - - - -   401
- - - - - - -   401
- - - - - - -   401
- - - - - - -   401
- - - - - - -   402
- - - - - - -   401
- - - - - - -   401
- - - - - - -   401
- - - - - - -   401
- - - - - - -   402
- - - - - - -   402
- - - - - - -   402
- - - - - - -   402
- - - - - - -   401
- - - - - - -   401
- - - - - - -   401
- - - - - - -   481
- - - - - - -   481
- - - - - - -   481
- - - - - - -   479
- - - - - - -   481
- - - - - - -   481
- - - - - - -   482
- - - - - - -   479
- - - - - - -   392
- - - - - - -   478
- - - - - - -   480
- - - - - - -   478
- - - - - - -   483
- - - - - - -   480
- - - - - - -   477
- - - - - - -   480
- - - - - - -   433
- - - - - - -   401
- - - - - - -   449
- - - - - - -   429
- - - - - - -   385
- - - - - - -   472
- - - - - - -   520
- - - - - - -   461
- - - - - - -   462
- - - - - - -   371
- - - - - - -   437
- - - - - - -   402
- - - - - - -   310
- - - - - - -   394
- - - - - - -   394
- - - - - - -   398
- - - - - - -   390
- - - - - - -   421
- - - - - - -   417
- - - - - - -   417
- - - - - - -   417
- - - - - - -   423
- - - - - - -   418
- - - - - - -   417
- - - - - - -   416
- - - - - - -   416
- - - - - - -   417
- - - - - - -   417
- - - - - - -   417
- - - - - - -   417
- - - - - - -   417
- - - - - - -   417
- - - - - - -   417
- - - - - - -   416
- - - - - - -   415
- - - - - - -   416
- - - - - - -   420
- - - - - - -   509
- - - - - - -   509
- - - - - - -   420
- - - - - - -   420
- - - - - - -   440
- - - - - - -   455
- - - - - - -   505
- - - - - - -   405
- - - - - - -   416
- - - - - - -   397
- - - - - - -   397
- - - - - - -   387
- - - - - - -   386
- - - - - - -   465
- - - - - - -   440
- - - - - - -   409
- - - - - - -   410
- - - - - - -   462
- - - - - - -   471
- - - - - - -   401
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ORYSA_JG_Nuc
ORYSA_JG_Nuc2

ORYSA_IG_Nuc
SORBI_Nuc

ZmPGK5_Nuc
RICCO_Nuc
POPTR_Nuc

VITVI_Nuc

Consensus
100%

0%

Conservation

RK V - - - -   673
RK V - - - -   1032
RK V - - - -   710
K K V - - - -   649
K KM - - - -   509
S K S T NGE  678
S K S SG I E  606
S K S T RPN  581

- - - - - - -
100%
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