1M A D A I V A A E P E P V E Y V R V C D
1 ATGGCAGATGCGATTGTTGCAGCGGAACCGGAACCGGTGGAGTATGTTCGTGTGTGCGAT
2lA Y G T G Y F Y I P G T E T C L K I E G
61 GCGTATGGCACTGGCTACTTCTACATTCCAGGCACCGAGACCTGTCTGAAGATTGAAGGC
41 Y I R F 0 v N V G D N P G G D N D S D W
121 TACATTCGCTTTCAGGTGAACGTTGGCGACAATCCAGGTGGCGACAACGATAGCGATTGG
6l b AV T A V R F S S R K S D T E Y G P L
181 GATGCAGTGACTGCGGTTCGCTTCTCTAGCCGCAAGAGTGATACCGAGTATGGTCCACTG
8T T 6 v I VvV M 9 F N A D N A S D Q D A I L
241 ACTGGCGTGATTGTGATGCAGTTCAATGCGGATAACGCGAGCGATCAGGATGCGATTCTG
101D s A Y L bV A G F R A G L F Y S W W D
301 GATTCTGCGTATCTTGATGTTGCAGGCTTTCGTGCTGGCTTGTTCTATAGCTGGTGGGAT
121 p 6 L. $s G E T DD I G S VvV Vv T L H N S I
361 GATGGCTTGAGTGGCGAAACCGATGACATTGGCTCTGTTGTGACCCTGCACAACAGCATT
1491 R Y 0 Y E s G T F Y A G L S V D E L E D
421 CGCTATCAGTATGAATCAGGCACCTTCTATGCAGGTCTGAGCGTGGATGAACTGGAAGAT
lel1 G Vv Y 0 G T ¥F T P G V I P G T T D F T A
481 GGCGTGTATCAAGGCACCTTTACTCCAGGTGTGATTCCGGGTACCACCGATTTTACTGCG
181 b D G P N NV GV A F G I G G T A G A F
541 GATGATGGTCCGAACAACGTTGGCGTTGCGTTTGGCATCGGTGGCACCGCAGGCGCGTTT
200s ¥y o v T 6 G w bV D N E D G A I R A M
601 AGCTATCAGGTGACTGGTGGCTGGGATGTGGACAACGAAGATGGCGCGATTCGTGCGATG
221 6 T v E I G P G T F G L A G V Y S S G P
661 GGCACCGTGGAGATTGGTCCAGGCACCTTTGGTCTTGCTGGCGTGTATAGCAGTGGCCCG
241 N S Y Y S S A E W A V A A E Y A I K A T
721 AACAGCTACTATAGCTCAGCGGAATGGGCGGTTGCAGCGGAGTATGCGATCAAAGCGACC
260l D K L K I T P G R W H G H vV P E D F D G
781 GACAAACTGAAGATCACCCCAGGTCGCTGGCATGGCCATGTTCCGGAGGACTTTGATGGC
28L 6 D A W K V G L T V D Y O I vV E N F Y
841 TTAGGCGATGCGTGGAAAGTTGGCCTGACCGTGGACTATCAGATTGTGGAGAACTTCTAT
30LA K A S V. Q Yy L b P O D G E D S T s G Y
901 GCGAAAGCGTCTGTGCAGTATCTGGATCCGCAGGATGGCGAAGATAGCACCAGCGGCTAC
329 A C S V R S N H L v D A P G L R I G S
961 TTTGCGTGCTCAGTTCGCAGCAACCATCTGGTGGATGCTCCAGGTTTACGCATTGGCAGC
341 T T I S F Stop
1021 ACCACCATCAGCTTCTAA

1M A DRV D Q V P E A P V A Q E A P V K

1 ATGGCAGATCGTGTGGATCAGGTACCGGAAGCACCGGTTGCTCAAGAAGCACCAGTGAAA
22 p A G S W E G F Y L G G A G T Y N M G D
61 CCAGCAGGCAGCTGGGAAGGCTTCTATCTTGGTGGTGCTGGCACCTACAACATGGGTGAC
41 F 6 s D R H T Y G F G G Q V F T G Y N W
121 TTTGGCTCTGATCGTCACACCTATGGCTTTGGAGGTCAGGTGTTCACTGGCTACAACTGG
61 0 0 G ¢ I Vv Y G VvV E S D L G Y S G D D V
181 CAGCAAGGCCAGATTGTGTATGGTGTGGAGAGCGATCTTGGCTACAGTGGCGATGATGTG
8l s s 6 G VvV E N K Y G W N G S V R G R V G
241 AGCTCTGGTGGAGTGGAGAACAAGTATGGCTGGAATGGCAGCGTTCGTGGTCGTGTTGGC
10ty Db M N P F L L ¥ G T A G L A I G D V K
301 TATGACATGAATCCGTTTCTGCTGTATGGCACTGCAGGCTTAGCGATTGGCGATGTGAAA
121 v s b b T s D E S K T N F G Y T V G A G
361 GTGAGCGATGACACCAGCGATGAGAGCAAGACCAACTTTGGCTATACCGTTGGTGCAGGC
141 V £E A F V T N N I T T R L E Y R Y T D Y
421 GTGGAAGCGTTTGTGACCAACAACATCACCACTCGCTTAGAGTATCGCTACACCGACTAT
lel 9 S K DY D L DS G S F S R G Y D E N S
481 CAGAGCAAAGACTATGATCTGGACAGTGGCAGCTTTTCTCGTGGCTATGATGAGAACAGC
181 v K L G I G V K F Stop
541 GTGAAACTTGGCATTGGCGTGAAGTTCTAA

File S1. Sequences of the ropA (A) and ropB (B) R. leguminosarum genes with the codon usage
optimized for expression in E. coli.



