
A 
       1 M  A  D  A  I  V  A  A  E  P  E  P  V  E  Y  V  R  V  C  D   

       1 ATGGCAGATGCGATTGTTGCAGCGGAACCGGAACCGGTGGAGTATGTTCGTGTGTGCGAT 

      21 A  Y  G  T  G  Y  F  Y  I  P  G  T  E  T  C  L  K  I  E  G   

      61 GCGTATGGCACTGGCTACTTCTACATTCCAGGCACCGAGACCTGTCTGAAGATTGAAGGC 

      41 Y  I  R  F  Q  V  N  V  G  D  N  P  G  G  D  N  D  S  D  W   

     121 TACATTCGCTTTCAGGTGAACGTTGGCGACAATCCAGGTGGCGACAACGATAGCGATTGG 

      61 D  A  V  T  A  V  R  F  S  S  R  K  S  D  T  E  Y  G  P  L   

     181 GATGCAGTGACTGCGGTTCGCTTCTCTAGCCGCAAGAGTGATACCGAGTATGGTCCACTG 

      81 T  G  V  I  V  M  Q  F  N  A  D  N  A  S  D  Q  D  A  I  L   

     241 ACTGGCGTGATTGTGATGCAGTTCAATGCGGATAACGCGAGCGATCAGGATGCGATTCTG 

     101 D  S  A  Y  L  D  V  A  G  F  R  A  G  L  F  Y  S  W  W  D   

     301 GATTCTGCGTATCTTGATGTTGCAGGCTTTCGTGCTGGCTTGTTCTATAGCTGGTGGGAT 

     121 D  G  L  S  G  E  T  D  D  I  G  S  V  V  T  L  H  N  S  I   

     361 GATGGCTTGAGTGGCGAAACCGATGACATTGGCTCTGTTGTGACCCTGCACAACAGCATT 

     141 R  Y  Q  Y  E  S  G  T  F  Y  A  G  L  S  V  D  E  L  E  D   

     421 CGCTATCAGTATGAATCAGGCACCTTCTATGCAGGTCTGAGCGTGGATGAACTGGAAGAT 

     161 G  V  Y  Q  G  T  F  T  P  G  V  I  P  G  T  T  D  F  T  A   

     481 GGCGTGTATCAAGGCACCTTTACTCCAGGTGTGATTCCGGGTACCACCGATTTTACTGCG 

     181 D  D  G  P  N  N  V  G  V  A  F  G  I  G  G  T  A  G  A  F   

     541 GATGATGGTCCGAACAACGTTGGCGTTGCGTTTGGCATCGGTGGCACCGCAGGCGCGTTT 

     201 S  Y  Q  V  T  G  G  W  D  V  D  N  E  D  G  A  I  R  A  M   

     601 AGCTATCAGGTGACTGGTGGCTGGGATGTGGACAACGAAGATGGCGCGATTCGTGCGATG 

     221 G  T  V  E  I  G  P  G  T  F  G  L  A  G  V  Y  S  S  G  P   

     661 GGCACCGTGGAGATTGGTCCAGGCACCTTTGGTCTTGCTGGCGTGTATAGCAGTGGCCCG 

     241 N  S  Y  Y  S  S  A  E  W  A  V  A  A  E  Y  A  I  K  A  T   

     721 AACAGCTACTATAGCTCAGCGGAATGGGCGGTTGCAGCGGAGTATGCGATCAAAGCGACC 

     261 D  K  L  K  I  T  P  G  R  W  H  G  H  V  P  E  D  F  D  G   

     781 GACAAACTGAAGATCACCCCAGGTCGCTGGCATGGCCATGTTCCGGAGGACTTTGATGGC 

     281 L  G  D  A  W  K  V  G  L  T  V  D  Y  Q  I  V  E  N  F  Y   

     841 TTAGGCGATGCGTGGAAAGTTGGCCTGACCGTGGACTATCAGATTGTGGAGAACTTCTAT 

     301 A  K  A  S  V  Q  Y  L  D  P  Q  D  G  E  D  S  T  S  G  Y   

     901 GCGAAAGCGTCTGTGCAGTATCTGGATCCGCAGGATGGCGAAGATAGCACCAGCGGCTAC 

     321 F  A  C  S  V  R  S  N  H  L  V  D  A  P  G  L  R  I  G  S   

     961 TTTGCGTGCTCAGTTCGCAGCAACCATCTGGTGGATGCTCCAGGTTTACGCATTGGCAGC 

     341 T  T  I  S  F  Stop   

    1021 ACCACCATCAGCTTCTAA 

B 
       1 M  A  D  R  V  D  Q  V  P  E  A  P  V  A  Q  E  A  P  V  K   

       1 ATGGCAGATCGTGTGGATCAGGTACCGGAAGCACCGGTTGCTCAAGAAGCACCAGTGAAA 

      21 P  A  G  S  W  E  G  F  Y  L  G  G  A  G  T  Y  N  M  G  D   

      61 CCAGCAGGCAGCTGGGAAGGCTTCTATCTTGGTGGTGCTGGCACCTACAACATGGGTGAC 

      41 F  G  S  D  R  H  T  Y  G  F  G  G  Q  V  F  T  G  Y  N  W   

     121 TTTGGCTCTGATCGTCACACCTATGGCTTTGGAGGTCAGGTGTTCACTGGCTACAACTGG 

      61 Q  Q  G  Q  I  V  Y  G  V  E  S  D  L  G  Y  S  G  D  D  V   

     181 CAGCAAGGCCAGATTGTGTATGGTGTGGAGAGCGATCTTGGCTACAGTGGCGATGATGTG 

      81 S  S  G  G  V  E  N  K  Y  G  W  N  G  S  V  R  G  R  V  G   

     241 AGCTCTGGTGGAGTGGAGAACAAGTATGGCTGGAATGGCAGCGTTCGTGGTCGTGTTGGC 

     101 Y  D  M  N  P  F  L  L  Y  G  T  A  G  L  A  I  G  D  V  K   

     301 TATGACATGAATCCGTTTCTGCTGTATGGCACTGCAGGCTTAGCGATTGGCGATGTGAAA 

     121 V  S  D  D  T  S  D  E  S  K  T  N  F  G  Y  T  V  G  A  G   

     361 GTGAGCGATGACACCAGCGATGAGAGCAAGACCAACTTTGGCTATACCGTTGGTGCAGGC 

     141 V  E  A  F  V  T  N  N  I  T  T  R  L  E  Y  R  Y  T  D  Y   

     421 GTGGAAGCGTTTGTGACCAACAACATCACCACTCGCTTAGAGTATCGCTACACCGACTAT 

     161 Q  S  K  D  Y  D  L  D  S  G  S  F  S  R  G  Y  D  E  N  S   

     481 CAGAGCAAAGACTATGATCTGGACAGTGGCAGCTTTTCTCGTGGCTATGATGAGAACAGC 

     181 V  K  L  G  I  G  V  K  F  Stop   

     541 GTGAAACTTGGCATTGGCGTGAAGTTCTAA 
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