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Figure  S1.  Schematic  representation  of  the  putative  fucoidan‐utilization  locus  of  Wenyingzhuangia 

fucanilytica CZ1127T (GenBank assembly accession: GCA_001697185.1). Genes of sulfatases swf1 (GenBank 

access: WP_068825883.1) and swf4 (GenBank access: WP_068828765.1) are indicated in red. 

 

Figure S2.  Influence of different  concentrations of  ethylenediaminetetraacetic  acid  (EDTA)  solutions on 

fucoidan sulfatase activity of SWF1 and SWF4. Concentrations of EDTA are indicated at the top of the gels. 

Cs—oligosaccharide control; R—standard enzymatic reaction of SWF1 or SWF4 without addition of EDTA. 


