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Figure S4: Monitoring  the  increasing  level of higher order  structure as a  function of  time. 
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Table S1: Thermal stability for QDH and Dss structures in sodium phosphate buffer.  

QD/GT  160 mM Na+  QD/UT  160 mM Na+ 

  Tm [°C]    Tm [°C] 

CCC/GT  71.0   CCC/UT  70.5 

CCC‐OMe/GT  75.6   CCC‐OMe/UT  74.5 

paa/GT  69.6   paa/UT  70.0 

Aaa/GT  69.5   Aaa/UT  69.0 

paC/GT  69.8   paC/GT  70.0 

AaC/GT  69.5   AaC/GT  70.0  

pCa/GT  69.5   pCa/GT  69.0  

pL2C/GT  69.6   pL2C/GT  70.7  

pL3C/GT  70.7   pL3C/GT  69.0  

pL4C/GT  69.5   pL4C/GT  67.2  

 

 



 

Figure S12: The UV‐melting profiles of QD/GT at 260 and 295 nm in the presence of 50 mM 

KCl, 10 mM potassium phosphate, 0.1 mM EDTA, pH  6.8  (A) and 150 mM NaCl, 10 mM 

sodium phosphate, 0.1 mM EDTA, pH 6.8 (B).  
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KCl, 10 mM potassium phosphate, 0.1 mM EDTA, pH  6.8  (A) and 150 mM NaCl, 10 mM 

sodium phosphate, 0.1 mM EDTA, pH 6.8 (B).  
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Figure S21. Putative models of bimolecular paa/UT and Aaa/UT hybrid. 


