SUPPLEMENTARY MATERIAL

Table S1. FA concentrations in individual samples.

CONTROL C14:0 C15:0 C15:1 C16:0 C16:1 C17:0 C17:1 C18:0 C18:1cis C18:2cis C20:0 C20:1n9 C20:2 C20:3n6 C20:4n6 C20:5 (C23:0 C24:0 C24:1 C22:6 SUM
1 0.12 002 0.09 153 022 003 040 0.72 1.46 0.53 0.01 0.02 0.07 0.11 0.39 015 003 005 010 0.06 6.11
2 003 001 005 058 005 002 022 0.29 0.50 0.31 0.01 0.01 0.07 0.07 0.43 010 002 003 005 0.05 289
3 001 001 003 050 003 001 015 0.26 0.32 0.17 0.01 0.01 0.06 0.03 0.40 006 002 002 003 0.02 214
4 002 001 005 062 004 001 019 0.34 0.46 0.26 0.01 0.01 0.06 0.07 0.40 012 003 0.04 007 0.03 283
5 006 001 006 053 002 002 031 033 0.39 0.34 0.01 0.01 0.06 0.07 0.40 008 003 003 0.08 010 2595
6 003 001 006 08 007 002 025 044 0.60 0.34 0.01 0.01 0.09 0.32 0.18 0.04 0.07 0.09 0.04 355
7 005 001 006 072 005 002 030 0.36 0.60 0.37 0.01 0.01 0.07 0.07 0.36 0.11 003 0.05 0.08 0.04 334
8 005 001 004 068 007 002 019 0.36 0.65 0.26 0.01 0.02 0.10 0.44 012 003 005 0.07 013 324
9 004 002 006 08 011 002 025 042 0.72 0.34 0.01 0.01 0.06 0.12 0.46 0.13 004 005 0.08 0.05 3.86
10 004 001 005 063 003 002 022 0.38 0.36 0.28 0.01 0.01 0.06 0.45 012 003 005 005 0.03 281
11 007 001 010 061 004 001 041 0.35 0.36 0.32 0.01 0.01 0.08 0.39 012 003 005 0.08 0.08 3.13
12 009 001 005 072 004 002 024 033 0.56 0.36 0.01 0.01 0.07 0.09 0.46 0.13 0.04 0.04 006 0.05 337
13 010 002 006 08 005 002 031 0.52 0.95 0.45 0.01 0.02 0.11 0.38 0.04 004 0.08 0.05 4.09
14 007 001 006 115 013 002 0.23 0.58 0.77 0.29 0.01 0.02 0.08 0.32 0.02 004 0.07 0.07 394
15 015 001 o008 088 008 001 030 0.54 0.51 0.28 0.02 0.02 0.10 0.36 003 005 0.07 004 351
16 004 001 002 061 007 001 011 0.26 0.61 0.16 0.01 0.01 0.07 0.06 0.40 006 001 003 004 0.02 262
17 001 001 006 059 003 002 033 0.33 0.41 0.34 0.01 0.01 0.08 0.41 0.12 0.03 0.05 0.07 0.04 294
18 004 001 005 049 004 001 022 0.25 0.34 0.22 0.01 0.01 0.08 0.41 010 003 004 005 003 241
19 004 001 006 079 006 002 027 043 0.62 0.34 0.01 0.01 0.09 0.43 0.12 003 0.05 0.07 0.08 3.53
20 002 001 005 057 004 002 027 0.35 0.55 0.35 0.01 0.01 0.06 0.11 0.43 0.11 0.04 0.04 0.07 0.08 3.18
21 007 002 009 08 006 003 036 047 0.76 0.67 0.01 0.01 0.06 0.15 0.42 016 005 0.05 0.07 010 447
22 007 001 005 062 006 002 026 0.30 0.63 0.31 0.01 0.01 0.07 0.10 0.42 006 001 002 005 0.05 3.15
23 008 001 003 041 003 002 013 0.19 0.38 0.13 0.01 0.01 0.06 0.41 006 0.02 003 005 0.02 208
24 007 001 007 065 004 002 030 0.39 0.40 0.51 0.01 0.01 0.11 0.42 0.12 0.03 0.04 005 0.04 331
25 006 001 002 033 001 001 012 0.19 0.35 0.16 0.00 0.00 0.03 0.38 005 002 002 0.04 0.02 183
26 004 001 007 057 005 001 032 0.32 0.40 0.19 0.01 0.01 0.06 0.46 0.09 0.02 0.04 006 0.07 278
27 005 001 006 08 004 002 032 0.5 0.57 0.62 0.01 0.01 0.13 0.41 0.12 0.02 0.05 0.07 0.05 3.93
28 003 001 008 051 004 001 040 0.35 0.45 0.30 0.01 0.01 0.07 0.11 0.52 0.13 0.03 0.04 0.08 0.06 3.26
29 014 002 004 087 002 002 0.16 0.53 0.47 0.33 0.01 0.01 0.11 0.35 0.03 004 005 0.04 324
30 009 003 010 125 008 003 030 0.76 0.84 0.65 0.01 0.01 0.20 0.46 004 003 005 005 0.09 5.07
31 010 002 006 108 009 003 028 0.72 0.74 0.31 0.01 0.01 0.13 0.38 0.02 005 0.07 0.04 412
32 006 001 006 059 006 001 028 031 0.33 0.26 0.01 0.01 0.06 0.07 0.44 0.11 0.01 0.04 006 0.05 281
33 004 001 005 071 004 002 022 037 0.53 0.24 0.01 0.01 0.07 0.41 0.12 0.03 0.05 0.06 0.04 3.04
34 003 001 004 042 002 002 0.18 0.27 0.32 0.25 0.01 0.01 0.07 0.38 0.07 0.02 0.02 0.04 0.04 222
35 002 001 007 061 004 002 035 0.39 0.45 0.37 0.01 0.01 0.07 0.11 0.37 0.11 0.02 0.04 0.07 0.03 3.17




36 003 001 004 062 008 001 017 0.31 0.41 0.26 0.01 0.01 0.07 0.10 0.34 010 0.03 0.03 005 0.03 271
37 005 001 003 074 009 001 015 042 0.68 0.23 0.01 0.01 0.09 0.31 010 0.03 0.04 006 0.03 3.09
38 003 001 004 062 005 001 0.16 0.32 0.33 0.25 0.01 0.01 0.06 0.07 0.39 011 0.03 0.04 006 0.02 263
39 003 001 007 064 004 001 034 035 0.47 0.29 0.01 0.01 0.09 0.36 011 0.03 0.04 0.08 0.07 3.03
40 003 001 007 061 004 001 031 0.33 0.45 0.28 0.01 0.01 0.06 0.09 0.44 0.11 0.02 0.04 0.07 0.05 3.04
41 003 001 010 076 0.04 0.02 0.47 0.55 0.56 0.39 0.01 0.01 0.06 0.12 0.41 014 003 0.05 0.08 0.09 3.9
42 004 001 008 063 003 002 043 0.39 0.49 0.36 0.01 0.01 0.09 0.48 0.13 0.04 0.04 0.08 0.08 3.43
HYPERLIPIDEMICS C14:0 C15:0 C15:1 C16:0 Ci6:1 C17:0 C17:1 C18:0 Ci8:1lcis C18:2cis C20:0 C20:1n9 C20:2 (C20:3n6 C20:4n6 C20:5 C23:0 C24:0 C24:1 C22:6 SUM

1 0.09 0.02 007 09 0.06 002 034 049 0.62 0.36 0.01 0.01 0.06 0.12 0.39 0.10 002 0.04 0.07 0.08 3.93

2 0.11 0.02 008 103 0.06 0.03 037 0.62 0.83 0.41 0.01 0.01 0.07 0.11 0.44 0.13 003 005 0.09 0.10 4.60

3 0.12 0.02 005 122 011 0.03 0.25 0.56 0.96 0.49 0.01 0.01 0.12 0.38 0.12 004 004 0.05 0.06 4.64

4 007 001 003 055 0.03 0.01 0.14 0.30 0.52 0.35 0.01 0.02 0.08 0.34 0.06 003 002 0.03 003 262

5 0.07 0.01 008 107 0.04 0.02 042 0.64 1.10 0.61 0.01 0.01 0.06 0.13 0.42 0.12 004 004 0.07 018 5.15

6 008 001 005 125 0.09 0.02 025 048 0.97 0.39 0.02 0.01 0.06 0.06 0.33 0.11 002 003 0.05 004 433

7 0.11 0.02 008 136 011 0.02 036 0.52 1.02 0.53 0.01 0.02 0.06 0.10 0.41 0.07 001 003 0.06 0.08 5.00

8 0.17 003 006 120 0.11 0.03 031 0.56 0.88 0.43 0.01 0.01 0.07 0.08 0.35 0.13 002 005 0.07 0.02 457

9 009 003 006 134 011 0.03 0.29 0.59 1.18 0.59 0.01 0.02 0.07 0.23 0.48 0.13 005 004 0.06 0.06 5.46

10 015 001 001 093 005 0.02 025 0.1 0.60 0.45 0.01 0.01 0.07 0.11 0.37 0.11 002 003 0.05 0.07 3.86

11 009 001 008 078 0.05 0.01 039 046 0.63 0.59 0.01 0.01 0.06 0.14 0.43 0.10 003 004 006 013 411

12 0.10 0.02 007 107 0.09 0.02 029 0.51 0.77 0.56 0.01 0.01 0.07 0.14 0.40 0.12 004 004 005 007 443

13 0.13 0.02 005 121 013 0.03 025 0.61 1.35 0.37 0.01 0.02 0.07 0.12 0.37 0.10 004 003 0.06 003 5.01

14 009 001 005 068 0.03 0.02 024 0.38 0.38 0.31 0.01 0.01 0.07 0.07 0.34 0.11 003 003 0.04 003 292

15 0.12 0.01 004 057 004 001 015 0.34 0.53 0.28 0.01 0.01 0.06 0.08 0.32 0.09 003 003 0.06 0.08 2.86

16 009 001 004 08 0.06 0.02 0.19 046 0.71 0.16 0.01 0.01 0.06 0.06 0.33 0.09 002 004 0.07 003 334

17 006 0.01 004 077 0.07 0.01 0.18 0.36 0.64 0.33 0.01 0.01 0.12 0.31 0.07 002 003 005 005 3.15

18 009 001 005 060 0.03 0.02 020 0.34 0.47 0.25 0.01 0.01 0.06 0.06 0.32 0.12 004 004 0.06 003 282

19 005 0.00 004 040 0.05 0.01 0.17 0.25 0.38 0.16 0.00 0.01 0.05 0.33 0.06 002 003 0.04 004 2.09

20 010 0.01 004 063 011 0.01 0.22 031 0.60 0.28 0.01 0.01 0.06 0.15 0.34 0.07 002 003 0.04 008 3.13

21 010 0.01 003 073 005 0.01 0.16 0.29 0.64 0.31 0.01 0.01 0.07 0.05 0.31 0.08 002 003 0.04 0.04 3.00

22 015 001 005 076 0.05 0.01 0.23 0.38 0.63 0.34 0.01 0.01 0.06 0.06 0.35 0.10 002 004 0.06 005 3.40

23 0.12 0.02 006 093 0.08 0.03 0.28 0.46 0.65 0.64 0.01 0.01 0.06 0.14 0.40 0.10 003 003 0.04 011 419

24 010 0.01 003 055 0.07 0.01 0.12 0.27 0.39 0.18 0.01 0.01 0.07 0.08 0.29 0.07 002 003 0.03 003 236

25 0.07 001 003 056 0.05 0.02 015 0.29 0.47 0.20 0.01 0.01 0.06 0.05 0.31 0.07 002 003 0.03 0.06 249

26 009 001 005 065 0.05 0.01 025 0.36 0.55 0.25 0.01 0.01 0.06 0.05 0.32 0.07 002 003 0.05 003 294

27 0.08 0.03 008 120 0.20 0.02 0.33 0.67 1.01 0.74 0.01 0.02 0.06 0.32 0.51 0.04 005 004 0.05 0.08 5.3

28 008 0.01 005 101 0.09 0.02 023 0.52 1.01 0.50 0.01 0.01 0.06 0.13 0.39 0.02 004 005 0.08 0.07 4.40

29 005 001 005 073 0.07 0.01 030 0.38 0.76 0.45 0.01 0.01 0.10 0.35 0.09 002 003 0.04 005 3.52

30 0.09 0.02 008 102 0.11 0.03 0.37 0.54 0.68 0.63 0.01 0.01 0.07 0.12 0.41 0.10 0.04 0.04 0.05 0.09 4.50




31 0.08 0.02 007 113 0.08 0.03 035 0.46 1.09 0.60 0.01 0.01 0.07 0.09 0.43 0.11 0.04 004 0.07 010 4.88
32 006 001 004 061 0.05 0.02 020 0.32 0.43 0.29 0.01 0.01 0.07 0.08 0.35 0.09 003 004 005 005 279
33 008 0.02 004 079 010 0.02 0.22 0.37 0.80 0.43 0.01 0.01 0.06 0.11 0.39 0.08 002 003 0.05 0.08 371
34 008 0.01 005 092 0.07 002 0.26 041 0.76 0.28 0.01 0.01 0.06 0.08 0.34 0.13 003 005 0.06 0.03 3.67
35 009 001 007 075 0.09 002 032 042 0.70 0.55 0.01 0.01 0.06 0.14 0.40 0.07 002 003 0.05 0.09 3.9
36 008 0.01 007 09 0.08 0.02 031 045 0.79 0.41 0.01 0.01 0.11 0.39 0.12 002 0.05 0.06 0.09 4.02
37 009 001 004 08 0.06 0.02 0.20 0.38 0.78 0.29 0.01 0.01 0.07 0.06 0.31 0.10 002 004 005 002 345
38 008 0.01 004 075 0.08 0.02 0.14 035 0.56 0.37 0.01 0.01 0.06 0.09 0.33 0.12 003 004 005 005 3.18
39 006 0.02 006 089 0.06 002 0.26 042 0.71 0.38 0.01 0.01 0.06 0.08 0.39 0.14 004 005 0.08 0.06 3.8
40 0.14 0.02 009 101 010 0.02 037 0.46 0.73 0.57 0.01 0.01 0.15 0.40 0.12 003 005 0.06 009 443
41 006 0.01 006 077 0.06 002 033 0.37 0.70 0.33 0.01 0.01 0.07 0.12 0.38 0.09 002 005 0.07 0.07 3.60
42 0.11 0.01 005 082 0.04 002 034 037 0.64 0.49 0.01 0.01 0.06 0.06 0.44 0.09 003 004 0.04 007 373
43 0.14 0.02 005 133 0.17 0.03 0.24 0.56 1.02 0.47 0.01 0.01 0.07 0.17 0.37 0.16 004 005 0.07 0.05 5.02
44 007 001 009 082 0.06 002 041 049 0.73 0.45 0.01 0.01 0.07 0.11 0.43 0.11 003 005 0.06 0.07 4.09
45 006 0.01 004 066 005 0.02 0.18 0.37 0.50 0.32 0.01 0.01 0.07 0.10 0.37 0.09 003 004 0.06 006 3.03
46 005 001 005 080 005 001 023 031 0.59 0.31 0.01 0.01 0.06 0.05 0.35 009 003 005 0.08 0.08 3.23
47 0.12 003 008 115 0.11 0.03 030 0.54 1.20 0.69 0.01 0.01 0.22 0.43 0.11 004 004 0.07 018 535
48 005 001 007 091 0.08 0.01 032 046 0.79 0.38 0.01 0.01 0.13 0.39 003 003 004 005 0.14 3.93
49 009 003 007 192 019 0.04 032 0.80 2.61 0.54 0.02 0.04 0.17 0.39 0.02 007 005 0.09 0.08 752
50 012 003 009 171 0.18 0.04 041 0.80 1.48 0.69 0.01 0.03 0.35 0.35 0.02 004 005 0.07 0.06 6.53
51 009 002 005 137 010 0.03 031 0.70 1.24 0.62 0.01 0.02 0.15 0.36 0.02 004 004 0.07 010 5.36
52 0.16 0.02 006 165 0.26 0.03 030 0.64 1.66 0.76 0.01 0.03 0.06 0.12 0.36 0.11 003 0.06 0.08 0.07 6.47
53 021 0.04 006 197 043 005 0.26 0.76 1.99 0.66 0.02 0.02 0.08 0.23 0.39 0.18 006 007 0.07 015 7.69
54 0.10 0.02 006 096 0.14 0.02 024 045 0.90 0.68 0.03 0.01 0.06 0.19 0.59 0.11 004 004 0.06 0.08 4.80
55 009 0.02 008 111 0.10 0.02 0.28 047 0.97 0.65 0.01 0.01 0.11 0.19 0.39 0.16 005 005 0.07 0.10 4.93
56 0.11 0.02 005 092 0.08 0.02 021 041 0.80 0.53 0.01 0.01 0.07 0.13 0.37 0.13 004 004 0.05 0.06 4.04
57 009 002 009 103 0.10 0.02 038 0.54 1.04 0.76 0.01 0.02 0.06 0.17 0.65 0.12 005 005 0.07 0.10 5.38
58 019 0.03 009 224 034 003 046 0.72 1.95 0.74 0.01 0.02 0.07 0.19 0.45 0.16 004 006 0.09 012 8.01
59 008 0.02 008 081 0.08 0.02 025 0.34 0.58 0.46 0.01 0.01 0.07 0.08 0.36 0.10 003 003 0.06 005 3.5
60 0.15 0.03 006 123 0.10 0.03 0.25 045 1.15 0.41 0.01 0.01 0.06 0.10 0.32 0.13 004 005 0.06 007 472
61 005 001 003 048 0.04 0.01 013 0.25 0.43 0.19 0.01 0.01 0.07 0.07 0.44 0.06 002 002 0.03 003 237
62 006 0.01 003 08 0.14 0.01 0.16 0.35 0.73 0.20 0.01 0.01 0.09 0.36 0.07 001 003 0.05 0.03 3.19




Table S2. 16:0 FA in the blood of hyperlipidemic patients and normolipidemic controls following stratification according

to PNPLA3 I148M and ABCB1 G2677T genotypes.

Genotype Group

PNPLA3 1148M Normolipidemics (1) Hyperlipidemics (n) p!
CC 1.45+0.595 (21) 1.84 +0.781 (26) 0.053
CG 1.33 + 0.426 (15) 1.60 + 0.401 (27) 0.052
GG 1.13+0.290 (4) 2.52+0.705 (8) 0.001
p? 0.564 0.016

ABCB1 G2677T
GG 1.47 +0.506 (15) 1.64 + 0.522 (26) 0.297
GT 1.40 + 0.598 (16) 1.85 + 0.626 (22) 0.033
TT 1.20+0.186 (11) 2.09+0.939 (14) 0.004
p2 0.485 0.071

1 Student t-test; 2 ANCOVA with BMI, HbAlc as covariates.

Table S3. 18:0 FA in the blood of hyperlipidemic patients and normolipidemic controls following stratification according

to PNPLA3 I148M and ABCB1 G2677T genotypes.

Genotype Group

PNPLA3 1148M Normolipidemics (1) Hyperlipidemics (n) pt
CC 0.94 +0.339 (21) 1.01 +0.297 (26) 0.457
CG 0.88 +0.291 (15) 0.89 +0.185 (27) 0.960
GG 0.72+0.213 (4) 1.40+0.277 (8) 0.002
p? 0.488 <0.001

ABCB1 G2677T
GG 0.91 +0.273 (15) 0.98 +0.276 (26) 0.417
GT 0.94 +0.399 (16) 1.02 +0.309 (22) 0.492
TT 0.83+0.188 (11) 1.02 +0.326 (14) 0.109
p? 0.749 0.776

1 Student t-test; 2 ANCOVA with BMI, HbA1lc as covariates.



Table S4. 18:1 FA in the blood of hyperlipidemic patients and normolipidemic controls following stratification according
to PNPLA3 I148M and ABCB1 G2677T genotypes.

Genotype Group

PNPLA3 1148M Normolipidemics (1) Hyperlipidemics (n) p!
CC 1.33 +0.660 (21) 1.87 +0.831 (26) 0.019
CG 1.27 +0.326 (15) 1.65 + 0.515 (27) 0.015
GG 1.08 +0.244 (4) 1.40 +0.277 (8) 0.023
p? 0.707 0.009

ABCB1 G2677T
GG 1.41 +0.602 (15) 1.65 + 0.551 (26) 0.210
GT 1.37 +0.552 (16) 1.98 + 0.961 (22) 0.030
TT 1.05+0.171 (11) 2.24 +1.064 (14) 0.001
p2 0.190 0.030

1 Student t-test; 2 ANCOVA with BMI, HbAlc as covariates.

Table S5. 18:2 FA in the blood of hyperlipidemic patients and normolipidemic controls following stratification according
to PNPLA3 I148M and ABCB1 G2677T genotypes.

Genotype Group

PNPLA3 1148M Normolipidemics (1) Hyperlipidemics (n) pt
CC 0.64 +0.204 (21) 0.91 +0.382 (26) 0.004
CG 0.76 +0.315 (15) 0.82 +0.281 (27) 0.533
GG 0.55+0.198 (4) 1.26 +0.268 (8) 0.001
p? 0.233 0.028

ABCB1 G2677T
GG 0.67 +0.173 (15) 0.081 +0.335 (26) 0.091
GT 0.76 +0.350 (16) 0.95+0.281 (22) 0.064
TT 0.59 +0.125 (11) 1.03 +0.438 (14) 0.002
p? 0.249 0.200

1 Student t-test; 2 ANCOVA with BMI, HbA1lc as covariates.



Table S6. 20:4 FA in the blood of hyperlipidemic patients and normolipidemic controls following stratification according
to PNPLA3 I148M and ABCB1 G2677T genotypes.

Genotype Group

PNPLA3 1148M Normolipidemics (1) Hyperlipidemics (n) p!
CC 0.67 £0.213 (21) 0.70 £ 0.331 (26) 0.767
CG 0.80 £+ 0.255 (15) 0.59 £ 0.303 (27) 0.030
GG 0.76 £ 0.087 (4) 0.71£0.250 (8) 0.693
p? 0.289 0.239

ABCB1 G2677T
GG 0.71£0.221 (15) 0.58 +0.271 (26) 0.117
GT 0.82£0.197 (16) 0.63 £ 0.170 (22) 0.003
TT 0.64 £ 0.256 (11) 0.82 £ 0.459 (14) 0.259
p? 0.068 0.085

1 Student t-test; 2 ANCOVA with BMI, HbAlc as covariates.

Table S7. 20:5 FA in the blood of hyperlipidemic patients and normolipidemic controls following stratification according
to PNPLA3 I148M and ABCB1 G2677T genotypes.

Genotype Group

PNPLA3 1148M Normolipidemics (1) Hyperlipidemics (n) pt
CC 0.40 +0.271 (21) 0.54 +0.152 (26) 0.048
CG 0.48 +0.190 (15) 0.48 +0.106 (27) 0.912
GG 0.50 +0.137 (5) 0.22+0.184 (8) 0.023
p? 0.510 <0.001

ABCB1 G2677T
GG 0.45 +0.266 (15) 0.44 +0.138 (26) 0.821
GT 0.42 +0.229 (16) 0.43 +0.183 (22) 0.866
TT 0.43+0.231 (11) 0.59 +0.155 (14) 0.056
p? 0.936 0.005

I Student t-test; 2 ANCOVA with BMI, HbA1c as covariates.

Table S8. Total cholesterol, triglycerides and glycated hemoglobin in the blood of hyperlipidemic patients and nor-moli-
pidemic controls following stratification according to PNPLA3 1148M and ABCB1 G2677T genotypes.

Normolipidemics (n) Hyperlipidemics (n)

P gf 8L$3 TC (mmol/L) TG (mmol/l) TC (mmoll) TG (mmolL) HbAlc(%) P v
cC 445+0677 21)  113+0478 671+1.015(26) 246+0.156 6.06+1.126 <0.001 <0.001
CG 513+0441 (15)  1.08+0.381 628+0.938 (27) 225+0.856 537+0.639 <0001 <0.001
GG 489+1200(5)  1.47+0504 694+0830(8) 260+1311 576+0.612 0010  0.192

p3 0.011 0.352 0.131 0.721 0.023
ABCB1
G2677T
GG 465+0831(15)  1.15+0393 629+1.072(26) 2.29+0.743 597+1.012 <0001 <0.001
GT 474+0711(16)  1.18+0.546 650+0.806 (22) 2.50+0.869 569+0.831 <0.001 <0.001
TT 493+0441 (11)  1.05+0.336 7.15+0.799 (14) 2.41+1.651 537+0.843 <0001  0.009
P> 0.405 0.841 0.022 0.784 0.153

1 Student t-test, TC normolipidemics vs. hyperlipidemics; 2 Student t-test, TG normolipidemics vs. hyperlipidemics; > AN-
COVA with BMI, HbA1c as covariates.
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Figure S1. Comparison of total blood fatty acid concentrations in the three genotypes of the PNPLA3 I148M (left) and the
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