Table S3. Spearman Rank Order Correlations on the A area dataset. Marked correlations are significant at a p <0.05

Physico-chemical and trophic variables Microbial abundance data Microbial metabolism

T S DO Fl NH, NO,+. PO, DOC 8l SUVA TSM POC PN PAS HNA LNA Pico Nano Vol TPP PB % Live % Deac%CTC alphaP betaP gammedeltal epsilon FB CCS CH PC CA AA AM
T 1.00 -0.85 0.63 0.79 0.00 -0.67 -0.73 0.17 021 022 046 075 0.79 064 064 068 053 053 029 083 079 014 -0.14 -037 0.63 045 -0.32 -0.64 -0.42 -0.26 0.07 -0.16 -0.01 -0.39 -0.22 -0.12
S 1.00 -0.49 -0.84 0.01 067 075 -019 -025 -0.09 -040 -0.77 -0.79 -0.62 -0.62 -064 -030 -023 -0.26 -0.80 -0.77 -0.23 023 031 -043 -0.62 035 0.72 0.15 0.20 -0.06 0.08 -0.09 040 0.10 0.15
DO 1.00 054 -011 -0.70 -0.64 0.12 0.03 0.08 014 0.61 0.73 049 047 058 057 066 034 061 063 006 -0.06 -0.09 049 058 -0.61 -0.77 -0.08 0.13 -0.18 -0.01 -0.01 -0.13 -0.12 -0.19
Fl 1.00 0.02 -0.67 -0.70 0.07 0.15 037 0.42 0.78 0.82 071 071 071 027 032 024 082 080 002 -0.02 -0.11 038 045 -0.12 -0.41 -0.41 -0.16 -0.07 0.01 014 -021 -0.10 -0.35
NH, 1.00 0.19 0.14 005 -0.05 0.10 -018 -0.21 -0.31 -0.01 -0.03 0.00 0.00 -0.07 -0.04 -0.07 -0.05 0.02 -0.02 -0.08 0.06 0.00 -0.10 -0.15 -0.09 -0.05 -0.37 0.14 0.02 030 015 0.04
Nox 1.00 0.89 0.08 -0.26 -0.13 -0.34 -0.76 -0.86 -0.48 -045 -058 -048 -040 -0.26 -0.62 -0.61 -0.10 0.10 0.08 -0.71 -0.62 0.35 0.70 0.24 0.32 0.04 018 -0.11 054 029 0.08
PO, 1.00 0.02 -0.14 -0.14 -0.30 -0.72 -0.80 -049 -048 -057 -025 -0.22 -0.38 -0.69 -0.69 -0.02 0.02 0.13 -0.65 -049 034 0.64 036 0.22 0.17 018 -0.10 049 029 0.17
DOC 1.00 -0.21 -0.26 043 0.10 -0.01 0.08 011 0.09 0.08 025 022 020 021 014 -014 -041 0.02 0.60 -046 -030 -0.36 0.13 -0.01 0.00 -0.19 -0.03 0.08 -0.13
Sl 1.00 -0.20 0.00 0.12 0.27 0.08 0.06 010 028 012 -0.18 0.18 0.06 0.08 -0.08 0.12 0.09 0.04 0.06 0.00 010 -0.33 -0.13 -0.08 -0.15 -039 -0.11 -0.08
SUVA 1.00 0.14 0.08 0.05 036 036 033 -024 -030 -0.03 037 041 -029 029 -015 -031 0.06 046 010 -051 0.13 0.06 012 0.02 005 -0.08 -0.18
TSM 1.00 053 0.33 040 043 038 -010 0.04 020 047 052 003 -0.03 -023 044 0.15 -0.25 -0.26 -0.40 -0.48 023 015 011 -026 0.17 0.19
POC 1.00 0.90 079 079 081 075 068 015 080 078 0.04 -0.04 -0.12 0.64 0.09 -045 -043 -0.39 -0.39 0.08 000 0.11 -0.19 -0.12 -0.10
PN 1.00 069 069 074 084 076 004 073 068 014 -014 0.06 077 005 -045 -0.52 -042 -0.40 -0.04 -0.17 -0.01 -0.30 -0.29 -0.23
PAC 1.00 099 09 058 064 021 087 086 -025 025 -0.15 030 048 -0.32 -041 -0.55 0.03 -0.04 0.00 0.08 -025 -0.17 -0.29
HNA 1.00 093 056 061 022 087 087 -027 027 -005 028 046 -028 -0.37 -0.54 0.02 0.00 0.02 0.09 -023 -0.13 -0.26
LNA 1.00 o066 070 021 084 083 -012 012 -028 032 054 -033 -042 -0.58 -0.01 -0.05 -0.10 0.00 -0.29 -0.30 -0.23
Pico 1.00 094 022 034 041 010 -010 -032 027 047 -043 -028 0.07 0.03 -0.17 -0.54 -0.32 -0.28 -0.39 0.04
Nano 1.00 0.15 037 041 0.00 0.00 -0.11 037 -005 -050 -0.33 -0.27 0.22 -0.10 -0.32 -0.23 -0.26 -0.11 0.04
Vol 1.00 030 054 001 -001 -031 021 048 -021 -0.26 -0.02 -0.26 -0.22 -0.24 -0.11 -0.09 -0.24 -0.03
TPP 1.00 095 -0.17 0.17 -021 041 056 -0.28 -0.51 -0.61 -0.07 -0.06 0.05 0.07 -0.28 -0.09 -0.30
PB 1.00 -0.17 0.17 -028 038 054 -025 -048 -0.56 -0.07 -0.16 -0.07 0.02 -0.29 -0.20 -0.40
% Live 1.00 -1.00 0.02 -0.14 0.12 024 000 020 -0.40 020 -0.29 -0.12 0.03 -0.07 0.33
% Dead 1.00 -0.02 0.14 -0.12 -0.24 0.00 -0.20 0.40 -0.20 029 0.12 -0.03 0.07 -0.33
%CTC 1.00 -0.26 -053 -0.04 033 -0.13 0.65 010 026 019 040 037 0.34
alphaP 1.00 037 -049 -0.70 0.01 -0.46 -0.15 -0.30 -0.09 -041 -0.38 -0.02
betaP 1.00 -0.31 -0.59 -0.34 -0.22 0.07 020 -0.02 0.00 0.00 -0.02
gammaP 1.00 0.49 -0.08 -0.32 -0.17 012 012 -0.15 0.05 -0.21
deltaP 1.00 -0.04 0.20 0.07 0.06 026 028 0.12 0.03
epsilonP 1.00 -0.08 0.10 -0.36 -0.23 0.03 -0.17 0.29
FB 1.00 -0.08 021 -0.10 045 0.23 0.05
CCs 1.00 050 065 022 062 0.69
CH 1.00 066 048 085 0.55
PC 1.00 039 0.72 0.56
CA 1.00 041 032
AA 1.00 0.61
AM 1.00

alphaP = alphaproteobacteria; betaP = betaproteobacteria; gammaP = gammaproteobacteria; deltal = deltaproteobacteria;epsilonP = epsilonproteobacteria; CCS
= complex carbon source; CH = carbohydrates; PC = phosphate — carbon; CA = carboxylic acid; AA = aminoacids; AM = amines. For the other acronyms, see
explanations in the “Material and methods” section.



Table S3 (follows). Spearman Rank Order Correlations on the C area dataset. Marked correlations are significant at a p <0.05

Physico-chemical and trophic variables

Microbial abundance data

Microbial metabolism

T S DO FI  NH, NO,+NO, PO, DOC SI SUVA TSM _POC PN PAS _HNA LNA Pico Nano Vol TPP PB % Live% Dead% CTC CCS CH PC CA AA AM
T 1.00 031 -0.71 -0.52 0.15 020 043 -034 -034 030 -0.13 -0.37 -0.37 -0.57 -0.53 -0.61 -0.46 -0.06 -0.31 -0.45 -0.48 -0.03 0.03 -0.15 023 028 -0.14 -0.11 0.10 -0.13
S 1.00 -0.72 -0.76 -0.10 042 048 032 -026 -055 -0.58 -0.69 -0.68 -0.75 -0.73 -0.73 -0.83 0.00 -0.27 -0.78 -0.73 0.06 -0.06 -0.07 -033 -050 -0.41 -046 -043 -0.13
DO 1.00 0.80 -0.12 -033 -053 -0.12 053 027 0.61 0.84 0.85 078 076 081 049 066 048 074 076 -0.04 0.04 -0.06 0.16 0.16 046 049 025 020
Fl 1.00 -0.07 -041 -058 -006 048 037 0.81 0.83 0.87 08 088 083 009 087 040 084 082 002 -0.02 -0.08 037 033 047 055 040 0.19
NH. 1.00 0.16 -0.18 -025 -0.15 0.15 -026 -0.19 -0.19 -0.03 -0.09 -003 -014 -021 -0.02 003 -002 -0.14 0.14 -0.12 -022 006 -034 -037 -0.14 -0.32
NO, + NO- 1.00 0.69 -0.15 -0.37 -0.06 -0.47 -0.35 -0.34 -0.33 -0.34 -028 -0.13 -0.22 011 -026 -022 -0.01 0.01 0.15 027 012 017 000 0.01 0.21
PO, 1.00 -0.19 -0.36 -0.24 -0.53 -0.51 -0.43 -0.56 -0.57 -0.51 -0.14 -0.51 -0.27 -0.51 -0.48 0.10 -0.10 0.11 029 000 006 -0.01 -0.03 0.17
DOC 1.00 -0.04 -0.22 0.09 013 0.10 -0.01 0.02 0.00 -024 040 -0.53 -0.27 -0.37 0.07 -0.07 -0.03 -028 -0.07 -0.14 -0.11 0.09 0.04
Sl 1.00 0.05 040 048 048 047 049 044 -054 034 017 030 031 -0.19 0.19 0.00 0.17 -0.11 002 028 -0.12 -0.22
SUVA 1.00 029 033 0.32 042 036 042 068 -051 033 045 047 -028 028 -0.28 040 045 039 039 037 024
TSM 1.00 071 0.75 047 057 049 -054 048 036 056 057 -008 0.08 0.05 -0.16 -0.08 0.06 0.14 -0.05 -0.33
POC 1.00 0.97 081 087 075 -029 057 035 075 071 -0.10 0.10 0.13 0.06 008 033 052 025 -0.09
PN 1.00 0.76 083 074 -058 0.68 041 0.76 0.75 -0.09 0.09 0.03 0.08 009 033 051 027 -0.12
PAC 1.00 098 096 0.67 018 040 091 088 -0.14 014 0.14 034 033 048 064 038 0.16
HNA 1.00 092 040 048 039 090 086 -0.11 0.11 0.08 041 035 054 071 042 018
LNA 1.00 0.80 -013 044 089 088 -0.11 011 0.10 026 036 047 053 038 0.19
Pico 1.00 -0.09 013 038 031 -035 035 0.19 0.16 030 038 0.18 0.17 049
Nano 1.00 0,55 057 057 037 -037 -0.58 0.11 -0.12 036 040 005 -0.03
Vol 1.00 053 068 013 -0.13 -0.13 022 012 036 020 004 018
TPP 1.00 097 -0.02 0.02 0.10 042 044 053 061 044 0.14
PB 1.00 -0.01 0.01 0.03 037 030 050 054 032 0.11
% Live 1.00 -1.00 -0.05 0.08 -0.17 -0.11 -0.08 -0.11 -0.03
% Dead 1.00 0.05 -0.08 017 011 008 011 0.03
% CTC 1.00 -0.08 -0.01 -0.10 -0.05 -0.04 -0.04
CCS 1.00 061 065 080 057 043
CH 1.00 0.75 0.60 0.91 0.62
PC 1.00 0.84 0.81 0.70
CA 1.00 071 041
AA 1.00 0.65
AM 1.00

CCS = complex carbon source; CH = carbohydrates; PC = phosphate — carbon; CA = carboxylic acid; AA = aminoacids; AM = amines.

For the other acronyms, see explanations in the “Material and methods” section.



