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	Groups
	GR
	FR
	GC
	FC
	UCB
	LR3m
	LC3m
	LR1d
	LC1d
	LR6m
	LC6m
	NBR
	NBC
	AF

	GR
	0.00
	0.77
	0.82
	0.84
	0.69
	0.47
	0.86
	0.67
	0.94
	0.61
	0.85
	0.87
	0.79
	0.80

	FR
	0.77
	0.00
	0.73
	0.43
	0.45
	0.74
	0.75
	0.67
	0.87
	0.76
	0.74
	0.64
	0.52
	0.65

	GC
	0.82
	0.73
	0.00
	0.81
	0.82
	0.82
	0.52
	0.85
	0.91
	0.84
	0.45
	0.76
	0.78
	0.83

	FC
	0.84
	0.43
	0.81
	0.00
	0.46
	0.81
	0.79
	0.73
	0.85
	0.81
	0.79
	0.63
	0.56
	0.63

	UCB
	0.69
	0.45
	0.82
	0.46
	0.00
	0.67
	0.82
	0.66
	0.88
	0.73
	0.81
	0.72
	0.58
	0.63

	LR3m
	0.47
	0.74
	0.82
	0.81
	0.67
	0.00
	0.84
	0.68
	0.92
	0.58
	0.82
	0.85
	0.78
	0.79

	LC3m
	0.86
	0.75
	0.52
	0.79
	0.82
	0.84
	0.00
	0.84
	0.88
	0.86
	0.54
	0.73
	0.77
	0.85

	LR1d
	0.67
	0.67
	0.85
	0.73
	0.66
	0.68
	0.84
	0.00
	0.80
	0.66
	0.84
	0.74
	0.68
	0.75

	LC1d
	0.94
	0.87
	0.91
	0.85
	0.88
	0.92
	0.88
	0.80
	0.00
	0.90
	0.90
	0.75
	0.87
	0.88

	LR6m
	0.61
	0.76
	0.84
	0.81
	0.73
	0.58
	0.86
	0.66
	0.90
	0.00
	0.82
	0.84
	0.78
	0.80

	LC6m
	0.85
	0.74
	0.45
	0.79
	0.81
	0.82
	0.54
	0.84
	0.90
	0.82
	0.00
	0.74
	0.76
	0.83

	NBR
	0.87
	0.64
	0.76
	0.63
	0.72
	0.85
	0.73
	0.74
	0.75
	0.84
	0.74
	0.00
	0.60
	0.73

	NBC
	0.79
	0.52
	0.78
	0.56
	0.58
	0.78
	0.77
	0.68
	0.87
	0.78
	0.76
	0.60
	0.00
	0.68

	AF
	0.80
	0.65
	0.83
	0.63
	0.63
	0.79
	0.85
	0.75
	0.88
	0.80
	0.83
	0.73
	0.68
	0.00



