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Figure S1. Genotyping by RAPD‐PCR and REP‐PCR of isolates from 15 olive oils. The unweighted‐

pair‐group  method  with  arithmetic  averages  (UPGMA)  dendrogram  is  based  on  the  Pearson 

correlation coefficient of the M13 and REP‐PCR fingerprinting profiles. The dashed line indicates the 

cluster cut‐off at 90 % similarity. The strains sequenced were also indicated by a S between brackets. 
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