H21 ATHL01000060.1: CleEXefefelt : 100

H8 AJ865465.1 : CleEXefefelt : 100
H40 AJ884568.1 : ClefeXefefel T : 100
H11 AY337465.1 100
H27 AM231154.2 100
H2 AIHA01000023.1 100
H16 AY337475.1 100
H3 AB128916.1 100
H54 AB128918.1 100
H53 AB128917.1 100
H47 EF392694.1 100
H35 EF392692.1 100
H43 AIGA01000038.1: 100
H17 CP002291.1 100
H5 AY249990.1 100
H56 AY250029.1 100
H42 AY250021.1 100
H29 AY250012.1 100
H38 AY250018.1 100
H33 AY250015.1 100
H39 AY250019.1 100
H52 AY250028.1 100
H4 AJ536600.1 : 100
H25 AGSG01000116.1: 100
H10 AY249995.1 100
H24 AY250006.1 100
H48 AY250025.1 100
H1 AB028471.1 100
H12 AY337471.1 100
H51 AY250027.1 100
H45 AY250023.1 100
H49 AY250026.1 100
H23 AB028476.1 100
H7 AY337468.1 100
H6 AY249991.1 100
H18 AY250001.1 100
H34 AY250016.1 100
H14 AY249998.1 100
H15 AY249999.1 100
H20 AY250003.1 100
H31 AY250013.1 100
H28 AY250010.1 100
H46 AY250024.1 100
H44 AB269770.1 100




H19 AY250002.
H55 AB269771.
H26 AY250008.
H30 AY250011.
H32 AY250014.
H37 AY250017.
H41 AY250020.

HO9 AY249994.1
H36 EF392693.1
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H10 AY249995.1
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H6 AY249991.1 g a t 200
H18 AY250001.1 g a t 200
H34 AY250016.1 g al t 200
H14 AY249998.1 g a t 200
H15 AY249999.1 g fof g 200
H20 AY250003.1 g fof g 200
H31 AY250013.1 g a t 200
H28 AY250010.1 g a t 200
H46 AY250024.1 g gl g 200
H44 AB269770.1 a a g 200
H19 AY250002.1 g a Mecacc 200
H55 AB269771.1 a a a 200
H26 AY250008.1 g a t 200
H30 AY250011.1 g a Meicacc 200
H32 AY250014.1 g a t 200
H37 AY250017.1 g qg elcc-ig 200
H41 AY250020.1 g a t 200
H9 AY249994.1 g a t 200
H36 EF392693.1 gt gl et cCcg 200
G gC cTgtc GAaAT AACAAcCAActT CAgCGt T CGtGA cTgaC GTtCAggC c A cGG aC AAcCTC ga tc GA cTg TC AT CA
300
H21 ATHL01000060.1: g tectgb-agltaatgaa 300
H8 AJ865465.1 g tectgb-agltaatgaa 300
H40 AJ884568.1 g teotgE-agltaatgaa 300
H11 AY337465.1 g teotgE-agltaatgaa 300
H27 AM231154.2 g telecgE-agltaatgaa 300
H2 AIHA(01000023.1 ttctgRltcaggat 300
H16 AY337475.1 ttctgRltcagalt 300
H3 AB128916.1 aactaflccaaaldg 300
H54 AB128918.1 acettctaflaaatasdlcc 300
H53 AB128917.1 aacatceigglctcaaaac 300
H47 EF392694.1 c acigtgkgeltaagaetc 300
H35 EF392692.1 acjdatctcglacagast 300
H43 AIGA(01000038.1: g aa--gglcggcaec 300
H17 CpP002291.1 ta--gElcggcaag 300
H5 AY249990.1 g ga g 300
H56 AY250029.1 g aa g 300
H42 AY250021.1 g ta tc 300
H29 AY250012.1 c aa c 300
H38 AY250018.1 c aa g 300
H33 AY250015.1 g ta t 300
H39 AY250019.1 g ta t 300
H52 AY250028.1 C ga g 300
H4 AJ536600.1 : t tidga g 300
H25 AGSG01000116.1: t tidga g 300




H10 AY249995.1
H24 AY250006.1
H48 AY250025.1
H1 AB028471.1
H12 AY337471.
H51 AY250027.
H45 AY250023.
H49 AY250026.
H23 AB028476.
H7 AY337468.1
H6 AY249991.1
H18 AY250001.
H34 AY250016.
H14 AY249998.
H15 AY249999.
H20 AY250003.
H31 AY250013.
H28 AY250010.
H46_AY250024.
H44 AB269770.
H19 AY250002.
H55 AB269771.
H26 AY250008.
H30 AY250011.
H32 AY250014.
H37 AY250017.
H41 AY250020.
H9 AY249994.1
H36 EF392693.1
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H21 ATHL01000060.1:

H8 AJ865465.1
H40 AJ884568.1
H11 AY337465.1
H27 AM231154.2

H2 ATHA01000023.1

H16 AY337475.1
H3 AB128916.1
H54 AB128918.1
H53 AB128917.1
H47 EF392694.1
H35 EF392692.1

H43 AIGA(01000038.1:

H17 CP002291.1

gga GAaAT aaa

* 380

tgegaaasetc
tgegaaasetc
tgegaaasetg
tgegaaasetg
tgegaaasetg
ttecgacEieac
tgetaaasiect
tgeagaceE etc
tteacaascac
cacaggteetg
cteaactgttc
tagcaaagiett
Ctlettcaplecc
ctetgcgeegg

cggcc
cggcc
cggcc
cggcc
cggcc
gggat
g999c
cggtg
tggtt
cggct
caaat|
gggat
gggcc
gggtc

*

gaceet
gaceet
gaceet
gaceet
gaciec
atcteet
tgataac
aaagac
agataag
agcaaac
acgtilac
gataaa
accleet
acgeet

taccgBltgggaaa

tacgagltgacalecc
aa--lagltggctiec

aa--gglcggtteg

ga-c-:gelcggttica

taccgeltggctiecc
ga:c:gelcggtt
ga--gglcggtt
aa--gglcggtt
ga--gglcggtt
aa--gglcggtt
ca-l-geltggtt
aa--gglcggtt
ga--gelcggtt
aa--gelcggtt
aa--gelcggtt
ga-i-gelcggtt
ga--gglcggtt
aa--gglcggtt
aa-i-gglcggct
taci=geltggct
aak - gglcggct
taccgBltggct
aa--ggltggct
cal - gglcggtt
aak -gglcggtt
ga-i-gelcggtt
ca--geltggct
atctggltaact
CGtcT ga GAaATtgAcCG GT TC gg CAgAC cAgTT AAcGGcGTgAa GT cTggc aa A

400
taata
taata
taata
taata
taata
tggta
tagc
tagc

c@taat
ctct
agat
agat
tgat
tgat

TQ 0 Q0 HDQUYU OV Q0O O0QQ QY AOQQ

c aTgaa ATt

cgatggcgcgcaga
cgatggcgcgcaga
cgatggcgcgcaga
cgatggcgcgcaga
cgatggcgcgcaga
taaagatcctacta
agcaccaggaaaag
agcatctgcaaaag
ccaaaaagcataca
tgattcaaaatttyg
cgtatctgaaactc
gcgtaacacattta
ttcgacgaaagcga
gcagaaaaagagta
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H5 AY249990.1
H56 AY250029.
H42 AY250021.
H29 AY250012.
H38 AY250018.
H33 AY250015.
H39 AY250019.
H52 AY250028.
H4 AJ536600.1
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H12 AY337471.
H51 AY250027.
H45 AY250023.
H49 AY250026.
H23 AB028476.
H7 AY337468.1
H6 AY249991.1
H18 AY250001.
H34 AY250016.
H14 AY249998.
H15 AY249999.
H20 AY250003.
H31 AY250013.
H28 AY250010.
H46 AY250024.
H44 AB269770.
H19 AY250002.
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H9 AY249994.1
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H21 ATHL01000060.1:

H8 AJ865465.1
H40 AJ884568.1
H11 AY337465.1

tt@ec:=g ctettctecat@aggac@eaac ctccejittecgggtcagtcac
tt@ac:lg ctettctecatmagggtp@eaat ctcclerttctgctcaatcac
tt g ctettctgeccp@tggttaagt tagtiertgccggtggggcgce
C a ctettcteotcp@tggtt@eaac ctccerttctaaaaatgcectc
tg g ttettcteott@agggtm@aaat ttctigttccaaaaatgcag
C g ctettcteietcp@gggcc@eggc ctccleiratctaacaatgcac
C g ctettcteetcp@gggtc@eagc ctctigrttctcagaactccce
tt g ttettcak egc@gggat@eaaa ctcgleiratcagggaacgcat
gct a cagtacc:ettpgaatcpeaaa taccergtccggcatggeg-
gct ac cagtacclEiettpm@gaatcp@eaaa tacclergtccggcatggeg-
t aEFBEloEMcCe - tteatcteicac@aaaccpctcca tgatiictacaaacttgggca

gcel-EMcecittetcaticacpgggtc@egat
gCcEloEMtc citgetaaa- dtc@tggcc@tgat
ctietgat=egcpggggcpeaat
cteagat: cgcmggggc@aat
ctetgat:otc@gggtt@caat
cteagat: cgcmggggc@aat
ctetgat-iegc@ggggc@eaat
ctetgat-icetcp@gggcc@eaat
ttietgat-ctcpgggtcpeaat
ctietgat-egcpggggcpaat
ctetgat:egcpmgaatc@egct
ctetgat-iegc@ggggc@eagt
cteagat:iegc@ggggc@eagt
ctettctedctpgaacc@iaca
ctettctedgtpgaaac@iact
cteagat: cgcEggggc@eagt
ctetgat-iegc@ggggc@eagt
ctettcteiegtmgaaacp@eact
ctiegtctedtcpgaacc@eact
ctetgat:cgcp@gaatc@egct
ctiettctedttpaaacc@eact
ctetgat-iegcp@aaatc@egct
ctettctecatp@gaagcp@eacca
ctettct:cacpgaagc@eacca
ctettcteegcp@gaaac@eact
ctetgat:etc@gggtt@eagt
ctetgat:icgcpmgaatc@egct

cagciertaaaaataatgatg
tagclrtaaaaataacgata
taace rgaatggttccggta
taacergaatggttccggta
caacertaatggttctggta
caacertaatggcaaaggca
taaclrtaacggcaaaggta
taaclirgaatggttctggga
taacfaaatggtaaaggta
taatffgaacggcaaagggg
taacec i rgaatggcgaaggtg
taaclraaatggtagcgcag
taateirgaatggtggcgggg
taace taacggttctggtt
taacecigaatggttctggtt
taatirgaatggtggcgggg

taatieirgaatggtagcgggg
taaclirgaatggttctggtt

taace taatggtgaaggtt
taace taacggtaaaggtt
taacertaacggtaaaggta
taaclrgaatggtgctggct
caatlertaacggtaaaggcg
caace i caacggtaaaggcg
taacec gaatggcaaagcag
taate rgaatggcaaagggg
taacle rtaacggtaaaggtt

O 0 YoYDL YOy Y0 Q0000000

DLVQQYOHYHQAYHQAQYQYQYQYQQQdoyQQyQqQ
O T Q0 dQ QT QQ ot QQ Q8 Q f ottt QD+ QQ ot cf

QT T QcddtQdQQcddtQQ cctct TQQ QO ctQ

aa-agpl-EMtacagletgag-lett@gggtt@aacc taaclrtaatggtaagggta
CAggTtGG GC AA GA gg A ac AT a AT ga cTg a a”AaAT ga ¢ ac T Tg gg tT gt
* 420 * 440 * 460 * 480 * 500
aagcaaccggcagtgacctggetttctaaatttaa---agcgacaggtactgataattatcaa----————————-—-—--"-""-""-"""""""""""—"—"-"—"————— at
aagcaacaggcagtgacctggetttctaaatttaa---agcgacaggtactgataattatgat--------------- - - - - - - - - -\ =-—-—-\—-——\—-—\——\———— gt
aagcaaccggcagtgacctggktttctaaatttaa---agcgacaggtactgataactatgat------------ - - - - - - - - - - -\ - —\—"——"——\—————— gt

aagcaactggcagtgacctgktttctaaatttaa---agcgacaggtactgataactatgat------------ - - - - - - - - - - - - —-—-"——"——\—~—\———— gt
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H27 AM231154.2
H2 ATHA01000023.1
H16 AY337475.1
H3 AB128916.1
H54 AB128918.1
H53 AB128917.1
H47 EF392694.1
H35 EF392692.1

H43 AIGA01000038.1:

H17 _CP002291.1
H5 AY249990.1
H56 AY250029.
H42 AY250021.
H29 AY250012.
H38 AY250018.
H33 AY250015.
H39 AY250019.
H52 AY250028.
H4 AJ536600.1 :
H25 AGSG01000116.1:
H10 AY249995.1

H24 AY250006.1

H48 AY250025.1

H1 _AB028471.1
H12 AY337471.
H51 AY250027.
H45 AY250023.
H49 AY250026.
H23 AB028476.
H7 AY337468.1
H6 AY249991.1
H18 AY250001.
H34 AY250016.
H14 AY249998.
H15 AY249999.
H20 AY250003.
H31 AY250013.
H28 AY250010.
H46 _AY250024.
H44 AB269770.
H19 AY250002.
H55 AB269771.
H26 AY250008.
H30 AY250011.
H32 AY250014.
H37 AY250017.
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aagcaactggcagtgacctg

tttctaaatttaa---agcgacaggtactgataattatcaa-—-—-----=-="="=="====="-"—"—-"—-"—-"-"—"—"—"—"—"—"——————— at

aattaaaagccgcaacggctgaaacaacctattttggatecgacagttaagcttgectgacg-——————-----"-""-"""""""""—"—-"—"—"—"—"—"——"—\—(—\—————
ttccaatgtcctctgecggttgcacttaagagcga-—-—-agccgctecctgacttaactaaggtaaat--- - - ——-—=-—=-—-=-—-=—-————-——-——————— gcaac
tgcctacatcaggagcggttgcattaaaaagtga---aatgtctccaacattaacctctgtaaat----- - -————-------------——-————— gcaac

caccaagtggcgaaaatgtg

aagttgacactac---aacttatactacaacttatactgatggca--——————-—-———-——————————————————————

attcaacaagcactaaaaccgttgctaatggcgg-———====""""""""—""=""—""—""—"—"—"—"—"—"—"—"—"—"—"—“— - ————

aatataaagacggtgccacc

cgcttaaaggagatatcaaggacagtacatccgttcaaggaaaatttg-—-————-———-———-———-————————————————

gcacatctgatctagctgcatictgcaactactgaactagctccggctaaaacagatgttaaa--—-——————-—--—="—"—"———————————————————————
atatttctacgacagcagtarsicgggggcggcaac—--—-gaccacttatgctgatagcgccgtt----——--—-=-=------- g-——————
ctataagcaaagctgccgtagaaattactacgac---taccactccatatactgaaggcaataata-----------—-———————-———————————————

ttaacgttagtgattccatt
ttaacgttggtgattcaatt
taaaattaagcgatacagtg
tcgaaactagcgaagcgatc
tatctgttggtgatgctatt
tgaaactgagcgattctatc
tgaaactgagcgattctatc
taaaagttagcgatgcgata

ctcaaattaccgg---tgccgccg---ggacaaaacctgtt-——-------=--=-------—-—-————"—'——————"""———
ctcaaattacagg---agccgctg---ggacaaaacctgtt-——-—-—-=-=-=-=-==-====-—=——————————————————————

cgcaggtcggcga---tggttca------ gccgcgccagtt-———————=---- oo oo
ctcagttgccgaa---cggtgcg-———-—--- aatgcaccaatc-——===—-—--———— e
ctcaattgcctgg---cgagacggcagccgatgcaccagta—-—————————————————————————————————————
ctcaggttggtgec-———-———————-——- gagtggttcactggca----——————————————————————————————————
ctacgatcggcaa---tactact------ gctgcatcgaag-—————————————————————————————————————

ctacagttcctgg---tgctaatgctggcgatgcccecggtt-———====-===-=-—=--——"—"—"—-————————————————

--gatttcagcgcggcgaaactgacggctgctga-—--tggtacagcaa————————=———--- - - - - - - oo - oo
--gatttcagcgcggcgaaactgacggctgctga---tggtacagcaa-——=———=——=-- - - - oo oo oo oo oo oo oo

ccagtgttaaagatggggcecc

ccatcaataagca---agtggcagtaggtgctggcgacttt---—————-—-—--—-—-—-—-—-———————— aaag-———-——-———-

cagtgaaaaccagtgctgccgtgaatactcttgg---ggggggggcaggttctgttgctgtegact---------------- - - - - - - ----------——-—
cagttaccactagtgctccagtaactgcttttgg---tgctaccaccacaaacaatattaaa-------------————-———-——-—-——"————————————

cgatagccaataaagcggcg
cgatagccaataaagcggcyg
ccattgcaaacaaagcggcc
ctattgcgaacaaagctgcet
ctattgcgaacaaagcggca
cgattaccaacaaagcagca
ctattaccaacaaagctgca

ccattagcgacct---gacagcagcgaaaatggatgctgca-—-—-—-----=--=-===-------—-"-—"—"——"——-—-—"—"—""—"—"———
ccattagcgacct---gacagcagcgaaaatggatgctgca-——----=-----—---—————————————————————
caatcagtgactt---gactgctcagaaagccgttgacaac—————————--=————--—————————————————————
cagtcagcgatct---gaccgctgctggtgcaacgggaaca—————=—— " - - - - oo oo oo - oo oo —————— -
ccattagtgatct---ggcggcgacgggggcgaatgttact-—-—--=---=---===-----—-—-——————————————————
ctgtcagtgatgt---tactcgcgcaggcggtacattggtg-—-—---------=-=---"-"-"-"-"-"-"---"-"-"""" - ———
cggtaagtgattt---aacttctgctggcgcgaagttaaac——————==—=-——-——-——-—-—-—————————————————

aaacggctaatacggcagcasiccctgaaagatat--—-gtctggattcacagctgcggecggca-—————————————————————————— ccagggggaac
aaacagccaatactgctgcasicacttaaagatat---ggttggtttaaaactcgataatacg-———————---"-""""""""—"—"—"————— ggggtcactac
ataaggcaagtgtcgcggcge:icagctgacggaat-—--ggttaaagacggatatatcaaaggg-—-—-—————————-——————————————— ttaacttcatc
ctgttgctaacactgctgcatctaaagctgactt---ggtagctgctaatgcaactgtggta--------------- - - - - - - - - -"-"---"-—--——\—~—\———
ctgtggcgaatactgcagcaltictaaagctgattt-—--aaccgetgctcaactctetgcaccg-——————-——-——-—————————————— ggtgcagcagacgc
ctgtggcgaatactgcggcegikictaaagcggattt---ggctgetgectgcaattggtaceccct--——-—-—--—------"--"--"-——-——— ggggcagcagattc
ctgttgctaatactgcagcegikictaaagatgattt---ggtcgetgcatcagtttcagctgecg-———--—------""-""-"""""""""—"—"—"—"—"—-"—-"—-~—"——————
ctgtggctaatactgcagcgkictaaatctgattt-—--ggcagcagctcaactcttggctcca-———————-——-—-—"""—"""-"—"—"—-——— ggtactgctgatgc
ctgtggcgaatactgcggcgiictaaagacgaact—--—-ggctgctgctgctgcggecggecgggt—-——————-——-———-——————— acaactcctgctgtcggtac
cagtagctaataaggcagcaltictaaagctgattt-—-—-gacagctgctcagctcactacaacagctgctggecggtactatcgectgectectgetgcagatge
ctgtagcgaataccgctgeglkictacagataatct--—-gacattggctggttttacagecgggt-——-——-——————————————————————— actaaagctgce
gtgtgtctaacactgcagcgeictactgatacact---taagctggctggtttcaccgectggt-—-————-—----------—-—-————— gcaactcctgctgce
ctgttgataatgccaaggcglictggcaaagatct-—--tactgatgctggttttacggcaagc————-—-——-———————————————————— gcagctgatgc

ctgttgataatgctaaagcc
ctgttgataatgcaaaagcc
cggttgataatgctaaagcg

ctgaagcagatct-—-—-gaccgctgcgggcttctcccaaggt
ctgaagcagatct-—--gaccgctgcgggcttctcccaaagt
cggatgcaaatct-—--gactaccgccggttttacacaaggc

——————————————————————————— gcagt---cgt
——————————————————————————— gcagt---tgt
——————————————————————————— gttgtggattc

461
460
467
467
463
434
469
462
460
463
456
456
453
453
459
450
453
459
442
442
463
463
459
459
459
459
459
459
459
459
470
470
470
459
473
473
459
473
479
497
470
473
470
467
467
470



H41 AY250020.1 : ctgtggctaacgcaaaagcgticcgaagcagattt-—-—aacgggggctggtttctctcaagga-————-—-—-—-—-—-—-—-—-—-—"—"—-"—"—"—"—"—"—"—"—\——— gcggtggatac : 470

H9 AY249994.1 : ctgtagcgaatacagctgcgecaagcgacgattt-—--aaaactggctggtttcactaaggge--——-————-———-————-—————————-——— accacagatac : 470
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H23 AB028476.1 : atgctgctacaggtgggtttacgacggatgtctccat--——-—---—---- ctccggggatcctaccgctgectgacgetactgectaataaaactgeccecgtga
H7 AY337468.1 : acgctaaatctggtgattttactaccactaaatctactgctggtacgggtgtagacgccgcggcgcaggctgectgattcagett—-——-—--- caaaacgtga
H6 AY249991.1 : ataaagacactaattcatattc-----———---——------—————--———- cgccgcttctgatgatattteccageg-—-—-————--—-—————-———————— c
H18 AY250001.1 : ataaagatactaacacatatac---———--—-———-—--——————-—-————— ggcttctgcttcagttgatge------—----"-"-"-""-""-"-""-"-"-"-"-—-—-—-— gac
H34 AY250016.1 atgcaaccagcaataccttcte----——------------————————— ctatacggctgacggtgtaaaccaaa--————---—-——————-—-—————--—--— c
H14 AY249998.1 acagtgcaagtaagtcttactc---————----------"-------——- ttttgataccacaacggcttcagctg--———----——-----——————-—— c
H15 AY249999.1 acccagcaaaaggcgacttcac--——————————-"——-———————————— ttacgacgtagcttcaagcgccaata-----————-———-——--- atactgctgce
H20 AY250003.1 acaaagataataatacatttac----------————----——————-—-——— ttatgacacgactgctacgac—-———-—-—---—————-—-———————-—————— agc
H31 AY250013.1 atcaagcaaacaacacttttac---—————-----------——————-——— ttacaataccacctcaacagc—————-—--—————--———————-—————— ggc
H28 AY250010.1 acagcgctacaggcgattttac-—-———————-——-—-—-—-—---"--"-"-----—-—— atatagtgcaactattgcagctggtacaaattctggtgatagtaacagtgce
H46 AY250024.1 ataaagctacaaatgatttcac---------——————-——------—--——- tttcaatgccagcattgctgctggtgctgcggeccggtgatagtaacagege
H44 AB269770.1 ataaagatactaatgattttac------------- - - - - - - ----————— attcaatgctactattgcagctggtgacgcaacaactccaagtaatagecgce
H19 AY250002.1 ataaggactctaactcatacag--———————-———--—-—-""-"""--————— ctttagcgcaacggctgcatctaaag-—————————""—""—"—""————————— a
H55 AB269771.1 ataaagcctcagattcttatag-—-————————----—------"-"------—- cttcagcgcaactgcagcttctaagg-————-———-—""—""""""———————— a
H26 AY250008.1 atgcagccaataagtcttacac-—-———————————-—-—--"-"--""--"---—-—— ttttgatgctactggtgttgccaagg-————-—-"—"—"—-""-""""""-"--—- C
H30 AY250011.1 acgcaaccagcaagtcttatte--———————"-——--—-------"------—- atttgacgcaaccgcacttaccaatggcgatggtactg-—--gggccaccac
H32 AY250014.1 acgcaaccagcaagtcttatte--——-——————-"---—--"-—--"-"------—- atttgacgcaaccgcacttactaatggtgatggtactg-—--cgggctcaac
H37 AY250017.1 acgatagcactaaatcctatac-—-—————————-—-—-—--""--""-----—-—— ctttgattctacgggggctgcagtag-————————"——————————————— C
H41 AY250020.1 : atgcgaacagtaaatcttattc-—-—————-—----—--"---"-"--"-"-----—- cttcaatgccaatggtctgacgggcg-———————————————————————— C
H9 AY249994.1 : atgcagcaagtaaatcttatag------———-————----------———- ttttgctgcagatggtgccgattcag--————--—-—-—-----"-"------——— c
H36 EF392693.1 : ataaagcaagtaatagttttte---—-——-----—-—--------"---"----—- tttcgatatcgatgacgctgctggtacaactgcac————---—-———------— c
* 820 * 840 * 860 * 880 * 900
H21 ATHL01000060.1: -—--—--—-——————————————————————————————— gcaactaagcttgcagtggctgctaaagatt-——————————- tagctcaaggtaataag
H8 AJ865465.1 e gcaacagaactagcgaaacttgcaataaaat----—-—-—-——---- tagctgacaaaggctcc
H40 AJ884568.1 e gcaacagagcttgcgaaacttgcaataaact---———-——--——--- tggctgaccagaaatcc
H11 AY337465.1 e e bbbl bbb gctacagcactcgcagcagcggctaagaata-——————————- aagcacagaatgataaa
H27 AM231154.2 e e e il gcgactgggcttgcaaaagccgcagtttectt--———-——-——-- tagctaaagatgcctca
H2 ATHA01000023.1 : ——==—-——-————— - gttgccggttcagataaacccgctgaaaatg-——————————-— gttattatgaagttact
H16 AY337475.1 e ttggtcaagataataat
H3 AB128916.1 e e tagcacaaaatggagat
H54 AB128918.1 e e e e kbbbt ataacttcaacagaacataacgataaaaatg-——————————— gtgattatgaaattact

H53 AB128917.1 S e i accggatatgcagtaaaagataaagacggtg-—--—--—---- catatcacgctgctgtt
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H47 EF392694.1 I e tgtatcaaagtctactaccacggataataatg--————--—-——- gcatttatgccgcttca
H35 EF392692.1 I e Rtttk bl gcgggaaccgattttattga--———--—-—------"-""-"""""""""""""""-"-""-"—"——"———
H43 AIGA01000038.1: ——=—————————-— -~ cgggccttgatg---——————--—-- gtgcttatgaaatccat
H17 CP002291.1 e ataatactttaaaaaatg---———-----—- gtacatatattgcaact
H5 AY249990.1 e acatcacagttcgtcgttcaatccggcaatg--——————----- atttctactccgegtcg
H56 AY250029.1 I accgcacagttcgtcgttcaatccggtagtg-————-————---- atttctactccgecgtcc
H42 AY250021.1 = : —-—=——————-——-— oo actgagaactatgttgttagctatggtagtg-——————----- ataattacgctgcatct
H29 AY250012.1 = : ————————-—- - — - acgtctacttatgttgttcagtatggcgata---——————-—--- agagctatgcagcatct
H38 AY250018.1 = : ——————-———-— - actaaccagtatgttgtacagaatggcggaa—-——-———-—-——---—-—- aatcttacgctgctaca
H33 AY250015.1 = @ —————————— o acagctaactatgttgtctcttctggttctg-——-——------ acaactactcagtatct
H39 AY250019.1 = @ ———————————m actggtaccttcgttgtttcttctggcagecg-———-—-————---- acaactatgctgtgtct
H52 AY250028.1 e acaggaacctatgttgttcaatctggtaatg-———————---- acttctattcggcttcc
H4 AJ536600.1 I T ——— acactgacaccgcgtct
H25 AGSGO01000116.1: —-———— - - m oo oo o - acactgacaccgcgtct
H10 AY249995.1 I T gtagta--—————-————-- agtactacgatgccgaa
H24 AY250006.1 e e atactgctgatg--————--—--—-—- gttactatgctgtcgat
H48 AY250025.1 Rttt D tgcgaaaatcaccggtggtgataacgatggga-—-—————----—-—- agtattacgcagtaaca
H1 AB028471.1 : tgatgtagcagctagccttctcccgecggectgggcaa-—-—actgctagtggtgtttacaaagcagcaageg-————————-—-—-—-- gtgaagtgaactttgat
H12 AY337471.1 : tgatgtagcagctagccttctccecgecggectgggcaa-—-—actgctagtggtgtttataaagcagcaageg—-———————-——-—- gtgaagtgaactttgat
H51 AY250027.1 aactctggcagatactcttctcccggcagectggeccag---actaaaaccggtacttacaaggctgctactg———-—-————---- gtgatgttaactttaat
H45 AY250023.1 taactttgcgaatactctgaaaccagcggctggcact-—-—-actgcatcaggtgtttatactcgtagtactg———------—--- gtgatgtgaagtttgat
H49 AY250026.1 agatcttggcgctactctgaaggctgctgctgggcag-—--agtcaatcaggtacatatacctttgcaaatg-————-——-——- gtaaagttaactttgat
H23 AB028476.1 : tgcacttgcggcgtctttacatgectgagccgggtaaa-—-—actgttaatggttcttggactacgaatgatg--—————---—-—- gtacggtaaaatttgat
H7 AY337468.1 : tgcgttagctgccacccttcatgctgatgtgggtaaa---tctgttaatggttcttacaccacaaaagatg--————-——------ gtactgtttctttcgaa
H6 AY249991.1 : taacctggctgctttcctcaatcctcaggeccggagat---acgactaaagctacagttacaattggtggca-—-—————----- aagatcaagatgtaaac
H18 AY250001.1 : tcaactggcggcattcctgaatcctgaagcgggtggt-—-—accactgctgcaacagtaagtattggcaacggtacaacagctcaagagcaaaaagtcatt
H34 AY250016.1 gaatgctgcagcaaatctcatacctgcagcagggaaa—-—-—-acgacagctgcatcagttactattggtggga-—-——————--——- cagcacagaatgtaaat
H14 AY249998.1 cgatgttcagaaatatttgaccccgggecgttggtgat-—-—-accgctaagggcactattactatecgatggtt-———--------- ctgcacaggatgttcag
H15 AY249999.1 ccaggttcagtccttcctgacgccgaaagcaggtgat—-—-—-accgcaaatctgaaagtaaccgttggtacga—-———---———--- catcggttgatgtcgtt
H20 AY250003.1 tgagctgcagtcttacctgactccgaaagcgggcgac—-—-—-actgcaacattcagtgttgaaattggtggta-—————-——--—- ctacacaagacgtcgtg
H31 AY250013.1 agaactccaatcttacctcacgcctaaggcgggggat—-——accgcaactttcteccgttgaaattggtggca—-————-———-——- ccaagcaggatgttgtt
H28 AY250010.1 tcagttacaatccttcctgacaccaaaagcgggcgat—-—-—-actgctaacttaaacgttaaaattggttcta-———---—----- cgtcaattgacgttgta
H46 AY250024.1 agctctgcaatccttcecctgactccaaaagcaggtgat---acagctaacctgagcgtcaaaatcggtacga——-—-—————---- catctgttaatgttgtt
H44 AB269770.1 caagttacaatctatcctgactcctaaagcaggtgat---accgctcatctgaacgttaagattggtgcaa--——-———-—-——---- catctgtagatgttgtt
H19 AY250002.1 ttctctgttgagcacactggcaccaaacgctggcgat—-—-—-acatttaccgctaaagtgactattggttcta-————---—----- aatcgcaagaagttaac
H55 AB269771.1 ttctctecttagcatgttggcacctaacgctggtgac—-—-—-agttttaccgcatctgtttcectattggeggta-———----—----- aagcgcaggacgttaat
H26 AY250008.1 ggatgctggaacggcactgaaagggtacttaggcgca---tctaacaccggtaaaattaatatcggtggta-——-—-—-———-—----- ccgagcaagaagttaac
H30 AY250011.1 taaagttgctgatgtgctgaaagcctatgcagcaaacggtgataatacggctcagatctceccatecggecggaa————-—-—-————-- gcgctcaggacgttaaa
H32 AY250014.1 taaagttgctgatgttctgaaagcctatgcagcaaacggcgataacacggctcagatcteccatecggtggta————--———--- gcgctcaggaagttaaa
H37 AY250017.1 tggtgccgcgtccagecctgcaaggtacttttggtacagatacgaatactgcaaaaatcaccatcgatggtt-————--——-——-- ctgctcaagaagtaaac
H41 AY250020.1 : aaataccgcaactgcactcaaaggttacttggggacaggtgctaacaccgctaaaatttctatcggtggta-———-——----—-—- cagagcaggaagtgaat
HO9 AY249994.1 : gaagacgttaagcatcattaatccaaacaccggtgat---tcgtcgcaggcgacagtgactattggtggta---——————----- aagagcagaaagttaat
H36 EF392693.1 : acaagtagcaacttacttaaatccaactgctaatgat---aaaactaaagcttctgttgaaatcaatggct-—-————---——- cttcccaagcggttatt
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H21 ATHL01000060.1:

H8 AJ865465.1
H40 AJ884568.
H11 _AY337465.
H27 AM231154.

H2 AIHA01000023.1

H16 AY337475.
H3 AB128916.1
H54 AB128918.
H53 AB128917.
H47 EF392694.
H35 EF392692.

H43 AIGA01000038.1:

H17 _CP002291.
H5 AY249990.1
H56 AY250029.
H42 AY250021.
H29 AY250012.
H38 AY250018.
H33 AY250015.
H39 AY250019.
H52 AY250028.
H4 AJ536600.1

H25 AGSG01000116.1:

H10 AY249995.
H24 AY250006.
H48 AY250025.
H1 AB028471.1
H12 AY337471.
H51 AY250027.
H45 AY250023.
H49 AY250026.
H23 AB028476.
H7 AY337468.1
H6 AY249991.1
H18 AY250001.
H34 AY250016.
H14 AY249998.
H15 AY249999.
H20 AY250003.
H31 AY250013.
H28 AY250010.
H46 AY250024.
H44 AB269770.
H19 AY250002.
H55 AB269771.
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artgtctacgaaggtatcgaatttacaaa-—-—————--- taccggcactggcgctatacctgccacaggtaatgetaaatiraaccgcece:sitgttgatggt
artgaatacaagggcattacatttactaa---—-————-- caacactggcgcagagcttgatgctaatggtaaaletgtttifgaccgcas-tattgatggt
artgactacaaaggtattacatttactaa-—-——————-- caagagtggtactgcatttgatgctaatggtaaagccgtttiigactgcas-itattgatggt
tijcacgtttaatggagttgaattcacaac-—-—-——-——-——-——-——-—-—- aacaactgcagcggatggcaatgggaatiectgtatattctgcagtlaattgatggt
airtaaataccaaggtattactttcaccaa-—————————-— caaaggcactggtgcatttgatggcagtagtaacccactcraatcgctesitattgatggce
grggaggatgat--------- ccgacatc—-——------ tcctgatgcaggtaagctgaagctgggggcetctagegletacccagectcaagectggtaattta
accaacacgaacggttttaca-ttattgaaacaaaactctacaggttatgaaaaagttcaggtgggtggtaageatgttcagttagcas-sictttggtggt
actgccactaatgcttattcc-ttacttaagcaatctggttcaggttatgaaaaagtaactgttgatagtaaalfictgttcagattgcge=ttttggcggg
grtgataaagatggcagcg---ctgcatt--—-——-—-—--——--- ggttgcgggtcaatcgtctccaaaatctcttgaagatgtaggagccacakslaaatgtcacc
aaaaatgctgatggtaagg---tcacttg------——————-——-——-—————————————————— ggattcaagtgeatacttctgtgacagcaactgatgtt
grtgactcggatggtaacg---ttacaat-————————-—- tgatgctagtaaga-----------------=--=-—-"="—"="——"—"—"—"—"—"—"—"—"—~—"—~——~——~—(—~—( —— —
——————————————————————————————————————— cgcgaccggtaaagatgtccatgtgggtggtggacetgtaarggctgcas-itgatatcaaa
taatgacgcggatggttccttcactgt---------- agcagcgagtgataaacaagcgggtgctgctccggetactgctctgacasgcggtaaagtt
tgactccagtggtgaag---tgac--—--—-—-—-—-—-—-—--- tctgggtagttcaaccactgcgccaaatacagcaacagcagraactaage:-iccaagttgct
tgat--------------------------------"-"-""-"-"--"--\--\--\--\-—\—\—\— catacagacye jcaaagjrcacgttgiicsltaaagccgat
tgac-------------- - =-=-=-="-="="="—"—"—"—"—"—"—"—"—~"—"—~"—"—"\—"—~"—(—(——(————————————————— catgcaagtietgaagrgacgttgeictaaagccgat
tgc----------——————"—"—""""""""—— - —————— agatgacgjgactgiraactcttictaaaacggat
tga--—————————H—"—"1H—+"1"1--=--=--—-——---"-"""-""""""""""""""""—"—"—"—"—"\—"—"—"\—"—"——~———— tgcgggagieitacagiraaaactgziztaaagccgac
CgC———————— "~ " — T ————— tgccaatietaatgiitacgctygeizicaaagcaaat
tgaa----------- ----=-=-=-="-=-—"—"—"—"—"—"—"—" "~~~ —————————— gatagctccigtacagrtacgctgeicaccactgat
agaC————"" T T T T T T T ——— gcggcctcectigtgcagrrtaacctgeicaccactgac
tag----------------"-------"="="="="="—"="—"—"\—"—"\—"—"\—"—~"\—~"—~\—~(—~\—~(—~\—~(—~(—~(—~(—(—~(—(—~(—(—~—(—(—( —— tgctggtiécicgttgiitacgecttEcstaccaccaat
aacagtactaaatatgcgg--------———-———————— - - - - - - - - ————
aacagtactaaatatgcgg------------=-=-=-="=-—"—"="="="="="—"—"—" "~~~ "~~~ —————
agatac-—-——————————— " - " - - — - ——— tagtaagétaaaajftaacttcEcctctacaaat
cgacaagg-———— """ T T T T T T oo —— ctaccgetgaggrrcgctctygeicagatggtaac
tgctaatgatggtacag---tgacaat---—-—————-- ggcgactggagcaacggcaaatgcaactgtaactigatgcaaatactactiEslagcta-———-
tgatgcgaatggtaaaa---ttac------———---- aatcggaggacaggaagcctatttaactagtgatigetaactiraactacas-icgatgctggt
tgatgcgaatggtaaaa---tcac-————————————-— aatcggaggacagaaagcatatttaactagtgatictaactiraactacacsicicgatgctggt
tgacgcaactggtaatc---tgac-——-———-——-——————-— aattggcggacagcaagcctacctgactactgatietaaccrtacaacas -icaactccggt
agatgctaatggcgatg---tgac-———————————-— catcggtggtaaagccgcgtacctggacgccactgtaaccratctacas sicaaccccggce
tgatgcaagcggtaata---tcac-—-———-——-——-——-——-— tattggcggcgaaaaggctttcttgg-—-—-ttggticgagcgcrgactactsc-icgatcccacc
accgatgccgatggtaaga---tttec--——————--—-—--- tattggtggtgttgctgcttatgtagatgcagcaliccaaccirgaccacteicgcagcagagt
acggattcagcaggtaata---tcac---—————————-—- catcggtggaagccaggcatacgtagacgatgcagecaactiigacgactiiccaacgctggt
arcgataaatccggtaatttaactgctge-—-——-—-—-—----- tgatgatggcgcagtactttatatggatgctaccgctaactraactaaa--taatgctggt
artgctaaagatggttctttaactgctgec—————-—-—--—- tgatgacggtgccgctctctatcttgatgatactictaactraagtaaasctaacgcaggc
artgatgattcgggcaata---ttacttc-————----—--- aagtgatggcgatcaactttatctggattcaacagctaaccrrgactaaas-iccaggccggc
alfcagcagtgatggtaaaa---ttacgtc-——-———-—-—-—--- aagcaatggagataaactttacattgatacaactfjcgcgctiraacgaaasisicggctttagt
crggccagtgatggtaaga---ttacagc-—-——————--- aaaagatggttctgcattatatatcgacagtacalctaaccirgactcagesisicagtgctggc
cigtccagtgatggcaaac---tcactgc-———-——-——-—-- taaggatggctctaagctttacattgatacaactgctaattraactcag--itggtggtaat
ciggctagtgatggcaaaa---tcacagc—-———-—————-- aaaagacgggtctaaactttatattgacaccacagcgaattraacccaas--icggtggaggt
tilggctagcgacggtaaaa---ttaccgc—-———-——-———-- gaaagatggttcagaactatttattgacgtagatgctaacciircactcaak lcaatgctggg
ciggcgagcgatggcaaaa---ttacagc-—————-———--- gaaagatggctcagctctgtatatcgactcaacgg taaccirgactcagk slcagcgcaggc
cigtcaagcgatggtaaaa---tcactgc-—————————- gaaagatggttccaagcttttcattggtattgaticcaaccirgactcagkE slcagtgctggt
grtagcaaagatggtacga---ttacatc-——-——-———-—----- cagcgatggtaaggcgctgtatttagatgagaagygccaaccrrgacccaascaggtagtggce
grtagcaaagatggcacga---tcactac—-—-——-——-——-——--—--- taccgatggtaaatcgctgtatcttgatcagaaagcaaaccrrgactcag:=ctggcagcggt
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H26 AY250008.1 alfrtgccaaagatggctcca---tcaccga-—-—-—-—-—-—---—- taccaatggcgatgcgctgtatctcgatagtacceejcaactiraaccaaali-ltaccgcgaat
H30 AY250011.1 artgccagcgatggcaccc---tgactga-——-—-————-- cgtcaatggtgatgctttatatattggttctgackccaaccirgactaaas - iccaggccggce
H32 AY250014.1 artgccagcgatggtaccc---tgacgga-—-——----—-—--- tactaatggcgatgctttatacattggtgctgacyetaaccirgacgaaas - iccaggccggce
H37 AY250017.1 arcgctaaagatgggaaaa---ttactga-----———-- tactgatggtaaagctttatatatcgattccactietaattisrgactaags=cicggctctgat
H41 AY250020.1 : astgccaaagatggcacta---ttacaga---—————--- tacgaatggtgatgcgctctatctggatattacciecaaccirgactaagz=-ictatgcgggt
H9 AY249994.1 awrttcccaggatggaaaaa---ttactgcg-----—-—- gcagatgataatgcgacgctgtatttagataaacagesaaactisrgacaaaa-icgaatgcaggt
H36 EF392693.1 alfftgatcataatggtaaaa---tgactgc—-—------ tgcagatgataatgcagaacttttcattgataactctieetaattiraactaag:-i-ltaacaaaact
t gg t aa
* 1020 * 1040 * 1060 * 1080 * 1100
H21 ATIHL01000060.1: —---—-—-—-———-————————————- aaggctgttgaattcactatttcg-----------—— - —————————————————————
H8 AJ865465.1  : ———-—--—-m—mm— caagatgttcaatttactatt----------- - - - - - - - - - - - - -\ -\ ——\—"——\—"—(— - ——————
H40 AJ884568.1 = : ————-—-—-—-——————————————— caagatgtacaatttactatt------ - -------------—-—-
H11 AY337465.1 = : —————————————————————————— aagtcagtgecatttactgtg------------------ -
H27 AM231154.2  : ——————————————— - aaagatgtafcctttactatt------------- - - - - - - - - - - - - - - -~ - -~ -~ -~ —~—~\—~—~—~\—~—(—~\—~—(—~—~—(—~———————
H2 ATHA01000023.1 : aag-——-——-———-—————————————--—~-— gaagtcacagcggtgaaaggg-—————-"—--— - - - - - oo
H16 AY337475.1 = : —————————-——————— - cgtgtaactgcatttgttgaagata-----------—--——-—-—--—--—--————————————————————————
H3 AB128916.1 = : ——-—-—-—-—-mm—m———————— - cgagttacagcatttgttgacgatg---—------------"-"-"-"-"—"-"—-"——-"—"—-"—"—~—"—~————— - ————
H54 AB128918.1 1 gcatatcaagttgccaacaca——————— - — oo m oo - caatctaa
H53 AB128917.1 ! gac-—--—--—-—— oo caaaccacaflaggttacagaattcc-—-—--—-----—---—--—--—--———————————————————————————
H47 EF392694.1 @ 1 —omm oo =
H35 EF392692.1 ggccgtacagatgacaatgtagctgctaagccteascttttcttagacc-——-—--—--—-—-—-—-—-——-——-—-——-—-——-———————————————————————
H43 AIGA01000038.1: —--=---=-—-——-——————————-—- CagactgCaaCCr—— === == — oo o -
H17 CpP002291.1 gga--—-——-——-—-—-—-——————-—-—- acgcctgtte-—————-—-—-—- -
H5 AY249990.1 gtcgaatacacagacaccgat--—--- aatggactaficga-————-—-—-—- " - - -~ - - - -
H56 AY250029.1 gtcgaatacaaagacaccgat—---—-- aatggactaficga-——-—-——-——-———-——-—— - - - -
H42 AY250021.1 attacttattcaggc-——-—----—--- ggtgatattfl---------------------------- - - - - -~ -~ —~—~—~—"—~—~—~\—~—~\—~—~\—~—~(—~—~(—~(—~(—~(—(—~—(—~(—(———————
H29 AY250012.1 gtaacatataacgacgcagca----- aatggtgtti--------—-—"-—-—-—-—- -
H38 AY250018.1 gtaacctacagcgatgtcgca----- aacggtattg--------—--—-—-—-—-— -
H33 AY250015.1 ataggttataccgataccgct----- aatggcgtti------——-—-—--—-—-—-—-———— - ————————
H39 AY250019.1 gtcacctatgatgacgctact----- aatggtgtte-----------------------"-----"-"-"--—--—-—~\——\—\—~\—~—~\—~—~\—~—~\—~(—~\—~—~(—~—~(—~(—(—(—(—(—(———————
H52 AY250028.1 gttactttcactgatcctgcg----- aacggtgtti-------------- - - - - - - - - - - - - - -\ -~ —\ -~ —"—~\—~—~\—~—~\—(—~\—(—~\—(—(—(——
H4 AJ536600.1 e
H25 AGSG01000116.1: ——=———————— - -
H10 AY249995.1 gaaagt---ggaactactcct----- actgcagcg-icggaagtaa-———-——-—-—-—-~- - - - - - - - - - - - - - -
H24 AY250006.1 gtagat------- acaccgaca---—-ggtacgccagicgacgacaagcacat---—---------—--—-—-—-——-———————————————————————————
H48 AY250025.1 @ 1 —-m oo
H1 AB028471.1 = : —==—=—————————- ggtgcg----- actgcggcticgcttgatggtttattcaagaaagctggtgatggtca-——--——--—------——--—————- atcaat
H12 AY337471.1  : ——=——————————-—- ggtgcg-—---- actgcggctiicgcttgatggtttattcaagaaagctggtgatggtca-——--——--—---—---—--—-—-——- atcaat
H51 AY250027.1 = : ————————————-—- ggtgcg----- gctactgcafictcttaaagagctgtttactcttgctggcgatggtaa-—-—---——--—-—-—-—-—-—-—- atctct
H45 AY250023.1  : ——————————————- attgca----- tcttcagcgraattgtceccgatctgtttgectageggtagtacecttag-----—-—-=--=-----—-—-—-——-——-——-—-
H49 AY250026.1 = : ————————————-—- ggctcc—-—--- actccagcacicgatgtcttcectgtttaaggccgecggatgacaaagatgeccgectcaat--—--—-—-—-—------
H23 AB028476.1  : ———————————-——-—- atgacg----- actcaagcazicaactaccgatttggttactgectgectg--—-—-—-—-—--——-—-—-—-————————————————— catc
H7 AY337468.1  : ——-———-———————-— agcgca----- gctaaagctgatatgaaagcgctgctcaaagcagcgagcgaaggta-———————————————-——-——————————
H6 AY249991.1 = : -—-—-—-—-————-—- ggtgat----- acacaagctfictttggctaaacttgctactgctactggtgctaaag-------—--—-—--—-—-—-—-—--—---—-—
H18 AY250001.1  : -————————————-—- actgat----- actcaagctgaactgtctgacttaatggcaaacaatgctaatgcca-—--—--—-—------—-—-—-—-—-—-—-—-—
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——————————————— aacccg-----aaaaaagca
——————————————— gcttct--ttgactgaggct
ttgacc-——-=-——---- tctgct----- aaactggct
aacggt---gttggaacactc—----- gcggaagcg
——————————————— acttta-----gaagaagct
——————————————— actgtc-----aaagcagcc
——————————————— actgta-----acagcagca
gC—=————==—=———-= tggtatt----- aagcctgca
——————————————— acaacc-----aaagctgca
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————————————————— aggaagtatataaaaag

-—agagcggtaagtatcatatcagtaaagataat

ccgtttctgggcttctcggaaatacggatgcgaaaggta--———-———————-——————————-————
gtctgtccacacttg--———————"—"—""""""——— - ———— cagc
ctctgactggcctte--------"-"-"-""-"""""""""""""""—~— - —— aggg
ctctgagtggtttagctctgaacaaaaatggtttaa----————-—------"--"--"-"--"——-—-—-———
ccctcaatggcttagctttcaaccactcectggtccag-————-—————————————————————— ¢}
ctcttgatgcactgactaaaaactggcatacaacaggca————————————————————— cacc
ccctggatggactgaccaaaaaccatgatgcgacag-————————————————————————————
ctcttgatgctcttactcaaaacacaactactcctg-—-—-—-—==—=—=——-——————————————— ¢
cctgggataacctgatggccaatacagatactacaggcaaagatg-—--cctatggtaactctgc
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ctgtagataaactgtttgctggtg--—————--—"—--—"—"—-—"——————————————————————————
cgttggacggtattttcaacggtgcgaatggtaatg---——————-—-—--"—-"""""—""—-———————
cgttggacggtattttcaacggtgcgaatggtcatg----————-=--—--—--—-——-——————————
cattgaatgatgtccttactggtgctaatt------ - - - - - - - - - - - - —-—-—-—- - ——————————
cgctggataacgtattagettcecg-—————-——-—-"-—-"-"—-""""""""""""7""—"—"—"—~—"—~—"——————
cttgggatggtttaatttccaacagcgattctaccggtgecggtte-————-—-——-——-—-—-————— c
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————————————————— ccggcgctaccaaagat
————————————————— cgaatgccacccagatt
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————————————————— ctaccggttccatgact
————————————————— ctggcgcgactcagaac
————————————————— ccacagcaacacagaca

————————————————— tcgttgattetgcaaccfgta-———=——————=="—"—"—"—"—"—""—"—"—""—"—"—"—""""""“"—"—"— ¥~ ————
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————————————————— ctactgttggccgcgat
————————————————— atgacttcacagacgct

895
860
911
907
878
923
922
944
917
923
895
922
922
895
889
902
890

781
784
784
769
778
751
790
793
787
697

802
727
739
709
709
694
685
694
682
685
712
553
553
661
706



H48 AY250025.1 = : ——————————-———-—- caactatcacttcaggcfgta-—--—-----------"-"-"—"-"—"—"——"——-—— -
H1 AB028471.1 cgggtttaataagactgcatcagtcacgatggggegaa-———————-——~"~"——" " - - - - - - oo -
H12 AY337471.1 cgggtttaagaagactgcatcagtcacgatggggegaa————————-— - " - " - - - - - oo
H51 AY250027.1 ggggaacggcggtactgctaccgttactctggataata------------------—--—-—-—-—-— -
H45 AY250023.1  : —-——=———-- cgacaactggttctatccagctgtctegca-----------———-—--—--—--—-—-———-——————— - ——————
H49 AY250026.1  : —————————————-——-—- cctcgattgattttggcegga--———-—-—-—-——-——-—— - - - - - -
H23 AB028476.1 tgctactggtaagggtggatccctgacctttggtaca------——-——---—---—---—--—-—-—-——————————— - —————
H7 AY337468.1 : —--—------ gtgacggtgcctctctgacattcaatfgca----—--—-——-—-—-—-—-—------ - —————
H6 AY249991.1 : —--=-----—--—- ccgcgaccatccaaactgataaaggaa-——————-—-- - - - - - - oo oo oo
H18 AY250001.1  : -——==—————- aaacagtcattacaacagataaacgta--------------=-—-—-——-——-—"————-—— - ———————
H34 AY250016.1 --ctgctgttaaaacaaccatcaagacagaggctegtg------————--—---—---—---—-—-————————————— - —————
H14 AY249998.1 caataataccaaagcgacaaccattgacattggcegta------------- - - - - - —--—-—"—-—-—"—-"—-"—"—-"—-"—"—"—"—"—~ -~~~ —(—~——(— - ———————
H15 AY249999.1 ctctggtgttgcttcaaccatcactactgaagatgca———————————————— - - - - -
H20 AY250003.1 --cggctgttaaatccacaattactacagctgataaca-—————————————-— - - - - - -
H31 AY250013.1 cgctgctgtacaatctactattactactgcggatsgaa—--——-—-—-—-——-—-—-———-——-—— - - - - —————
H28 AY250010.1 gagtgccgtatctacggtaattacaactgaagatffaaa-—-—-——-—-——-—-——-——-———-——-—— - - - - - —————
H46 AY250024.1 -—gagctgttggtgttgatatcacgaccgcagatgcg-—————-——————-—— - - - - - - - - - -
H44 AB269770.1 ggcggcagttccagtcaccattacgaccgaagataaga-————————-—-— - - - - - - oo oo
H1S AY250002.1 ggcagcagctgttgggacagtaatcgaagcaaaaligaa-————————- " - - - - - oo oo oo
H55 AB269771.1 tgcaactgctgtaaaaaccatcattaaagtcaaasata------——-——---—--—--—--—--—-—-— - ———————
H26 AY250008.1  : --—-- ctcaggatgcaacgatcaccttcgatagcegca-——————————-—— - - - - - - - - - -
H30 AY250011.1 -—cagcagttgatgcgaagattacattcggcagcegca-——————-—- "~ "~ -~ - - - - T - T o oo
H32 AY250014.1 -—atgcagttgatgcgaagattaccttcggcageegca———————— - - - — oo m oo
H37 AY250017.1 --cagttgatgatacaaggattgacttcgatagcegca-———————————— - - - - — -
H41 AY250020.1 -—caactgtaaatgccactatcaagtttgatagcegta-------—-—--—-—-—-—-—-—-—-———-——-————————— - ———————
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H42 AY250021.1 @ & —-- oo oo cgttgattaaagttgctgctaattctgacggagaggcecgttggt---- : 738
H29 AY250012.1 = : —=—————— - " T gtctggttcaggttggtgctgatgcaaacaatgatgcagttggt---- : 729
H38 AY250018.1 = = ————————- - m oo agttagttcaggttggtgcagattctaccggtacgccaaaagca---- : 738
H33 AY250015.1 = @ ——————-——— - m oo agtacgttaaagttggagctgatgcattgggtgctgctgtaggt---- : 726
H39 AY250019.1 & —————— oo agctgatcaaagtaacttctgacgccaacggtgcagctgttggt---- : 729
H52 AY250028.1 I T agcctatcaaggtcacgacgaatagtgctggcgeggectgttgge---- @ 756
H4 AJ536600.1 e aatacatggaagccactgtagccattaccggtacggcggeggeg---- @ 597
H25 AGSG01000116.1: ——=——-—————————— -~ aatacatggcagccactgtagtcattaccagtacggcggecggeg---- @ 597
H10 AY249995.1 bbb aattggatgcttctgcacttaaagccaaccaatcg---——---—-—---- : 696
H24 AY250006.1 TR e bbbt aaaccgtttcctttggcactgatgctge--—--—--—-—-—-——-——-—-—-—-- 734
H48 AY250025.1 I T cacctgttcagattgataatactgcagg-—--—--—-—-—-—-—-—-—---— : 740
H1 AB028471.1 I T caacttataactttaaaacgggtgctgatgctgg----——-——-—----—--- : 944
H12 AY337471.1 bttt bbbt caacttataactttaaaacgggtgctgatgctga--------—--—---- i 944
H51 AY250027.1 bttt bbbt ctacgtataatttcaaagctgctgcgaacgttactgatggtg--—---- : 967
H45 AY250023.1 I T caacttataactttggtgcagcggcaac-—-—-—-—-——-—-—-—-—--—---— : 911
H49 AY250026.1 e b aaaaatacgaatttgctggtggcaattctactaa----—--—---—--- ¢ 917
H23 AB028476.1 I T cgacgtataaaattggtcagggtacggctggggt-—--—--—---—--- : 956
H7 AY337468.1 e bttt cagaatataccatcgcaaaagcaactcctgcgacaaccactccag--- : 967
H6 AY249991.1 e it cattcaccagtgacggtacagcgtttga------------------—-- : 950
H18 AY250001.1 e b catttactgctaatacgacaaagtttga-------—-—-——--—--—---— : 965
H34 AY250016.1 = : —————— - - - — o m - taacagttacagctgaaggtaatacagg-—---—---—--—--—--—---— : 959
H14 AY249998.1 = : ————————-—-—- " - cctctatctcctttaccggtaatagtactacgccgaa-————-—-—-—-- : 935
H15 AY249999.1 W & ——-————m oo ctaatattgatattgctg-----—----------"------————————— 967
H20 AY250003.1 @ & ———————m oo cttcgattgtactgaatggttcaagcgatggtactggta--—------- : 982
H31 AY250013.1  : ————————-—- "~ " - cttcaatagttctagcaggttctggcgactttggaac-——--—-—-—-—-- : 953
H28 AY250010.1  : ————————-—-—- " - caaccttcactctggctggcggtactga-—-———-—--—--—--—-——-—-—-—--— 989
H46 AY250024.1 = : ——————- "~ —T- T oo o oo caactatctctctggcaggctctgctaacgcggcaac——————-——-—--— : 995
H44 AB269770.1 = 1 ——-—— oo ctgaaatcaaattagcgggtgcaactgt-------------—-—-—-- : 1010
H1S9 AY250002.1 = 1 ———————— oo tgaccatcacttctgctggtggtaatgctcaggtgttaaaagacgegg : 1003
H55 AB269771.1 = : ——-—-— - oo oo m oo oo tgactattacttccgcaggtggtaatgctcaggtcgcaactgataaag : 1009
H26 AY250008.1  : ——————-—-—-—-—- - - tgacagctaaattcgatcaaactgctgg--————-—-—-——-——-——-—-—--— : 956
H30 AY250011.1 = : ——————-— -~ -~ T tgaccgttgatttcacccaggctagcaa--—-—-—--—--—-—-——-—-—--— : 986
H32 AY250014.1 @ & ————— oo oo tgaccgttgacttcacccaggttagcaa--—----—--—--—-——-—-—-—-- : 986
H37 AY250017.1 @ & ———— oo tgtctgtcacccttgataaagtgaacag--—------—---—-—-—-—-- 959
H41 AY250020.1 e e tgacggttgattacactgcaggtactgg----—--—--—--—---—-—-—--— : 953
H9 AY249994.1 : attcttgcaggtggtgcatttgcggctaaggtaagtattgagggaggcgctgctacagacattttggtagcaagtaatggaaacataacagcggctgatg @ 1102
H36 EF392693.1 e e ccaaaattgcaattgctggtagtactgacggcac----—-—--—-—-—-- : 962
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H36_EF392693.1 e

* 1420 * 1440 * 1460 * 1480 * 1500
H21 ATHLO01000060.1: ————————— oo o o -
H8 AJ865465.1 I T -
H40 AJ884568.1 I T -
H11 AY337465.1 D T
H27 AM231154.2 D T -
H2 ATHAOI0000Z23.1 1 —-———m—m i m oo o oo - :
H16 AY337475.1 I gggaam T T T T o aaaacctagatgtccaccaa
H3 AB128916.1 : cggta----------- - - - - - - - ="="="\="="="\—"—""\"—""\"—"—"\—"\—" "\ "\~ ~"—~"¥ """ ————— aaaaccttgaaattaagcag
H54 AB128918.1 Tt T ittt e
H53 AB128917.1 e ttta---—----—--—-——--
H47 EF392694.1 D T -
H35 EF392692.1 I T tggcgaagtaacctac
H43 AIGA(01000038.1: ——-——-————— -~~~ - tgcagcaggtgctgacacg :
H17 CpP002291.1 I T - tggtgttact
H5 AY249990.1 D T -
H56 AY250029.1 D T -
H42 AY250021 .1 @ 1 —om oo -
H29 AY250012.1 @ 1 —o oo
H38 AY250018.1 @ 1 —o oo oo
H33 AY250015.1 @ 1 oo oo
H39 AY250010.1 @ 1 —-m oo oo
H52 AY250028.1 D T T -
H4 AJ536600.1 D T
H25 AGSG01000116.1: ——=————————— -~~~ -
H10 AY249995.1 D T
H24 AY250006.1 I T - aacagccggtatcagcact
H48 AY250025.1 I T - ttccgcaactgccaacctt
H1 AB028471.1 B e tgctgcaactgctaacgca
H12 AY337471.1 e e tgctgcaactgctaacgcea
H51 AY250027 .1 @ 1 oo oo ctggtgtcatcgctgctget
H45 AY250023.1 & —————— -~ "o —————— ttct
H49 AY250026.1 @ @ ————- " - T - T T - tggtggc
H23 AB028476.1 I T tgatcct
H7 AY337468.1 D T - tagctccgttaatccctggt
H6 AY249991.1 D T -
H18 AY250001.1 D T T
H34 AY250016.1 = & —==——— =~ "o T T ————— tact
Hl4 AY2490098.1 @ 1 —om oo
H1S AY249900.1 @ & —om oo - ctaacggtaat
H20 AY250003.1 @ & —o oo oo atgctggtactgaaggtacg
H31 AY250013.1 @ 1 ———————— - " " m oo aacaaaaactgctggggct
H28 AY250010.1 = : ——————-—- " "o tgctactacttctggtgca



H46 AY250024 .1 @ 1 oo oo - aggtactcaatcaggtgca
H44 AB269770.1 @ 1 —om oo oo - tgctggtcagagtggtgca
H1S9 AY250002.1 ggtgggagcgctgggcgtaa———— =~ - - T - T oo oo cggcagttgataataccacg
H55 AB269771.1 agaagctaccgctactacta---------------—-—-—-—-—-—-— - ————— ctgcagtagccaacaccact
H26 AY250008.1 @ 1 —o— oo oo tacc
H30 AY250011.1 @ & —o oo oo oo aaaa
H32 AY250014.1 @ & oo oo oo caat
H37 AY250017.1 @ 1 ——— - m oo cact
H41 AY250020.1 L c
H9 AY249994.1 : ggatgctaccttaaccgtaacttcaggtaccggccagaacactgtttatagcacaacaggaagtggcgctcagttcaccagtttagcaaaagtagacaca :
H36 EF392693.1 e taccgcaggcaag
* 1520 * 1540 * 1560 * 1580 * 1600
H21l ATHLO1000060.]: ——————— oo oo oo o o
H8 AJ865465.1 e e
H40 AJ884568.1 e
H11 AY337465.1 e e
H27 AM231154.2 D e e
H2 ATHA01000023.1 : -—-=—-——-—————————————————————————————— ctctttaagttagaagacgc-—————=--—-—-——- caatggcaaagatactggttcatttgcgt
H16 AY337475.1 : gtacaagatacccaagggaatcctgtacctaattcatttgctgctaaaacatcagacgge————-—-—-———=—=——"——"—"—————"—"—"—"————"—(—(—(—~———(—(—(———
H3 AB128916.1 : gttctggacgctgatggtaagcctaaagcaggtgcttttgcagctcaaaccgctgatggt--———--------"-""-"-"-"-""-"-"-"-"-""""-"-"-"-""-"-"-"-"-~"—"————
H54 AB128918.1 I e ttagtgaaaatgacctacac-———-—---—-———-- cgatagcaacggtaaaaaagtcgaaggcg
H53 AB128917.1 e
H47 EF392694.1 e e
H35 EF392692.1 : gattccggaacagcggctgeccttggtgetgogt------———-——-----------"-""-"""""""""""""
H43 AIGA01000038.1: agtggcctgaaa-—--—--—-—-—-——-———-—-——-———-—-—- ctggttcaactgtccaacac-——————-——-——- ggattccgcaggtaaagtgaccaacgtgg :
H17 CpP002291.1 : ggttctgttgag--——-—-——-------"---"-"-"-"----—- ttggttaaactcacttcaac-—————---—---- tgattctgcaggcaatgctactgatgcag
H5 AY249990.1 I e tatgtaacattccaaggtaa-———--—--—----- aaactacgctacaacg---——————--——-—
H56 AY250029.1 Rttt tatgtaacattccagggtaa—-————-—-—-——--- aaactacgctacaacg-——---—————-----
H42 AY250021.1 = : ———-—————-— o ttcgctaccgttcagggtaa————---——--- gaattatgaaattacagat-—-————------
H29 AY250012.1 = : ———————— - m oo tttgttaccgtgcaggggaa—-———-----—-—--- aaactatgttgctaat----——————----
H38 AY250018.1 W 1 ————————— oo ttcgtgtctgtccaaggtaa————---——--- aagctttggcattgatgac--—-————----
H33 AY250015.1 = 1 ——————-———m oo tatgtcaccgtacagggaca-———---—-—-—-—-—-- aaacttcaaagctgatgct-—-————-----
H39 AY250019.1  : ———————— - — tacgtaaccattcagggtaa-————--—-——---- aaactatcaggctggtgcgaccggtgtt-
H52 AY250028.1 I e tatgttactattcaaggcaa-————--—-—---- agattaccttgctggtgcagacggtaag-
H4 AJ536600.1 e e e e e e
H25 AGSGOI1000116.]: ——m—m oo oo oo oo o
H10 AY249995.1 bbb cttgtcgtgtataaagataa—--—--—-------- aagcggcaatgat--------—-—-—----
H24 AY250006.1 : ggtgcttct-----—----------—————————————— ctcgttaaacttcaggatga—--—---------- gaaaggcaatgatactgctacttatgcaa
H48 AY250025.1 : ggtgctgttage-----------——————————-——-——-—- ttagtaaaactgcaggattc——-—---------- caagggtaatgataccgatacatatgcgc
H1 AB028471.1 ¢ ggggtatcgttcactgatacagctagcaaagaaaccgttttaaataaagtggctacagctaaacaaggcacagcagttgcagctaacggtgatacatceg
H12 AY337471.1 : ggggtatcgttcactgatacagctagcaaagaaaccgttttaaataaagtggctacagctaaacaaggcaaagcagctgcagctgacggtgatacatccg
H51 AY250027.1 ggtgtaacttatacagccactgtttctaaagatgtcattctggcacaactgcaatctgcaagtcaggcagcagcaaccgctaccgacggtgatactgteg
H45 AY250023.1 ggcgtaacctacaccaaaactgtaagcgctgatactgtactgagcacagtgcagagtge-—————-—----—-—-—- tgcaacggctaacacagcagttactggtg
H49 AY250026.1 ggcgttaaattcaaagacacggtgtcttctgacgcgecttttggctcaggttaaagecgga-—————----—-—"-"----"—"—"———-—-—— tagtactgctaataatg

1014
1029
1134
1125
960
990
990
963
954
1299
975



H23 AB028476.
H7 AY337468.1
H6 AY249991.1
H18 AY250001.
H34 AY250016.
H14 AY249998.
H15 AY249999.
H20 AY250003.
H31 _AY250013.
H28 AY250010.
H46 AY250024.
H44 AB269770.
H19 AY250002.
H55 AB269771.
H26 AY250008.
H30 AY250011.
H32 AY250014.
H37 AY250017.
H41 AY250020.
H9 AY249994.1
H36 EF392693.

H21 ATHL01000060.1:

H8 AJ865465.1
H40 AJ884568.
H11 AY337465.

1

PR R RRPRRRPRRERER R R R

1

1
1

H27 AM231154.2

H2 ATIHA01000023.1

gatgacgcttcagatgatgtactgggcaccatttcttactctaaatcagtaagcaagga—-————-——-—-—- tgttgttcttgctgatactaaagcaactggta
gggattacttatcaggctacagtgagtaaagatgtagtattgagcgaaaccaaagcggC—————————————————————————————— tgccgcgacat
————— tggtgcatcaatgtccattgataccaatacatttgcaaatgcagtaaaaaatga--------—--—--cacttatactgccactgtaggtgcta---
————— tggggtagatatttctgttgatgcttcaacgtttgctaacgccgttaaaaatga------—--—--—--gacttacactgcaactgttggtgtaact-
gtaaaaattgaaggtgctactgtttcagc-—-—-———————-——-— atctgcatttacgggcat---——————-——-— tgcatattccgccaacaccggtggga—--—-
—-—cactattacttattcagtaacaggtgcaaaagttgatcaggcagctttcgataaagc—-———-———-——-—- tgtatcaacctctggaaacgatgttgatt
attggtctgaccggtgttcgtatcagtgctgattctctgcagtcagcgactaaatctac—-—-————-——-—-——-—-- gggctttactgttggtactggcgctacag
attgctgttacaggcgctgtaattagttcagctgctctgcaatctgcaagcaaaacgac———————————-— tggtttcactgttggtacagtagacacag
attaatgtcacaggagcagtgatcagtgctgatgcacttctttccgeccagtaaagcgac———————————-— tgggtttacttctggcacttat-------
atcactgtagcaaatgcaagaatgagtgctgagtctcttcaatcggcaactaagtccac—-————-———-——-—-- aggattcacagttgatgttggagctactg
attacactgaaaaatgttcgtatcagtgctgatgctctgcagtctgctgcgaaaggtac————-—-———-—-—-—-- tgttatcaatgttgataatggtgctg---
attgtagttactggtgcccgaatcagcgctgaagctatgcagtctgctaccaaaacgac———————————— tggtttcacaactggcacaacgacagtag
gcagatgttgccgatatctctatctcagcttcgcaaatggcgagcateccttcaggataa—-———————--—--—- agatttcaccttaagtgatggtagtg---
gctgatgtttcaggggtaacaatctctgcgtctcaaatggcaagcattctgaaagacaa—-—————————--—- ggattttgcccttaatagtggaacta---
gttgatttcaaaggcgcgtctatttctgctgatgcaatggcatcaaccttaaataatgg—-———————————- ttcctatacagccaacgtaggtggta---
gtggatattaagggcgcaacggtatccgccgaagatatggacactgcgttaactgggca———————————— ggcttataccgtagctaacggcgcac——-—
gtggatattaagggcgcgacggtatccgccgaagatatgaacactgcgttaaccggtca———————————— ggcttataccgtagctaacggcgcac——-—
gtagatatcactggcgcatctatttcagccgctgcaatgactaatgagttgacaggtaa—-——————-—--—--—- ggcctataccgtagtaaatggtgcag---—
gcgaatattacaggtgcatccatttctgcagatgacatggccgcaaaactgagcggaaa——————————-—-— ggcgtacactgttgccaatggtgctg-—--—
gtcaatgtcaccaacgcacatgtcagtgccgaaggtatggcaaatctgacaaaaagcaa——————————————-— ttttaccattgatatgggcggtacag
atcagcgctactaatgtgaagattagtgctgaggatcttaaagctaaagcagatactgec———————————— gggttttactacgagtactggatttaca-
* 1620 * 1640 * 1660 * 1680 * 1700

H16_AY337475.1 & —-—- === - — oo acctacattgcagtaaatgtag-————-———————————————————
H3_AB128916.1 = & —-—-— - - - oo aagtctttagetgtcaatattg—————————————————————————
H54_AB128918.1 g-———————————————— ttacgcccttaaagttggtgatgactactatgca-gectgattatgaaagcactagca—————————————————————————
H53 AB128917.1 & —mmmmm oo oo
H47 EF392694.1 @ & ——m oo~
H35_EF392692.1 = : —————————-——--- oo oo attgaagttggtagcgcactta-————————————————————————
H43_AIGA01000038.1: g-----— ttacggcc-—-------- tgcagaatgacagcggcactatctttgeca-accgactacgatggcaccactg-——————————————————————— t
H17 _CP002291.1 g---——- ttatggtc-—-------- tgcaagcagccgatggcaaaatttacgect-acagattatgacggcaccaacg-———————————————————————~ c
H5 AY249990.1 1 —————mm - gtttcaacggcacttgatgata—————————————————————————
H56_AY250029.1 ¢ ————=——--- - oo oo oo oo gctccagcggegecttaatgatg-—————————————————————————
H42 AY250021.1 & —--— - - - — oo oo ggtgtaaaaaaccagtccactg-————————————————————————
H29 AY250012.1 & === = - ——m oo oo gactcattagtcaatgctaatg-————————————————————————
H38 AY250018.1 & —-—-— oo gccgecttgaagaataacactg———————————————————————— g
H33_AY250015.1 & —————-—— oo ggcgcgetggttaactccaaga—————————————————————————
H39 AY250019.1 = & === = ———m oo gacgttctggcgaacageggtg-——————=—=—————————————————
H52 AY250028.1 & —=—— = —m oo gatgcaattgaaaacggtggtg———————=—=—————————————————

1054
1057
1030
1047
1036
1021
1066
1090
1053
1096
1099
1117
1219
1210
1045
1075
1075
1048
1039
1384
1062

859
862
862
847
856
886
973
976
946

907
896
905
811
811
799
787
800
787
799
826



H4 AJ536600.1 o
H25 AGSGO1000116. 11 = oo mmm oo m oo oo o o

H10_AY249995.1 P gcttatatcattcagaccaaag-—-—-——————————————————————~
H24 AY250006.1 e tcaaagcacaagatggcagcctgtatgec—gecaacgttgatgaggetacog—————————————————————————
H48 AY250025.1 e ttaaagatacaaatggcaatctttacgct-gecggatgtgaatgaaactactg-————————————————————————
H1 AB028471.1 i caacaattacctataaatctggcgttcagacgtatcaggcggtatttgeccgcaggtgacggtactgctagecgcaaaatatgecgata-————- a
H12 AY337471.1  : —-——=—-- caacaattacctataaatctggcgttcagacgtatcaggcggtatttgeccgcaggtgacggtactgctagcgcaaaatatgeccgata-—-—-——- a
H51 AY250027.1  : -—--—-- caacgatcaactataaatctggtgtcatgatcggttccgctacctttaccaatggtaaaggtactgccgatggtatgacttctggtacaactcc
H45 AY250023.1  : —==———- cgacaattaagtataatacaggtattcagtctgcaacggcgtcctteggtggtgtgaatactaatggtg—————————————=————————————
H49 AY250026.1  : —-———-- taaaaatcacctttaacaatggtcctctgtcattcactgcatecgttccaaaatggtg-——————————————————————————————————— t
H23 AB028476.1 acacgacaacagttgatttcaactccggtatcatgacttcaaaggttagtttcgatgecaggtacatcaactg-———————————————————————————
H7_AY337468.1 i cttcaattacctttaattccggtgtactgagcaaaactattgggtttaccgegggtgaatccagtgatgetgega———————————————————
H6_AY249991.1 e agacttatagcgta-acaacaggttctgetgetgcag—————————————————————————
H18_AY250001.1 D e ttacctgcgacatatacagtcaataatggcactgetg-————————————————————————
H34 AY250016.1 = @ —————————m— oo atacttatgctgtt-gccgcaaataatactacaaatg--————————————-—-——————————
H14 AY249998.1  : —-—----—- teag-mmmmmm e e taccgcaggttatagec-gtcga---cggcgcaactggeg-—————=————————==———————————
H15_AY249999.1  : —-—----- gtetg-———————m o accgt---aggtactgatggta-—————————————————————————
H20 AY250003.1 W : ——————-—-—- - ctggttatatc-tctgt---aggtactgatgggagtgttcaggcat----—-—---- atga
H31 AY250013.1 = 1 ——— == accgt---aggtacagatggag-—-—-—-—-——-—-—————————————————~
H28 AY250010.1  : —-==-—- gtac-—————————————— cagcgcaggcgatatt-aaagt---tgatagtaaaggtatagtacaacaac—-———--———---——-
H46_AY250024.1 = @ ————————mm oo atgatatt-tctgt---tagtaaaaccggtg-————————————————————————
H44_AB269770-1 —————— Cm T T T T T T T T T T T T T T T e e agctaatactggca--—-——————————————————————
H19 AY250002.1 = @ —=————————————— oo atacttacaacgtg-accagcaatg-———————————————————————————
H55 AB269771.1 = 1 ——————mm oo ctcagtatgctgtc-accggcagtacaggtgccgtaa-—--cttacgatccagatacagatcce
H26_AY250008.1  : ————————— oo aggcttatgccgta-accge-—-——-—-------- tggeg=—————=—————mmmm
H30_AY250011.1 = : ——————————— - —m—m— oo agtcttttgacgtt-geccge---tggtggggcagtaa—————————————————————————
H32 AY250014.1 = : ——————————— - m—m - agtcttatgacgtt-geccge---tgatggtgcagtaa—————————————————————————
H37 AY250017.1 = & —=—-—————————m— oo aatcttacgctgta-gctac---taataacacagtaa———-—-—————————————————————
H41_AY250020.1 e agtcttatgacgtt-gectgcagttacgggggectgtaa—————————————————————————
H9_AY249994.1 S gtacagta---------"""""""""-————— acttacacagtttccaatgggg-————————————————————————
H36_EF392693.1 D T gtggctgctggtggtgatcaga————————————————————————~
* 1720 * 1740 * 1760 * 1780 * 1800
H21 ATHL01000060.1: --cgacactatctgatcttgatc------ tgaacgctgccaagaaaacaggaagcacgttagttgttaacggtgcaacttacgatgttagtgcagatggt
H8 AJ865465.1 : —-caacactctctgatctggatc-—----- ttaatgcagccaagaaaacaggtagcactttagttgtaaatggcgccacctacaatgtcagecgcagatggt
H40 AJ884568.1 : —-caacactctctgatctggatc-————-- taaatgctgccaagaaaacaggtagtactttagttgtaaatggcgccacctacaatgtcagtgcagatggt
H11 AY337465.1 : —-ccacactttccgatcttgatc—-——-—---- tcaatgcagctaagaaaacaggaagcacgttagttgttaacggtgcaacttacgatgttagtgcagatggt
H27 AM231154.2 : —-ctacagcatcggatctggact—-—----- taaataacgctaaaaaagtgggtagttctttagttgtaaatggcgctgattatgaagttagcgctgatggt
H2 ATHA01000023.1 : --gagcagtttccgttaaaacaa--------- tgtcttacactgatgctgacggtgtcaaacacgacaatgttaaagttgaactgggtggaagcgatgge
H16 AY337475.1 : —--atgccgctacaggtaacacgt-—-————--- ctgttattactgatcctaatggtaa--———----—-—--—--- ggcagttgaatgggcagtaaaaaatgat
H3 AB128916.1 : ——atggcaac---ggcaatactt-----—---- ctgttgtgaaagatgcagacggcaa—-—--—--—————--——-—-———~-— taatgtcgaatgggttgttgataaagac
H54 AB128918. —-—-aaaccgtgactgttcgtacaa-——————--- cttcctataaagatgttgatggagtaccacag---aagggtttaaataaaatcggtggcgcggacggt

H53 AB128917.
H47 FEF392694.
H35 EF392692.

e

951
954
954
939
948
975
1047
1047
1032
761
639
999



H43 AIGA01000038.1:

H17 CP002291.
H5 AY249990.1
H56 AY250029.
H42 AY250021.
H29 AY250012.
H38 AY250018.
H33 AY250015.
H39 AY250019.
H52 AY250028.
H4 AJ536600.1

H25 AGSG01000116.1:

H10 AY249995.
H24 AY250006.
H48 AY250025.
H1 AB028471.1
H12 AY337471.
H51 AY250027.
H45 AY250023.
H49 AY250026.
H23 AB028476.
H7 AY337468.1
H6 AY249991.1
H18 AY250001.
H34 AY250016.
H14 AY249998.
H15 AY249999.
H20 AY250003.
H31 AY250013.
H28 AY250010.
H46 AY250024.
H44 AB269770.
H19 AY250002.
H55 AB269771.
H26 AY250008.
H30 AY250011.
H32 AY250014.
H37 AY250017.
H41 AY250020.
H9 AY249994.1
H36 EF392693.

H21 ATHL01000060.1:

H8 AJ865465.1

1

e e

1
1
1

e

PR R RRPRRPRRRPRERBRR PR B R

1

gaccacgccgggcgcagagactg--------- tgacttacaaagatgcttccggtaa---cagcaccactgcggctgtcacactgggtggctctgatgge
aactgcattcactgctaaaactg-----—---- ctacttatactgatgcttctggtaatactcagac-—--ttcagcaatcactctgggcggcacagatggc
--atactgcggcaaaagcaacag--——------ ataataaagttgttgttg-------- - ——-----------—--—— -
--acactacggcaacagccacag-——------ cgaacaaagttgttgttg-------——-----"-----——--——— -
—--ctgcaccaaccgatattgcte——====————— - - - - -
--gcgctgctggcgctgcagcaa-—-—---- ctagagttacaattgatggtgatggtag-—-——---------="==-=-=-=-=----—--- ccttggagctaaccaggct
tgatgctaccgctactcaaccgg-——-—————-- gaacatctgggacaacagttgtcge------------———————————————— agcgtcaattcatct
--atgctgctggtagtcagaatg-—-—-——------ ttacttctgcaattggcg-———=-—-——==—"—"—=———"--———-—— - ———
--ttgcagctccaactacagctg-—-——------ ttgataccggtactctge-—=-——==-=-===="=—"—"—=—"————————— - ———
—--acgctgcaacaaatgaagaca------ caaaaatccaacttaccgatg--———-——"""""""""—————— - - - -

-—-atgtaacaactaatcaatcaactttcaatgccgctaatatcagtgatgctggtgt-----——-------------- - - — - — - ——

--gtaaagtcactgtcaaaaccg--—-—-—----- ccagctatactgatgctgacggcaaagcagtgaccgatgccgctgtaaaactgggtggtgacaatggce
-—-gtgctgtttctgttaaaacta-—————-- ttacctatactgactcttccggtgccgccagttctccaaccgecggtcaaactgggcggagatgatgge
tactgacgtttctaatgcaacag-—-——————- caacatacacagatgctgatggtga------—————————————————— aatgactacaattggttca
agctgacgtttctaatgcaacag-—————-—-- caacatacactgatgctgatggtga-----———————————————————— aatgactacaattggttca
agtcgtagctacaggtgctaaag-—-——-——----- ctgtatatgttgatggcaacaatga-----——-——-——-————————————-— actgacttccactgcatct
———————— ctggtaattcgaatg---------acacctatactgatgcagacaaaga---------------—--—---—-—--—-gctcaccacaaccgcatct
atctggctccgecggcatcgaatg-———————- cagcctacattgatagcgaaggcga-———————————————————————— actgacaactactgaatcc
———————————————————————————————— atacattcaaagatgcagatggtgc-----————----------------tatcaccaaaactaaagaa
———————————————————————————————— agtcttatgtggatgataaaggtgg-------------—-—-—-------—--tatcactaacgttgccgac
————————————————————————————— acaccgcttatatgagcaatggggottct---------------------- - - - - - - ----—-—-—-———-—cagt
————————————————————————————— catcagcgtatttagtcgatggaasaagt-------------------------------—-—-—--——-—--gagc
———————————————————————————————— gtttcctggcgggggatga------------------—-—-—-—-—-—-—--—--—-cCcttaacccaggatgctcaa
--ctgtaacaaaaggtgttgctc-——-——-—-—---- cggtttatattgataacaacggggc-———————————————————————— gttgaccacat--—---- ct
—-—aagtgactatcggcgggacta---ctgctcagtcctacaccagcaaagatggtte-—--———————-——-——-——————————— cctgactactg------ at
tgctgcgacttctggcaacaaag-———————— cttcttacaccaacactgacggtac-——————————"—"—"—"—————————— actgactactg------ at
--ttgttaaatctggtggcaatg----—-——-——--- acgtttataacaaagctgacgggac—-———————————————————— gggattaactactg-—-—-——--- ac
-—-acacaggtacaggttttgaag---—————- acgcttacaccaaagctgatggttec-———-——-—--—--""-"—""—"-——————— actgactaccg------ at
-—-tcgttactaccggaggtgecge-——————-—--—- ctacttatactgatgctgatggtaa------—————————————————— attaacgacaa------ cc
-—-aagttacaattggtggtaatc-—-—-—-—----- aagcttacactcagactgacggtac-—-—-—-—-——-——-——————————————— gttagctgcca-—-——--- ag
-—-ctgtcactatcaatggcaaag-———————- cagcaaacattgatgacagcggcgc———————————————————————— aatcacagaccaaaccagt
tgccgcgactggtgatattgttt-————-—---- ctgcttatgttgatgatgcaggtac---————————"—-———-—-———————— attgacaactgatgcaaac
--cagttcagacaggtggcgcag-—————-—--—- atgtgtataaagataccactggcgc-———————————————————————— actgacgactgaagatgac
--ccgctactacaggtggcgcta--——————-—-- ccgtaaatattggtgctgatggtga---—--———————————————————— actgacgactgcgaccaac
--ctgctactacaggtggagcga-———-——-——-—--—- ccgtaaatattggtgctgagggtga---—-—-——————————————————— actgacgactgcggccaac
—-—-aaacgactgctgatgctaaaa-———————- atgtttatgttgatgctagtggtaa------------- - - - —————-——— attaactactgatgacaaa
—-—-caactacagcaggtaattcac-——————-—-- ctgtgtatgccgatgcagacggtaa--—-————————————————————— attaacgacgagtgccagt
-—-atgtgaaagctgctgcaaatg------ ctgatgtttatgtcgaagatggtge-—-————-—---"-"""""""""""—"—"—"—-———— actttcagccaatgctaca
—-—-aagcaacccttaacggttectg-—————--- aggcatacgttaaaggcgatggatt------———-—-——-—--—-—-——-——-———————————— tactatcgac
* 1820 * 1840 * 1860 * 1880 * 1900
aaaacgataaCg-—————"— " " T - oo agactgcttctggta---——————-——-—---——-

aaaacggtaact-————---m - oo atactactcctggtg-—---===-=-—-—---
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993
850
850
820
855
863
826
838
868

806

951

960
1218
1218
1248
1131
1125
1170
1176
1098
1116
1110
1119
1155
1197
1134
1206
1185
1191
1308
1335
1134
1173
1173
1146
1140
1479
1140



H40 AJ884568.
H11 AY337465.
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H2 ATHA01000023.1

H16 AY337475.
H3 AB128916.1
HS54 AB128918.
H53 AB128917.
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H35 EF392692.
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H17_CP002291.
H5 AY249990.1
H56 AY250029.
H42 AY250021.
H29 AY250012.
H38 AY250018.
H33 AY250015.
H39 AY250019.
H52 AY250028.
H4 AJ536600.1

H25 AGSG01000116.1:

H10 AY249995.
H24 AY250006.
H48 AY250025.
H1 AB028471.1
H12 AY337471.
H51 AY250027.
H45 AY250023.
H49 AY250026.
H23 AB028476.
H7 AY337468.1
H6 AY249991.1
H18 AY250001.
H34 AY250016.
H14 AY249998.
H15 AY249999.
H20 AY250003.
H31 AY250013.
H28 AY250010.
H46 AY250024.
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H55 AB269771.
H26 AY250008.
H30 AY250011.
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aaaacggtaact-————--mm oo e atactactcctggtg---—-———————————-
daaacgataacg-——— T T T agactgcttctggta---———-—————————-
aagacagtaact-------————----——----——— ggcttg-———————————
aaaaccgaagtt————-------m oo taactgcaaccgatg-—--——--——————————
ggttctge——----- acaggcaattatgcgtgaagat-————————=————=—————————— ataaggtttatacag--------————-———-
ggtgcagc-———---- taagactgttgtacgtaaagat-----————=---———————————————————— acaaaatatacggcg--—--——-————————-
aaaaccgaaaCa-——~"~" T TTT T T T T T T T T T T T T T T oo oo oo oo taaccataggtgaaa------—-----—-—---
B = L e tfgatatgtggttgaaa---———----—-=------
————————————————————————————————————————————————————————————————————— gcgatttaactaaaa-——----——-------
12 L O gttatgtaattaaag-—-—-------------
aaaaccaatctg-——==-mm oo ttaccgccgctgacg-———————————————
aaaactgagctg--—-—————————--————-—————————————— gtaactctt---————----—-———- gaagtggtgctaacg---—-——-——-——-—-——-
aflaflttga-———————=—— =
gllgtacgg-—————mmm e e e e e e e e e e e
———————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————— tttat-------
acaaccgaaattg-———=———--—--m oo ttfitcgatgctgegtcag-—————————————-—
8888Cagaagtg-—== =TT T T oo tcgatattgatggtaaaacatacg------
: tacaccac------ gaagtattcaatcgatgctaacaacggcaaggtaactgttgattct-—--—------ gaactggtacgggta--——-—-—-—-—————-———-
: tacaccac------ gaagtattcaatcgatgctaacaacggcaaggtaactgttgattct-———-—----- gaactggtacgggta--—-———-—————————-
tacgatac------ gacttactctgtcaacgcagatacaggcgcagtaaaagtggtatca----——-—--- gtactggtactggta----------—-———-
tacactat-—----- caactacaacgtcgataaggataccggtacagtaactgtagcttcaaatg---gcgcaggtgcaactggta----————=-—-—-——--—-—-
tacaacac------ aaattattccgtagacaaagacacgggggctgtaagtgttacaggg-——--—--—---- ggagcggtacgggta-—-—————————————
tacaccac-—----- ttcttatgctgtaaataaagatactggtgaagttaccgttgctgattatgectgcecgetagatagecgeccgataaggctgttgatgata
tatacagt------ ctcttacagcgttaacaaggataacggctctgtgactgttgecgggtatgettecagcgactgataccaataaag-——--——-------
gatactccgcc---aacttactatgcacaagctgat-——---—-——"""""—"—"""-""-————————————— gaagtatcacaacta----—---————--————-
aaaactcctgc---cgagtattttgctcaagctgat------———---—--------------——————— gcactattactagtg--——--——-—-————————-
actgttte-———--—-- aacctactactcgcaagccgat—————————=——————————————————————— gcacggtcacgaata-—————————————-
gatactgt------ agatttttatctacaggatgat---—————-----"-"-""-""-""-"—-—-——————— gttcagtgactaacg---—----------—~-
aacaccac-—-—-—-- taaactgtatctgcagaaagat-—-—-——----"--—-——————————————————— gctctgtaaccaacg-——————————————
aacaccac—————- taaactgtatctgcagaaagat-------————————------------——————— gctctgtaaccaacg--—————————————-—
aataccac------ aaaatattatttacaagatgac——---——"""""—""——————————————————— ggtctgtaactaatg-—-———-—-————-————-
aatacaac-—----- caatctgtttttgcaaaaagac—————————=——==—————————"————"———————— gaactgtgaccaatg-—————————————-
aacaccgt-————--- tgattatttcctgcaaactgat-———-——---=----"=-"=—"—"—""—"—"-"-"-"---——--—-——— gcagcgtaaccaatg-——————————————-
aatgaaac-—----- tgagattttcctgcagaaagac————————————————————————————————— gctccattactaaca-—-------------
aaagttgt------ caattatttcgctcatactaac-—-——-———-—-—-—---"-"-""""""""""--------———— gtagcgtgactaacg-—————-————————-
aaaactgt------ aaaatattatgcccacactaat-—-—-—-——----""""""""""-"-"-"--- - ———— gtagcgtcacgaacg-——————————————
gaaaccgttaccgcgacctactacggttttgectgat---—————------"-"-"-"-"-"-"""-"-"--------—— gtaaagtttctgacg--—————————————-

aagactgtcacagaaacttatcacgaatttgctaac-—-——=-=-=-——=-=-—————————————————————— gcaatattctggatg-——----——=-=-——--



H32 AY250014.1 aagactgtcacagaaacttatcacgaatttgctaac-—-—————-------""""""""""""-"—"—"—"—-—-—— gcaatattctggatg---————--—-———-- 1225
H37 AY250017.1 gccactgttacagaaacttatcatgaatttgcgaat----———-—------"--"""""""-"-""-"—-"-"-"-—-——— gcaatatctatgatg---—————---—----- 1198
H41 AY250020.1 aatacggttactcagacttatcacgagtttgctaat----------—-——— - ——————— gtaacatttatgatg----———--—-———-- 1192
H9 AY249994.1 aaagatgt------ aacctactttgaacaaaaaaat-----——————--—————--—————————————— gggctattaccaaca----———————-————-— 1525
H36 EF392693.1 aacactgc—-—----- aaaatattacgtgcaagaagac—-—-—-—-————————————————————————————— gtgctatcaccaacg--————————————- 1186
g
* 1920 * 1940 * 1960 * 1980 * 2000
H21 ATHL01000060.1: ---acaataaagtcatgtatctgagcaaatcagaaggtggtagcccgattctggtaaacgaagatgdagcaaaatcgttgcaatctiidcaccasceeg 1076
H8 AJ865465.1 ---cccctaaagtgatgtatctgagcaaatcagaaggtggtagcccgattctggtaaacgaagatgeagcaaaatcgttgcaatcecteiccaccasiceelg 1079
H40 AJ884568.1 -—-—-cccctaaagtgatgtatctgagcaaatcagaaggtggtagcccgattctggtaaacgaagatgeagcgaaatcgttgcaatcteidcaccasicleeg 1079
H11 AY337465.1 —-—-—acaataaagtcatgtatctgagcaaatcagaaggtggtagcccgattctggtaaacgaagatgeagcaaaatcgttgcaatcteidcaccasicleeg 1064
H27 AM231154.2  : -—----- gcaaaactatgtatctgagcaaatcagaaggtggtagcccgattctggtaaaagaagatgeagcaaaatcgttgcaatctietaccakceeg 1061
H2 ATIHA(01000023.1 --—-gcaaaactt------ acagtgttagtgatttacaaggtaagagcctgaaaactgattctattgeagcaatttctacgcagaaal cagaagttectt 1094
H16 AY337475.1 --—-ccaatatcacg--—---- aataagacggcaaccaaaggtgctga--———----- actcagtgcctldagatttgaaagccttagcaltidcacaalitecat] 1175
H3 AB128916.1 --—-cttcagtaacagggtttggtgggactccaactgttaacgttgatacaaccgcaattgatgcttietgagttaaaaggcatgacasictgctasigeda 1190
H54 AB128918.1 --—aaacttatg------ ccgctgataaattaaaagatcatgacttcagtaaacaagctaccttaggtgaagaagcaacaacaactiictgtaalkicecat 1151
H53 AB128917.1 ---acgctgatg-—----- gcacttttaaccgtgctaacgtcgattcaaaaacgggtgttgtttctgtaggaactaaaatttccacatgeccctgeatgttt 872
H47 EF392694.1 Cm—— = — T caaagttgtagatgaagatgcaacagcagcaaccaaal ctagtagsceett 707
H35 EF392692.1 --—-gcactgctg-—-—---- ataataaagaagtactgttcgaagcaaaagttgctgctgatggcaaagtgactaagggtgatcaactticagcagttecc 1109
H43 AIGA(01000038.1: ---gcaaaacgt--—---- acggtgcgactgcactgaatggtgctgatctgtccgatcctaataacaldcgttaaatctgttgcagacklacgectallacegt 1103
H17 CpP002291.1 ---cgaagactt------ atactgcctctgatttggacggtgcagatctccatgacccggecgaataetgtcaagectattgectgatiactcaakaeeg 1121
H5 AY249990.1 = @ ——-—--—-—mm oo aattatcaacagcaaaaccgactgeacagttctcaggggecttcettigdtgetg-itieca 908
H56 AY250029.1 = 1 ——=—-—-mmm oo aattatctacagcaactccgactgegcagttctcaggggettettigtgetg=iticca 908
H42 AY250021.1 = : ——————————— agaccattgatctggatacggctgatgaatttactggggcttecceidtgectg:itieea 878
H29 AY250012.1 ---acttagcc-—-————————————————— - —————— aaaatggtgctactgctgcaacatisagagttcgctggtgcttcasiccaacg:itieea 929
H38 AY250018.1 --—-gcaaaaactc-——————-———————————————————— tgtagacgctgatgtaacggcttccaletgaattcacaggtgcttcakiecaacgtteca 941
H33 AY250015.1 W 1 ——=—-—-——m oo atattgctaataaagcgaatgctaacatttacactggaacctcttigtgcag=iteca 884
H39 AY250019.1 W : ————-—-—-mm oo aactgagcggtactggtgcaactalftgagctgaaaggtactgcasisgtcagasiceca 896
H52 AY250028.1  : —————————-———————— - aactcgatgttgatggttctgtaaaaacagcggcaacageaacattttctggtactgcalk ecaacg:=teeg 941
H4 AJ536600.1 I T gtaactgttggtgcageggaagtggcgggagccgcteidagecgsteegt 647
H25 AGSG01000116.1: ——-——————————— -~ gtaactgttggtgcaacsggaagtggcgggagccgctzidagecgeslacegt 647
H10 AY249995.1 = 1 ——-—-—m oo oo ctattggtgcatctacaaccgcgccaagcaatttazicagetazicesg 860
H24 AY250006.1 --—-gtaaaacttacgatgctggtgcactgcaaaacgttgatctctccagtgcaaccaacacggtaalllcgcaatcccgaacggtaaacsiclcacgtcetieieg 1079
H48 AY250025.1 --—attctgccgatttaaatggcggtaatctgcaaacaggtttgactgctggtggtgaggctctgallltgectgttgcaaatggtaaasiccacgg:iticeg 1094
H1 AB028471.1 --—aatatgcgccgaaagtcggggctgaagtatatgttagtgctaatggtactttaacaacagatgeaactagcgaaggcacagtasicaaaage:tecsa 1385
H12 AY337471.1 --—aatatgcgccgaaagtaggggctgaagtatatgttagtgctaatggtactttaacaacagatgeaactagcgaaggcacagtasiclaaaag:iticea 1385
H51 AY250027.1 -—--aatttgaagctgttgctggtgcggatgcttatgtaagcaaagatggcaaattaacgacagaaaecaccagtgcaggcactgcas-iecaaage:tedtt] 1415
H45 AY250023.1 --—aatttgcagctactgttggggcacaggcttatgttaactctacaggcaaactgaccactgaaalscaccagtgcaggcactgcasiccaaag:-tieet 1304
H49 AY250026.1 --—aatacgccgcaaacgtgggtgctcaggcttatgtaggtgcagatggtaaattaaccacgaatastactagtaccggctctgeasiccaaag:iticea 1292
H23 AB028476.1 ctaaatataaaccgactatcggcgcgacagttaacctgaattctgcaggtaaattgaccactgataldcaccagtgcaggcacagcasiscaaags-tieet 1364
H7 AY337468.1 --—attatgctccagcaattggtactgctgtaaatgtgaactccgcgggtaaaatcactactgagastaccagtgctggttctgecasziegaccasiceelg 1355
H6 AY249991.1 ---ctgaggatgcggctgccggtaaactggtctacaaaggttccgatggtaagttaacaacggatacgactagcaaagcagaatcalk datcagkttiecg 1244
H18 AY250001.1 ---gtgaaaatgcggctaccagtaaagctatctatgtaagtgccaatggtaacttaacgactaatalfaactagtgaatctgaagct:zetaccatceedg 1262
H34 AY250016.1 -—-—-gCcg-———————————— caggcaaagaaatctataaagacgctgatggtgtctacagcacaga------ gaataaaacatcgaagkicgtccgeitecat 1235
H14 AY249998.1 -—-—-gca-—————-—————- gcggtaaggcagtttataaagatgctgacggtaaattgacgacagatgetgaaactaaagctgcaacc:ecgccg=tesc 1250



H15 AY249999.
H20 AY250003.
H31 AY250013.
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---gtt--—————-——-- caggtaaagcggtctatgtagaagcggatggtgatttcactaccgacyg
--—-gtt--————-——-—--—-- caggtaaagcggtctatgtagaagcggatggtgatttcactaccgacyg
---gtt--——-———-—-—------ ctggtaaagctgtgtatgctgatgcaacaggaaaactaactactgacg
---gtt--——-———-—------- caggtaaagcagtctatgtttcagcggatggtaattttactactgacg
---gtt--————-———--—-- ctggtaaaggggtttacaccgatgcagctggtaaattcactaccgacyg
-—-—att---—————-———- ccggtaaggctgtatatgtacaggaagatgggaaattcaccacagatg
--—ata--———————-—- caggctccactatttatgcgacagaagatggtagcctgaccaccgatg
-——aca-———————————-— gtggttcagctatttacgcaactgaagcgggcaaattgactactgaag
---gtg--——-—-—-—----—- aaggttctactgtctataaagctgctgatggttccatcactaaagatg
--—atg--——————-——-—- acggcgcggctctgtacaaagcggctgacggttctctgaccactgaag
--—atg--———————-——-—- acggcgcggctctgtataaagcggctgacggctctctgaccactgaag
--—ata--———————-—- aaggcgctgctgtttatgcggcggcggatggttctctgactacagaaa
-——aca-———————————-— aaggctcgtcactgtataaagctgcagatggctctctgacttctgaag
--—gca-——————————-— ccggtggtaccatctatgaaacagctgatggtaagttaacaacagaag

--—-gtt-—-————————-—-- ctggtaaggttgcttataaagacgcagatggtaaaattactactgatg

*

cgaaacta
cgaaacta
cgaaacta
cgaaacta
cgaaaccy]
ggctgctal
atccaaat
ggaaaaat
ggatgcaa
agcaacta
atcaaaaa
taaaagta
ggctgccc
ggcggcetce
ggcacttt
ggcacttt
ggcacttt
gactctgg
gactctgg
ggctctgcg
ggcactat
ggcacttt
aaaagcac
aaaagcac
taaggctg
ggctgccc
gaaagcgc
gaaagctc

* 2040 * 20
ggctaaag tc tga
ggctaaagq tc tga
ggctaaag tc tga
ggctaaag tc tga
ggctaaag tc tga
gtctcaggpteglctcg taa
ggcaaaag g rgelejcagt
agctaaag g g™ecagc
agcgcagg@tieglctcc aga
gaagattopteglctctcaaleletagc
Ctctgatgpteglt tcacictideicc ¢tga
ttcccaagpgegEltc a s - cldetagc
tgcgatygg a c
cgcttctg a t
tgcacaggq ct C
tgcacaggq ct C
tgcacagg ct C
cgcatctg a t
cgcatctg a t
cgcatctg a t
cgcttctg a t
ctcgcaadg ct C
cgctaaag a c
cgctaaag a c
tgcatctg a t
cagccaga a C
cgcatctg a t
cagctcca a a

60

tgcaaccaaagccgcaacce:ecaccge:teecqg
tgcaaccaaagccgcaacce:ecaccg:tecqg
tgaaactaaagccgaaacce:ecgccg=tesc
tgaaactaaagctgcaacc:ecgccg-teda
tgcaaccaaagccgcaacce:ecaccge:teeqg
agcaactaaagcagcaacceetgctgeiceda
agcaaccaaagccgaaacceiecgccgestesc
gtctacagctgctgaaact:dcgctascleca
gactaccaagtctgaagcas dcactgeclect
tactggtaaatccgaagtg:iecacgg:teeqg
tacaggtaaatctgaagcg:iecacgg=teecqg
tacaagtaaatcagaagct:zicagctazicedg
taaagggaaatctgaagcacsiecgccg:=tesc
tactactgcatccagttcceecgeccg:=tacc
taaaactgaaacagcaaagk caaccg-tecta
ac a cc cT
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gaaagctg
ggctgccc
ggctgccg
aaatgcgc
ggctgccc
tgctgccc
ggcagctc
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H38 AY250018.1 gaalefed 1109
H33 AY250015.1 cgaafefeld| 1052
H39 AY250019.1 gaalefed 1064
H52 AY250028.1 gaafefed 1109
H4 AJ536600.1 : gaafefelg 815
H25 AGSG01000116.1: gaafefelg 815
H10 AY249995.1 gaafefeld] 1028
H24 AY250006.1 gaalefed 1247
H48 AY250025.1 gaafefed 1262
H1 AB028471.1 gaafefelg 1553
H12 AY337471.1 cgaafefeld 1553
H51 AY250027.1 gaalefeld| 1583
H45 AY250023.1 cgaalefeldi 1472
H49 AY250026.1 gaalefed 1460
H23 AB028476.1 cgaalefeq 1532
H7 AY337468.1 cgaalefelq 1523
H6 AY249991.1 gaalefelg 1412
H18 AY250001.1 gaalefed 1430
H34 AY250016.1 cgaalefelq 1403
H14 AY249998.1 gaalefeld| 1418
H15 AY249999.1 gaalefeld| 1454
H20 AY250003.1 gaalefed 1496
H31 AY250013.1 cgaalefelg 1433
H28 AY250010.1 gaalefed 1505
H46 AY250024.1 cgaalefed 1484
H44 AB269770.1 gaalefed 1490
H19 AY250002.1 gaalefed 1607
H55 AB269771.1 gaalefed 1634
H26 AY250008.1 gaalefed 1439
H30 AY250011.1 gaalefed 1478
H32 AY250014.1 cgaalefed 1478
H37 AY250017.1 t gaalefed 1451
H41 AY250020.1 gaalefed 1445
H9 AY249994.1 cgaafefelg 1778
H36 EF392693.1 te ale” t cclefela 1439

ACc A cAAccTgtCt GC C cCGtATt A GA gC GACTA GCgACcGAAGTgTC AA

Supplementary materials Figure 1. Comparative analysis of sequences of fliC genes and its homologs (in total 53 sequences) coding for 53 different serotypes of H-antigen (E.
coli flagellin). The reference sequences were previously selected and deposited by Joensen et al., 2015 [17]. The sequences of the universal primers: FLIC1: 5'-GGT-CAG-GCG-
ATT-GCT-AAC-CG-3" and FLIC2: 5'-TTG-GAC-ACT-TCG-GTC-GCA-TAG-TC-3" are marked with yellow.
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Supplementary materials Figure 2. Differentiation of sequences of fliC genes and its homologs (in total 53 sequences) coding for 53 different serotypes of H-antigen (E. coli

flagellin) with proposed RFLP-PCR Rsal method. The reference sequences were previously selected and deposited by Joensen et al., 2015 [17].



H4 AJ53660
H25 AGSGO1
H1 AB02847
H12 AY3374

H4 AJ53660
H25 AGSGO1
H1 _AB02847
H12 AY3374

H4 AJ53660
H25 AGSGO1
H1 AB02847
H12 AY3374

H4 AJ53660
H25 AGSGO1
H1 AB02847
H12 AY3374

H4 AJ53660
H25 AGSGO1
H1 AB02847
H12 AY3374

H4 AJ53660
H25 AGSGO1
H1 AB02847
H12 AY3374

H4 AJ53660
H25 AGSGO1
H1 AB02847

GCGCGCTGTC GA AT AACAACAACTT CAGCGTAT CGTGAaCTGAC GTTCAGGC TCTACCGG AC AACTCtGATTC GA CTG TC ATTCA

* 220 * 240 * 260 * 280 * 300
ggacgaaatcaaatcccgtctpgapgaaattgaccg@gtatc@gg@cagacccagttcaacgg@gtgaacgtectg@c@aaaglacgelttc@atgaaeatt
ggacgaaatcaaatcccgtctpgapgaaattgaccg@gtatc@gg@cagacccagttcaacgg@gtgaacgtectg@c@aaaglacgelttc@atgaagatt
ggacgaaatcaaatcccgtctiegaldgaaattgaccgegtatc@gg@cagacccagttcaacggedgtgaacgtelctajcElaaaeacaittc@atgaaklatt
ggacgaaatcaaatcccgtctpgadgaaattgaccgegtatc@gg@cagacccagttcaacggdgtgaacgtelctajc@aaaeacat tcBlatgaaglatt]

GGACGAAATCAAATCCCGTCT GA GAAATTGACCG GTATCtGGtCAGACCCAGTTCAACGG GTGAACGT CTG CgAAA ACG TTCgATGAA ATT

* 320 * 340 * 360 * 380 * 400
cagglt tggtgceaa@gaEElc cagaciejat calefela t t glefeldt glelaElela a a tlelga CElsjBE elelo Cluie t BRI C t gaaElggElt t tafeic gt giselelq glersiseClelofy
caglt tggtgceaa@gaEElc cagaciejat calefela t t glefeldt glelaElela a a tlelga CElsjBE elelo Cluie t BRI C t gaaElggElt t tafec gt giselelq glelsiseclelofy

caggejttggtgcfejaaldgaldefejc cagacpat cafeda t t gEidet gElafkela aa tga cueiEerElsa Clefel t glefefeic t gaaggt t t aBlc gt gEEEg gjsisele Clegst-]
caggejttggtgcfejaa@galdefejc cagacpat cafelela t t gEidet gElaflelaaa tgga ciseEleflsa Clefel t glefefeiC t gaadggt t t aElc gt gEEEg gjsisele o legst-]

CAG TTGGTGC AAtGA  CCAGAC ATCA ATTG TG A AAAT GAC t AC TG CTGAA GG TTTA CGTG GG G

* 420 * 440 * * 480 * 500
—-—gatttleElgcgcgefdelaaactgklcggctectga-—--tggtaleElefeal-— - - - - - - - ———-———-—————— - —— - —— -~ —————
—-—gatttleElgcgcgefdelaaactgklcggctejctga-—--tggtaleLlefeal-— - - - - - - - ———-————————— - —— - —— -~ —————
cgatagclekElataaafsfelsigcgaccklttagcllacct---gacagleslefegBlaaatggatgctgca-—————-——-——-——-——-—————————————————————————
cgatagcleElataaapfddeigcgaccelt tagclacct———-gacagleelefeioklaaatggatgctgca-——————————————————————————————————————

CA GCG A G

* 520 * 540 * 560 * 580 * 600
————————————————————————————————————————————————————— |8t gleadefel t gleig OBIL[e T caa———ggae|ci@gggggtEERICElaetc———
————————————————————————————————————————————————————— ¥t gfeadefelt gleiggElteIt caa——-—-ggaeic@gggggtEEEIcElaetc———
————————————— actaatactata------actacaacaaataatgcgc—-—--pgafeadefsla tela afplgeic - ct ——————deja@caact gEEBIgBItlegt ———
————————————— actaatactata------actacaacaaataatgcgc—---pgaledefea t[gaatlgejcgct ——————|dejapcaac t gEEEIgEI gt ———

T CIGC C A G c TG T AAA A G

* 620 * 640 * 660 * 680 * 700
agltttac--——————-—--- MegelCtt—————————— -
agltttac------——-——-- Mepect t —————-——--———"—— -
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100
100

200
200
200
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300
300
300
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399
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400
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442
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459
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483
528
528

496
496
583



H12 AY3374

H4 AJ53660
H25 AGSGO1
H1 AB02847
H12 AY3374

H4 AJ53660
H25 AGSGO1
H1 AB02847
H12 AY3374

H4 AJ53660
H25 AGSGO1
H1 AB02847
H12 AY3374

H4 AJ53660
H25 AGSGO1
H1 AB02847
H12 AY3374

H4 AJ53660
H25 AGSGO1
H1 AB02847
H12 AY3374

H4 AJ53660
H25 AGSGO1
H1 AB02847
H12 AY3374

A TGT

* 720 * 740 * 760 * 780 * 800
atgcatctgctggtaacttcte---———--—-----"--"-"-""""--"--——- attcagtaatgtatcgaataatacttcagcaaaag-—-————————-—— cagg
atgcatcagctggtaacttcte----------------—--—-——————— attcagtaatgtatcgaataatacttcagaaaaag-----—-—-——-——---—- cagg

* 820 * 840 * 860 * 880 * 900
——————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————— acactfeacglcldgcgtce
——————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————— acactleacglcldgcgtcle
tgatgtagcagctagccttctccecgeccggectgggcaa-—--actgctagtggtgtttacaaagcagcaageg--——-——-——-—--—--- gtgaaletgEla@t ttgage
tgatgtagcagctagccttcteccecgecggectgggcaa-—-—actgctagtggtgtttataaagcagcaagecg-———————————-— gtgaajtgBlal@t ttgale

G AC T

* 920 * 940 * 960 * 980 * 1000
aacagpaeteeElatapggcgg--——————-—-—-—"—"—"—"—""—"—"—"—"—"— -~~~ — e ————————
aacagpaeteElata@gcgg-————-------"-""-""""""—"—"—"——————————————— e~ —————————
gttgapgeoEElt gg@aaaa---ttac-———————————-—-— aatcggaggacaggaagcctatttaactagtgatggtaacttaactacaaacgatgctggt
gttgapgeoEElt gg@aaaa---tcac————————————— aatcggaggacagaaagcatatttaactagtgatggtaacttaactacaaacgatgctggt

T C AA T

* 1020 * 1040 * 1060 * 1080 * 1100
——————————————— ggtgcg-----actgcggctacgcttgatggtttattcaagaaagctggtgatggtca--------------——-—-----atcaat
——————————————— ggtgcg-----actgcggctacgcttgatggtttattcaagaaagctggtgatggtca--------------——-—-----atcaat

* 1120 * 1140 * 1160 * 1180 * 1200
————————————————— tcgttleatt@tgcaaccpfetel----—————-—-—-—--—-""-""-""""-"-"=-"—"-"—"—"—"—"—"—-"—" -~~~ —~—~—(— ¥~~~ ————————
————————————————— tcgttleatt@tgcaaccpfetel----—————-—-—-—--—-""-""-""""-"-"=-"—"-"—"—"—"—"—"—-"—" -~~~ —~—~—(— ¥~~~ ————————
cgggtttaataagactgcatcagjtcaldgatgggglefeal-- - - - - - ————-——-—-——————————— -~ - - —————
cgggtttaagaagactgcatcagjtcaldgatgggglefeal-- - - - - - ——————-————————————— - - - ——————

C GG A

* 1220 * 1240 * 1260 * 1280 * 1300
———————————————————————————————————————————————————— agltacatgg:agccglctgtaccatp@acce g@acggcggcggcg———-—
———————————————————————————————————————————————————— agltacatggcagccglctgtaet cat@accag@acggcggcggecg-—-—-
———————————————————————————————————————————————————— cglacttata-ctttglaaacgegtgc@gaty c@gg-————-=-=-————----
———————————————————————————————————————————————————— cglacttatacictttglaaacgegtgc@gatec@ga-———-—-—-—-=-—--—-----

A a A G T g T

* 1320 * 1340 * 1360 * 1380 * 1400
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H4 AJ53660
H25 AGSGO1
H1 AB02847
H12 AY3374

H4 AJ53660
H25 AGSGO1
H1 AB02847
H12 AY3374

H4 AJ53660
H25 AGSGO1
H1 AB02847
H12 AY3374

H4 AJ53660
H25 AGSGO1
H1 AB02847
H12 AY3374

H4 AJ53660
H25 AGSGO1
H1 AB02847
H12 AY3374

H4 AJ53660
H25 AGSGO1
H1 AB02847
H12 AY3374

H4 AJ53660
H25 AGSGO1
H1 AB02847
H12 AY3374

* 1420 * 1440 * 1460 * 1480 * 1500
————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————— tgctgcaactgctaacgca
————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————— tgctgcaactgctaacgca

* 1520 * 1540 * 1560 * 1580 * 1600

ggggtatcgttcactgatacagctagcaaagaaaccgttttaaataaagtggctacagctaaacaaggcacagcagttgcagctaacggtgatacatccecg
ggggtatcgttcactgatacagctagcaaagaaaccgttttaaataaagtggctacagctaaacaaggcaaagcagctgcagctgacggtgatacatccg

* 1620 * 1640 * 1660 * 1680 * 1700
—————— caacaattacctataaatctggcgttcagacgtatcaggcggtatttgccgcaggtgacggtactgctagcgcaaaatatgeccgata-—-—-—-—--a
—————— caacaattacctataaatctggcgttcagacgtatcaggcggtatttgccgcaggtgacggtactgctagcgcaaaatatgeccgata--———---a
* 1720 * 1740 * 1760 * 1780 * 1800
tactgacgtttctaatgcaacag-——————-- caacatacacagatgctgatggtga-——————-—"""""""""""""————-— aatgactacaattggttca
agctgacgtttctaatgcaacag--—-—-——-—---- caacatacactgatgctgatggtga-------——————-—————-——————-— aatgactacaattggttca
* 1820 * 1840 * 1860 * 1880 * 1900
tacaccac—------ gaagtattcaatcgatgctaacaacggcaaggtaactgttgattct--—————-- ggaactggtacgggta----—-—————————-—
tacaccac—------ gaagtattcaatcgatgctaacaacggcaaggtaactgttgattct--—————-- ggaactggtacgggta----—-———————-——-—
* 1920 * 1940 * 1960 * 1980 * 2000

—-—-—aatatgcgccgaaagtcggggctgaagtatatgttagtgctaatggtactttaacaacaat fedaactagceaalefejcalealet aElelEla a afef - [ofela Cle

—————————————————————————————————————————————————— gtaactgttggtecal@ggaagtgscglefelaglecieic tElelgC Cefl (e td
—————————————————————————————————————————————————— gtaactgttggtgjcaaf@ggaagtgscyglefe|aglecieic tEleelg C Cefelalele ] L d
—-——aatatgcgccgaaagtaggggctgaagtatatgttagtgctaatggtactttaacaacaat fedaactagcieaalefejcalealet aElelEla a afefs - [ofela Cls
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647
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G gC G GG C G ACA GAtCC T

* 2020 * 2040 * 2060 * 2080 * 2100
R WISICIIIUI-1 - o 2 g CRIc tgga tgldeg clla t ClefdseERls| - cgacaaattcegletclet cccti@gggcidetcaflaaccgt@tggattcgcegtcaccaacctgaacaacl iy
IZASRNEISIEION IR - o o g CElc t gga t gldelg cEla t CefaMeElst cgacaaattccgldtcldt ccctidggligclelsit@ca@laaccgt@tggattomgceigtcaccaacctgaacaa cCl iy
NPTV R TIWANEING 2 c agcMc tgga tgEElg cda t cElefelleleEl - cgacaaattccgptcElt ccctigggegceEltldca@laaccgt@tggattclegcleégtcaccaacctgaacaa iz
NN CWE NG - o o g cc t gga tgEElgcda t cElefellelelElt cgacaaattccg@tct ccctijgglgceEltidcagjaaccgt@tggattcfdgclgtcaccaacctgaacaac 1485

AAAGC CTGGATG GC ATC TCGACAAATTCCG TC TCCCT GGtGC T CAaAACCGTcTGGATTC GC GTCACCAACCTGAACAAC

* 2120 * 2140 * 2160

FERP WISV Cccacl@accaacctgtclgaagcgcagtceccgtattcaggacgccgactatgecgaccgaagtgtccaa s

SSRDNEIE[NIIRIN - Cccacleaccaacctgtclgaagcgcagtceccgtattcaggacgccgactatgecgaccgaagtgtccaa it

NI RIS ccacaccaacctgtcflgaagecgcagtceccgtattcaggacgeccgactatgecgaccgaagtgtecca iRl

AVEDNKUI - ccacaccaacctgtcgaagecgcagtceccgtattcaggacgecgactatgecgaccgaagtgtecaa iRl
ACCAC ACCAACCTGTCtGAAGCGCAGTCCCGTATTCAGGACGCCGACTATGCGACCGAAGTGTCCAA

DIFFERENT RESTRICTION SITES AND POSITIONS FOR H4 and H25 f1iC SEQUENCES

H4> AciI GCGG-397/-410/-452/-530/-590/-596/-614/-623/-728/ *vs* H25> Acil GCGG-397/-410/-452/-530/-590/-596/-623/-728/
H4> Dpnl (Methylated) or DpnII or MboI or NdeII or Sau3AI-327/-641/ *vs* H25> Dpnl (Methylated) or DpnII or Mbol or NdeII or Sau3AI-327/
H4> Hpall or MspI-164/-390/-549/-582/ *vs* H25> Hpall or MspI-164/-390/-549/

H4> AlwI_GATCC—640/ *vs* H25> AlwI GATCC -No Restriction

H4> BbvI GCAGC-129/-611/ *vs* H25> BbvI_ GCAGC-129/-563/

H4> Fnu4HI or ItaI_GCAGC—129/—611/ *vs* H25> Fnu4HI or ItaI_GCAGC—129/—563/

H4> Agel or PinAI-547/-581/ *vs* H25> Agel or PinAI-547/

H4> BsgIl GTGCAG-608/ *vs* H25> Bsgl GTGCAG -No Restriction

H4> BsrFI or BssAI or Cfrl0I ACCGGT-547/-581/ *vs* H25> BsrFI or BssAI or Cfrl0I ACCGGT-547/

H4> NspBII CAGCGG-611/ *vs* H25> NspBII CAGCGG -No Restriction

H4> AspEI or Eamll05I -No Restriction *vs* H25> AspEI or Eaml105I-568/

DIFFERENT RESTRICTION SITES AND POSITIONS FOR Hl and H12 f1iC SEQUENCES

H1> AluI-143/-556/-655/-853/-985/-1021/-1045/-1390/-1402/-1409/ *vs* H12> AluI-591/-655/-853/-985/-1021/-1039/-1045/-1153/-1390/-1402/-1409/
H1> Cfol or AspLEI or Hhal or HinP1I-101/-488/-1134/-1295/-1508/ *vs* H12> Cfol or AspLEI or Hhal or HinP1I-85/-102/-488/-506/-1134/-1295/-
1508/

H1> HaeIIl or BsuRI or PalI-40/-320/-505/ *vs* H12> HaelIIIl or BsuRI or PalI-40/-245/-320/

H1> Hpall or MspI-164/-243/-396/-671/ *vs* H12> Hpall or Mspl-164/-396/-671/

H1> TaqI-221/-290/-620/-1239/-1416/ *vs* H12> TaqIl-619/-1239/-1416/

H1> Asul or Sau96I GGTCC-504/ *vs* H12> Asul or Sau96I GGTCC -No Restriction

H1> BbvI_ GCAGC-439/-554/-653/-704/-1043/ *vs* H12> BbvI GCAGC-439/-653/-704/-1037/-1043/

H1> BbvI or Fnu4HI or Ital GCTGC-52/-455/-947/ *vs* H12> BbvI or Fnud4HI or Ital GCTGC-52/-455/-554/-947/-1040/

H1> DdeI or BstDEI CTCAG-47/ *vs* H12> Ddel or BstDEI CTCAG-47/-355/

H1> Fnu4HI or Ital GCAGC-439/-554/-653/-704/-1043/ *vs* H12> Fnu4HI or Ital GCAGC-439/-653/-704/-1037/-1043/

H1> Fnu4HI or Ital or BbvI GCTGC-52/-455/-947/ *vs* H12> Fnud4HI or Ital or BbvI GCTGC-52/-455/-554/-947/-1040/

H1> FokI CATCC-1058/-1431/ *vs* H12> FokI CATCC-1058/

H1> MboIT GAAGA-342/ *vs* H12> MboIl GAAGA-342/-883/

H1> MboII TCTTC -No Restriction *vs* H12> MboII TCTTC-1429/



H1> SfaNI GATGC-451/-551/-734/-806/-938/-1187/-1241/-1349/ *vs* H12> SfaNI GATGC-451/-551/-734/-806/-938/-944/-1187/-1241/-1349/
H1> AosI -No Restriction *vs* H12> AosI-84/

H1> AviII or Fspl or MstI -No Restriction *vs* H12> AviII or Fspl or MstI-84/

H1> Ball or MIuNI or MscI -No Restriction *vs* H12> Ball or MIuNI or MscI-243/

H1> BsmAI GTCTCG-218/ *vs* H12> BsmAI GTCTCG -No Restriction

H1> CfrI or EaeI TGGCCA -No Restriction *vs* H12> CfrI or Eael TGGCCA-243/

H1> Eco57I_CTGAAG-95/-341/-1311/-1503/ *vs* H12> Eco57I_CTGAAG-340/-1311/

H1> HaeII GGCGCT -No Restriction *vs* H12> HaeIl GGCGCT-504/

H1> NspBII CAGCTG -No Restriction *vs* H12> NspBII CAGCTG-590/-1038/

H1> PstI -No Restriction *vs* H12> PstI-1040/

H1> PvuIl -No Restriction *vs* H12> PvuII-590/-1038/

H1> SfcI or BstSFI _CTGCAG -No Restriction *vs* H12> SfcI or BstSFI CTGCAG-1040/

H1> DraIl or Eco0l09I GGGACCT-503/ *vs* H12> Drall or EcoOl09I GGGACCT -No Restriction
H1> PpuMI AGGTCCT-217/ *vs* H12> PpuMI AGGTCCT -No Restriction

H1> SgrAI CACCGGCG -No Restriction *vs* H12> SgrAI CACCGGCG-882/

H1> AspEI or Eaml105I-1189/ *vs* H12> AspEI or Eamll05I-553/

Supplementary material Figure 3. Alignment of sequences of two pairs of genes coding for H antigen, namely H4-H25 and H1-H12, that are not differentiated with
developed RFLP-PCR method with using Rsal restrictions enzyme. Below alignment the restriction enzymes that can be used for differentiation (with places of digestion) are
listed.
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D — Whole genomes analysis
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Supplementary material Figure 4. Dendrograms presenting results of in silico differentiation of the 15 E. coli strains
(that were used for development of new MLST method) with four reference methods (A - Achtman scheme, B - Pasteur
scheme, C - Clermond method, D — whole genome analysis) and the MLST method developed in this study (E — method
developed in this study).
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Supplementary material Figure 5. Dendrogram based on combination the results of all three methods of genotypic
applied in this study (namely BOX-PCR, MLST and PCR-RFLP).



Supplementary Materials Table 1. Size of DNA bands obtained in RFLP-PCR and MLST methods for genotypes
(classification according to combination of all three methods) counting more than 1 strain

DNA fragments* in MLST method

Number of Strains  Numbers of Strains ~ DNA fragments* . . . .
Number of . r g . (fragments obtained with pairs of primers:
Classified to the Classified to the in PCR-RFLP
genotype Genotype Genotype method Ec1-Ec2; Ec5-Ec6; Ec9-Ec10; Ec11-Ec12;
Ec13-Ec14)
8
10 700, 270, 220, 155,
I 4 18 130 520, 220, 175, 875, 890
37
4
I 3 58 700, 273'22520' 155, 530, 220, 175, 750, 870
61
21 705, 275, 220,
11T 2 34 160,130 435, 225, 180, 880, 935
13
15
32
v 7 38 700, 2751'3%)20' 160, 210, 455, 175, 1015, 385
40
45
63
1
\Y 3 24 575, 485, 200, 110 335, 450, 210, 1135, 385
39
VI 2 174 880, 170 300, 380, 320, 1000, 600
17
viI 2 2% 890, 170 300, 380, 320, 1010, 600
VIII 2 35 6 500, 385, 170, 120 300, 380, 320, 1020, 385

* the size of each fragment is estimated with accuracy of +/- 10 bps.






