
Table S3. Chou–Fasman secondary structure prediction for calculating ig-score of D. circinale's akinete-

specific protein.  

No.  Secondary structure prediction 

1 SS 0 0 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 1 1 1 1 1 1 4 4 4 4 1 1 1 1 1 2 2 2 2 2 2 2 2 2 1 2 2 2 2 2 0 4 4 4 4 4 4  
CP 7 2 8 9 9 9 9 9 9 9 9 9 8 6 4 5 4 3 2 6 6 5 2 1 3 4 4 7 8 8 9 9 9 9 8 8 6 3 5 6 7 8 9 9 9 9 9 9 9 9  

51 SS 2 4 4 4 4 4 4 1 1 1 2 2 2 2 4 4 4 2 2 2 2 2 2 2 2 4 4 4 2 2 2 2 2 1 1 1 1 2 2 0 4 4 4 4 1 1 2 2 2 4  
CP 9 9 8 6 0 4 5 9 9 8 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 7 3 2 6 8 9 8 6 2 1 0 1 0 3 8 9 9 9 9 9 9 9 8 5 1  

101 SS 2 2 2 2 2 2 1 1 1 1 2 2 0 1 1 2 2 2 2 2 1 1 2 1 2 4 4 2 1 1 1 1 1 1 1 1 1 2 1 1 1 1 1 1 1 4 0 2 2 2  
CP 6 6 6 4 1 0 2 5 3 1 6 7 7 6 4 0 7 8 5 5 8 9 9 9 9 9 9 8 4 6 8 9 9 8 8 8 8 8 8 9 9 9 8 9 9 9 9 9 8 8  

151 SS 2 2 2 2 2 2 0 4 1 1 4 4 4 2 2 2 2 0 1 1 4 4 4 0 2 2 2 4 4 4 1 1 1 1 1 4 4 4 2 2 1 4 2 2 2 2 1 1 1 4  
CP 7 5 3 7 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 8 5 7 8 8 8 7 5 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 7 6 0 1 6 6 6 6 6 6  

201 SS 4 4 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 1 1 2 2 2 4 4 2 4 4 2 4 4 2 2 2 2 2 2 2 2 2 4 4 4 2 2 2 2 2 1 2 2 2 2  
CP 7 6 7 8 8 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 8 8 9 9 9 9 9 9 8 5 8 7 8 8 8 8 9 9 9 9 9 9 9 9 8 5 5 7 8 9 9  

251 SS 2 2 4 2 4 4 4 4 4 4 2 4 4 4 2 2 2 1 1 1 1 1 2 2 2 2 1 1 1 1 2 2 2 2 4 4 4 4 1 1 1 1 4 1 1 1 1 2 2 2  
CP 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 8 6 4 2 7 7 0 8 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 6 4 2 1 1 1 2 6 8 9 9 9  

301 SS 1 1 1 1 1 2 2 2 2 1 1 4 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 1 1 1 1 1 1 2 2 2 2 2 2 2 1 1 4 4 1 1 1 2 2 2 2 2 2 2 4  
CP 7 5 1 8 7 0 4 7 8 9 9 9 9 8 6 6 8 8 8 9 9 8 7 8 9 9 3 1 3 1 2 6 8 8 7 6 6 5 1 0 3 4 2 0 1 4 7 8 9 9  

351 SS 0 0 4 4 4 4 1 1 1 1 1 1 1 2 4 4 4 4 4 4 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 1 1 1 1 1 1 1 4 1 4 4 4 4 2 2 2  
CP 9 9 9 9 9 9 9 8 6 4 7 9 9 9 8 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 8 2 1 9 9 1 8 8 9 8 7 7 8 9 9 9 9  

401 SS 2 2 4 2 2 1 1 1 4 4 4 4 1 1 1 1 2 2 2 2 2 2 1 1 4 1 1 2 2 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 1 1 4 4 4 4 2 1  
CP 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 8 7 3 8 5 8 8 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 6 5 7 9 9 9 8 8 9 9 9 9 9 9  

451 SS 1 1 1 1 4 1 4 0 1 4 4 1 1 1 1 2 2 2 2 1 1 1 1 2 1 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 4 2 2 2 1 1 1 2 2 2 2 4 4 1 1  
CP 9 9 9 9 9 9 9 9 8 6 1 5 9 9 7 5 1 1 1 0 4 5 5 2 5 8 9 9 9 9 9 9 9 7 5 3 0 5 7 8 8 7 8 6 8 8 8 8 6 4  

501 SS 1 2 2 4 4 4 1 1 1 1 1 2 2 2 1 1 1 1 4 4 4 4 2 2 2 2 2 2 2 4 4 4 2 2 2 4 4 4 1 1 1 1 2 2 2 2 2 2 2 2  
CP 1 7 7 1 4 6 7 8 8 8 8 7 3 5 7 7 7 7 7 8 9 9 8 8 8 8 3 2 2 6 7 6 4 6 6 6 4 1 4 5 3 2 4 6 7 8 9 9 9 9  

551 SS 4 2 2 2 2 2 2 2 1 1 1 2 2 2 2 2 2 4 4 2 2 2 2 4 4 4 4 2 4 1 1 2 2 2 2 2 2 2 2 2 4 2 2 2 1 1 1 4 4 4  
CP 9 9 9 9 9 9 9 7 7 8 9 9 7 8 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 9 8 2 3 6 6 1 3 4 4 5 4 3 3 3 6 8 9 9 9  

SS indicates secondary structure prediction (0: lack of secondary structure, 1: turn, 2: helix, 4: sheet), whereas CP indicates 

the confidence of the prediction [low (0) to high (9)]. 

 

 

 


