Supplementary Table S1. Codon count and relative synonymous codon usage in the
mitochondrial genome of P. aulanieri. The asterisk (*) in the table indicates the stop codon.

Codon CountRSCU Codon Count RSCU Codon Count RSCU Codon Count RSCU

UUUF) 297 173 UCU(S)120 254 UAU(Y) 109 148 UGU(C)25  1.28
UUC(F) 47 027 UCC®S)31 066 UACYY) 38 052 UGC(C)14  0.72
UUA(L) 321 3.13 UCA(S)48  1.02 UAA(*) 9 - UGAW)68 1.3
UUGL) 61 059 UCG(S)7 013 UAG(*) 4 - UGG(W)36 0.7
CUUL) 91 089 CCUP)8 268 CAUH) 60 148 CGUR) 23 171
CUC@L) 30 029 CCC(P)10 033 CACH) 21 052 CGC(R) 1 0.07
CUA(L) 8 081 CCA(P)23 072 CAAQ) 6l 156 CGA(R) 27  1.93
CUG(L) 30 029 CCG(P)9 027 CAGQ) 17 044 CGG(R) 4 0.29
AUU(I) 248 166 ACUM)73 177 AAUN) 102 151 AGU(S) 38  0.81
AUC(I) 51 034 ACCT)25 061 AAC(N) 33 049 AGC(S) 36 077
AUAM) 150 152 ACA(T)55 133 AAAK) 75 154  AGA(S) 68 145
AUG(M) 48 048 ACG(T)12 029 AAGK) 23 046  AGG(S) 29  0.62
GUU(V) 109 176 GCU(A)I130 221 GAU(D) 59 151 GGU(G)72 125
GUC(V) 29 047 GCC(A)34 058 GAC(D) 20 049 GGC(G)25 043
GUA(V) 76 121 GCA(A)59 1 GAA(E) 55 141  GGAG)70 121

GUG(V) 35 056 GCG(A)12 02 GAG(E) 23 059 GGG(G)64 111




