Table S2. The coding sequence and protein sequence of AkKtWRKY 12 in different varieties.

Variety

Coding sequence

HO05

Co1

102

ATGGAAGGAGATCGAGAAGCTTCTCGCGGTTGTTACGAGCTTGGGATCTCGTTTTCTAGTCCTCCACAAGCAATC
CATGAGATGGGGTTTGTTCAGTTTGAAGAAAATCAGGGTTTGAGCTTCTTAGTCCCTCCCTCTCAGTCTTCTCAGG
TTTCTCTGTCTTTTAACAACAGCAACAACAACAACAACGCTATTGGATTTAGTTGTAGCGATCTTGTGTCTAGGTC
TTCTTGGAATAATGAACAGGTCGGAACTTTGGATCCAAAGGTTGTTAATGATGATAATTGTACTGGTAATGTTAAC
GATGGCAACAATTCATGGTGGAGGAATTCATCTTCAGAGAAGAGCAAAGTAAAGGTGAGGAGGAAGCTTAGAGA
ACCAAGGTTTTGTTTCCAAACTAGGAGTGATGTAGATGTACTAGATGATGGTTACAAATGGAGGAAATACGGCCA
AAAAGTAGTCAAGAACAGTCTTCATCCAAGAAGTTATTATCGTTGCACACATAATAATTGTCGAGTGAAGAAGAG
GGTTGAACGATTATCTGAAGATTGTCGAATGGTGATTACGACTTATGAAGGCAGACACACCCACTCCCCTTGTGAT
GATTCAAATTCATCTGAACAAGAATGCTTCAGCTCATTTTAA

ATGGAAGGAGATCGAGAAGCTTCTCGCGGTTGTTACGAGCTTGGGATCTCGTTTTCTAGTCCTCCACAAGCAATC
CATGAGATGGGGTATGTTCAGTTTGAAGAAAATCAGGGTTTGAGCTTCTTAGTCCCTCCCTCTCAGTCTTCTCAGG
TTTCTCTGTCTTTTAACAACAGCAACAACAACAACAACGCTATTGGATTTAGTTGTAGCGATCTTGTGTCTAGGTC
TTCTTGGAATAATGAACAGGTCGGAACTTTGGATCCAAAGGTTGTTAATGATGATAATTGTACTGGTAATGTTAAC
GATGGCAACAATTCATGGTGGAGGAATTCATCTTCAGAGAAGAGCAAAGTAAAGGTGAGGAGGAAGCTTAGAGA
ACCAAGGTTTTGTTTCCAAACTAGGAGTGATGTAGATGTACTAGATGATGGTTACAAATGGAGGAAATACGGCCA
AAAAGTAGTCAAGAACAGTCTTCATCCAAGAAGTTATTATCGTTGCACACATAATAATTGTCGAGTGAAGAAGAG
GGTTGAACGATTATCTGAAGATTGTCGAATGGTGATAACGACTTATGAAGGCAGACACACCCACTCCCCTTGTGAT
GATTCAAATTCATCTGAACAAGAATGCTTCAGCTCATTTTAA

ATGGAAGGAGATCGAGAAGCTTCTCGCGGTTGTTACGAGCTTGGGATCTCGTTTTCTAGTCCTCCACAAGCAATC
CATGAGATGGGGTATGTTCAGTTTGAAGAAAATCAGGGTTTGAGCTTCTTAGTCCCTCCCTCTCAGTCTTCTCAGG
TTTCTCTGTCTTTTAACAACAGCAACAACAACAACAACGCTATTGGATTTAGTTGTAGCGATCTTGTGTCTAGGTC
TTCTTGGAATAATGAACAGGTCGGAACTTTGGATCCAAAGGTTGTTAATGATGATAATTGTACTGGTAATGTTAAC
GATGGCAACAATTCATGGTGGAGGAATTCATCTTCAGAGAAGAGCAAAGTAAAGGTGAGGAGGAAGCTTAGAGA
ACCAAGGTTTTGTTTCCAAACTAGGAGTGATGTAGATGTACTAGATGATGGTTACAAATGGAGGAAATACGGCCA
AAAAGTAGTCAAGAACAGTCTTCATCCAAGAAGTTATTATCGTTGCACACATAATAATTGTCGAGTGAAGAAGAG
GGTTGAACGATTATCTGAAGATTGTCGAATGGTGATAACGACTTATGAAGGCAGACACACCCACTCCCCTTGTGAT
GATTCAAATTCATCTGAACAAGAATGCTTCAGCTCATTTTAA
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SNNNNNAIGFSCSDLVSRSSWNNEQVGT
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