
●

●

●
●
●

●

●

●

●●●●●●●

●

●

●

●
●

●●

●

●

●

●

●

●

●●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●
●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●
●

●

●●

●

●

●

●

●●

●●

●
●

●

●

●

●●

●

●

●●

●● ●

●
●
●

●

●
●

●

●

●

●
●

●

●

●

●

●

●

● ●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

● ●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●●
●

●●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●
●

●

●

●

●

●

●
●

●

●

●

●●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●
●●

●

●

●

●●

●

●

●●

●

●

●●

●

●
●

●

●

●

●

●

●

●

●
●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●●●

●

●

●

●●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●
●●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●
●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●●●●●

●

●
●●●

●

●

●

●●●●●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●●

●

●

0

2

4

6

0 2 4 6
log10(HGD p−value)

lo
g1

0(
G

SE
A 

p−
va

lu
e)

●

●

HGD p−value < 0.01  or  GSEA p−value < 0.01

HGD p−value >= 0.01  and  GSEA p−value >= 0.01

Total number of ASOs = 337 (98 good)
Co−transcriptional interactionsA

●

●

●●

●
●

●

●

●
●● ●●●

● ●

● ●
●

●

●

●

●

●●●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●
●

●

●

●

●

●

●

●

●
●

●
●

●
●

●

●

●

●
●

●
●●

●

●
●

●

●

●

●

●

●

●

●●

●

●

●●●

●

●

●
●

●

●

●

●

●

●
●

●

●

●
●

●
●

●

●
●

●

●

●

●

●
●

●

●

●

●

●

●

●

●
●

●
●

●

●

● ●

●

●

●●

●

●

●

●●●●

●

●

●

●●● ●

●

●●

●

●

●

●

● ●

●

●

●

●

●

●●

●

●

●

● ●

●
●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●●●

●

●
●

●

●

●

●

●

●

●

●
●

●

●

●
●

●
● ●
●●

●

●

●
●
●

●

●

●

●●

●

●

●

●

●●

●

●

●

●

●
●

●

●

●

●

●

●

●

●

● ●

●

●●

●

●
●●
●

●

●

●

●

● ●

●

●

●●

●

●●

●

●

●●

●

●●●

●

●

●

●

●

● ●

●

●●

●

●

●

●●

●

●

●

●

● ●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●
●

●

●

●

●

●
●

●

●

●

●

●

●●●●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●●

●

●

0

2

4

6

0 2 4 6
log10(HGD p−value)

lo
g1

0(
G

SE
A 

p−
va

lu
e)

●

●

HGD p−value < 0.01  or  GSEA p−value < 0.01

HGD p−value >= 0.01  and  GSEA p−value >= 0.01

Total number of ASOs = 333 (47 good)
Post−transcriptional interactionsB

C D AC004980.7
AC005592.2
AC012146.7
AC013394.2

CATG00000017883.1

CD99P1

CTD−3131K8.2
DANCR

DNAJC27−AS1
EMX2OS
ERVK3−1

FGD5−AS1
FOXN3−AS1
LINC00667
LINC00938

MEG3
MFI2−AS1
NNT−AS1

PITPNA−AS1
RP11−139H15.1
RP11−173B14.5
RP11−220I1.1

RP11−296O14.3

RP11−33B1.1
RP11−422J8.1

RP11−473M20.14
RP11−500C11.3
SERTAD4−AS1

TERC
TP53TG1

WDFY3−AS2

co
_h
gd

co
_g
se
a

po
st
_h
gd

po
st
_g
se
a

ASO_G0205485_01
ASO_G0205485_03
ASO_G0231185_02
ASO_G0234327_07
ASO_G0272888_AD_07
ASO_G0272888_AD_10
ASO_C0020672_01
ASO_G0223773_07
ASO_G0223773_05
ASO_G0223773_06
ASO_G0269439_09
ASO_G0226950_04
ASO_G0226950_05
ASO_G0224165_10
ASO_G0229847_AD_02
ASO_G0142396_AD_07
ASO_G0225733_AD_03
ASO_G0225733_AD_06
ASO_G0258920_AD_07
ASO_G0263753_AD_06
ASO_G0273015_05
ASO_G0214548_AD_09
ASO_G0214548_01
ASO_G0228109_06
ASO_G0248092_AD_10
ASO_G0236618_AD_09
ASO_G0225973_10
ASO_G0261105_AD_05
ASO_G0261105_AD_10
ASO_G0233137_04
ASO_G0203739_10
ASO_G0203739_AD_03
ASO_G0245958_AD_04
ASO_G0245958_AD_07
ASO_G0233621_01
ASO_G0263072_01
ASO_G0272269_06
ASO_G0203706_01
ASO_G0270141_05
ASO_G0182165_AD_08
ASO_G0180769_08

M
AR

G
I

−log10(p−value)

0
2
4
6
8
10

−log10(MARGI p−value)

0
2
4
6
8
10


