
Table S1 

Protein 
Band 

Peptide sequence Epitope 
ID 

Epitopic sequence 

c LGEYGFQNALIVR 235209 LGEYGFQNALIVR 
d LHSMK 70444 VPQLEIVPNSAEERLHSMKE 
  115236 ERLHSMKEGIHAQQKEPMIG 
  11860 EERLHSMKEG 
  35531 LEIVPNSAEERLHSMKEG + PHOS(S7) 
  56749 SAEERLHSMK 
  109484 LKKYKVPQLEIVPNSAEERLHSMKEGIHAQQKE 
  109828 RLHSMKEGIHAQQKEPMIGVNQELAYFYPE 
  115343 LEIVPNSAEERLHSMKEGIH 
  115476 SAEERLHSMKEGIHAQQKEP 
 EDVPSER 663659 HIQKEDVPSER 
  28169 IQKEDVPSER 
  109358 ISSSEEIVPNSVEQKHIQKEDVPSERYLGYLEQLLR 
  30333 KEDVPSERYL 
  30334 KEDVPSERYLGYLEQLLRLK 
  31120 KHIQKEDVPSER 
  31121 KHIQKEDVPSERYLGYLE 
  115310 KHIQKEDVPSERYLGYLEQL 
  48707 PNSVEQKHIQKEDVPSER + PHOS(S3) 
  78245 PNSVEQKHIQKEDVPSERYL 
  115440 QKEDVPSERYLGYLEQLLRL 
  190571 VEQKHIQKEDVPSER 
  68322 VEQKHIQKEDVPSERYLGYL 
 ITVDDK 78138 EEVKITVDDKHYQKALNEIN 
  115315 KITVDDKHYQKALNEINQFY 
  115477 SAEVATEEVKITVDDKHYQK 
  115479 SEESAEVATEEVKITVDDKH 
  115532 VATEEVKITVDDKHYQKALN 
  606543 VKITVDDKHYQKALNEIN 
 LNFLK 45706 NRLNFLKKIS 
  78144 EKNRLNFLKKISQRYQKFALPQYLKT 
  95351 EKNRLNFLKK 
  95560 LNFLKKISQR 
  115226 EKNRLNFLKKISQRYQKFAL 
  115512 TKKTKLTEEEKNRLNFLKKI 
e EAMAPK 115216 EAMAPKHKEMPFPKYPVEPF 
 FFSDK 15893 FFSDKIAKYI 
  30141 KDERFFSDKI 
  6173 CEKDERFFSDKIAK 
  78257 RFFSDKIAKYIPIQYVLSRY 
  115305 KDERFFSDKIAKYIPIQYVL 
  115404 NQEQPIRCEKDERFFSDKIA 
  115449 QPIRCEKDERFFSDKIAKYI 
  115465 RCEKDERFFSDKIAKYIPIQ 
  115733 ERFFSDKIAK 
  229682 IHCEKDERFFSDKIAKYI 
  229689 IRCEKDERFFSDKIAKYI 
 GPFPIIV 115251 FLLYQEPVLGPVRGPFPIIV 

g TPEVDDEALEK 65565 TPEVDDEALEK 
  78111 CLVRTPEVDDEALEKFDKAL 
  96146 CLVRTPEVDDEALEK 
  13583 ENSAEPEQSLVCQCLVRTPEVDDEALEKFDKALKALPM 
  56146 RTPEVDDEALEKFDKALKAL 
  95306 DDEALE 
  95369 EVDDEA 
  95922 TPEVDD 
  96628 LVRTPEVDDEALEKF 



  115172 ACQCLVRTPEVDDEALEKFD 
  115519 TPEVDDEALE 
  146504 QCLVRTPEVDDEALEK 
  222188 CLVRTPEVDDEALEKFDK 
 TKIPAVFK 33732 KTKIPAVFKI 
  95498 KIPAVF 
  96388 IIAEKTKIPAVFKID 
  33733 KTKIPAVFKIDA 
  46987 PAVFK 
  78279 TKIPAVFKIDALNENKVLVL 
  96064 AEKTKIPAVFKIDAL 
  96968 TKIPAVFKIDALNEN 
  115173 AEKTKIPAVFKIDALNENKV 
  115185 AQKKIIAEKTKIPAVFKIDA 
  115313 KIIAEKTKIPAVFKIDALNE 
  222020 AEKTKIPAVFKIDALNEN 
 VLVLDTDYKK 96517 KVLVLDTDYKKYLLF 
  69827 VLVLDTDYK 
  95545 LDTDYK 
  95579 LVLDTD 
  222193 DALNENKVLVLDTDYKKY 
  223163 KVLVLDTDYKKYLLFCME 
 IPAVFK 33732 KTKIPAVFKI 
  96388 IIAEKTKIPAVFKID 
  31382 KIPAVFKIDALNENKVLVLDT 
  33733 KTKIPAVFKIDA 
  46987 PAVFK 
  78279 TKIPAVFKIDALNENKVLVL 
  96064 AEKTKIPAVFKIDAL 
  96968 TKIPAVFKIDALNEN 
  98849 KIPAVFKIDA 
  115173 AEKTKIPAVFKIDALNENKV 
  115185 AQKKIIAEKTKIPAVFKIDA 
  115313 KIIAEKTKIPAVFKIDALNE 
  222020 AEKTKIPAVFKIDALNEN 
 VLVLDTDYK 96091 ALNENKVLVLDTDYK 
  96517 KVLVLDTDYKKYLLF 
  69827 VLVLDTDYK 
  95545 LDTDYK 
  95579 LVLDTD 
  222193 DALNENKVLVLDTDYKKY 
  223163 KVLVLDTDYKKYLLFCME 
 LSFNPTQLEEQCHI 39349 LSFNPTQLEEQCHI 
  2820 ALPMHIRLSFNPTQLEEQCHI 
  115382 MHIRLSFNPTQLEEQCHI 
  24090 HIRLSFNPTQLEEQCHI 
  95389 FNPTQLEEQCHI 
  95574 LSFNPT 
  98777 FNPTQLEEQC 
  98893 LSFNPTQLEE 
  115427 PTQLEEQCHI 
 VYVEELKPTPEGDLEILLQK 72178 VYVEELKPTPEGDLEILLQK 
  32907 KPTPEGDLEI 
  96569 LKPTPEGDLEILLQK 
  97098 VYVEELKPTPEGDLE 
  32908 KPTPEGDLEILLQK 
  72177 VYVEELKPTP 
  95347 EILLQK 
  96219 EELKPTPEGDLEILL 
  98752 EGDLEILLQK 
  98760 ELKPTPEGDL 
  99028 TPEGDLEILL 



  99036 VEELKPTPEG 
  224315 VEELKPTPEGDLEILLQK 

h EQLTK 115234 EQLTKCEVFR 
  227758 EQLTKCEVFRELKDLKGY 
  558421 EQLTKCEVFRELKDL 

m FFVAPFPEVFGK 38207 LNENLLRFFVAPFPEVFGKE 
  43705 NENLLRFFVAPFPEVFGKEK 
  15930 FFVAPFPEVF 
  15931 FFVAPFPEVFGKEK 
  44794 NLLRFFVAPFPEVFGKEK 
  67707 VAPFPEVFGK 
  69660 VLNENLLRFFVAPFPEVFGKEK 
  110049 VLNENLLRFFVAPFPEVFGKEKVNELSKDIGS 
  115396 NLLRFFVAPFPEVFGKEKVN 
  115467 RFFVAPFPEVFGKEKVNELS 
  190478 LRFFVAPFPEVFGKE 
  659427 FVAPFPEVF 
  659428 FVAPFPEVFGK 
 HQGLPQEVLNENLLR 115282 HPIKHQGLPQEVLNENLLRF 
  31145 KHQGLPQEVLNENLLRFF 
  50721 QEVLNENLLR 
  50900 QGLPQEVLNE 
  109844 RPKHPIKHQGLPQEVLNENLLRFFVAPFPEV 
  115311 KHQGLPQEVLNENLLRFFVA 
  675165 RPKHPIKHQGLPQEVLNENLLRF 
 EPMIGVNQELAYFYPELFR 12961 ELAYFYPELF 
  13714 EPMIGVNQEL 
  13715 EPMIGVNQELAY 
  13716 EPMIGVNQELAYFYPELF 
  23078 GVNQELAYFY 
  45538 NQELAYFYPE 
  45539 NQELAYFYPELF 
 YLGYLEQLLR 74689 YLGYLEQLLRLKKYKVPQLE 
  30334 KEDVPSERYLGYLEQLLRLK 
  74687 YLGYLEQLLR 
  74688 YLGYLEQLLRLKKYKVPQ 
  115482 SERYLGYLEQLLRLKKYKVP 
  14100 ERYLGYLEQLLRLK 
  109358 ISSSEEIVPNSVEQKHIQKEDVPSERYLGYLEQLLR 
  110060 VPSERYLGYLEQLLRLKKYKVPQLEIVPNS 
  115060 GYLEQL 
  115122 VPSERYLGYLEQLLRLKK 
  115213 DVPSERYLGYLEQLLRLKKY 
  115440 QKEDVPSERYLGYLEQLLRL 
  190580 VPSERYLGYLEQLLR 
  229693 KDDVPSERYLGYLEQLLRLK 
 VNELSK 68473 VFGKEKVNELSKDIGSESTE 
  115253 FPEVFGKEKVNELSKDIGSE 
  12896 EKVNELSKDI 
  20548 GKEKVNELSK 
  68472 VFGKEKVNELSKDIGSES + PHOS(S16, S18) 
  70058 VNELSKDIGS 
  70059 VNELSKDIGSESTEDQAM + PHOS(S10, S12) 
  78158 FPEVFGKEKVNELSKDIGSESTE 
  108948 FGKEKVNELSKDIGSESTEDQAMEDIKQMEAES 
  110049 VLNENLLRFFVAPFPEVFGKEKVNELSKDIGS 
  115068 KEKVNELSKDIG 
  115531 VAPFPEVFGKEKVNELSKDI 
  115544 VNELSKDIGSESTEDQAMED 
  190572 VFGKEKVNELSKDIG 
  229694 KEKVNELSKDIGSES 
 EGIHAQQK 24814 HSMKEGIHAQQKEPMIGVNQ 



  12187 EGIHAQQKEP 
  30400 KEGIHAQQKEPM 
  41811 MKEGIHAQQK 
  115236 ERLHSMKEGIHAQQKEPMIG 
  24813 HSMKEGIHAQQKEPMIGV 
  109484 LKKYKVPQLEIVPNSAEERLHSMKEGIHAQQKE 
  109828 RLHSMKEGIHAQQKEPMIGVNQELAYFYPE 
  115306 KEGIHAQQKEPMIGVNQELA 
  115476 SAEERLHSMKEGIHAQQKEP 
  190445 HSMKEGIHAQQKEPM 
  606414 EGIHAQQK 
 HIQKEDVPSER 68322 VEQKHIQKEDVPSERYLGYL 
  78245 PNSVEQKHIQKEDVPSERYL 
  28169 IQKEDVPSER 
  31120 KHIQKEDVPSER 
  31121 KHIQKEDVPSERYLGYLE 
  48707 PNSVEQKHIQKEDVPSER + PHOS(S3) 
  109358 ISSSEEIVPNSVEQKHIQKEDVPSERYLGYLEQLLR 
  115310 KHIQKEDVPSERYLGYLEQL 
  190571 VEQKHIQKEDVPSER 
  663657 HIQKEDVPS 
  663658 HIQKEDVPSE 
  663659 HIQKEDVPSER 
 EDVPSER 68322 VEQKHIQKEDVPSERYLGYL 
  30334 KEDVPSERYLGYLEQLLRLK 
  78245 PNSVEQKHIQKEDVPSERYL 
  28169 IQKEDVPSER 
  30333 KEDVPSERYL 
  31120 KHIQKEDVPSER 
  31121 KHIQKEDVPSERYLGYLE 
  48707 PNSVEQKHIQKEDVPSER + PHOS(S3) 
  109358 ISSSEEIVPNSVEQKHIQKEDVPSERYLGYLEQLLR 
  115310 KHIQKEDVPSERYLGYLEQL 
  115440 QKEDVPSERYLGYLEQLLRL 
  190571 VEQKHIQKEDVPSER 
  663659 HIQKEDVPSER 

n GPFPIIV 115251 FLLYQEPVLGPVRGPFPIIV 
  658276 EPVLGPVRGPFPIIV 
  670213 LLYQEPVLGPVRGPFPIIV 
  671639 LYQEPVLGPVRGPFPIIV 
  673180 PVLGPVRGPFPIIV 
  673307 QEPVLGPVRGPFPIIV 
  688313 YQEPVLGPVRGPFPIIV 
 DMPIQAFLLYQEPVLGPVR 42283 MPIQAFLLYQEP 
  75481 YQEPVLGPVR 
  115675 AFLLYQEPVL 
  115796 IQAFLLYQEP 
  115847 LLYQEPVLGP 
  115866 MPIQAFLLYQ 
 AVPYPQR 51169 QKAVPYPQRD 
  70443 VPQKAVPYPQRD 
  115430 PVPQKAVPYPQRDMPIQAFL 
  115439 QKAVPYPQRDMPIQAFLLYQ 
  115495 SQSKVLPVPQKAVPYPQRDM 
  115694 AVPYPQRDMP 
  657013 AVPYPQRDMPIQA 
  657014 AVPYPQRDMPIQAF 
 VLPVPQK 52358 QSKVLPVPQK 
  52359 QSKVLPVPQKAV 
  115495 SQSKVLPVPQKAVPYPQRDM 
  115835 KVLPVPQKAV 
  161678 QSKVLPVPQKAVP 



  227654 
VEKLHLPLPLVQSWMHQPPQPLSPTVMFPPQSVLSLSQPKVLP

VPQKAV 
  679766 SLSQSKVLPVPQKAVPYPQ 
  735655 VLPVPQ 

o FFVAPFPEVFGK 15930 FFVAPFPEVF 
  15931 FFVAPFPEVFGKEK 
  659427 FVAPFPEVF 
  659428 FVAPFPEVFGK 
  38207 LNENLLRFFVAPFPEVFGKE 
  190478 LRFFVAPFPEVFGKE 
  43705 NENLLRFFVAPFPEVFGKEK 
  44794 NLLRFFVAPFPEVFGKEK 
  115396 NLLRFFVAPFPEVFGKEKVN 
  115467 RFFVAPFPEVFGKEKVNELS 
  67707 VAPFPEVFGK 
  69660 VLNENLLRFFVAPFPEVFGKEK 
  110049 VLNENLLRFFVAPFPEVFGKEKVNELSKDIGS 

 


