S2 Table. Amino acid sequence identities (%) of nairovirus N proteins determined by p-distance estimation in MEGA7.
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72.0
62.1
62.1
60.6
54.4
35.2
36.6
36.6
35.2
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36.6
35.7
421
41.9
41.4
41.4
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335
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36.8
38.3
35.2
35.5

33.5
31.9
31.7
32.8

32.4

AHV_TUNV_ _AMV_SAPV CCHFV GANV NSDV KUPV DUGV HAZV TFLV FARV HUGV RAZAV _ PSV_ZIRV GRSV SOLV WTV TTVi HTV1 GOSV IKV__KTRV_ KKOV LPHV YOGV QYBV BDAV AVAV CMV TILLV SAKV TAGV TFAV
59.3
59.9 954
634 76.0 758
529 524 524 524
350 359 363 370 355
355 348 357 355 31.7 619
355 348 357 355 317 619 100.0
346 341 337 363 324 581 632 632
339 326 335 337 315 568 610 61.0 756
344 379 377 357 348 608 632 632 579 56.2
337 361 359 350 328 593 621 621 555 548 76.0
43.6 443 443 430 410 315 311 311 313 306 322 308
434 443 443 432 410 313 315 315 315 308 322 308 99.1
427 432 432 434 410 326 326 326 326 322 330 324 822 815
427 441 436 427 392 322 317 317 328 315 333 317 857 850 830
445 436 436 438 403 322 317 317 328 319 328 311 767 767 727 736
421 421 416 419 407 311 311 311 330 319 302 311 593 593 581 570 60.6
403 427 427 412 412 313 324 324 328 328 322 313 608 61.0 588 590 597 806
306 328 324 315 315 348 339 339 313 335 348 344 317 315 319 319 315 319 315
322 339 335 341 328 346 366 366 344 328 363 348 308 311 322 319 311 330 315 509
328 319 315 330 335 352 348 348 350 344 341 322 302 300 295 297 308 313 306 482 522
36.6 355 348 355 352 346 348 348 330 326 339 319 330 328 324 337 326 280 30.0 306 341 319
341 355 341 352 363 352 357 357 352 335 346 337 328 330 337 333 333 304 319 311 333 293 637
348 352 346 357 352 363 350 350 333 324 341 341 326 326 330 337 330 293 308 308 328 302 667 86.8
383 372 357 374 388 377 374 374 370 381 361 366 322 322 317 315 322 324 33.0 337 346 350 465 471 478
377 372 357 363 388 381 374 374 377 379 359 368 324 324 322 319 319 322 326 337 348 350 476 465 474 916
399 381 370 385 388 370 374 374 377 368 344 344 328 330 319 324 322 328 330 350 348 352 478 480 476 80.6 800
36.1 335 326 355 361 372 383 383 357 368 361 361 304 306 313 304 304 297 297 350 337 337 419 421 403 509 502 498
36.1 328 322 357 377 377 361 361 346 363 341 359 302 302 324 315 306 293 29.7 346 344 326 436 421 421 509 515 51.8 729
344 377 366 36.1 352 432 41.0 410 414 430 443 421 326 324 339 330 346 317 31.7 355 374 374 379 383 390 427 432 394 377 377
330 335 337 333 337 430 425 425 414 416 425 438 306 306 324 317 313 311 317 341 355 381 377 381 370 381 390 366 381 374 648
326 328 322 335 328 423 425 425 412 414 430 434 304 306 330 317 322 304 306 341 352 374 359 379 366 377 392 361 372 363 643 84.1
32.6 326 319 333 324 423 421 421 410 412 430 434 308 31.1 330 322 326 302 308 337 348 377 359 374 361 374 390 359 368 363 637 841 989
32.6 344 333 326 335 438 430 43.0 423 423 432 432 304 304 333 317 319 304 300 359 357 385 355 374 361 357 368 346 363 372 648 784 80.0 793
30.2 333 333 333 328 445 447 447 436 441 423 443 311 311 322 317 324 313 330 300 326 344 326 330 326 370 374 372 330 344 385 394 388 385 392
31.3 326 315 317 295 441 43.0 430 423 441 416 443 311 311 328 317 326 304 326 306 319 337 319 348 335 326 333 322 308 308 377 383 381 379 403 703



