Supplementary File S1. Multiple sequence alighnment of QOIFK9 homologs in other mosquito species. Multiple sequence

alignment using Clustal Omega method was conducted in Geneious Prime v.2020.1.2.
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DVEKMMNVETPDHPLPKGKMEQLKTPISARLYNEDDVRVLNGIAKIVAKNPDMLKKNIQ-
DVDKMMNTETADHPLPKGKMEQLKTPISTRVYNEDDVRVLNGIAKIVAKNPDMLKKTPLP
DVVKLMKTETPNHPLPKSKMEQLTTPISVRLYDEDDVRILNGIAKIVEKNPDMLKKTVLP
DVEKVLKMKPDELTINC-VYSKITKDVSRRLYNESDPRILGTIVRLLRRNPKMLNKTTGA
DVDKFMDVDAADHPLNKAKMEPISANTSVRLYDENDTRVLRGIAKITAKNPDMLKKVAPG
VCDKVLQLPDGEKPVRC-GIEPLTTKVNRKIFKENDEKISLAMQEIIDKNPAVLENVQSN
IAEKVLKLDEKQRPVRC-NVEAVTGKINKKIFKENDEKISLAMQEIIDKNPAVLENVSSD
VCDKVLQLPDSEKPVRC-GIEPLTTKVNRKIFKENDEKISLAMQEIIDKNPAVLENVQST
VCDKVLQLSDSEKPVRC-GIEPLTTKVNRKIFKENDEKISLAMODIIDKNPAVLENVQST
IAEKVLKLDEKQRPVRC-NVEPVTGKINKKIFKENDEKISLAMQEIIDKNPAVLENVSSD
DVEKILKMKQEELPINC-VYSKITKDVNRRLYNESDPRIVGTIVRLMRRNPKMLTKTTGA
IAEKVLKLDEKQRPVRC-LVEPVTGKINKKIFKENDEKISSAMQEIIDKNPAVLENVSSD
DVEKVLKMKPDELTINC-VYSKITKDVSRRLYNESDPRILGTIVRLLRRNPKMLNKTTGA
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XP 003436203 A. gambiae

QO0IFK9 Ae. aegypti
KXJ69968 Ae. albopictus

XP 019549434 Ae. albopictus

XP_ 563491 A. gambiae
XP_001845014_C. quinquefasciatus
XP 001845020 C. quinquefasciatus
XP_ 312269 A. gambiae

XP_ 001662345 Ae. aegypti

XP 019563176 Ae. albopictus
KFB46015_A. sinensis
KFB46017 A. sinensis
ETN59818 A. darlingi

XP 003436203 A. gambiae

QO0IFK9 Ae. aegypti
KXJ69968 Ae. albopictus
XP_019549434 Ae. albopictus
XP_563491 A. gambiae

XP 001845014 C. quinquefasciatus
XP 001845020 _C. quinquefasciatus
XP_312269 A. gambiae

XP 001662345 Ae. aegypti

XP 019563176 _Ae. albopictus
KFB46015 A. sinensis

KFB46017_A. sinensis
ETN59818 A. darlingi

XP 003436203 A. gambiae

QO0TFK9 Ae. aegypti
KXJ69968 Ae. albopictus

XP 019549434 Ae. albopictus
XP_563491 A. gambiae
XP_001845014_C. quinquefasciatus
XP 001845020 C. quinquefasciatus
XP 312269 A. gambiae

XP_ 001662345 Ae. aegypti
XP_019563176_Ae. albopictus
KFB46015 A. sinensis
KFB46017 A. sinensis
ETN59818 A. darlingi
XP_003436203 A. gambiae

QO0TFK9 Ae. aegypti
KXJ69968 Ae. albopictus

XP 019549434 Ae. albopictus

XP 563491 A. gambiae

XP_ 001845014 C. quinquefasciatus
XP_ 001845020 _C. quinquefasciatus
XP_312269_A. gambiae

XP 001662345 Ae. aegypti

XP_ 019563176 _Ae. albopictus
KFB46015 A. sinensis

KFB46017_A. sinensis
ETN59818 A. darlingi

XP_ 003436203 A. gambiae

--—-NPFN-SSDSPLSGLNLSNG---—--—-— FSGRNFGGGSNNEGNNAGNRNNFGGN—--—
--—-NPFN-SSDSPLSGLNLSNG---—--—— FSGRSFGGGSNSEFGNNPGNRGNFGGN—--—
—-HGNNPFT-GGDPPLPSLNNL-G---—-———— N-GFGGGGGQRNNEF-NNSNNGNFGGS—--
GGGGNSFN-NADPPISNQGGGNNAFGGGDGGFGAGGGGGGGGRNMNNRNON-NFRGGNRN
-—-—-SNPFN-SGDPPLANLNNG--—-—--——--—-— F-GGGSGGGNRNNF-NNSNSGNFGGN—--—

GGGGGSEFN-NADPPISNQGGGNNAFGGGDGGFGAGGGGGGGGRNMNNRNONMNFRGGNRN

NMNQONQONRGNN--ANN--FGGNTNAGGNNFQASPGNQN-RGGONMNRGNQQ-NQNRAG—-—
N--QNQNRGNN--AGN--FGGNNNAGGNNFQGSPGNQN-RGGQONMNRGNQQ-NQNR-G—-—
N--QN----————————- SGGNNNAGGNNFQGSPGNQN-RGGONMNRVNQQ-NQNR-S——

_____________________ SNNASGNMGGGNR-NNM--GGGGVNRNFG-QNVGGGGGA
_____________________ PNNPGQRNFGGQ--——-——-—Q-RNPNNPGNAFGGGNP-
_____________________ LNNPGQRNFGGN----—-----QQQONRNNPGNAFGGGSNQ
_____________________ SNNAGGNMGGN-R-NNM---GGGVNRNFG-QNVGGGGGG
NANNNVGGNRGLGGGNLGNSNNNNAGGNNNFGNNQNQG-VGGGGGPRSGGGALGG-GNSG
_____________________ SNNSGGGGNMGNRGGNMGGGSGGLNRNFGGONLGGGGNG

NONNNVGGNRGLG----- NNSNNNAGGNNNFGNON-0QS-GGGSGGPRGGGGALGG-GGGN
-———GNMNQ---—---—==-——-—— GNNMNQAGGGNVN--RPQONKPMNMNT - ———-——~
-———GNMNQ---—---—==-——-—— GNNMNQS-GGNVN--RPQONKPMNMNT - ———-——~
~=——GNMNT--=========——=——— SNMNQS -GGNFN--RPOONKPMNMKT -~ ———= -~
GOGQGGVOQNRNVTQQ-—--———-—-~ QONKPNVQGGGNLN--LG-QNRPONQQG——--——-~
MGSGGYGRVNMGG—=-G-—=—===—===—===— FGGKRFNGGSQQTNRMGQ--——=-==—===
NKFGSSN= === === === mm e NQQONRNLN-==========
NKFGGGNS-——==——===—— === ——————mm o NNQONRNQN----——=---—-
GNMGGGYRNNLGG--N---——=-——-—-——- FGGKRFNG-SQQSNRMGQ--———---——-—
G-GGGGMMNNRNNNPNMNNRNN--NONMNKRGAGGNVN--VQQOOT PMVGGGGIGGN--——
GGIGGGYRSNLGG--N-==—===——=————= FGGKRFNG-SQQTNRMGQ-~——======~

NNSGGGMMNNRNM-NNMNNRNNSNNMNMNNKRTGGNNN--LPQONAALPAGGVAAAVGGG

—————— GN-——————————————— - -~~~ ONONRNNQVGGGGNMNRNQNONNR
—————— GN-——===—————————— -~ ONONRNNQVGGG-NMNRNQN---N
—————— GN-——====————————— -~~~ O)—-NRNNQVGGF-NMNRNQN---N
—————— GN-————————————————— -~ ——_NVNVRNNSQ----TRNQNQGNRNN
—————————— NNRQ--------GG------==-GNQ--NRRF----——————=———————
—————————— QNR-——=-—-=-=——————————PERNM--NRRF——————————————————
—————————— QNRQ----=--=—=——=-===--GGGNM--NRRF——————————————————
—————————— NNRQ--------GG--GGGGGGGGNQ-~NRRF-=-~=—————=———————
---NKGGLRGNN-QGLGGVGGMGGTVGGGGGGGNNMNMNRSNNNLGGGGGMGGGNNRNNR
—————————— NNRQ--------GG--GGGG-GGNNQ--NRRF~-—--———————————————
NMNKGGGMRGNNNQGMG--—-~- GGGSGMGSGGGGNMNMNRSNNSMGGGSGMGGGNNRNNR

NNF-DNDNSFG---GG-NNFGNNRNNNFSNDSFGSND—-—--NNFGGNNS---GSNNEFSNDN

RNF-DNDNSFG---GG-NNFGNNRNNNFSNDSFGNDD---NNFGNN-—--~ SSNNFSSDN
SSF-DNDNSFG---GG-NNFGNNRSNNFSNDSFGIDD---NNFDNN----- GSNNFSNDN
NNFASDDNSFGSGGGG-GNYNARSNNNFSNNDFSND———--— SFGNSND---GGNSFGNQR
NNY-NNDSNS-—------- SFGGSDSSISSPEYAMITE-—--——————=———————————

NNF-NDTSSFGGVGGGNSNSFGGGNNNFSNDNFGGGRNNDNSYSNDNFGGGRNDSYSSDS



QO0IFK9 Ae. aegypti
KXJ69968 Ae. albopictus

XP 019549434 Ae. albopictus

XP_ 563491 A. gambiae
XP_001845014_C. quinquefasciatus
XP 001845020 C. quinquefasciatus
XP_ 312269 A. gambiae

XP_ 001662345 Ae. aegypti

XP 019563176 Ae. albopictus
KFB46015 A. sinensis
KFB46017 A. sinensis
ETN59818 A. darlingi

XP 003436203 A. gambiae

QO0IFK9 Ae. aegypti
KXJ69968 Ae. albopictus

XP 019549434 Ae. albopictus

XP_ 563491 A. gambiae

XP 001845014 C. quinquefasciatus
XP 001845020 C. quinquefasciatus
XP_312269 A. gambiae

XP 001662345 Ae. aegypti

XP 019563176 _Ae. albopictus
KFB46015 A. sinensis

KFB46017_A. sinensis
ETN59818 A. darlingi

XP 003436203 A. gambiae

QO0IFK9 Ae. aegypti
KXJ69968 Ae. albopictus

XP 019549434 Ae. albopictus
XP_563491 A. gambiae
XP_001845014_C. quinquefasciatus
XP 001845020 _C. quinquefasciatus
XP_ 312269 A. gambiae

XP 001662345 Ae. aegypti
XP_019563176_Ae. albopictus
KFB46015 A. sinensis
KFB46017 A. sinensis
ETN59818 A. darlingi

XP_ 003436203 A. gambiae

QO0TFK9 Ae. aegypti
KXJ69968 Ae. albopictus

XP 019549434 Ae. albopictus

XP 563491 A. gambiae
XP_001845014_C. quinquefasciatus
XP_001845020_C. quinquefasciatus
XP 312269 A. gambiae

XP 001662345 Ae. aegypti
XP_019563176_Ae. albopictus
KFB46015 A. sinensis
KFB46017 A. sinensis
ETN59818 A. darlingi

XP_ 003436203 A. gambiae

QO0IFK9_Ae. aegypti
KXJ69968 Ae. albopictus

XP_ 019549434 Ae. albopictus
XP_563491 A. gambiae
XP_001845014_C. quinquefasciatus
XP_ 001845020 _C. quinquefasciatus
XP_ 312269 A. gambiae

XP 001662345 Ae. aegypti

NFGGN----- NRGNNEFGGNKRNONDNEFNNSFGSGNN-————~— SGGNNRENNDGNNENSNF
-FGG-———-- NTNRNEGGNKRNQNDNEN-SEFGSGNNS---GSSGGNNRENNDGNNFSSNF
-YGG-————- NTSRNFGGNMRNQNDNEN-SFGSGNNS---GSTGGNNRFINDGNNYKSSF

NNRNQN-NREDNDNDNNFTGNKG—=~GNNFG——==========— ===
NNRNNQNNREDND-DNNFSGNTGGNKGGNEG=—===========———————
NNRSNONNSFDNG-N----- NFSGNKGGNFG-—====—=——— ==

—-AFGNNSRFSNDNDGPFSGNSGGNAGGGNNSFGANNRGNNSSNSREFSDDNIGGGGYGGG

—————————————————————————— NRONKPFNQGNNQGGNQGGGMSFGEFNNSNSSNR
—————————————————————————— NRONKPFNQ----GGNQGGGMSFGEFNSNNS—--N
—————————————————————————— NRONKSFNQ----SGNQGGGMSFGEFNSNNS—--N

GNTSNRGGNENDSGNNEFGGNNRGSGGNQKPQGLFNLGGGGGSGGGNL--GGSGNM-—-—--S

SGGNFGGNNS-————-— GFNSGNAGGNKWNNNSQQS-==-=———-— NTGSRLAGSI---FSRR
RGGNEFGGNNS———---— GFNSGNAGGNKWNNNSQQS-==-=———-— NTGSRLAAPEGELFVGL
RSGNFGANNS——---— GFSPGNAGGNKWNNNSQQS-—--————-— NTGSRLAGSI---FSRR
FGGN----G-==——————— NGGGGENKWNNNSNNSGQSNNNONQSGGRLAG---TIFSRR



XP 019563176 Ae. albopictus
KFB46015_A. sinensis
KFB46017 A. sinensis
ETN59818 A. darlingi

XP 003436203 A. gambiae

QO0IFK9 Ae. aegypti
KXJ69968 Ae. albopictus

XP 019549434 Ae. albopictus

XP_ 563491 A. gambiae

XP 001845014 C. quinquefasciatus
XP 001845020 C. quinquefasciatus
XP_312269 _A. gambiae

XP_ 001662345 Ae. aegypti

XP 019563176 Ae. albopictus
KFB46015 A. sinensis

KFB46017_A. sinensis
ETN59818 A. darlingi

XP_ 003436203 A. gambiae

QO0IFK9 Ae. aegypti
KXJ69968 Ae. albopictus
XP_019549434 Ae. albopictus
XP_563491 A. gambiae

XP 001845014 C. quinquefasciatus
XP 001845020 _C. quinquefasciatus
XP_312269 A. gambiae

XP 001662345 Ae. aegypti

XP 019563176 _Ae. albopictus
KFB46015 A. sinensis

KFB46017_A. sinensis
ETN59818 A. darlingi

XP 003436203 A. gambiae

QO0IFK9 Ae. aegypti
KXJ69968 Ae. albopictus

XP 019549434 Ae. albopictus

XP 563491 A. gambiae
XP_001845014_C. quinquefasciatus
XP_001845020_C. quinquefasciatus
XP 312269 A. gambiae

XP 001662345 Ae. aegypti
XP_019563176_Ae. albopictus
KFB46015 A. sinensis
KFB46017 A. sinensis
ETN59818 A. darlingi
XP_003436203 A. gambiae

QO0IFK9 Ae. aegypti
KXJ69968 Ae. albopictus

XP_ 019549434 Ae. albopictus

XP 563491 A. gambiae

XP 001845014 C. quinquefasciatus
XP_ 001845020 _C. quinquefasciatus
XP_ 312269 A. gambiae

XP 001662345 Ae. aegypti
XP_019563176_Ae._ albopictus
KFB46015 A. sinensis
KFB46017 A. sinensis
ETN59818 A. darlingi

XP 003436203 A. gambiae

QDEL



