
                                                                                                                                                                                                     

                                     *        20         *        40         *        60         *        80         *       100         *       120         *       140         *       160         

Dip_a2                    : GGGCTGGAGAGATGGCTTAGTGGTTAA-GCGCTTGCCT---GTGAAGCCT-AAGGACCCCGGTTCGAGGCTCGATTCCCCAGGACCCACGTAAGCCAGATGCAC-AAGGTGGCGCATGCATCTGGAG-TTCGTTTGCAGTGGCTGGAGGCCCTGGTGCGCCCATTCTC 

PVKW010002558.1_11008-113 : -GGCT--GGAGATGGCTTAGCAGTTAA-GCGCTTGCCT---GTGAAGCCT-AAGGACACCAGTTCGAGGCTCAATTCCCCAGGACCCATATAAGCCAGATGC---AAGGTGGTGGATGCGTATGGAG-TTCATTTGCAGTGGCTAGAGGCCCTGGCATGCCCATTCTC 

PVKW010029136.1_23581-239 : GGGCTGGGGAGATGGCTTAGCAGTTAA-ACACTTGCCT---GTGAAGCCT-AAGGACCCCGGCTCGAGGCTCGATTCTCCAGGACCCACAGA--------TCAC-AAGGGGGCGCACACATCTGGAG-TTCATCTGTAGTGGCTAGAGGCTCTGGTGTGCCCATTCTC 

PVKW010000589.1_135060-13 : GGGCTGGAGAGATGGCTTAGCAGTTAA-ACGCTTGCCT---ATGAAGCCT-AAGGACCCCGGTTTGAGGCTCGATTCTCCAGGACCCACGTAAGCCAGATGCAC-AAGGGGGTGCATGCATCTGGAG-TTCGTTTGCAGTGGCTGGAGGCCCTGGTGCACCCATTCTC 

PVKW010020349.1_16044-164 : GGGCTGGAGAGATGGCTTAGCGGTTAA-ACGTTTGCCT---ATGAAGTCT-AAGGACCCCGGTTTGAGGCTCGATTCTCCAGGACCCACGTAAGCCAGATGCAC-AAGGGGGTGCATGCATCTGGAG-TTCGTTTGCAGTGGCTGGAGGCCCTGGCGCACCCATTCTC 

PVKW010014280.1_21974-223 : GGGCTGGAGAGATGGCTTAGCAGTTAA-GCACTTGCTT---GTGAAGCCT-AAGGACCACCATTTAAGGCTCAATTCCCCAGCACCCATGTAAGCCAGATGCAC-AAGGTGGTGCATGCATCTGGAG-TTTGTTTGCAGTGGCTGGAGGCCCTGGTGCACCCATTCTT 

PVKW010011519.1_52402-527 : -GGCTGGAGAGATGGCTTAGCGGTTAA-ACGCTTGCCT---ATGAAGCCT-AAGGACCCTGGTTCAAGGCTTGATTTTCCAGGACCCACGTAAGCTAGACGCAC-AAGGGGGTGCATGCATCTGGAG-TTTGTTTGCAGTGGCTGGAGACCCTGGTGCACCCATTCTC 

PVKW010016125.1_39943-403 : -GGCTGGAGAGATGGCTTAGTGATTAA-GCGCTTGCCT---GTGAAGCCT-AAGGACCCCGGTTCGAGGCTTGATTCCCCAGGACCCATGAAAGCCAGATGCAC-AAGGGGGCACATGCATCTGGAG-TTCGTTTGCAGTGGCTGTAGGCCCTGGCACACCCATTCTC 

PVKW010000231.1_94686-950 : GGGCTGGAGAGACGGCTTAGTGGTTAA-ACGCTTGCCT---ATGAAGCCT-AAGGATCCCAGTTCGAGGCCCGATTCTCCAGGACCCATGTAAGCCAGATGCAT-AAGGAGGCACATGCATCTGGAG-TTCATTTGCAGTGGCTAGAGGCCTTGGCGCGCCCATTCTC 

PVKW010035610.1_11911-122 : -GGCTGGAAAGATGGCTTAGCAGTTAA-GCGTTTGCCT---GTGAAACCT-AAGGATCCTGGTTCGAGGCTCGATTCCCCAGCACCCACATAAGCCAGATGCAC-AAGGTGGCACATGCATCTGGAG-TTTGTTTACAGTGGCTGAAGGCCCTGGTGTGCCCATTCTC 

PVKW010026475.1_9342-9658 : -GGCTGGAGAGATGGCTTAGCAGTTAA-ACACTTGCTT---GTGAAGCCT-AAGGACCCCGGTTCGAGCCTCAATTCCCCAGTACCCACATAAGCCAGATGCAC-AAGGTGGCGCATTCATCTGGAG-TTCCTTTGCAGTAGCTGGAGGCCCTGGTGTGCCTATTCTC 

PVKW010078194.1_4967-5325 : -GGCTGGAGAGATGGCTTAGTGGTTAA-GCGCTTGCCT---GTGAAGCCT-AAGGACCCTGGTTCGAGGCTCGATTCCCCAGGACCCACGTAAGCCAGATGCAC-AAAGTGACGCATGTATCTGGAG-TTCATTTGCAGTGGCTGGAGGTCCTGGTGCAACCATTCTC 

PVKW010039104.1_18258-186 : -GGCTGGAGAGATGGCTTAGCGGTTAA-ACGCTTGCCT---TTGAAGCCT-AAGGACCCCGGTTCAAGGCTCGATTCTCCAGGACCCATGTAAGCCAGATGCAC-AAGGGGGCACACACATCTGGAG-TTCGTTTGCAGTGGCTGGAGGCCCTGGCGTGCCCATTCTG 

PVKW010004589.1_86596-869 : -GGCTAGAGAGATGGCTTAGCGGTTAA-GTGCTTGCCT---GTGAAGCCT-AAGGATCCCGGTTCGAGGCTCGATTCTCCAGGACCCACGTTAGCAAGAAGCAC-AAGGGGGTACATGCATCTGGAG-TTCGTTTGCAGTGGCTGGAGGCCCTGGCGTGCCCATTCTC 

PVKW010123424.1_1124-1486 : -GGCTGGAGAGATGGCTTAATGGTTAA-ATGCTTGCCT---GTGAAGCCT-AAGGACCCTGGTTCAAGGCTTGATTCCCCAGTACCCATGTAAGCCAGATGCAC-AAGGTGGCACATGCATCTGGAG-TTTGTTTGCAGCGGCTGGAGGCCCTGGCGCACTTATTCTC 

PVKW010029995.1_24234-246 : GGACCAGGGAGATGGCTAAGCGGTTAA-GCGCTTGCCT---TTGAAGCCT-AAGGACCTCAGTTCGAGGCTCGATTCCCCAGGACCCACGTAAGCCAGATGCAC-AAGGTGGCACATGCATCTGGAG-TTTGTTTGCAGTGGTTGGAGGCCCTGGTGTGCCCATTCTC 

PVKW010007643.1_14773-150 : -GGCTGGAGAGATGGCTTAGTGGTTAA-TTACTTGCCT---GTGAAGCCT-AAGGACTATGGTTTGAGGCTCAATTCCCCCGTACCCAAGTAAGCTAGATACAC-AAGGTGGCACATGTGTCTGGAA-TTCGTTTGCAGTGGTTGGAGGCCCTAATGTGCCCATTCTC 

PVKW010052192.1_340-704   : -GGCTGGAGAGATGGCTTAATGGTTAA-GCGCTTGCCT---ATGAAGCCT-AAGGACCCAGGTTCAAGGCTCAATTCCCCAGTATCCACATCAGCCAGATGTAC-AAGGTGGCGCATGCATCTGGAA-TTCATTTGCAGTGGCTGGAGGCCCTGATGCTCCCGTTCTC 

PVKW010007508.1_31690-320 : GGGCTGGAGAGATGGCTTAGCAGCTAA-GTGCTTGCCT---ATGAAGCCT-AAGGACCCCGGTTCAAGGCTCGATTCCCCAGGACCCATGTAAGCCAGATGCAC-AAAGGGGCACATGCATCTGGAA---CATTTGCAGTGGCTGGAGGCCTTGGTGTGCCCATTCTC 

PVKW010011261.1_41137-415 : -GGCTGGAGAGATGGCTTAGTGGTTAA-GCGCTTGCCT---GTGAAGCCT-AAGGACCCTGGCTCAAGGCTTGATTCTCCAGGACCCACGTAAGCCAGATGGAC-AAGGGGGGGCACGCATCTGGAG-TTCGTTCGCAGTGGCTGGAGGCCCTGGCGCGCCTATTCTC 

PVKW010012549.1_9281-9659 : -GCCTGGAGAGATGACTTAGCAGTTAA-GTTCTTGCCT---GTGAAGCCT-AAGGACCCTGGTTCAAGGCTCAATTCCCCAGGACCCATTTAAGCCAGATGCAC-AATGTGGCGCATGCATCTAGAG-TTCGTTTGCAGTGGCTGGAGGCCCTAGGGTGCCCATTCTC 

PVKW010019666.1_28292-286 : GGGCTGGAGAGATGGCTTAGCAGTTAA-ACGCTTGCCT---GTGAAGCCT-AAGGACCCCGGTTCAAGGCTTGATTACCCAGGACCCACATAAGCCAGATGCAG-GAGG-GGCTCATGCATCTGGAC-TTCGTTTGCATTGGCTGGAGGCCCTGGTGTGCCCATTATC 

PVKW010009732.1_44856-452 : GGACTGGAGAGATGGCTTAGTGGTTAA-GTGCTTGCCT---GTGAAGCCT-AAGGACCCCAGTTCGAGGCTTGATTCCCCAGAACCCACGAAAGCCAGATGAGC-AAGGTGACGCATGCATCTGGAG-TTCGTTTGCAGTGGCTGGAGGCCCTGATGCTCCCATTCTC 

PVKW010011470.1_54767-551 : GGGCTGGAGAGATGGCTTAGTGGTTAA-GGGCTTGCTT---GTGAAGCCT-AAGGACCCCATTTTGAGGCTCAATTCCCCAGTACCCACATAAGCTAGATGCAC-AAGGTGGCGCATGCATCTGGAG-TTTGTTTGCAATGGCTGGAGGCCCTGGCATGCCCATTCTC 

PVKW010008749.1_56369-567 : --GCCAGAGAGATGGCTTAGTGGTTAA-ACACTTGCCT---GTGAAGCCT-AAGTACCCCAGTTCGATGCTTAATTCTCCAGGACCCACGTAAACTGGATACAC-AAAGGGGTGCATGCATCTGGAG-TTCATTTGCAGTGGCTAGAGGCCCTGGTGCACCCATTCTC 

PVKW010079352.1_3426-3804 : --GCTGGAGCAATGGCTTAGTGGTTAA-GCACTTGCTT---GTGAAGCCT-AAGGACTCCAGTTCAAGGCTGGATTCCCCAGTACCCAGGTAACCCAGGTGCAC-AAGGTGGCACATGCATCTGGAG-TTCATTTGCAGCAGCTGGAGGCCCTGGTGTGCCCATTCTC 

PVKW010035068.1_14139-144 : -----------ATGGCTTAGTGGTTAA-GCGCTTGCCT---GTGAAGCCT-AAGGACCCCGGTTCAAGGCTCCATTCCCCAGTACCCACATAATCCAGATGCAC-AAGGTGGCAAATGCATCTGAAG-TTTGTTTGCAGTGGCTGGAGGCCCTGGTGTGCCCATTCTC 

PVKW010000107.1_213527-21 : GGGCTGGAGAGATGGCTTAGCGGTTAA-GCACTTGCCT---GTGAAGCCT-AAGGACCCCGGTTCAAAGCTCGATTCTCCAGGACCCACGTAAGCCAGATGGAC-AAGG-GGCACACGCATCTGGAG-TTCGTTTGCAGTGGCTGGAAGCCCTGGCGTGCCTATTCTC 

PVKW010029630.1_1406-1765 : -GGCTGGAGAGATGGCTTAGTGGTTAA--TGCTTGCCT---GTGATGCCT-AAGGACCCTGGTTCGGAGCTCGATTCTCCCAGACCCACGTAAGCCAGATGCAC-AAGGGGGCACACGCATCTGGAG-TTTGTTTGCAGTGTTTGGAAGCCCTGGCGTGCCCATTCTT 

PVKW010310127.1_1-345     : -----------------------TTAA-ACGCTTGCCT---ATGAAGCCT-AAGGACCCCGGTTCGAGGCTCGATTCTCCAGGACCCACGTAAGCCAGATGCAC-AAGGGGGTGCATGCATCTGGAG-TTCGTTTGCAGTGGCTGGAGGCCCTGGTGCACCCATTCTC 

PVKW010010913.1_30511-308 : GGCCTGGAGAGATGGCTTAACAGTTAA-GTGCTTGCCT---GTGAAGCCTAAAGGACCCTGGTTCAAGGCTCAGTTCCCCAGGACCCACGTAAGCCAGATGCAC-AAGGTGGCACGTGCATCTGGAG-TTCATTTGCAGTGGCTGGAGGCCCTGGCACACCCATTCTC 

PVKW010040125.1_701-1061  : -AGCTGGAGAGATGGCTTAGT-GTTAA-GCGCTTGCCT---GTGAAGCCT-AAGGACCCAGGTTCGAGGCTCAATTCCCCGTGACCCACGTAAACCAGATGCAC-AAGGTGGCGCATGCATGTGGAG-TTCGTTTGCAGTGGCTGGAGGCCCTGGTGCACCCATTCTC 

PVKW010048190.1_1930-2283 : -GGCTGGAGAGATGGCTTAGTGGTTAA-GCGCTTGCCT---GTGAAGCCT-AAAGACCCTGGTTCGAGGCTGGATTCCCCAGTA--CATGTAAGCCAGATGCAC-AAGGTGGCCCATGCATCTGAAG-TTCGTTTGCAGTGGCTGGAGGCCCTAGTGTGCCCATTCTC 

PVKW010026919.1_21877-222 : GGGATGGAGAGATGGCTTAGTGGTTGA-GCGCTTGCCT---GTGAAGCCT-AAGGACCCTGATTCAAGGCTTAATTCCTCAGTACCCATGTAAGGCAGATGCAC-AAGGTGGCCCATGTATCTGGAG-TTCAGTTGCAGTGGCTGGAGGCCCTACTGCACCCATTCTC 

PVKW010000550.1_28468-287 : -GGCTGGAGAGATTGCTTAGTGGTTAA-GCACTTGCCT---GTGAAGCCT-AA-GACCCCGGTTTGAGGCTCGAGTCCCCAGTACCCACGTAAGCCAGATGCAC-AAGATGGCGTGTGCATCTGGAG-TTGGCTTGCAGTGGCTGGAGGCCCTGGTGTGCCCATTCTC 

PVKW010089413.1_1581-1948 : -GGCTGGAGCGATGGCTTAGCGGTTAA-ATGCTTGCCT---ATGAAGTCT-AAGGACCCCGGTTCGAGGCTTGATTCTCCAGGACCCACGTAAGCCAGATACAC-AAGGGGGTGCATGCATCTGGAG-TTCGTTTGCAGTGGCTGGAGGCCCTGGTACACC-ATTTTC 

PVKW010032691.1_4367-4686 : GGCCTGGAGAGATGGCTTAGCAGTTAA-GCTCTTGCCTTGAATAAAGCCT-AAGGACCTCAGTTCGAGGCTTGATTCCCCAGGACCCACATAAGTCAGATGCAC-AAGGTGGAACATGCATCTGGCG-TTCATTTGCAGTGTCTGGAGGCCTTGGCACACCCATTATT 

PVKW010001938.1_60210-605 : GGGTTGACAGGATGGCTTAGCAATTAA-GCGCTTGCCT---GTGTAGCCT-AAGGACCCCAGTTCAAGGCTTGATTCCCCAGTACCCATGTAAGCCAGATGCAC-AAGGTGGCACATGCATCTGGAG-TTTGTTTGCAGTGGCTGGAGGCTCTGGTGTGCCCCTACTC 

PVKW010006965.1_42457-428 : -GGCTGGAGAGATGGCTTAGCGGTTAA-GTGCTTGCTT---GTGAAGACC-AAGGATCCCAGTTTGAGGCTCTATTCTCCAGGACCCATGTGAGCCAGATGCAC-AAGGTGGTGCATGCATCTGGAG--TCATTTTCAGTGGATGGAGGCCCTGGTGCA-----TCTC 

PVKW010045266.1_5078-5437 : -GGCTGGAGAGATGGTTTAGTGGTTAC-GTGCTTGCCT---GTAAAGCCT-AAGGACCCAGGTTCAAGGCTCAATTCCCCAGTACCCACATAAGCCAGATGCAC-AAGGTGGCACATGCATCTGGAG------TTGCAGTGGCTGGAGGCCTTGGTGCGCCCATTCTC 

PVKW010017383.1_3298-3668 : -----GGAGAGATAGCTTAGCAGTTAA-GCACTTGCCT---GTGAAGCCT-AAGGACCCTGGTTTGAGGCTCAATTCCCCAGGACCCACATAAACCAGATGCAC-AAGGGGACACATGCATCTGGAG-TTCGTTTGCAGTGGCTGGAGGCCCTGGCGCGCCTCT-CTC 

PVKW010014931.1_44237-445 : GGGCTGGAGAGATGGCTTAGTGGTTAA-GTGCTTGCCT---GTGAAGCCC-ATGGACCCTGGTTTGAGGCTTGATTCTCCAGGTCCCACATAAGCCAGATGCAC-AAGGGGGCGCATGCCTCTGGAG-TTTGTTTGCAGAAC----------------------TCTC 

PVKW010037970.1_18853-191 : GGGCTGGAGAGATAGCTTAGTGGTTAA-ACGCTTGCCT---GTGAAGCCT-AAGGACCCTGGTTCAAGGCTCTATTCTCCAGGACCCACGTAAGCCAGATGCAC-AAGGGGGCATATGCATCTGGAG-TTTGTTTGT-------------------GTGCCCATTCTT 

PVKW010039898.1_14191-145 : GGGCTGGAGAGATGGCTTAGTGGTTAA-GCACTTGGCT---GTGAAGCCT-AAGGACCCTGGTTCGAGGCTTGATTCCCCAGTACTCACATAAGCCAGATGCAC-AAGGTGGCACATGCATCTGGCA-CCCAT-------------------------------TCTC 

PVKW010045310.1_14159-145 : -GGTTGGAGAGATGGCTTAGTGGTTAA-GCACTTGCCT---GTGAAGCCT-AAGGA-CCTGGTTTGAGGTTCGATTCCCCAGTA-CTACATAAGCCAGATGCAC-AAGATGGCATG------------ATTGTTTGCAGTGGTTGGAGGCCCTGGTGTTCCCATTCTC 

PVKW010012695.1_5046-5388 : GGGCTGGAGAGACGGCTTAATGGTTAA-GGAGCTTGCT---GCAAAGCCA-AAGGACCCTTGTTC-ATGTTCGATTCCCCAGGACCCACGTAAGCCAGATGAAC-AAGGTGGTACATGTGTCTGGAG-----TTTGCAGTGGCTGGAGGCCCTCCTGGGGTGCCCATT 

PVKW010068876.1_6413-6758 : -GGCTGAAGATATGGCTTAGCAGTTAA-GCACTTGCCT---GTGAAGCCT-AAGGACCCCGGTTCAAGGCTCAATTCCCCAGGACCCACATAAGCCAGATACAC-ATGGTGGCACATGCATCTGGAG-TTTGTTTGCAGTGGCTAGAGGCCCTGGCGTGCCCATTCCC 

PVKW010001837.1_16628-169 : -GGCTGGAGAGATGGCTTAGTGGTTAA-GCACTTGCCT---ATGAAGCCT-AAGGACCCTGGTTCAAGGATCCATTCTCCATTACCCATGTAAGCCAGATGCAC-AAGGTGGCACATGCATCTGGCG-TTCATTTGCAGTGGCTGGAGGCTCTGGTGTGCCCATTCTC 

PVKW010026710.1_4449-4811 : GGGCTGGAGAGATGGCTTAGTGGTTAA-ATGCTTGCCT---GTAAAGCCT-AAGGAGCCCGGTTCAAGGCTCAATTCTCCCAGACCCACATAAGCCAGATGCAC-AAGGGGGAGCACGCATCTAGAG-TTTGTTTGCAGTGGCTGGAGGCCCTGGCACTCCCATTTTC 

PVKW010061098.1_5450-5829 : -GGCTGGAGAGATGGCTTAGTGGTTAA-GCACTTGCCT---GTGAAGCCT-AAAGATCCTGGTTCAAGGCTCAGTTTCCCAGGACCCACGTAAGCCAGATGCAC-ATGGTGGTGCATGTGTCTGGAG-TTCATTTGCAGTGATGAGAGGCCCTGGTGTGCCCATTCTC 

PVKW010007967.1_64083-643 : -GGCTGGAGAGATGGCTTAGTGGTTAA-ACACTTGCCT---GTGAAGCCT-AAGAACCCCAGTTCAAGGCTCAATCCTCCAGGGCCCACGTAAGCCACATGCAC-AAGGTGGTGCATGCATCTGGAG-TTCATTTGCAGTGGCTGGAGGCCCTGGTGCGCCCATTCCC 

PVKW010003477.1_92791-931 : GGCTTAGAGAGATGGCTTAGCAATTAA-GCACTTGCCT---GGGAAGCCT-AAGGACCCCAGTTCGAGGCTCAATTCCCCAGGACCCAAGTAAGCCAGATGCAC-AAGGTGGCGCATGCATCTAGAG-TTCATTTGCAGTGGCTGGAGGCCCTGGTGCACACATTCTC 

PVKW010017109.1_10132-104 : -GGCTGGAGAGATGGCTTAGCAGTTAA-GTGCTTGCCT---GTGAAGCCT-CAGGACCCCAGTTCGAAGCTCGATTCCCCAGTACCCACGTAAGCCAGATGCAC-AAGGTGGTGTATGCATCTGGAG-TTCGTTTGCAGTGGCTGGAGGCCCTTGGGCACCCATTCTC 

PVKW010017184.1_18429-187 : -AGCTGGAGAGATGGCTTAGTGGTTAA-GCACTTGCCT---GTAAAGCCC-AAGGACTCTGGTTCAATGCTCAATTCTCCAGTACACATGTAAACCAGATGCAC-AAGGTGGCACATGCATCTGGAG-TTCGTTTGCAGTGGATGGAGGCCCTGGTGTGCCCATTCTC 

PVKW010468666.1_98-391    : ----------------------GTTAA-GCGCTTGTAT---GTGAAGCCT-AAGGACCTGGGTTCGAGGCTTGATTCCCCAGGACCCACGTAAGCCAGATAAAC-AAGGTGGAGCATGTATCTGGAA-TTCGTTTGTAGTGGCTGGAGGCCCTGGTGCACCCATTCTC 

PVKW010059314.1_3862-4222 : GGGCTGGAGAGATGGCTTAGTGGTTAA-GCACTTGTCT---GTGAAGCCT-AAGGACTCCAGTTCAAGGCTCAATTCCCCAGTACCCACGTAAGCCAGATACAC-AAGGTGGTGTACACACCTGGAG-TTTGTTTGCAGTGGCTGGAGGCCCTGGTGTGCTCTTTCTC 

PVKW010026833.1_23156-235 : GGGCTGGAGAGATGGCTTAGTGGTTAA-GCGCTTGCCT---GTGAAGCCT-AAGGACATTGGTTCGAGGCTCAATTCCCCAGGACCCACGTAAGCCATCTGCAC-AAGGTGGCGCATGCATCTAGAG-TTCGTTTGCAGTGGCTGGAGGCCCTGGCACGCCCATTCTC 

PVKW010030933.1_17567-179 : -GGCTGGAGAGATGGCTTAGCGGTTAA-GCGCTTGCCT---GTGAAGCCG-AAGGACCCCGGTTCGAGGCTCGGCTCCCCAGGACCCACGTAAGCCAGATGCAC-AGGGTGGTGCATGTGTCTGGAG-TTTGTTTACAGTGGCTGGAGGCCCTGGCGCACCCATTCTC 

PVKW010380129.1_4-365     : -GCCTGGAGAGATGGCTTGGTGGTTAA-GCGCCTGCCT---GTGAAGCCT-AAGGACTCTGGTTCGAGGCTCGATTCCCCAGGACCCACGTAAGCCAGATGCAC-AAAGTGGCACATGCATCTGGAG-TTCGTTTGCTGTGGCTGGAGTCCCTGCTGCACCCATTCTC 

PVKW010022917.1_7220-7595 : GGGCTGGAGAGGTGGCTTAGTGGTTAA-GTGCTTGCCT---GTGAAGCCT-AAGAATACCGATTTGAGGCTCCATTCCCCAGTATCCACATAAGCCAGATGCAC-AAGGTGGCGCATGCATCTGGAG-TTCATTTGCAGTGGCTGGAGGCTGTGGTGTGCATATTCTC 

PVKW010009570.1_50988-513 : GGCCTAGACAGATGGGTTAGCAGTTGA-GTGCCTTCCT---GTGAAACCT-AAGGACCCTGGTTCAAGGCTCAATTCACCAGGACCCACATAAGCTAGATGCACAAAGGTGGTGCACACATCCGGAG-ATTGTTTGCAGTAGCTGGAGGACCTGGAGCGCCTGTTATC 

PVKW010010357.1_28854-291 : -----------------------AGTA-GTCCTAATGA---GCTGAGCTC-TAAACACCTGGTTCGAGGCTCAATTCCCCAGGACTCACATAAGCCAGATGCAC-AAGATGGCACATGCATCTGGAG-TTCATTTGCAGTGGCTGGAAGCCCTGATGCACCCATTCTC 

PVKW010003724.1_51904-522 : -GGCTGGAGCGATGCTTTAGCCGTTAA-GCACTTGCCT---GTGAAGCTT-AAGGA-CCCAGTTCCAGGCTCAAGTCCCCAGTACCCACTTAAGCAAGATGCAC-AAGGTGGTGCATGCATCTGGAG-TTCGTTTGCAGTGGCTGGAAGCCCTGATGCACCCATTCTC 

PVKW010012185.1_30202-305 : -GGCTGGAGAGATGGCTTAGTGGTTAA-ACGCTTGCCT---ATGAAGCCT-AAGGACCCCGGTTCGAGGCTCGATTCTCCAGGACCCACGTAAGCCAGATGCAC-AAGAGGGTGCATGCATCTGGAG-TTCGTTTGCAGCGGCTGGAGGCCCTGGTGCACCCATTCTC 

PVKW010128847.1_1569-1911 : GGGCTGGAGAGATGGCTTAGCAGTGAA-GCACTTGCCT---GTGAAGCCT-AAGGATCCTTGTTCTAAGTTCAATTCTCCAGGACCCATGTAAGCCAGATGCAC-AAAGTGGCGAATGCATCTGGAGTTTTGTTTGCAGTGGCTGGAGG-CCTGGCATGCCCATTCTC 

PVKW010005041.1_17350-176 : -TGATGGAAAGATGGGTTAATGGTTAA-GCACTTGCCT---GTGAAACCT-AAGGACCCCAGTTCAAGGCTCAATTTCCCAAGACCCTTGTAAGCCAGATGCAC-AAGGTGGCACATACATCTGGAG-TTCATCTGCAGTTGCTGGAGGCCCTGATGCACCTGGTCTC 

PVKW010033832.1_14304-146 : GGACTGGAGAGATGGCTTAGTGGTTAA-ATGCTTGCCT---GTGAAGCCT-AAGGACCCGGGTTTGAGGCTCAATTGCCCACTATTCATGTAAGCCAGATGCAC-AAGGTAGCACATGCATCTGGAG-TTTGTTTGCTGCGGCTGGAGGTCCTGGTGTGCCCATTCTC 

PVKW010175830.1_100-407   : GGGCTGGAGAGGTGGTTTAGCGGTTACGGAGCTTGCCT---GTGAAGCCT-AAGGAGCCCGGTTCAAGGCTTGATTCCCCAGGACCCACATAAGCCAGATGCCC--AGAGGGTGCGTGCGTCTGGAG-TTCATTTGCAGTGGCTG---------GTGCACCCACTCTC 

PVKW010056700.1_136-446   : -GGCTCAAGAGATGGCTTAGTGGTTAACGTGCCTGCCT---GTGAAGCCT-CATGACCC-------AAGTTCAATTCCCCAGTACCCACATAAGCCAGATGCAC-ATGGTGGTGCATGCATCTGGAG-TTCATTTGCAGTGTCTAGACACCCTAGCACACCCATTATC 

PVKW010012445.1_8302-8672 : GGGCTGAAGAGATGAC-TAGTGGTTAA-ATGCTTGCCT---GTGAAGCCT-AAGGACCCTGGTTCAAGGCTCCATTCTCCAGGACCCATGTAAGCCAGATGCAC-AAGGGGGCGCACACATCTGGAG-TTCGTTTGCAGTGGCTGGAGTCCCTGGCATGCCCATTCTC 

PVKW010000401.1_27682-280 : GGCCTGGAGAAATGGCTTAGCAGTTAA-GCACTTGCCT---GTGAAGCCT-AAGGACCCTGGTTCAAGGCTTGATTCCCCAGGATCCACGTAAGCCAGATGCAC-AAGGGGGTGCATGCCTCTGGAG-TTCGTTTGCAGTGGCTGGAGGCCCTGGAGCACCCATTCTC 

PVKW010004669.1_3155-3516 : GGGCTGGAGAGATGGCTTAGCAATTAA-ATGCTTGCCT---GTGAAGCCT-AAGGACCCCGGTTCGAGCCTTGATTCCCCAGGACCCACGT-----------AC-AAGGGCACGCATGCACCTGGAG-TTCATGTGCAGTGGCTGGAGACCCTAGCACACCCATTCTC 

PVKW010000036.1_330313-33 : GAGCTGGAGAGATGGCTTAGCCATTAA-GCGCTTGCCT---GTGAAGCCT--AGGACTCTGGTTCGAGGCTCAATTCCCCAGTACCCATGTAAGCCAGATGTAC-AAGGTGGCACACGTATCTGGAT-TTCGTTTGCAGTGGCTGGAGGCCCTGGTGCGCCCATTCTC 

PVKW010014660.1_45369-457 : -GGCTGGAGAGATGTCTTAGTGGTTAA-GTGCTTGCGT---GTGAAGCCT-AAGGGTGGCGGTTTGAAGCTCCATTCCCCAGGACCCACGTAAGCCAGATGCAC-AAGGTGGCGCATGTGTCTGGAG-TTTGTTTGCAGTGGCTGGAGGCCCTGGTGTGCCCATTCTC 



PVKW010041311.1_5578-5949 : -GGCTGGAGAGATGACTTAGTGGTTAA-GCACTTGCCT---GTGAAACCT-AAGGACCCTGGTTTGAGGCTCAATTCCCCAGTACCCACATAAGCCAGATGCAC-AAGGTGGCACATGCATCTGGAG-TTTGTTTGCAGTGGCTGGAGGTCCTGGTGCACCCATTCTC 

PVKW010082039.1_898-1264  : GGGCTGGAGAGATGGCTTAGTGGTTAA-ACGCTTGCCT---GTGAAGCCT-AATGACCCTGGTTTGAGGCTCAATTCTCCAGGACCCACGTAAGCCAGATGCAC-AAGGGGGTGTACACATCTGGAT-ATCACTTGCAGTGGCTGGAGACCCTGGTATGCCCATTCTC 

PVKW010572513.1_0-242     : GGGCTGAAGAGATAGCTTAGCGGTTAA-ACGCTTGCCT---GTGAAGCCT-AAGGACCCCGGTTCTAGGCTCTATTCTCCAGGACCCACATAAGCCAGATGCAC-AAGGGTGCACATGCATCTGGAG-TTTGTTTGCAGTGGCTGGAAGCCCTGGCACGCCCATTCTC 

PVKW010363415.1_200-442   : -GGCTGGAGAGATGGCTTAGCGGTTAA-ATGCTTGCCT---ATGAAGCCT-AAGGACCCTGGTTCGAGGCTTGATTCTCCAGGACCCACATAAGCCAGATGCAC-AAGGGGGTGCATGCATCTGGAG-TTCGTTTGCAGTGGCTGGAGGCCCTGGCGCACCCATTCTC 

PVKW010955098.1_0-228     : GGGCTGGAGAGATGGCTTAGCGGTTAA-ACGCTTGCCT---GTGAAGCCT--AGGACCCTGGTTCGAGGCTCGATTCTCCAGGACCCACGTAAGCCAGATGCAC-AAGGGGGCACACGTATCTGGAA-TTCGTTTGCAGTGGCTGGAGGCCCTGGTGCGCCCATTCTC 

PVKW011036252.1_0-208     : GGGTGGGAAAGATGGCTCAGCGGATAA-GCCTTTGACT---GTGAAGCCT-AAGAACCCCGGTTCGAGGCTCGATTCCCCAGGACCCAAGAAAGCCAGTTACAC-AAGTTGGTGCATGCATCTAGAG-TTCGTTTGCAGTGGCTAGAGACCCTGGTGCGCCGAATCTC 

PVKW010455310.1_200-398   : -GGCTGGAGAGATGGCTTAGCGGTTAA-ACACTTGCCT---ATGAAGCCT-AAGGACCCCGGTTCGAGGCTCAATCCTCCAGGACCCACGTAAGCCAGATGCAC-AAGGGGGTGCATGCATCTGGAG-TTCGTTTGCAGTGGCTGGAGGCCCTGGCACACCCATTCTC 

PVKW010936187.1_0-174     : GGGCTAGAGAGATGGCTTGGCAGTTAA-GTGCTTGTCT---GTGAAGCCT-AAGGACCCTGGTTCGAGGCTCGATTCCCCAGGGCCCATGTAAGCCAGATGCCC-AAGGGGGTGCATGCATCTGGAA-TTCTTTTGCAGTGGCTGGAGGCCTTGGTGCACCCATTCTC 

PVKW010457160.1_200-397   : -GGCTGGAGAGATGGCTTAGCGGTTAA-ACGCTTGCCT---ATGAAGCCT-AAGGACCCCGGTTCGAGGCTCGATTCTCCAGGACCCACGTAAGCCAGATGCAC-AAGGGGGTAAATGCATCTGGAG-TTCGTTTGCAGTGGCTGGAGGCCCTGGCGCACCCATTCTG 

PVKW011059424.1_0-161     : GGGCTGGAGAGATGGGTTAGCAGTTAA-GTGCTTGCTT---GTGAAGCCG-AAGGAGCCCGGTTCGAGGATCAATTTCCCAGGACCCATGTAAGCCAGATGCAC-AAGGTGGCGCATGCATCTGGAG-TTCGTTTGCAGTGGCTGGAAGCCCTGGTGCGCCCATTCTC 

                            gGGCTGGAGAGATGGCTTAGtGGTTAA GCGCTTGCCT   GTGAAGCCT AAGGACCCcGGTTCGAGGCTCgATTCCCCAGGACCCACGTAAGCCAGATGCAC AAGGTGGCgCATGCATCTGGAG TTCGTTTGCAGTGGCTGGAGGCCCTGGTGcgCCCATTCTC 

                                                                                                                                                                                       

                             *       180         *       200         *       220         *       240         *       260         *       280         *       300         *       320   

Dip_a2                    : TCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTGTCTCTCTCAAATAAATAAATAAAAAAAAAA----------------------------------------------------------------------------------------------- 

PVKW010002558.1_11008-113 : TCTCTCACTCGCTCTCAAATAAATAAATTTTAAAAAAAGATTTTAAATGTCTTTAAGATTTTTTATATTTATTTTTATTATTTATTAGAGACAGAGAGGAAGAGGGAGGGAGAGAGTGAGAATGGGTGCACCAAGGCCTCTAGCCACTGCAAAT 

PVKW010029136.1_23581-239 : TCTCTCTCTGCCTGCCTATTTCTGTCTCTCTCTCTCTCAAATAAATAAATAAATAATTTTTTAAAAAATTAAAAAATAAAAATAGTTGTCTGTAATAATGGATATTTAAAAACATTTTGTTATTATTTATTTATTTGAGAAAGAGAAAGAAAG 

PVKW010000589.1_135060-13 : TCTCTCTCTCTCTACCTGCCTATTTCTGTATCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCGCAAATAAATAAATAAATAATTAAAAAAAATATATCCGGCTTCCAGACTTGAAAATAAATGCACTTCTGAGTGATGATGAAAGGCAATTCTTGACTTTC 

PVKW010020349.1_16044-164 : TCTCTCTCTCTCTCTACCTGCCTATTTCTGTATCTCTCTCTCTCAAATAAATAAATAAAATATTTAAAAAAAAAAAAAAGAATCAATTTCAAGAACCTAAGAATTTCAAGAAGTCCCTTGTACAGGGACTTATAGCTTCCTTAGTAAACAGCA 

PVKW010014280.1_21974-223 : TCTCTCTCTCTCCCTCTTTCTCTCTCTGTCTATTGTTCTCAAATAAATAAATAAAAATAAAAACAAAATTTTAAAAAAATCTAGGAGGGTATGAATAAGTCATATGGAAACCTATTTTTATGTACAATGAACACCCAGAAGCCATAGATGGTT 

PVKW010011519.1_52402-527 : TCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCCCTGCCTATTTCTGTATCTCTCTCTCAAATAAATAAATAAATAAATAAATAAATAAATAAATAAATAAATAAAAGAAAAATGTGGTAAAATAGTGAAGCTTTAAATTGGAATCTTACAAGC 

PVKW010016125.1_39943-403 : TCTCTCCCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCCCTGCCTATTTCTGTATCTCTCTCTCAAATAAATAAAAAATAAAATATTTTAATAAAAGGAAATATGTCTGATTAGCAGTCACATTTCATTTTTAAATCCCATGATTATTATATATATATATA 

PVKW010000231.1_94686-950 : TCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTACCTGCCTATTTCTGTATCTCTCTCTCTCTCAAATTAATAAATAAATTTTAAAAAAATGTTGAGGGTATGATAGTACTCAGAAGTTGGGGAGAGTAGGAAGGGGAGTTGAGGAAAGGCCTGTTAATGGAC 

PVKW010035610.1_11911-122 : TCTCTCTGCCTCTTTCTCTGTCACTCTAAAATAAATAAAAAAATTTTTTTAAAGTTTTAAAAGGGTAAATGTTATAATTACACTGTCACTAAAAGGAAAGACGCTTGTTCTTAGAACTGCTTTTCCAAATTTTTCATTTTATAGATGAGGAAT 

PVKW010026475.1_9342-9658 : TCTCTCTCTTTCTCTCTCTGTTGCTCTCAAATAAATAAATTTTAAAAAAGACAAAAAAAAATTCAACAGACAATAGGTCTTTTGTTACCTGTCTGCTTCTTCAACAAGAGATTTGTATGTCTTGCCTTCCCTGGAATTTTCTTCAGTACC 

PVKW010078194.1_4967-5325 : TATCTAGCTGCCTCTTTCTCTCTGTCTGTTGCTCTCAAATAAATAAATAAACAATTTTTTTTTTAAAAGAAGCTTTTTCATGCTAAGACATTTAATTCCAGCTGTGAAGTATAAGAAATGTTAGGTAGACATAAGCAGCTGGTAAGAACGGAG 

PVKW010039104.1_18258-186 : TCTCTCTCTACCTGCCTATTTCTGTATATCTTTCTCTCAAATAAATAAATAAATAAAAATTATTTAAAAAAAAGAATATAAAATATCTCAGTACCACATTGATTTCACATTGAGTTGGTAACATCATGATTATAATTGCATTAAGCATAACAA 

PVKW010004589.1_86596-869 : TCTCTCTCTACCTGTCTATTTCTGTATCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCAAATAAATAAATAATAAAATATTTTTTTAAAATAATGAGAAGTATATGAAGTTGTATGTCCTCATTTTCCCAGCGAACAGTATCTTGGGTAGAAATGACACTCTT 

PVKW010123424.1_1124-1486 : TCTCTCTCTCTCTACCTGCCTATTTCTATCTCTCTCTTTCAAATAAATAAATAAAATATTTTTTTAAAAAGAATGTGAATTAAAATAAAGTACCTTTTGTTCATTATTTTGAATGAGGAAGTTGGATCACAAATCCTTCCTCATTTATTTATT 

PVKW010029995.1_24234-246 : TCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTGCCTCTATTTCTGTCTGTCGCCCTCAAATAAATAAATAAGTAAAAAAAAATTTTCAAACTTCACTTCTTTGGGCTAAGAAATAGACATTATTACCATTCAAATATTTGTAAGAGGGAGCTTGGGGA 

PVKW010007643.1_14773-150 : TCTCTCCCTCTCTCTTTCTCTATCACTCTCAAATAAATAAATAAAAATAAAAAATGATTGTCTTTTCAAGTAATGGAAGAGCATGGTTAACTAGTTAATTATAAATGCACTGATGCAGTCTTATGCCATTATTCTGTTTTCCACTTATTATAT 

PVKW010052192.1_340-704   : TCTCTCTCTCTCTCTCTGCCTCTTTCTCTATCACTCTCAAATAAATAAATAAATATAAATAAAAACAACAAAAAAGAATATTAAAAATAAAAAAAGGACTATAGTGCCATCACTTTCAGGAGACAGGAGGAGAGCTGGGCTGTCTTGCCAGAA 

PVKW010007508.1_31690-320 : TCTCTCTCTCTCTCCCTCTTTCTCTCTCTGTTGCTAATAAATAAATAAAAATTTAATAAAAAGAGTATATAATTTTTTCAGATATCATATTGAGTTGTGCTCATCTTCTATGCCAAGCTTTATAAAAAAGAAACATAGGAAAACAACAAAGTC 

PVKW010011261.1_41137-415 : TCTCTCTCTCTACCTGCCTATTTCTGTATCTCTCTCTCTCTCAAATAAATAAATAAAATATTTTTAAAAAATGTTTAGCGATCAAGTTATTATTGTATCTACCTGTAGCAGTTTAAGTTGTGGTATTTTGTTTGAATTCTTTGGGCTTTTTGT 

PVKW010012549.1_9281-9659 : TATCTATCTGCCTCTTTCTCTCTATATCTCTGCCTCTTTCTCTGTCTGTCACTCTCAAGTAAATAAATAATAAACAAAAAAAAATTAAAAAAACAAGAAAGAAAGTAAGAGCCAAAGGAAGGGGGAGGAGTGCTTTGCAATACTGTCTTCAAA 

PVKW010019666.1_28292-286 : TATCTGCCTCTTTCTCTGTCACTCTCAAATAAATAAATAAAAATAAACAAAAAAGTTAAAATATATGTATTTAAAAAAAAAAAAGAAAGGTGAGTTTCTTAGAGGCAACAAATTGAAGGATCCTGCTTTTTAACCTAGTCTGCAAACCTATGT 

PVKW010009732.1_44856-452 : TCTCTCTCTCTCTCTCACACACACACACACACACACACACTTTCAAATAAATAAATAAAAATAAACAAAATTTTAAAAAAAGAATGAGTCCCCATATAAGATGTCTGCCCATGAAATATGGAATCCTGGAGCCATGCGGAAAGGTCCCGCTCA 

PVKW010011470.1_54767-551 : TCTTTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTACCTCTTTCTCTCTTTGTCTGTCACTCTCAATTAAATAAATTTAATTTAATTTTTAAAACAAGAAAGGATCATTGAATTTGCAATGTGGTTTTGGTTTTTGGAAATGGCCATAGTTAATGTGAG 

PVKW010008749.1_56369-567 : TCCCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCCCTGCCTATTTCTGTATATCTCTTTCTCAAATAAATAAACAAAAAATAAAATATTAAAAATAAAGTCTCAATAGCTTTATGTGGCACTTAAAACATTCTTAAATT 

PVKW010079352.1_3426-3804 : TCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTGCCTCTGCCTCTTTCTGTCTCTGTCTTTTGCTCTCAAATAAATAAAAATTTAAAAAAATTTAAAAATTCCTAGAATCAAATGATAATAAGAACACAACCTACTAAAACCTTTGGGACACAATGAAGACAG 

PVKW010035068.1_14139-144 : TCTCTCTCTCTGCCCCTTTCTCTATGTGTCTGTTGCTCTCAAATAAATAAATAAAGTTAATAAAAGTTGCTCTGTTTAAAAAAAAAAAGAAAAAGAAAAAAAACGTTCAGCAGGGAGCTAACAAGCTGGGTCGGGAACTCTGCGAGAGAAGTG 

PVKW010000107.1_213527-21 : TCTCTCTCTCTTTGCCTATTTCTGTATCTCTCTCTCTCTCTTTCTCAAATAAATAAATAAAATATTTTTTAAAAAAGTCAGTGGACTGAGTAGAGAAGATCTCCAATCAGCCCCTATTATCACAGGAGCCAATTCTCTAATAACTCCCTTTTG 

PVKW010029630.1_1406-1765 : TCTCTCTCTATCTGCCTATTTCTGTATTTCTCTCTCTCAAATAAATAAATAAGTAATAAAATGTTTTTTAAAAATGTCCCCGTATTGTACTTAAATGTTTACAGCAGCATTAACCATAATAGCCCAATAGTAGAAATAACCCAACTATTAATT 

PVKW010310127.1_1-345     : TCTCTCTCTCTCTCTACCTGCCTATTTCTGTATCTCTCTCTCTCAAATAAATAAATAAATAATAAAATATTTTTAAAAAATGCTTTCTTTATATTCTTATTTTATAAGATTTTCCATTTCTATATTTTTAAAAGTTTTTAAGTGTTTGGGCTA 

PVKW010010913.1_30511-308 : TATCTATCTGCCTCTTTCTCTCTGTGTTTGTTGCTCTCAAATAAATAAATAAAAAATAAACATTAAAAACAAAAGAAGAGGCCAGCAATGAAGCCAAGTTTTGGGGTCAAGCTTAACCAACTACAATGCCAAGGTCAGATTTACATCCTAGGA 

PVKW010040125.1_701-1061  : TCTCTCTCTGCCTTTTTCTCTTGCCTATCTGTTGCTCTCAAATAAGTAAATAAAAATAAACAAAATTCTTAGAAGGGAACGTGTATATAATTTTTATGATTTTTGATTGAACAATGGTTTCTTAGGTATGACAACAAAATAAAGAAAAATATT 

PVKW010048190.1_1930-2283 : TCTCTCTCTCTCTGCCTCTTTCCCTCTCCTCTCAAATAAATAAATAAAAAATAAAAATAAAATATTAAAAAAAATTATCCATTAGAGTTGAGATGGGCCATGTGGAAGGATTTATGGGTATTTAACAAAGTTCAGACTTCTAGCCCTGTGCAA 

PVKW010026919.1_21877-222 : GCTCATTCTCTCTCTTTCTCTCTCTCTCTCTCTGTCACTCTTAAATAAATAAGTAAATAAAATAAACAATTTTTTAAAAGAACCTCTTTTACATTATGCCCACTTAGAACATTCAAGATCATCTCCACATCCCAAGATTTTAAATGTAATCAT 

PVKW010000550.1_28468-287 : TCTCTCTTTCTATCTGTTGGTCTCAAATAAATAAAAATAAAAATATTTTTAAAAGAAAGGCCATTGGTCATTTACATAATGCTTTTAATCCAAATAGCTCTTTTTGTGATAGTTTCAGGGATCATCACTCTGCAAAATCAGTGAGCTAAAGAT 

PVKW010089413.1_1581-1948 : TCTCTCTCTCTTTCTACCTGCCTATTTCTGTATCTCTCTCTCTCTCAAATAAATAAATAAAATAAAATAAAATAAAAAAGGACCAGGCAAGAGAGAGAAAAAGCCAAAAGCCACACAGCACAGCACACTTCAGGAACTCCAGCTAGGCACAAT 

PVKW010032691.1_4367-4686 : TCTTTCTCTCTCTCTCCCGATTGCCCTCAAATAAAATAAATAAAAATAAATAATTTTTAAAAATATTTAAAAAGAGAGTATGAAGGAGAGAAATAATATTATATAAGGAAGCTAGTTTGAACTATGACTCCCTTCATAAAATCTACCTTATA 

PVKW010001938.1_60210-605 : CCCCCCCCCCGCCTCTTTCTCTCTCTGTCACTCTTTAAATAAATAAATTTTTAGAAAATTCCTGAGATTAATAGTTCCCTCCTCGGTGTACTTTTATATTCTAATTTAACCAAAATAATCACAAAACTTCTGAGATTTATTTGTACAATGAG 

PVKW010006965.1_42457-428 : TCTCTCTCTCTCTGCCTCTTTCTCTGTCTGTTACTCTCAAATAAATAAATAAAAATTTAAAAAAATATTTTAACTGATAGCTTTTTTAAATTTCTTTTCAAATTTTGTCTTATTCTTAAAGACTTTAAAAATACTTAGTTTAACAATAATATA 

PVKW010045266.1_5078-5437 : TCTCTCTCTATCTGCCTCTCTCTCTCTTTACAGCTCTCTCAAGTAATAAATAAAATAAAATGATTTTTTTTTAAAGTGGACACCCTTGTCTTAAAAAAAAAGAGAAGAAATTGGAGACCAATTGAGAAAAATTCTTGGACTTCTGGCCTCCAT 

PVKW010017383.1_3298-3668 : TCTCTCTCTCTCTCTCTCTATCTGCCTCTTTCTCTGTGTTTGTCTGTCACTCTCAAATAAGTAAATAAATAAACAATAAAATAAAGACAACATGAACCATTTGACGCTATCCTCCTTACCCTTGATAGTGTGGACTTTTATTTTTTTTAAGTT 

PVKW010014931.1_44237-445 : TCTCTGCCTCTCTCTCTCTGTCACTCTTAAATAAATAAATAAATAAAAATAAACAAAATTTAAAAACATATTGGAACAATGGTGTCGCCTCCCTTTCTAGAAGACAGCTGAGCCCCAGTGTTCAATCTGTTGTTTTGTTAAAGATGATGAGGA 

PVKW010037970.1_18853-191 : TCTCTCTCTACCTGCCTATTTTTGTATCCCTCTCTCAAATAAATAAAAATAAATAAAAAATAAAATATTTAAAAAAAACACGAGGGACTTTGGGTGCCCAGTGCCATAGGGCCAGCTCTTTTGTTCTAAATATGCATCCTATTTGGTCAGTGT 

PVKW010039898.1_14191-145 : TCCCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTGTCTCGCTATTGCTAGTAAATAAAAATAAAATAAAAAAAAGAAAATTATAATTTCTGTTAACTGAAAAACACATCTATAGATATTCTCCTTTAATGCATTAGAGAGTAAGCAGACAACAGTGCT 

PVKW010045310.1_14159-145 : TCTCTCTCTCTCTTTCTCTCTCTCTCTCTCTGCCTCCTTCTCTCTGTCTGTTGCTGTCAAATAAATAAAATAAAAATAAGCAAAAAAATTTTTTTAATAAAAATAAAAAATAAATCCTATTTATTTTTTCAACTCAACCTGAAGACTTGAGGT 

PVKW010012695.1_5046-5388 : CTG-TCTCTCTATCTGCCTCTTTCTCTCTCTCTCTCTCAAGTAAGTAAATAAATAAAAATTTTTTAAAAAAAGAAATACAGACAGACCAAAAGGACTAGCTAATTTATGAATAAAAGCCTTGAATCCAGCCATATAAAAAGCGCAGATGTTCTC 

PVKW010068876.1_6413-6758 : TCTCTCTCTCTCTCTTTCTCCCTTTCTCTGTTTCTAATAAGTAAATAAATAAAAAAAAATTACAGAATTTACTTGCCGTAGATGCTATACCAGGGGTTGTTTCAAGAGCTGACACTTCAACAGGTAAGAGAATCTCCTCCCTGCCTTGGGAGG 

PVKW010001837.1_16628-169 : TCGCTCTCTCTCTGCCCCGTTCTCTGTCTTCTGTCGCCCTCAAATAAATAAATAAATAAACAAGCAAACAAAAAAGGTTAAAAAAAAAAACAAAGAAACAACCAGAGCTAAGTAGCAGATTTAGCTCTAGGTAGCAGTCCTCCCTCCAATGCT 

PVKW010026710.1_4449-4811 : TCTCTCTCTACCTGCCTATTTCTGTATCTCTATCTCTTTCAAATAAATAAATAAATAAATAAATAAATAAATAAATAAATAAATAAATAAAAACAAAGAAAAATCATTACCACTGCTTCACAGCAGAGTATCTAGAAAAGTAATATGTTAAAG 

PVKW010061098.1_5450-5829 : TTTCTCTGTCTTTCCCTCTCCTTCTGCCTTTCTCTGTCTCTAATAAGTAAATAACTAAAATAAATAAATAATAAAAATTAAAAAAAAATAAAAAGAGAGACTAATGGAGAGAGGGAGGAGATATGATGGAGTGTATATTTGTGAAAGGGAAAG 

PVKW010007967.1_64083-643 : CCCCCCCCCGCATCTTTGTTTGTCACTCTCAAATAAATAAATAGAAATTAAAAAAACACAAAAACCATAGGAAGTTTGAGGTAGCTACCTGAGGTTGTCAGTGCTTTGTACTTCATGAAGTTCTCACTGTATGCAGTGAGTGCAATATGAGAA 

PVKW010003477.1_92791-931 : TCTATCTGCCTCTTTCTCTGTCACTCTCAAATAAACAAATAAATAAATAAACAAAAATGTAATATATATATATATATATATATATGTATATATACATACATACATACATACATACATACACATACAGATGGACATTACAGATGAACAAGGGTG 

PVKW010017109.1_10132-104 : TCTCCCTCTTTCTCCCTCTGCCTATCTGTCACTCTCAAGCAAATAAAAAAAAATTTAAAGATGCAAAAATGTATGGGCTATATCTCTGAAATTTTCATGAATGATATCATTTATGATATGGGACAGTGACAAAATGCTAGCAATGATTTCTTC 

PVKW010017184.1_18429-187 : TCTCTCTCTCTCTCTCTGCCTCTTTCTCTCTCTGTTGTTCTCAAGTAAATAAATAACATAAACAAAAAAATAAAAAATATGTTTAATGACCATTTCATGCCAAGAAATATAGATTTTCCTAATTTTAATTTTTTTTTACTATAGTTAAGTTTC 

PVKW010468666.1_98-391    : TCTTTATCTGCCTCTTTCTTTCTCTGTCTGTCACTTTCAAATAATTTTTTTTAAAAAAGTCACTATTTTGGGGATGGAGAGATGGCTTAGCAGTCAAAGTTGCTTGTTCTCAAAGCCTGCTTGCCTAGATTCAATTTCCTCAACCCTCCCCTC 

PVKW010059314.1_3862-4222 : TCCCTCTCTCTCTTTCTCTCTCTCCCTCTCTCTCTCTCCCTCTCTCCCTCCCTGCCTATTTCTGTATCTCTCTCAAATAAATAAAAAAATCTCAAATAAAAAAATAATAAATAAAAAGACAATCCTTTCTCCACTGAATTACAAACATGATGG 

PVKW010026833.1_23156-235 : TCTCTATCTATCTGCCTCTTTCTCTCTCTGTCTGTCACTCTCAAATAAATAAATAAACAAACACAATTACTAAGTTGAAGCTAGCTCTGATTTTTTATCTGAATAAAGTAATGGTTTTTTTTAATCTTAACATAAAATGGACAGAAAGAAAAA 

PVKW010030933.1_17567-179 : TCTCTCTCTCTCTGCTTCTTTCTCCCTCTGTTGCTCTCAGGTAAATAAATAAAAATAAAAAATAAAAAACTATAAATGTGAATAAATGCCTCCCTATCTCAAGCCACTCTTTTTGGCTCATGACATCCCAGCATCCTCGGAATCACACAGTCC 

PVKW010380129.1_4-365     : TCTATCTGCCTCTCTCTCTCTTCCTCTCTCTGTCCGTCTCAAATAAATAGAAATATTAAAAAAAAAAAAAAGAAGTGAAGTTCAAAGGTCATAAGGTAAGGGTTTGATAGAGAGACTAGCCCTTTGATTATGAGAAGGAACATCTAGAAAGTA 

PVKW010022917.1_7220-7595 : TTCCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTGCCTCTTTCTCTGTCTGTCCGTTGCTCTCAAATAAGTAAAAATAAACAAAAAATAAAAAATTATTTCTTTATTTGAGAGAGAGAGAGACAGAGATGGACAGAAAGAGGCAGATAGAGAGAATGGGTGC 

PVKW010009570.1_50988-513 : TCTCTGTCTATCTGCCTCTTTCTCTCTGCCTGTCTGTTGCTCTCAAATAAATAAATTAAAAATAAACATCTACTTGATCCACTTTAGTCCCTATGTTCAACAGGTGACCATTATGCAAGAGACTGGAGGCTAGTAGCAGGGCCTAACAGGTGT 

PVKW010010357.1_28854-291 : TAGCTCTCTGCCTCTTTCTGTCTGTCTGTCACTCTCAAATAAATAAATAAATTATAAGCAAAAATAATAATAATAAATAAAATAAAGTGAAGTAACCCTAAACAACAAAGCACAAGGTGCTTTTAGGATAAGGTAGCATTATTATATTTCAAC 

PVKW010003724.1_51904-522 : TCTGCCTTGTTCTCTGTCACTCTCAAAAAAAAAATTAAAAAAAAAATTAAAAACATTTATTTTCATGCATATACAATCATGCATATACCAGGGTCTCTTGCTACTGTAATCACCAGATATTTGTAGCACTTTTTACATTGGGCTGTATGTG-- 



PVKW010012185.1_30202-305 : TCTCTCTCTCTCTCTACCTGCCTATTTCTGTATCTCTCTCTCTCTCAAATAAATAAATAAAATAAAACATAAAGGAGAGACTAATGGAGAGAGGGAGGGGATACAATGGAGATTGGAGTTCTAAAGGGGAATGGGGGAGGGGAGGGAAATATC 

PVKW010128847.1_1569-1911 : TCTGTTTCTTTCCCTCTCTGTCTGTTGCTCTCAAATAAATAAATAAATAACATAAACAACAACCAAAAACAGCTATTCAAATTGAAAGAAATCAGGACAACTTTGGACACAGCAAAACAAGTGAGGATTGACAGACACAGAGTGGAAGGTTGA 

PVKW010005041.1_17350-176 : TCTCTCTGCCTCTTTCTCTCTCTTTCTGTCTTGCTAATAAATAAAATAAAAATAAAACAAAAAACAATTAAGAATCTAGAGGATTCCATCAGAGTTGGCCTTGTTTGGTTCAGCTGACCAACATATATTTGTAGGATTCTATGACTTACTCTG 

PVKW010033832.1_14304-146 : TTTCTCCCCCCCCCCCCACCCTCTGTCTATTACTCTCAAATAAATAAAAATAAAAAATGTATATAAAGCATACGACATAGTCAGTGGTTACTAAATGTTCATTTCCTACTCATAGACTCTCTTACTTCTTCTTGCCTGAGAAAGGGTGTTCTA 

PVKW010175830.1_100-407   : TCTCTCTTCCCCTCTCTGTCTTTAATAAATAAATAATAGATAAAAAATAAAATCAGAAAGGCTTTTGCCAAAGCCCTTGGTTTCCCCTGAGAAACAGATAGTAAGACCCTATTGCTGAAGACATCTCTTGCCTGAGAGGCAAGGTCACTGAGA 

PVKW010056700.1_136-446   : TCTCTCTCTCTAATAAATAAGTAAAATAGAGACTTATTGAGAGGGGGAAGAAATATGATGGGAGGTGGATTTGTGAGGGGGAAAGTGGGCTTGGCGAGGGAATTATCATGGTTTATTGTCTATAATTATGGAAGCTATCAATAAAAATTTCTT 

PVKW010012445.1_8302-8672 : TCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTTTCTCCCTAATTATTCAGTTTCTCATGTGAAACAAGTCAAACAAAGGAACAAAATCTCTTTCTGGCTGAAATTGAACATGATTTGGGCATACTCTACTCACATAGTCATGTGGGCAAGGACATGAACAAACTC 

PVKW010000401.1_27682-280 : TCTTTCTCTGCCTCTTTCTCTCTGTGTGTGTCTGTCACTTTCAAATAAATAAACAAATAAATAAATAAAATAAATAAATAAATAAATAAAAAAGAAAAAGAAAAAAAAAGAATGAAAACTCC-TCGGTGGGTGTCAGAGGAGTAGAGGGTCCT 

PVKW010004669.1_3155-3516 : TCTCTCTCTCTCTCTCCCTGCCTATTTCTGTATCTCTCTCTCTCTCTTTCAAATAAATAAATAAAAATATTAAAAGAAGTAGGGTCCAGGAAAGAGCGAGGGGTTTGGTGAGTGTGAGGACACTCCCTCCCTCCCTCCCTCAGTGACTATTAT 

PVKW010000036.1_330313-33 : TCTCTCTCTGTCTCTGCCTCTTTCTCTGTCTGTCTGTCACTCTTAAATCAATAAACCAAAATAAACAATTTTTCTAAAAAAAGAATAATAATCATATCTTCACTCCATTTTCTTCTCTCCCTTGCCAAGGCAACTCTAAAGATGGGTCACTGG 

PVKW010014660.1_45369-457 : TCTCTCTCCCTATCTCTCTACCTCTTTCTCTCTCTGTCACTCTCAAATAAATAAATAAATATAAATAAACAACAACAACCCCCCCAAAGTACTTTTAAGTAATTCAAAAAGCTACATTTCCTGCACATTATTTTAATGGTAAATATAGGACAA 

PVKW010041311.1_5578-5949 : TCTCTCTCCCTCTCTCTCTCTCCATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATACACACATACATACATACATACATACATACATACCTCTTTCTCTCTCTGTCATTCTCAAATAAATAAATTAAAAT 

PVKW010082039.1_898-1264  : TCTCTCTAACTGCCTATTTCTGTATCTCTCTCTCTCAAATAAACAAATAAATAAATAAATAAAATATTAAAAAAAGAATAGAGACTATATAAAGACATTTCACACAAACAAAATTAGGAAAAGGTTTTTCTTCCAAGATAATGTAGTAGATAG 

PVKW010572513.1_0-242     : TCTCTCTCTACCTGCCTATTTCTGTATCTCTCTCTCTCAAATAAATAAATAAAAATAAATCTTAAAAAATAAAATAAAATT------------------------------------------------------------------------ 

PVKW010363415.1_200-442   : TCCCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCCCCCTGCCTATTTCTGTATCTCTCTCTCTCAAATAAATAAATAAATAATAAAATATTT-----------------------------------------------------------------------  

                            TCTCTCTCTCTCTCTCTCTcTCTcTcTCTcTcTCTctctctaaaaaAaaaaaaaAAaaAAaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaa 

 

                      Copy number   Proportion 

T+ copies               48             62% 

Conventional T+ copies   4              5% 
T– copies               25             33%  
Total                   77 

 

Figure S9. Random Dip_a2 copies from the А. bullata genome. Nucleotide sequences are highlighted as follows: PASs, strong pol III terminators, medium 

terminators, rudimentary terminators, and oligo(A). Conventional T+ copies do not contain either a terminator or an oligo(A). 

  
 
 
 


