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Supplementary Materials:   

 

Supplemental Table S1. Primers used for the Real time RT‐PCR analysis 
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Figure S1. (a) Activation of AhR signaling in response to FICZ in NHKs. Quantitative real time 

PCR analysis of CYP1A1 and CYP1B1  in NHKs  treated with FICZ  (100 nM)  for 3‐6 h. All mRNA 

values were normalized against the expression of GAPDH and were expressed relative to untreated 

control  cells. Results  are  expressed  as  the  fold  change  respect  to untreated  control  cells  (*p<0.05, 

**p<0.01 vs untreated control). (b) Activation of AhR signaling in response to NPD‐0614‐13 and NPD‐

0614‐24 in NHKs. Quantitative real time PCR analysis of CYP1A1 and CYP1B1 in NHKs transfected 

with siRNA specific for AhR (siAhR) or siCtr and stimulated with NPD‐0614‐13 and NPD‐0614‐24 (25 

M) for 24 h. Data represent the mean ± SD of three independent experiments. Results are expressed 

as the fold change respect to untreated control cells (*p < 0.05, **p < 0.01 vs untreated control). 
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Figure  S2.  The  anti‐inflammatory  effect  of  NPD‐0614‐13  and  NPD‐0614‐24  required  AhR 

activation. IL‐6 and IL‐8 quantitation by ELISA in NHKs transfected with AhR siRNA or siCtr and 

treated with TNF‐α (20 ng/ml) or LPS (10 g/ml) in the presence or absence of NPD‐0614‐13, NPD‐

0614‐24  (25 M) and FICZ  (100 nM)  for 24 h. Data represent  the mean ± SD of  three  independent 

experiments. Results are expressed as the fold change respect to untreated control cells (*p < 0.05, **p 

< 0.01 vs untreated control). 

 

 


