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	Software name
	Version
	Parameters list

	BLASTp
	2.9.0+
	--quiet --threads 1 --outfmt 6 --more-sensitive --id 50 --max-hsps 35 -k 0

	diamond
	0.9.32
	(defaults)

	MAFFT
	7.455
	--quiet --anysymbol --thread 1 --auto

	FastTree
	2.1.10
	-quiet -mlacc 2 -slownni -spr 4 -fastest -mlnni 4 -no2nd -lg

	RAxML
	8.2.11
	-p 1989 -m PROTCATLG -T 8

	trimal
	1.4.rev15
	-gappyout



