SUPPLEMENTAL MATERIAL

Table S1 Subgroup analyses for left ventricular ejection fraction

T1 T2

EI\?:;;?I LVEF :{l\?:lﬁ]c)ed LVEF z]\;):;;;al LVEF :{l\?:lﬁ]c)ed LVEF FANOVA
Rank Metabolite x;;;‘ ©One sp x;;;‘ N sp x;;;‘ ©one gp x;;;‘ ©n¢ sp  FDR f]'alue
1 C18 0.06 0.02 0.05 0.01 0.05 0.01 0.05 0.02  0.2275 0.0175
2 C3 0.38 0.16 039 0.18 043 021 041 016  0.2672 0.0411
3 C18:1 0.17 0.05 0.18 0.06 0.15 0.05 0.15 0.05 0.4169 0.0962
4 C16 0.13 0.03 0.12 0.03 0.12 0.03 0.11 0.03  0.5551 0.1708
5 C5 0.20 027 022 020 0.24 0.28 0.57 0.80  0.6065 0.2835
6 C3.DC.-C4.0H 0.07 0.03 0.10 0.06 0.06 0.03 0.09 0.08  0.6065 0.3095
7 C14:1 0.11 0.03 0.14 0.06 0.11 0.05 0.11 0.04  0.6065 0.3266
8 C2 9.21 378 13.21 7.07 849 392 8.10 320 0.679 0.4182
9 C4 0.30 017 0.46 022 0.34 021 043 019  0.693 0.5392
10 C18:2 0.04 0.01 0.05 0.02 0.04 0.02 0.04 0.02  0.693 0.5789
11 Co 36.69 10.88 37.78 13.04 35.89 9.71 32.64 11.19 0.693 0.6046
12 C10 0.22 0.07 028 0.18 0.22 0.09 0.22 0.10 0.693 0.6538
13 C14:2 0.03 0.01 0.04 0.02 0.03 0.02 0.03 0.01  0.693 0.693

conc. = concentration; FDR = false discovery rate; LVEF = left ventricular ejection fraction; uM = micromolar; SD = standard
deviation




Table S2 Subgroup analyses for renal function

T1 T2

Creatinine > 1.2 Creatinine < 1.2 Creatinine > 1.2 Creatinine < 1.2

(N=14) (N=30) (N=14) (N=30)
Rank Metabolite ?:[1;:;‘ cone gp }\:ﬁ? cone sp ?:[1;:;‘ cone gp x;;‘ ©n¢ sp  FDR {’/’a e
1 C18:1 0.19 0.06 0.16 0.04 0.16 0.06 0.14 0.05 0.1989 0.019
2 Cl14:1 0.13 0.05 0.11 0.04 0.12 0.05 0.10 0.04 0.1989 0.0306
3 Cl6 0.14 0.04 0.12 0.03 0.12 0.03 0.11 0.03 0.2076  0.0479
4 C5 0.34 035 0.15 0.16 0.52 072 0.22 025 0.4858 0.1498
5 C3 0.46 018 0.35 0.14 048 021 040 0.18 0.4858 0.2317
6 2 13.95 6.81 834 230 9.94 441 7.68 3.19 04858 0.2946
7 C18 0.06 0.02  0.05 0.01 0.05 0.02  0.05 0.01 0.4858 0.3026
8 C10 0.27 016 021 0.07 0.26 0.09 021 0.08 0.4858 0.3206
9 Cl14:2 0.04 0.02  0.03 0.01 0.04 0.02  0.03 0.01 0.4858 0.3363
10 C18:2 0.05 0.02  0.04 0.01 0.04 0.02  0.04 0.02 0.5025 0.3865
11 C3.DC-C4.0H 0.09 0.04 0.07 0.04 0.07 0.03 0.07 0.06 0.5282 0.4469
12 C4 0.50 0.18 0.26 0.15 048 022 0.30 0.18 0.6433 0.5938
13 Co 41.99 13.97 34.58 9.10 34.93 11.38 35.25 9.52 0.7167 0.7167

conc. = concentration, FDR = false discovery rate, UM = micromolar, SD = standard deviation




Table S3 Subgroup analyses for NT-proBNP levels

T1 T2

proBNP > 1038 proBNP < 1038 proBNP > 1038 proBNP<1038 . o

(N=21) (N=23) (N=21) (N=23)
Rank Metabolite ?:[1;:;‘ cone gp ﬁﬁ;;‘ cone gp ?:[1;:;‘ cone gp ﬁﬁ;;‘ ©N¢ sp  FDR {’;a e
1 cs5 0.18 019 023 030 034 061 029 031 01677 0.0129
2 C16 013 003 012 003 012 003 011 0.03 02431 0.0374
3 C18 0.05 002  0.05 001 005 002 005 001 02974 0.0788
4 C18:1 0.17 004 017 0.06  0.16 005 0.14 005 02974 0.0915
5 C10 0.26 014 020 007 025 010 020 007 03948 0.1614
6 C18:2 0.04 002 0.4 001 0.4 002  0.04 0.02 03948 0.2071
7 @) 9.85 544 1037 460 867 373 816 379 03948 02359
8 C14:1 0.12 005 0.1 004 012 005 010 004 03948 0.2447
9 C142 0.04 002  0.03 001  0.03 002  0.03 001 03948 02733
10 C4 033 016 035 022 038 022 034 020 04337 0.3446
11 gzgﬁ 0.08 005 0.7 0.03 0.8 006 0.7 003 04337 0367
12 3 035 014 042 018 043 021 042 019 04923 0.4544
13 Q0 33.27 10.68  40.28 11.04 3350 1042 36.65 967 059 059

BNP = brain natriuretic peptide, conc. = concentration, FDR = false discovery rate, uM = micromolar, SD = standard deviation




Table S4 Subgroup analyses for diabetes mellitus

T1 T2
Diabetes (N=16) No Diabetes Diabetes (N=16) No Diabetes
(N=28) (N=28)
Rank Metabolite ?:[1;:;‘ cone gp }\:ﬁ? cone - gp ?:[1;:;‘ cone gp x;;‘ €©On¢ sp  FDR {’/’alue
1 o 37.55 1455 3658 9.15 36.58 1128 3441 943 00351 0.0027
2 C18:1 0.17 005 0.17 005 0.16 006 0.14 005 0.1242 0.0325
3 C18:2 0.04 001 004 001 0.04 0.02 004 001 01242 0.0368
4 C16 0.13 004 012 003 0.12 003 011 0.03 01242 0.0382
5 2 11.72 631 921 383 10.03 463 756 290 0.1685 0.0648
6 cs 031 035 0.15 014 041 040 026 051 04621 0.2398
7 C3.DC-C40OH  0.08 004 007 0.05 0.08 004 007 006 04621 0.2488
8 C14:1 0.12 004 012 004 0.12 0.05 0.10 0.04 04815 0.2963
9 c3 045 020 035 013 054 024 036 014 05357 03971
10 C18 0.05 002  0.05 001 0.05 001  0.05 001 05357 0.4428
11 c4 041 020 030 018 047 025 0.30 016 05357 05107
12 Cl42 0.03 0.02 003 001 0.04 0.02 003 001 05357 05225
13 C10 0.24 016 023 007 024 009 022 0.09 05357 05357

conc. = concentration, FDR = false discovery rate, UM = micromolar, SD = standard deviation




