Table S1. The transcript abundance of the CnAP2/ERF in response to salinity, ABA, SA, JA, low temperature, wounding treatments.
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Relative Expression Level

Corresponding Standard Deviation

Significance (* Expression Level

at That Time was Significantly

Groups GENE Different from that at 0 H by
t-Test, p <0.05)
Oh 1h 4h 8h 12h  24h Oh 1h 4h 8h 12h  24h 1h 4h 8h 12h 24h
CnDREBI-1 1.00 1.61 269  0.63 0.48 1.31  0.09 0.11 0.18 0.05  0.03 0.07 * * * * *
CnDREBI-2 1.00  0.53 0.61 098  0.51 053 0.12 0.03 0.05 0.06 007 0.04 * * * * *
salinity CnDREBI-3 1.00 022 019 022 036 057 014 0.01 0.02 002 0.05 0.06 * * * * *
stress CnDREB3-1 1.00 268 437 13.00 138 295 0.14 025 0.41 139 016 043 * * * * *
CnDREB3-2 1.00 060 066 0.75 089 089 0.15 0.07 006 0.09 0.11 0.06 * * * * *
CnERF1 1.00 006 007 023 1.52 010 0.07 0.00 0.01 002 016 0.01 * * * * *
CnDREBI-1 1.00 0.16 044 0.18 0.08 0.11 0.05 0.01 0.05 0.01 0.01 0.01 * * * * *
CnDREBI-2 1.00 1.10 060 039 021 042 0.07 0.07 0.07 004 0.01 0.05 * * * *
ABA CnDREBI-3 1.00 032 010 0.13 026 019 0.10 0.04 0.02 002 004 0.01 * * * * *
treatment CnDREB3-1 1.00 204 074 324 038 1.31 0.15 0.11 0.08 048  0.03 0.07 * * * * ®
CnDREB3-2 1.00 438 0.75 1.85 0.79 1.34 0.12 037 0.06 021 0.09 0.14 * * * * *
CnERF1 1.00 283 0.50 1.14 212 013 0.13 024 0.07 0.06 0.14 0.0l * * * *
CnDREBI-1 1.00  0.38 326 340 010 023 009 0.03 022 033 0.01 0.03 * * * * *
CnDREBI-2 1.00 089  0.65 040  0.11 0.15 0.12 0.13 0.09 004 002 0.01 * * * ®
SA CnDREBI-3 1.00 029 0.15 0.08 0.10 006 0.12 0.04 0.01 0.00  0.01 0.00 * * * * *
treatment CnDREB3-1 1.00  0.89 1.78 1.10 1.18 239 0.14 0.11 0.14  0.15 0.11 0.25 * *
CnDREB3-2 1.00 1.88 132 0.85 0.58 192 0.09 0.12 0.19 0.04 007 0.18 * * * * *
CnERF1 1.00 012 010 004 889 462 005 0.01 002 000 080 0.33 * * * * *
CnDREBI-1 1.00 098 049 219 069 0.02 006 0.10 004 023 0.05 0.00 * * * *
CnDREBI-2 1.00 042 035 039 069 087 0.13 0.03 0.02  0.05 0.08  0.06 ® * * *
JA treatment CnDREBI-3 1.00  0.15 0.09 008 049 081 0.13 0.02 0.01 0.01 0.06  0.11 * * * * *
CnDREB3-1 1.00 047 092 1.01 1.10 1.27 0.13  0.05 0.10 006 012 0.18 * ®
CnDREB3-2 1.00  0.59 1.11 0.98 149 544 0.07 0.08 0.08 0.06 008 077 * * *
CnERF] 1.00  0.05 0.19 0.06 043 6.48 0.09 0.01 0.03 0.01 0.04 044 * * * * *




Table S1. Cont.

Relative Expression Level

Corresponding Standard Deviation

Significance (* Expression Level

at That Time was Significantly

Groups GENE Different from that at 0 H by
t-Test, p < 0.05)
Oh 1h 4h 8h 12h 24h Oh 1h 4h 8h 12h 24h 1h 4h 8h 12h 24h

CnDREBI-I 100 927 050 361 654 075 011 137 007 018 086 010 * % % = *

CnDREBI-2 100 105 140 288 191 013 014 007 011 040 018 002 xxox *

tem;z::mre CnDREBI-3 100 2258 4393 5947 3042 1882 006 3.13 479 382 188 224 % % % = *
CnDREB3-I 100 223 092 133 375 091 009 028 007 009 040 005 * £ w

stress CnDREB3-2 100 556 396 622 606 225 011 059 056 051 056 030 * % % = *

CnERF1 1.00 4408 1233 1899 1.10 081 010 450 172 252 012 006 *  *  * *

CnDREBI-I 100 620 969 157 225 045 006 064 077 020 023 006 * % % = *

CnDREBI-2 100 256 207 148 046 082 007 035 029 014 005 008 * % % = *

wounding CnDREBI-3 100 6255 2630 1244 142 070 014 635 354 070 021 004 * % % = *

CnDREB3-I 100 173 133 097 089 089 008 009 0.4 014 005 007 *  *
CnDREB3-2 100 464 241 134 280 235 015 028 012 019 028 022 % % % = *
CnERF1 100 6400 498 152 1091 730 015 859 068 010 137 054 % & % *
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