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Table S1 : Quantification of the Archaea by qPCR with 16S rRNA. Average quantity of 16S rRNA per mL of sample and standard deviation are given for duplicates 
at the first cycle 0 and at the final cycle of reactors with H2 addition. Mesophilic-24-P0 corresponds to the initial microbial quantity for the mesophilic inoculum 
collected for the run 2. Mesophilic-35-P0 corresponds to the initial microbial quantity for the mesophilic inoculum collected for the run 1. Thermophilic-24-P0 
corresponds to the initial microbial quantity for the mesophilic inoculum collected for the run 2. Thermophilic-35-P0 corresponds to the initial microbial quantity 
for the mesophilic inoculum collected for the run 1. 
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16S rRNA  archaea 
/ ml sample 

5.24 × 1008 

± 4.48 × 
1007 

9.14 × 1008 

± 5.45 × 
1007 

4.76 × 1008 

± 2.67 × 
1007 

9.34 × 1008 

± 4.60 × 
1007 

6.01 × 1008 

± 2.37 × 
1007 

1.80 × 1009 

± 7.21 × 
1007 

9.47 × 1008 

± 9.68 × 
1007 

7.93 × 1008 

± 7.25 × 
1007 

6.01 × 1008 

± 2.37 × 
1007 

9.81 × 1008 

± 4.49 × 
1007 

9.47 × 1008 

± 9.68 × 
1007 

9.50 × 1008 

± 8.63 × 
1007 

5.24 × 1008 

± 4.48 × 
1007 

5.83 × 1008 

± 2.16 × 
1007 

4.76 × 1008 

± 2.67 × 
1007 

1.13 × 1009 

± 1.03 × 
1008 
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Table S2: Phylogenetic overview of abundant taxonomic guilds. The 10 most abundant archaea, with percentage superior at 1, at genus level. Average abundance and standard 
deviation are given for duplicates at the first cycle 0 and at the final cycle of reactors with H2 addition. Mesophilic-24-P0 corresponds to the initial microbial community of the 
mesophilic inoculum collected for the run 2. Mesophilic-35-P0 corresponds to the initial microbial community of the mesophilic inoculum collected for the run 1. Thermophilic-
24-P0 corresponds to the initial microbial community of the mesophilic inoculum collected for the run 2. Thermophilic-35-P0 corresponds to the initial microbial community of 
the mesophilic inoculum collected for the run 1.  
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Methanothermobacter  9,0% ± 
0,0% 

1,9% ± 
0,5% 

88,3% ± 
0,0% 

33,0%± 
6,3% 

6,1%± 
0,0% 

0,7%± 
0,0% 

75,7%± 
0,0% 

63,6%± 
14,2% 

6,1%± 
0,0% 

72,1%± 
14,4% 

75,7%± 
0,0% 

95,9%± 
1,3% 

9,0%± 
0,0% 

98,6%± 
0,1% 

88,3%± 
0,0% 

99,8%± 
0,0% 

WCHA1-57_ge  24,6% ± 
0,0% 

0,5%± 
0,0% 

0,1%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

19,9%± 
0,0% 

0,2%± 
0,1% 

0,1%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

19,9%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

0,1%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

24,6%± 
0,0% 

0,1%± 
0,0% 

0,1%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

Methanobrevibacter 12,4%± 
0,0% 

49,8%± 
17,9% 

0,4%± 
0,0% 

63,0%± 
8,9% 

11,7%± 
0,0% 

71,4%± 
0,7% 

0,7%± 
0,0% 

0,3%± 
0,2% 

11,7%± 
0,0% 

0,1%± 
0,0% 

0,7%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

12,4%± 
0,0% 

0,1%± 
0,0% 

0,4%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

Methanobacterium 18,3%± 
0,0% 

37,9%± 
14,7% 

0,7%± 
0,0% 

2,5%± 
1,8% 

27,4%± 
0,0% 

23,2%± 
0,7% 

1,7%± 
0,0% 

34,9%± 
14,5% 

27,4%± 
0,0% 

27,2%± 
14,3% 

1,7%± 
0,0% 

3,9%± 
1,3% 

18,3%± 
0,0% 

0,7%± 
0,1% 

0,7%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

Methanosaeta 25,4%± 
0,0% 

6,5%± 
1,8% 

0,5%± 
0,0% 

0,2%± 
0,0% 

27,9%± 
0,0% 

2,6%± 
0,6% 

0,9%± 
0,0% 

0,3%± 
0,1% 

27,9%± 
0,0% 

0,5%± 
0,1% 

0,9%± 
0,0% 

0,1%± 
0,0% 

25,4%± 
0,0% 

0,5%± 
0,0% 

0,5%± 
0,0% 

0,1%± 
0,0% 

Methanosarcina 0,4%± 
0,0% 

0,1%± 
0,0% 

9,9%± 
0,0% 

1,1%± 
0,7% 

0,6%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

20,9%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

0,6%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

20,9%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

0,4%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

9,9%± 
0,0% 

0,1%± 
0,0% 

Methanoculleus 2,1%± 
0,0% 

0,6%± 
0,3% 

0,0%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

0,2%± 
0,0% 

1,1%± 
0,5% 

0,0%± 
0,0% 

0,9%± 
0,0% 

0,2%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

2,1%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

Methanospirillum 4,1%± 
0,0% 

1,9%± 
0,4% 

0,1%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

3,5%± 
0,0% 

0,3%± 
0,1% 

0,0%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

3,5%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

4,1%± 
0,0% 

0,1%± 
0,0% 

0,1%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

Methanosphaera 1,0%± 
0,0% 

0,1%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

1,8%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

1,8%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

1,0%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

Candidatus_Methanoplasma 1,3%± 
0,0% 

0,2%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

0,6%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

0,6%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

1,3%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

Others < 1% 1,3%± 
0,0% 

0,6%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

0,2%± 
0,0% 

0,5%± 
0,0% 

0,4%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

0,1%± 
0,1% 

0,5%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

1,3%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 

0,0%± 
0,0% 


