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	[bookmark: RANGE!A2:N57]TABLE S2. MEANS OF COMPARISON OF THE RATIO OF ANALYTE PEAK AREA TO INTERNAL STANDARD PEAK AREA FOR COMPOUNDS EXTRACTED BY SLE.

	PEAK
	SLE-A
	SD
	SLE-B
	SD
	SLE-C
	SD
	SLE-D
	SD
	SLE-E
	SD

	1
	7.772
	0.629
	4.504
	0.176
	3.724
	0.029
	2.689
	0.041
	1.781
	0.023

	2
	0.485
	0.046
	0.083
	0.003
	0.323
	0.019
	
	
	
	

	3
	0.612
	0.013
	0.182
	0.005
	
	
	
	
	
	

	4
	0.291
	0.124
	0.060
	0.002
	0.074
	0.002
	
	
	
	

	5
	0.089
	0.003
	0.032
	0.001
	
	
	
	
	
	

	6
	0.058
	0.007
	0.105
	0.009
	
	
	
	
	
	

	7
	1.078
	0.093
	1.140
	0.016
	0.770
	0.016
	0.469
	0.053
	0.281
	0.019

	8
	0.364
	0.032
	0.100
	0.014
	0.051
	0.004
	
	
	
	

	9
	
	
	
	
	0.060
	0.004
	0.085
	0.003
	
	

	10
	0.102
	0.009
	0.132
	0.003
	
	
	
	
	
	

	11
	0.347
	0.037
	0.297
	0.017
	0.186
	0.008
	
	
	0.072
	0.002

	12
	0.054
	0.008
	0.083
	0.005
	0.018
	0.002
	
	
	
	

	14
	0.099
	0.014
	0.079
	0.006
	0.036
	0.003
	
	
	
	

	15
	0.108
	0.011
	0.200
	0.007
	
	
	
	
	
	

	16
	0.092
	0.010
	0.087
	0.002
	0.146
	0.008
	
	
	
	

	17
	0.174
	0.008
	0.085
	0.006
	0.151
	0.003
	0.073
	0.001
	0.046
	0.001

	18
	0.494
	0.039
	0.442
	0.010
	0.358
	0.012
	0.148
	0.006
	0.119
	0.003

	20
	0.342
	0.044
	0.280
	0.007
	
	
	
	
	0.077
	0.001

	21
	
	
	
	
	0.181
	0.006
	
	
	
	

	22
	0.204
	0.024
	0.301
	0.011
	0.075
	0.003
	
	
	
	

	23
	0.151
	0.014
	0.146
	0.003
	0.142
	0.001
	0.067
	0.002
	0.036
	0.001

	24
	0.182
	0.010
	0.293
	0.014
	0.250
	0.005
	0.115
	0.009
	0.080
	0.002

	25
	
	
	0.019
	0.001
	0.276
	0.012
	
	
	
	

	26
	0.743
	0.075
	0.668
	0.019
	0.461
	0.018
	0.287
	0.009
	0.268
	0.007

	28
	0.063
	0.005
	0.045
	0.001
	0.029
	0.003
	
	
	
	

	29
	0.448
	0.028
	0.426
	0.012
	0.561
	0.009
	0.453
	0.012
	0.301
	0.013

	30
	co0.244
	0.021
	0.114
	0.010
	0.233
	0.019
	0.170
	0.005
	0.142
	0.008
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	31
	0.054
	0.007
	0.051
	0.003
	0.061
	0.003
	0.029
	0.003
	0.028
	0.003

	32
	0.044
	0.005
	0.030
	0.001
	0.030
	0.004
	
	
	
	

	34
	0.495
	0.077
	0.769
	0.009
	0.283
	0.005
	0.144
	0.002
	
	

	35
	
	
	
	
	0.095
	0.002
	0.060
	0.001
	
	

	36
	0.103
	0.015
	0.061
	0.002
	0.054
	0.001
	0.028
	0.006
	
	

	37
	0.018
	0.002
	0.014
	0.001
	0.024
	0.002
	
	
	
	

	38
	0.037
	0.006
	0.076
	0.003
	0.047
	0.002
	0.022
	0.008
	
	

	39
	0.030
	0.004
	0.018
	0.001
	0.018
	0.002
	
	
	
	

	41
	0.040
	0.005
	0.026
	0.001
	0.024
	0.002
	
	
	
	

	42
	0.029
	0.002
	0.021
	0.001
	0.045
	0.003
	
	
	
	

	43
	0.036
	0.001
	0.028
	0.001
	0.025
	0.001
	
	
	
	

	45
	1.297
	0.102
	1.077
	0.008
	1.415
	0.020
	1.483
	0.036
	1.251
	0.025

	46
	0.046
	0.000
	0.027
	0.002
	0.044
	0.001
	
	
	0.025
	0.002

	47
	0.008
	0.001
	3.013
	0.068
	1.009
	0.009
	0.070
	0.001
	
	

	48
	0.063
	0.005
	0.054
	0.001
	0.176
	0.004
	0.083
	0.012
	0.081
	0.003

	50
	0.090
	0.001
	0.062
	0.005
	0.150
	0.001
	0.069
	0.007
	0.075
	0.001

	51
	0.188
	0.012
	0.272
	0.010
	0.197
	0.007
	0.112
	0.002
	0.108
	0.002

	52
	0.018
	0.000
	0.015
	0.000
	0.036
	0.001
	0.034
	0.000
	0.022
	0.001

	53
	0.028
	0.001
	0.024
	0.002
	0.028
	0.001
	0.021
	0.003
	0.015
	0.002

	55
	0.026
	0.002
	0.020
	0.001
	0.022
	0.001
	0.019
	0.002
	0.012
	0.001

	56
	0.021
	0.001
	0.021
	0.001
	0.035
	0.002
	0.026
	0.005
	0.013
	0.001

	58
	0.102
	0.008
	0.079
	0.000
	0.079
	0.001
	
	
	0.029
	0.000

	59
	0.030
	0.000
	0.023
	0.001
	0.023
	0.001
	
	
	
	

	60
	
	
	
	
	0.014
	0.000
	
	
	0.007
	0.000

	63
	
	
	0.014
	0.001
	0.016
	0.001
	
	
	0.010
	0.001

	64
	
	
	
	
	0.015
	0.001
	
	
	0.009
	0.001

	66
	0.028
	0.000
	0.032
	0.000
	0.033
	0.001
	0.030
	0.000
	0.024
	0.000

	67
	0.093
	0.001
	0.079
	0.002
	0.127
	0.004
	0.166
	0.003
	0.084
	0.008





	[bookmark: RANGE!A2:J31]TABLE S3. MEANS OF COMPARISON OF THE RATIO OF ANALYTE PEAK AREA TO INTERNAL STANDARD PEAK AREA FOR COMPOUNDS EXTRACTED BY SFE.

	PEAK
	SFE-A
	SD
	SFE-B
	SD
	SFE-C
	SD

	1
	0.254
	0.014
	2.794
	0.404
	0.747
	0.017

	7
	1.444
	0.056
	1.507
	0.024
	0.648
	0.066

	13
	0.039
	0.009
	
	
	0.033
	0.002

	18
	
	
	0.109
	0.024
	0.039
	0.001

	20
	
	
	0.082
	0.002
	
	

	23
	0.018
	0.002
	0.381
	0.055
	0.107
	0.004

	26
	
	
	0.454
	0.006
	0.162
	0.001

	27
	0.100
	0.007
	
	
	
	

	29
	0.019
	0.002
	0.835
	0.051
	0.234
	0.010
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	30
	
	
	0.238
	0.009
	0.089
	0.002

	31
	
	
	0.604
	0.025
	0.252
	0.008

	34
	0.026
	0.001
	0.604
	0.025
	0.227
	0.002

	37
	
	
	0.839
	0.027
	0.212
	0.008

	44
	0.168
	0.005
	
	
	
	

	45
	
	
	2.102
	0.114
	1.123
	0.008

	47
	
	
	
	
	0.030
	0.001

	48
	
	
	0.411
	0.003
	0.050
	0.001

	50
	
	
	0.109
	0.003
	0.022
	0.000

	51
	
	
	0.158
	0.004
	0.043
	0.001

	52
	
	
	0.090
	0.002
	0.017
	0.001

	53
	
	
	0.034
	0.003
	
	

	56
	
	
	0.033
	0.002
	
	

	58
	
	
	0.024
	0.001
	
	

	60
	
	
	0.028
	0.001
	
	

	63
	0.026
	0.004
	0.073
	0.005
	0.039
	0.001

	66
	0.040
	0.002
	0.116
	0.006
	0.061
	0.001

	67
	
	
	0.348
	0.085
	0.045
	0.004

	70
	0.135
	0.001
	0.060
	0.003
	0.107
	0.004

	71
	
	
	0.028
	0.002
	0.026
	0.001
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	TABLE S4. MEANS OF COMPARISON OF THE RATIO OF ANALYTE PEAK AREA TO INTERNAL STANDARD PEAK AREA FOR COMPOUNDS EXTRACTED BY PLE.

	PEAK
	PLE-A
	SD
	PLE-B
	SD
	PLE-C
	SD
	PLE-D
	SD
	PLE-E
	SD
	PLE-F
	SD
	PLE-G
	SD
	PLE-H
	SD
	PLE-I
	SD

	1
	2.511
	0.035
	2.180
	0.024
	2.490
	0.099
	1.552
	0.021
	2.311
	0.018
	2.202
	0.087
	2.276
	0.071
	2.006
	0.123
	2.791
	0.074

	2
	0.135
	0.004
	0.283
	0.004
	
	
	0.183
	0.002
	0.116
	0.000
	0.101
	0.003
	0.120
	0.014
	0.063
	0.002
	0.064
	0.002

	3
	0.052
	0.003
	0.081
	0.001
	0.056
	0.004
	0.064
	0.001
	0.060
	0.003
	0.025
	0.004
	0.041
	0.001
	0.017
	0.001
	
	

	4
	0.191
	0.004
	0.171
	0.003
	0.098
	0.010
	0.093
	0.004
	0.081
	0.002
	0.033
	0.000
	0.060
	0.004
	0.033
	0.003
	0.031
	0.003

	5
	0.035
	0.000
	0.028
	0.001
	
	
	
	
	
	
	
	
	0.032
	0.004
	
	
	0.035
	0.001

	7
	0.644
	0.010
	0.646
	0.015
	0.704
	0.024
	0.739
	0.002
	0.835
	0.004
	1.049
	0.017
	1.504
	0.036
	0.847
	0.042
	1.455
	0.077

	8
	0.102
	0.008
	0.055
	0.005
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	0.043
	0.003

	10
	0.071
	0.000
	0.095
	0.002
	0.062
	0.002
	0.089
	0.001
	0.096
	0.001
	0.098
	0.000
	0.128
	0.011
	0.076
	0.001
	0.063
	0.002

	11
	0.219
	0.001
	0.229
	0.003
	0.133
	0.010
	0.142
	0.001
	0.116
	0.003
	0.095
	0.004
	0.078
	0.007
	0.031
	0.000
	0.029
	0.001

	13
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	0.158
	0.006
	0.340
	0.015
	0.267
	0.006

	14
	0.088
	0.002
	0.108
	0.005
	0.066
	0.003
	0.084
	0.005
	0.048
	0.001
	0.041
	0.002
	
	
	
	
	
	

	17
	0.204
	0.003
	0.242
	0.004
	0.125
	0.017
	0.146
	0.001
	0.127
	0.002
	0.085
	0.003
	0.098
	0.006
	0.048
	0.002
	0.050
	0.002

	18
	0.499
	0.005
	0.440
	0.005
	0.279
	0.032
	0.343
	0.003
	0.278
	0.001
	0.244
	0.007
	0.215
	0.016
	
	
	0.101
	0.003

	19
	
	
	
	
	
	
	
	
	0.079
	0.000
	0.025
	0.002
	0.050
	0.004
	
	
	
	

	20
	0.356
	0.005
	0.300
	0.004
	0.201
	0.015
	0.252
	0.001
	0.161
	0.001
	0.131
	0.005
	0.144
	0.010
	
	
	0.066
	0.002

	21
	0.086
	0.001
	0.086
	0.002
	0.087
	0.002
	0.082
	0.001
	0.047
	0.001
	0.047
	0.002
	0.037
	0.005
	
	
	
	

	23
	0.171
	0.001
	0.234
	0.002
	0.211
	0.006
	0.250
	0.003
	0.200
	0.002
	0.194
	0.007
	0.235
	0.005
	0.169
	0.008
	0.139
	0.004

	24
	0.258
	0.001
	0.245
	0.007
	
	
	0.218
	0.017
	0.199
	0.002
	0.151
	0.005
	0.169
	0.008
	0.095
	0.002
	0.093
	0.002

	25
	0.052
	0.002
	0.043
	0.001
	
	
	0.043
	0.003
	0.086
	0.001
	0.090
	0.002
	0.079
	0.008
	0.061
	0.001
	0.063
	0.001

	26
	0.781
	0.004
	0.624
	0.002
	0.554
	0.019
	0.619
	0.008
	0.460
	0.004
	0.432
	0.013
	0.401
	0.013
	0.162
	0.018
	0.210
	0.004

	27
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	0.177
	0.012
	0.585
	0.003
	0.333
	0.030

	29
	0.484
	0.003
	0.530
	0.004
	0.459
	0.011
	0.505
	0.007
	0.492
	0.001
	0.351
	0.014
	0.435
	0.007
	0.421
	0.014
	0.356
	0.004

	30
	0.426
	0.003
	0.350
	0.008
	0.284
	0.002
	0.372
	0.005
	0.283
	0.002
	0.201
	0.005
	0.254
	0.018
	
	
	0.132
	0.006

	31
	0.102
	0.002
	0.086
	0.006
	0.070
	0.001
	0.076
	0.003
	0.088
	0.003
	0.099
	0.006
	0.100
	0.014
	0.068
	0.001
	0.070
	0.001

	32
	0.030
	0.001
	0.042
	0.001
	0.046
	0.003
	0.022
	0.001
	0.021
	0.002
	0.024
	0.002
	0.019
	0.000
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	33
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	0.136
	0.009
	0.108
	0.005
	0.033
	0.003

	34
	0.301
	0.001
	0.266
	0.002
	0.276
	0.024
	0.309
	0.004
	0.178
	0.002
	0.170
	0.004
	0.187
	0.004
	0.128
	0.007
	0.113
	0.005

	35
	0.102
	0.001
	0.114
	0.002
	
	
	
	
	0.224
	0.005
	0.252
	0.014
	0.389
	0.009
	0.320
	0.012
	0.279
	0.007

	36
	0.096
	0.000
	0.069
	0.000
	0.059
	0.014
	0.062
	0.002
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	37
	0.053
	0.006
	0.040
	0.002
	0.024
	0.002
	0.038
	0.001
	0.045
	0.001
	0.041
	0.003
	0.052
	0.016
	
	
	0.042
	0.001

	38
	0.054
	0.000
	0.045
	0.000
	0.024
	0.001
	0.038
	0.003
	0.019
	0.001
	
	
	0.030
	0.002
	
	
	
	

	40
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	0.034
	0.006
	0.148
	0.008
	0.087
	0.001
	0.067
	0.004

	42
	0.055
	0.001
	0.057
	0.001
	0.029
	0.005
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	43
	0.027
	0.000
	0.028
	0.000
	0.029
	0.001
	0.028
	0.000
	0.021
	0.000
	0.026
	0.001
	0.020
	0.000
	
	
	
	

	44
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	0.049
	0.005
	0.017
	0.000
	0.027
	0.003

	45
	1.547
	0.011
	1.476
	0.012
	1.160
	0.028
	1.354
	0.014
	1.173
	0.009
	0.956
	0.010
	1.108
	0.054
	1.049
	0.038
	0.896
	0.030

	46
	0.077
	0.001
	0.060
	0.004
	0.041
	0.002
	0.034
	0.018
	0.031
	0.003
	0.026
	0.002
	0.036
	0.001
	
	
	
	

	47
	0.192
	0.005
	0.009
	0.000
	0.277
	0.015
	0.074
	0.001
	0.115
	0.000
	
	
	1.661
	0.086
	2.625
	0.098
	1.282
	0.046

	48
	0.243
	0.003
	0.221
	0.003
	0.112
	0.002
	0.188
	0.013
	0.354
	0.004
	0.486
	0.002
	0.848
	0.041
	0.702
	0.022
	0.640
	0.018

	49
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	0.336
	0.015
	0.088
	0.001
	0.092
	0.006

	50
	0.241
	0.002
	0.193
	0.002
	0.066
	0.001
	0.240
	0.078
	0.082
	0.007
	0.022
	0.000
	0.109
	0.014
	0.032
	0.001
	0.023
	0.001

	51
	0.283
	0.001
	0.197
	0.000
	0.107
	0.006
	0.207
	0.000
	0.098
	0.001
	0.045
	0.000
	0.115
	0.007
	0.044
	0.009
	0.043
	0.001

	52
	0.052
	0.000
	0.047
	0.001
	0.032
	0.015
	0.039
	0.000
	0.024
	0.000
	0.016
	0.000
	0.033
	0.003
	
	
	
	

	53
	0.031
	0.001
	0.036
	0.002
	0.017
	0.002
	
	
	
	
	0.019
	0.001
	
	
	
	
	
	

	54
	
	
	
	
	
	
	0.493
	0.004
	0.133
	0.001
	
	
	0.252
	0.019
	0.085
	0.001
	0.028
	0.001

	55
	0.029
	0.001
	0.023
	0.001
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	56
	0.038
	0.009
	0.044
	0.001
	
	
	0.032
	0.002
	0.028
	0.001
	0.021
	0.001
	
	
	
	
	
	

	57
	
	
	
	
	
	
	
	
	0.027
	0.001
	
	
	0.410
	0.018
	0.123
	0.002
	0.125
	0.005

	58
	0.086
	0.001
	0.088
	0.004
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	59
	0.022
	0.000
	0.026
	0.001
	0.020
	0.003
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	61
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	0.039
	0.002
	0.360
	0.016
	0.062
	0.001
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	62
	
	
	
	
	
	
	0.046
	0.001
	0.044
	0.001
	0.029
	0.001
	0.821
	0.003
	0.392
	0.017
	0.302
	0.003

	63
	0.015
	0.000
	0.021
	0.000
	
	
	
	
	0.014
	0.000
	
	
	
	
	
	
	
	

	64
	0.018
	0.001
	0.018
	0.001
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	65
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	0.077
	0.002
	0.120
	0.005
	0.039
	0.004

	66
	0.030
	0.000
	0.040
	0.000
	0.025
	0.000
	0.040
	0.000
	0.030
	0.000
	0.026
	0.000
	
	
	
	
	
	

	67
	0.082
	0.002
	0.116
	0.003
	0.092
	0.001
	0.147
	0.000
	0.143
	0.002
	0.112
	0.005
	0.170
	0.000
	0.125
	0.003
	0.062
	0.001

	68
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	0.017
	0.000
	0.100
	0.012
	
	
	0.030
	0.001

	69
	
	
	
	
	
	
	
	
	0.027
	0.001
	
	
	0.888
	0.042
	0.383
	0.015
	0.289
	0.001






















	Table S5. Statistical data (ANOVA) of best extraction condition for compounds which appear in all methodologies.

	[bookmark: RANGE!B2:Y25]Peak
	1
	Peak
	7
	Peak
	18
	Peak
	20
	Peak
	23
	Peak
	26
	Peak
	29
	Peak
	30

	m/z
	191
	m/z
	169
	m/z
	745
	m/z
	745
	m/z
	289
	m/z
	729
	m/z
	457
	m/z
	881

	PLE-G
	SFE-B
	0
	PLE-G
	SFE-B
	0
	PLE-A
	SFE-B
	1
	PLE-A
	SFE-B
	1
	PLE-D
	SFE-B
	1
	PLE-A
	SFE-B
	1
	PLE-B
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	1 - There are significant differences. p ≤ 0.05    0 - There are not significant differences
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