Gene Cluster ID Atp6v1E

|Drosophila melanogaster gene

[Vha26 (CG1088)

|F1yBase ID

|EBgn0015324

|

|Predicted function

HATPase, H+ transporting, V1 subunit E

intronl

intronl

intronl

GGATCTCCCAGGTCATGTGAACTTTTCACCGC

TCATGGGATATGTCATGTGAATATTTGTTGTC
TCATGGGATGTGTCATGTGAATACGAAGTGTA
AGATTCGAGTAGTCATGTGATCATTGGTTGAA
TTTTCCTTGAAGTCATGTGACTCTTCGCCATG
TTTTCCTCCAAGTCATGTGACT--TCGCCATG

CGGGTCACGGGACCT--GTCATGTGAAAAGTG
CGGGTCACGGGACCT--GTCATGTGAAAAGTG
CGGGTCACGGGACCT--GTCATGTGAAAAGTG
CAGGTCACGGGACCT--GTCATGTGAAAAGTG
CGGGTCACGGGACCT-~-GTCATGTGAAAAGTG
CAGGTCACGGGACCC-~-GTCATGTGAAAAGTG
CAGGTCACGGGACCC--GTCATGTGAAAAGTG
TGGGTCACGGGACCC~-~-GTCATGTGAAAAGTG
CGGGTCACGGGACCTCCGTCATGTGAAAAGTG
TGGGTCACGGGACCT-~-GTCATGTGAAAAGTG
TGGGTCACGGGACCT-~-GTCATGTGAAAAGTG
GTGGTCACGGGACCT-~-GTCATGTGAAGTGAC
GAGGTCACGGGACCT--GTCATGTGAAGCAAG

TTGTTTCAAATGTCATGTGAATGAAATGATAT

intron2

Atp6v1E CLEAR element conservation:
5'/5'UTR
Dmel\ ACTTTCGTGAAATCATATGATCGATTTGCAGT
Mdom\ AAAATTTCCCTTTCACATGATGGGATATTTAC
Ccap\ AAATTTCCCCAATCATATGATAAAAAAAAAAG
Gmor\ TAACCCTGTTTATCATATGACCAAGAGAAAAA
Llon\ TACAACTCCAAATCATATGACTGACTTTGGTC
Ppap\ TAAATACACGAATCATATGATCACCTTGGACA
Agam\ = —e e
Aara\  ————m e
Agan\  m——m e
Achr\ @~
Aepi\  mmmmm e
AmMin\  —e e
Afun\ ——m—mme -
Aste\ @ ——mmmmmm -
Adir\ e -
Aalb\  ——mmm -
Adar\  ——mmm e
Cqui\ TTTTACCTTTGATCATGTGAGAAGTTGCTCAT
Aaeg\ CTCTTCTGTCTGTCATGTGAGATATTTTCCTT
Mdes\ CGAATGATAGAGTCATATGACTTATCAGACTA
5'/5'UTR
Bmor\ GCAACACTAAGATCATATGATTGTTCAATAAA
Dple\ TAACATTAAAGATCATATGATTGTTCAATGAA
Msex\ GCAACACTGGGATCATATGATTGTTCAATGAA
Hmel\ CAACATTAATGATCATATGATTGTTCAATGAA
Pxyl\ CAACACCAAAAATCATATGATCGTTCAATGAA
Tcas\ ATAAGGTCAAAATCATATGATCAATCAGTCTG
Dpon CACCTGCTCCCATCATATGATCAATCTACAAC
Amel\ CACACTACTGTGTCATATGATCGTCATTAACT
Aflo\ CACACTACTGTGTCATATGATCGTCATTAACT
Bter\ ACACTACCTGTGTCATATGATCGTCATTAACT
Bimp\ ACACTACCTGTGTCATATGATCGTCATTAACT
Mrot\ ACTAGTCTTGTGTCATATGATCATCATTAACT
Aech\ TCACACTTCGGGTCATATGACCGACGTTACGC
Pbar\ TCACACTTCGGGTCATATGACCGACGTTACGC
Hsal\ TCACATTTCGGGTCATATGATCGACGTTACGC
Acep\ TCATGCTTCGGGTCATATGACCGACGTTACGC
Lhum\ TCACGCTTTGGGTCATATGACCGACGTTACGC

ACGAACGAACAATCATGTGACCAAGCAGTATT
TATGTAATTATATCACATGACATCTTAGTATC
GGTGTAGGTATGTCACATGAGAATTTTGCACA

GTTGAATAGTGGTCATGTGATTATGTTCAAGG

TGCCTTTTCATGTCATGTGATCTATTGCAGTC
ATCTCATGCTGGTCATGTGATTCGCATTTGAC

AATTCGTGCTGGTCATGTGACACGGCCCCCGC

CATTAACAGAAGTCATGTGATCAAAATGTAGG
CAATGGGGCTTGTCATGTGACCAACCGAACGT

ATGCAATATGTGTCACATGACCGACTCTCCCC
ATGCAATATGTGTCACATGACCGACTCTCCCC
ATGCAATATGTGTCACATGACCGACTCTCCCC
ATGCAATATGTGTCACATGACCGACTCCCTCC
ATGCAATATGTGTCACATGACCAACTCCCCCC
ATGCAATATGTGTCACATGACCCTCACGGGCA
ATGCAATATGTGTCACATGACCCTCACGGCGA
ATGCAATATGTGTCACATGACCTCCTCCGACG
ACGAAATATGTGTCACATGACCCTCGGTGGAT
AAAATATGTTGGTCACATGACTTCCTCCTCCT
AAAATATGTTGGTCACATGATCTGCGCCTCCT
CAAAAAAGAGAGTCACATGACCACTAGCATCG
AAACAAAAAGTGTCACATGACCACTAGTGGCG

TGTGTGCGAACGTCACATGATCAACATTTCAA

CATGTCCAGTTATCATGTGACACACAGGCAAC

GCTTACAACTAATCATGTGATTAAAGTTTGGA

TACTGCTGGTAGTCATATGACGGGCTTACAAG
TACTGCTGGGAGTCATATGACGGGCTTACATG
TACTGCTGGGAGTCATATGACGGGCTTACATG
TGCTGCTGGGAGTCATATGACAGGCTTATGTT
ATCGTACTTGTGTCATATGACGGGCTTATGTT
CGTACAGGGGTGTCATATGACATGCTCTCGAT
AGGAGGGGGCGGTCATATGACATGCTCACGAT
CCTATGCTGGTGTCATATGACGTGCTTAGAAC
TTCGTGCTGGTGTCATATGACATGCTCAGGAG
CGGCGGCAAGTGTCATATGACATGCCGAAGAG
CGGCGGCAAGTGTCATATGACATGGCGAGGGG
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Sinv\ TCACACTTTAGGTCATATGACCGACGTTACGC

Ccflo\ CACATTTTCGAGTCATATGACCGACGTTACGC
Ngir\ TAACTCGGCCGGTCATATGATCGTCATGTGAG
Nlon\ TAACTCGGCCGGTCATATGATCGTCATGTGAG
Nvit\ TAACTCGGCTGGTCATATGATCGTCATGTGAG
Lful\ CGTTGTACGATATCATATGATCAACTCGTAAC

Phum\ TATGTGAATTGATCATATGATCGTCTGCAAAG

Dpul\ CACCCACTGCTGTCACATGACAAACCAAATCAGCTGACACTAGTAAGGA
Isca\ ACTCGGCGGACATCACATGACGGCTGTGCGGC

Atp6v1E gene structure comparison:

bps
. Atp6vIE ‘ . . , . . P
Order Species orthologs S'exon int exon int exon int exon3 Extended CLEAR region Position || from
£ TSS
actttcgtgaaaTCATATGAtcgatttgcagt 5'UTR 48
Diptera . ggatctcccagg TCATGTGAacttttcaccge intronl 447
(Drosophilidae) Drosophila_melanogaster Dmel\Vha26 aattegtgetgg TCATGTGAcacggececege intronl || 614
catgtccagttaTCATGTGAcacacaggcaac intronl 794
aaaatttccctt TCACATGAtgggatatttac 5S'UTR? |([>-294
Diptera . tacaactaccaaTCACTTGActtgaaagttaa S'UTR? |[>-265
(Muscidae) Musca_domestica Mpﬂ tcatgggatatg TCATGTGAatatttgttgtc intronl | >231
cattaacagaagTCATGTGA tcaaaatgtagg intronl >457
aaatttccccaaTCATATGAtaaaaaaaaaag S'UTR? ||>-305
Diptera .. . tcatgggatgtgTCATGTG Aatacgaagtgta intronl || >198
( Tephritidae) Ceratttls_cap uata &’pitpﬂ caatggggcttgTCATGTGAccaaccgaacgt intronl >390
gettacaactaaTCATGTGAttaaagtttgga intronl || >717
Diptera . . taaccctgtttaTCATATGAccaagagaaaaa 5'UTR? -4
(Glossinidae) Glossina_morsitans MM agattcgagtagTCATGTGAtcattggttgaa intronl 517
. . . tacaactccaaa TCATATGActgactttggtc S'UTR? |[>-125
3 Lutzomyia_longipalpis Llon\Atp 6vIE ttttccttgaag TCATGTGA ctettegecatg intronl ||>442
Diptera
(Psychodidae) taaatacacgaaTCATATGAtcaccttggaca S'UTR? |[>-122
Phlebotomus_papatasi Ppap\Atp6vI1E taaaaatcgacg TCATGTGAattcaattgatt intronl ||>189
ttttcctccaag TCATGTGActtegecatgtt intronl |[>411
Diptera tcacgggacctgTCATGTGAaaagtgtcaaac intronl 440
(Culicidae) Anopheles_gambiae A ga(:}n_\;z(t)g% atgcaatatgtg TCACATGAccgactctcece intronl || 717
AGAP002401 tactgetggtagTCATATGAcgggcttacaag intronl 974
tcacgggacctgTCATGTGAaaagtgtcaaac intronl >197
Anopheles_arabiensis Aara\Atp6v 1E atgcaatatgtg TCACATGAccgactctcece intronl >476
tactgctgggagTCATATGAcgggcttacatg intronl || >732
tcacgggacctgTCATGTGAaaagtgtcaaac intronl || >197
Anopheles_quadriannulatus|| Aqan\Atp6v1E atgcaatatgtg TCACATGAccgactctecce intronl || >475
tactgetgggag TCATATGAcgggcttacatg intronl >731
tcacgggacctgTCATGTGAaaagtgtcaaac intronl >194
Anopheles_christyi Achn\Atp6vl1E atgcaatatgtg TCACATGAccgactccectee intronl || >468
tgctgetgggag TCATATGAcaggcttatgtt intronl || >696
tcacgggacctgTCATGTGAaaagtgtcaaac intronl || >186
Anopheles_epiroticus Aepi\Atp6v1E atgcaatatgtgTCACATGAccaactcceece intronl || >442
atcgtacttgtg TCATATGAcgggcttatgtt intronl >680
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tcacgggacccg TCATGTGAaaagtgtcaaac intronl >190
Anopheles_minimus Amin\Atp6ovIlE atgcaatatgtgTCACATGAccctcacgggea intronl || >463
cgtacaggggtg TCATATGAcatgctctegat intronl >695
tcacgggacccgTCATGTGAaaagtgtcaaac intronl >193
Anopheles_funestus Afun\Atp6ovI1E atgcaatatgtg TCACATGAccctcacggega intronl || >459
aggagggeecgg TCATATGAcatgctcacgat intronl || >674
tcacgggacccgTCATGTGAaaagtgtcaaac intronl >194
Anopheles_stephensi Aste\Atp6v1E atgcaatatgtgTCACATGAcctectecgacg intronl || >465
cctatgetggtg TCATATGAcgtgcttagaac intronl >681
acgggacctccgTCATGTGAaaagtgtcaaac intronl >190
Anopheles_dirus AdinAtp6v1E acgaaatatgtg TCACATGAcccteggtggat intronl || >459
ttegtgetggtg TCATATGAcatgetcaggag intronl || >673
opieeon | ante |80 58 R - [INBR o .
tcacgggacctgTCATGTGAaaagtgacaatc intronl >315
Anopheles_albimanus Aalb\Atp6v1E aaaatatgttgg TCACATGActtcctectect intronl || >596
cggeggcaagtgTCATATGAcatgecgaagag intronl >828
tcacgggacctgTCATGTGAaaagtgacaatc intronl >317
Anopheles_darl ingi Adar\Athv 1E aaaatatgttgg TCACATGAtctgegectect intronl >596
cggeggeaagtgTCATATGAcatggegagggg intronl >831
ctettetgtctg TCATGTGA gatattttcett 5' -8
Aedes_ae gypti A—Ze Ag];LAOtIPZ?)\;% tcacgggacctgTCATGTGAagcaagtgtatt intronl 671
E— aaacaaaaagtg TCACATGAccactagtggeg intronl 1037
ttttacctttgaTCATGTGAgaagttgctcat 5' =27
.. . CquilAtp6vl1E te tgTCATGTGAagtgacat intronl || >567
Culex_pipiens_qui. Cq 3] acgggacctg agtgacatcgeg intron
CPLJI006751 caaaaaagagagTCACATGAccactagcatcg intronl >870
cctttgacaaacTCACGTGAaattttcttcte intronl |[>1485
Diptera cgaatgatagag TCATATGActtatcagacta 5 >341
Cecid id Mayetiola_destructor Mdes\Atp6vl1E ttgtttcaaatg TCATGTGAatgaaatgatat intronl || >191
(Cecidomyiidae) tgtgtgcgaacgTCACATGAtcaacatttcaa intronl | >383
. Bmor\Atp6vIE geaacactaagaTCATATGALtgttcaataaa 5 >119
Bombyx_mori — .
LOC732990 acgaacgaacaaTCATGTGAccaagcagtatt intron2 || >457
geaacactgggaTCATATGALtgttcaatgaa 5 >-121
Manduca_sexta MSCX\AtpﬁV 1E ggtgtaggtatg TCACATGAgaattttgcaca intron2 || >572
ataaagttgatgTCATGTGActtcaaggttct intron2 || >832
Lepidoptera
. taacattaaagaTCATATGAttgttcaatgaa 5' >-120
Danaus_p lele PUS Dple_\Atpﬂ tatgtaattataTCACATGAcatcttagtatc intron2 || >440
Heliconius_melpomene | Hmel\Atp6v1E - - - - caacattaatgaTCATATGAttgttcaatgaa | g | >-121 |
caacaccaaaaaTCATATGAtcgttcaatgaa 5] >-119
Plutella_XyIOStella P_xympﬂ - - - - gtigaataglgg TCATGTGAttatgttcaagg iniron? o)
[ suepsipera || mengenita_motareyti || Mmonavpe s [N S8 o+ [EENA6REE o [T - [ [ |
Triboli " Tcas\Atp6vl1E ataaggtcaaaaTCATATGAtcaatcagtctg 5 -16
riolium_castaneum LOC659201 tgecttttcatg TCATGTGA ctattgcagte intron2 454
Coleoptera ataaaatggtgg TCACATGAcagccaaatgte 5' >-149
Dendroctonus_ponderosae || Dpon\Atp6vlE cacctgetceccaTCATATGAtcaatctacaac 5' >-118
atctcatgetgg TCATGTGAttcgcatttgac intron2 || >381
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Apis_mel 1 lf era Amzl]\a?z?gv LE cacactactgtgTCATATGAtcgtcattaact S'UTR 64
| Apis_florea ” Aflo\Atp6v1E cacactactgtgTCATATGAtcgtcattaact ” 5'UTR? ” >-124|
. Bter\Atp6v1E :
Bombus_terrestris LOC100648858 acactacctgtgTCATATGAtcgtcattaact S'UTR 16
| Bombus_impatiens ” Bimp\Atp6vl1E acactacctgtg TCATATG Atcgtcattaact ” 5'UTR? ” >-140|
| Megachile_rotundata ” Mrot\Atp6v1E actagtcttgtg TCATATGAtcatcattaact ” 5'UTR? ” >-132|
L Aech\AtpvlE :
Acromyrmex_echmat or AECH19756 tcacacttcggg TCATATGAccgacgttacge 5 >-134
Hymenoptera ACoDAGVIE
Acep\ApovIE !
Atta_cephalotes ACEP15444 teatgettcggg TCATATGAccgacgttacge 5 >-126
| Solenopsis_invicta | | SinV\Atp6v1E tcacactttagg TCATATG Accgacgttacge | | 5' | | -46 |
| Camponot usjoridanus | | CﬂO\Atp6V 1E cacattttcgag TCATATGAccgacgttacge | | 5' | | >-136 |
| Harpegnathos_saltator | | Hsal\Atp6v1E teacatttcggg TCATATGAtcgacgttacge | | 5 | | >-144 |
| Pogonomyrmex_barbatus | | Pbar\Atp6vl1E tcacacttcggg TCATATGAccgacgttacge | | 5 | | >-132 |
| Linepithema_humile | | LhumAtp6vl1E teacgctttggg TCATATG Accgacgttacge | | 5 | | >-147 |
L . Nvit\Atp6ovlE
Nasonia_vitripennis —tp6_ taactcggctgg TCATATGAtcgtcatgtgag 5 144
NV10403
| Nasonia _giraulti | | Ngir&tpﬂ taactcggecgg TCATATGAtcgtcatgtgag | | 5' | | ND |
| Nasonia_longicornis | | Nlon\Atp6vl1E taactcggecgg TCATATGAtegteatgtgag | | g | | ND |
| Acyrthosiphon_pisum ” Apis\Atp6ovIlE ND ” ” |
Hemiptera
| Rhodnius_prolixus ” Rpro\Atp6vIlE ND ” ” |
: . Phum\Atp6v1E :
Phthiraptera Pediculus_humanus PHUMS98510 tatgtgaattgaTCATATGAtcgtctgcaaag 5 >94
aacagaaatcatTCATATGAaccacttcgttg 51 >-141
Odonata Ladonaj ulva MM cgttgtacgataTCATATGAtcaactcgtaac 5' >-114
Crustacea Daphn ia _pulex Dpul\Atp6V 1E cacccactgctgTCACATGAcaaaccaaaTCAGCTGAcactagtaagga | 5'/5'UTR || -16/2
| Ixodida I | Ixodes_scapularis | | Isca\Atp6ovlE actcggeggacaTCACATGAcggctgtgegge | | 5 | | -1 |
| I | Homo_sapiens | | ATP6VI1E1 ttgeccegeagc TCATGTGACcttttgcteggg intron1-2 | | 333 |
| Cnidaria “ Nematostella_vectensis ” Nvec/Atp6vlE ccaatatttccaTCACATGAaaatttatttac ” 5UTR ” 19 |
| Placozoa H Trichoplax_adhaerens ” Tadh\Atp6ovIlE |-. tacaatttatct TCACGTGAcatgcgcttgat ” 5' ” 21 |
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