861160  -----------------ooooooo TTGTCAGAAGTCGGTAGCTATGTCTCTGAAAAAATC
920694  -------------m---------- TTGTCAGAAGTCGGTAGCTATGTCTCTGAAAAAATC
941372  -----mmmmmmmmmmmm e TTGTCAGAAGTCGGTAGCTATGTCTCTGAAAAAATC
2001171 --------mmmmmm e mmmmm oo TTGTCAGAAGTCGGTAGCTATGTCTCTGAAAAAATC
GD-0098 ----------mmmmmmm oo TTGTCAGAAGTCGGTAGCTATGTCTCTGAAAAAATC
940255  --------mmmmmemmeemo oo TTGTCAGAAGTCGGTAGCTATGTCTCTGAAAAAATC
950136  -----------------mo----- TTGTCAGAAGTCGGTAGCTATGTCTCTGAAAAAATC
2012092 ------------mmmmmmmmm- - TTGTCAGAAGTCGGTAGCTATGTCTCTGAAAAAATC
2302008 ------------------------ TTGTCAGAAGTCGGTAGCTATGTCTCTGAAAAAATC
2051729 ---------mmmmmmmmemm- - TTGTCAGAAGTCGGTAGCTATGTCTCTGAAAAAATC
GD-0073 -------mmmmm oo TTGTCAGAAGTCGGTAGCTATGTCTCTGAAAAAATC
GD-0096 ---------------mmmmmoooo TTGTCAGAAGTCGGTAGCTATGTCTCTGAAAAAATC

931260  TTGAACGATTGGAAATGGGTAAAGATTTCAGAAATCATAGATTTT---AATCCAAAAGAA
GD-0057 TTGAACGATTGGAAATGGGTAAAGCTTTCAGAAATCATAGATTTT---AATCCAAAAGAA
GD-0119 TTGAACGATTGGAAATGGGTAAAGATTTCAGAAATCATAGATTTT---AATCCAAAAGAA
YS12 TTGAACGATTGGAAATGGGTAAAGCTTTCAGAAATCATAGATTTT - - -AATCCAAAAGAA

861160  AATGTGAGTAAGTTAAGGCTGGAGAACTATATTTCTACCGAGAATATGATCTCTAATCGT
920694  AATGTGAGTAAGTTAAGGCTGGAGAACTATATTTCTACCGAGAATATGATCTCTAATCGT
941372  AATGTGAGTAAGTTAAGGCTGGAGAACTATATTTCTACCGAGAATATGATCTCTAATCGT
2001171 AATGTGAGTAAGTTAAGGCTGGAGAACTATATTTCTACCGAGAATATGATCTCTAATCGT
GD-0098 AATGTGAGTAAGTTAAGGCTGGAGAACTATATTTCTACCGAGAATATGATCTCTAATCGT
940255  AATGTGAGTAAGTTAAGGCTGGAGAACTATATTTCTACCGAGAATATGATCTCTAATCGT
950136  AATGTGAGTAAGTTAAGGCTGGAGAACTATATTTCTACCGAGAATATGATCTCTAATCGT
2012092 AATGTGAGTAAGTTAAGGCTGGAGAACTATATTTCTACCGAGAATATGATCTCTAATCGT
2302008 AATGTGAGTAAGTTAAGGCTGGAGAACTATATTTCTACCGAGAATATGATCTCTAATCGT
2051729 AATGTGAGTAAGTTAAGGCTGGAGAACTATATTTCTACCGAGAATATGATCTCTAATCGT
GD-0073 AATGTGAGTAAGTTAAGGCTGGAGAACTATATTTCTACCGAGAATATGATCTCTAATCGT
GD-0096 AATGTGAGTAAGTTAAGGCTGGAGAACTATATTTCTACCGAGAATATGATCTCTAATCGT
931260 CGGTTGCTTAAGGGAAGCATTTCTAAAAAAATAGCAATGGAAAAAATAGAACCATTCACT
GD-0057 CGGTTGCTTAAGGGAAGCATTTCTAAAAAAATAGCAATGGAAAAAATAGAACCATTCACT
GD-0119 CGGTTGCTTAAGGGAAGCATTTCTAAAAAAATAGCAATGGAAAAAATAGAACCATTCACT
YS12 CGGTTGCTTAAGGGAAGCATTTCTAAAAAAATAGCAATGGAAAAAATAGAACCATTCACT

861160 GGTGGAATTAGTTTGGCAACAAAACTTCCAAGTGTAAAAACTACAACTGCATTTCAAAAG
920694  GGTGGAATTAGTTTGGCAACAAAACTTCCAAGTGTAAAAACTACAACTGCATTTCAAAAG
941372 GGTGGAATTAGTTTGGCAACAAAACTTCCAAGTGTAAAAACTACAACTGCATTTCAAAAG
2001171 GGTGGAATTAGTTTGGCAACAAAACTTCCAAGTGTAAAAACTACAACTGCATTTCAAAAG
GD-0098 GGTGGAATTAGTTTGGCAACAAAACTTCCAAGTGTAAAAACTACAACTGCATTTCAAAAG
940255 GGTGGAATTAGTTTGGCAACAAAACTTCCAAGTGTAAAAACTACAACTGCATTTCAAAAG
950136  GGTGGAATTAGTTTGGCAACAAAACTTCCAAGTGTAAAAACTACAACTGCATTTCAAAAG
2012092 GGTGGAATTAGTTTGGCAACAAAACTTCCAAGTGTAAAAACTACAACTGCATTTCAAAAG
2302008 GGTGGAATTAGTTTGGCAACAAAACTTCCAAGTGTAAAAACTACAACTGCATTTCAAAAG
2051729 GGTGGAATTAGTTTGGCAACAAAACTTCCAAGTGTAAAAACTACAACTGCATTTCAAAAG
GD-0073 GGTGGAATTAGTTTGGCAACAAAACTTCCAAGTGTAAAAACTACAACTGCATTTCAAAAG
GD-0096 GGTGGAATTAGTTTGGCAACAAAACTTCCAAGTGTAAAAACTACAACTGCATTTCAAAAG
931260 CGTGATATTTCTGAGTTTGAGAGATTA- - -GAATTTAAAGGAGGTACAAAATTTAGAAAT
GD-0057 CGTGATATTTCTGAGTTTGAGAGATTA---GAATTTAAAGGAGGTACAAAATTTAGAAAT
GD-0119 CGTGATATTTCTGAGTTTGAGAGATTA---GAATTTAAAGGAGGTACAAAATTTAGAAAT
YS12 CGTGATATTTCTGAGTTTGAGAGATTA- - -GAATTTAAAGGAGGTACAAAATTTAGAAAT
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GGAGATATTCTAATTTCCAATATTCGCCCTTACTTTAAG----==--===--=---=---=
GGAGATATTCTAATTTCCAATATTCGCCCTTACTTTAAG----==--===-==-=-=---=
GGAGATATTCTAATTTCCAATATTCGCCCTTACTTTAAG--------=---=--------
GGAGATATTCTAATTTCCAATATTCGCCCTTACTTTAAG----=====-=-===--"----
GGAGATATTCTAATTTCCAATATTCGCCCTTACTTTAAG---======-=-===--"----
GGAGATATTCTAATTTCCAATATTCGCCCTTACTTTAAG---========-===--"----
GGAGATATTCTAATTTCCAATATTCGCCCTTACTTTAAG-----=---==--=---=----
GGAGATATTCTAATTTCCAATATTCGCCCTTACTTTAAG----==-==========---=
GGAGATATTCTAATTTCCAATATTCGCCCTTACTTTAAG-----=-======-=---m-o
GGAGATATTCTAATTTCCAATATTCGCCCTTACTTTAAG----==-===-====-=---=
GGAGATATTCTAATTTCCAATATTCGCCCTTACTTTAAG-----=-====-=---=---=
GGAGATATTCTAATTTCCAATATTCGCCCTTACTTTAAG-----=---==--=--------
GGCGATACTTTAATAGCCCGTATTACGCCCAGTCTTGAAAATGGGAAAACAGCTAAGGTA
GGCGATACTTTAATAGCCCGTATTACGCCCAGTCTTGAAAATGGGAAAACAGCTAAGGTA
GGCGATACTTTAATAGCCCGTATTACGCCCAGTCTTGAAAATGGGAAAACAGCTAAGGTA
GGCGATACTTTAATAGCCCGTATTACGCCCAGTCTTGAAAATGGGAAAACAGCTAAGGTA

AAAATTTGGCTAGCAGACAAATCTGGAGGGTGTTCTAATGATGTTTTAGTAATCAGGTCG
AAAATTTGGCTAGCAGACAAATCTGGAGGGTGTTCTAATGATGTTTTAGTAATCAGGTCG
AAAATTTGGCTAGCAGACAAATCTGGAGGGTGTTCTAATGATGTTTTAGTAATCAGGTCG
AAAATTTGGCTAGCAGACAAATCTGGAGGGTGTTCTAATGATGTTTTAGTAATCAGGTCG
AAAATTTGGCTAGCAGACAAATCTGGAGGGTGTTCTAATGATGTTTTAGTAATCAGGTCG
AAAATTTGGCTAGCAGACAAATCTGGAGGGTGTTCTAATGATGTTTTAGTAATCAGGTCG
AAAATTTGGCTAGCAGACAAATCTGGAGGGTGTTCTAATGATGTTTTAGTAATCAGGTCG
AAAATTTGGCTAGCAGACAAATCTGGAGGGTGTTCTAATGATGTTTTAGTAATCAGGTCG
AAAATTTGGCTAGCAGACAAATCTGGAGGGTGTTCTAATGATGTTTTAGTAATCAGGTCG
AAAATTTGGCTAGCAGACAAATCTGGAGGGTGTTCTAATGATGTTTTAGTAATCAGGTCG
AAAATTTGGCTAGCAGACAAATCTGGAGGGTGTTCTAATGATGTTTTAGTAATCAGGTCG
AAAATTTGGCTAGCAGACAAATCTGGAGGGTGTTCTAATGATGTTTTAGTAATCAGGTCG
AACTTACTGGATGAAGATGAAATAGGGTTTGGTTCAACAGAATTTATCGTAGCAAGAGCC
AACTTACTGGATGAAGATGAAATAGGGTTTGGTTCAACAGAATTTATCGTAGCAAGAGCC
AACTTACTGGATGAAGATGAAATAGGGTTTGGTTCAACAGAATTTATCGTAGCAAGAGCC
AACTTACTGGATGAAGATGAAATAGGGTTTGGTTCAACAGAATTTATCGTAGCAAGAGCC

GACAGTAACTTTTCCAAC---CGTTTTCTATATTATGTGCTATCAAGTGATACATTTTTT
GACAGTAACTTTTCCAAC---CGTTTTCTATATTATGTGCTATCAAGTGATACATTTTTT
GACAGTAACTTTTCCAAC---CGTTTTCTATATTATGTGCTATCAAGTGATACATTTTTT
GACAGTAACTTTTCCAAC---CGTTTTCTATATTATGTGCTATCAAGTGATACATTTTTT
GACAGTAACTTTTCCAAC---CGTTTTCTATATTATGTGCTATCAAGTGATACATTTTTT
GACAGTAACTTTTCCAAC---CGTTTTCTATATTATGTGCTATCAAGTGATACATTTTTT
GACAGTAACTTTTCCAAC---CGTTTTCTATATTATGTGCTATCAAGTGATACATTTTTT
GACAGTAACTTTTCCAAC---CGTTTTCTATATTATGTGCTATCAAGTGATACATTTTTT
GACAGTAACTTTTCCAAC---CGTTTTCTATATTATGTGCTATCAAGTGATACATTTTTT
GACAGTAACTTTTCCAAC---CGTTTTCTATATTATGTGCTATCAAGTGATACATTTTTT
GACAGTAACTTTTCCAAC---CGTTTTCTATATTATGTGCTATCAAGTGATACATTTTTT
GACAGTAACTTTTCCAAC---CGTTTTCTATATTATGTGCTATCAAGTGATACATTTTTT
AAAAAAGGTATTAGTGATGAAAATTTTGTTTATTATCTAATGCTTGACCCAAAGGTTAGA
AAAAAAGGTATTAGTGATGAAAATTTTGTTTATTATCTAATGCTTGACCCAAAGGTTAGA
AAAAAAGGTATTAGTGATGAAAATTTTGTTTATTATCTAATGCTTGACCCAAAGGTTAGA
AAAAAAGGTATTAGTGATGAAAATTTTGTTTATTATCTAATGCTTGACCCAAAGGTTAGA
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GATTATGCAGTATCAACTTCTAAGGGGACGAAG- - -ATGCCCCGTGGAGATAAGAGTTCA
GATTATGCAGTATCAACTTCTAAGGGGACGAAG---ATGCCCCGTGGAGATAAGAGTTCA
GATTATGCAGTATCAACTTCTAAGGGGACGAAG---ATGCCCCGTGGAGATAAGAGTTCA
GATTATGCAGTATCAACTTCTAAGGGGACGAAG---ATGCCCCGTGGAGATAAGAGTTCA
GATTATGCAGTATCAACTTCTAAGGGGACGAAG---ATGCCCCGTGGAGATAAGAGTTCA
GATTATGCAGTATCAACTTCTAAGGGGACGAAG---ATGCCCCGTGGAGATAAGAGTTCA
GATTATGCAGTATCAACTTCTAAGGGGACGAAG---ATGCCCCGTGGAGATAAGAGTTCA
GATTATGCAGTATCAACTTCTAAGGGGACGAAG- --ATGCCCCGTGGAGATAAGAGTTCA
GATTATGCAGTATCAACTTCTAAGGGGACGAAG- --ATGCCCCGTGGAGATAAGAGTTCA
GATTATGCAGTATCAACTTCTAAGGGGACGAAG- - -ATGCCCCGTGGAGATAAGAGTTCA
GATTATGCAGTATCAACTTCTAAGGGGACGAAG---ATGCCCCGTGGAGATAAGAGTTCA
GATTATGCAGTATCAACTTCTAAGGGGACGAAG---ATGCCCCGTGGAGATAAGAGTTCA
GAAGTTGCTATCAAATCAATGGTAGGAACTTCTGGAAGACAAAGAGTTCAGCTAGATGTT
GAAGTTGCTATCAAATCAATGGTAGGAACTTCTGGAAGACAAAGAGTTCAGCTAGATGTT
GAAGTTGCTATCAAATCAATGGTAGGAACTTCTGGAAGACAAAGAGTTCAGCTAGATGTT
GAAGTTGCTATCAAATCAATGGTAGGAACTTCTGGAAGACAAAGAGTTCAGCTAGATGTT

ATTATGAAATATACAGTTCCTTTATTTTCCTTAGAGGAGCAAGAGTTGATTTCAGATATA
ATTATGAAATATACAGTTCCTTTATTTTCCTTAGAGGAGCAAGAGTTGATTTCAGATATA
ATTATGAAATATACAGTTCCTTTATTTTCCTTAGAGGAGCAAGAGTTGATTTCAGATATA
ATTATGAAATATACAGTTCCTTTATTTTCCTTAGAGGAGCAAGAGTTGATTTCAGATATA
ATTATGAAATATACAGTTCCTTTATTTTCCTTAGAGGAGCAAGAGTTGATTTCAGATATA
ATTATGAAATATACAGTTCCTTTATTTTCCTTAGAGGAGCAAGAGTTGATTTCAGATATA
ATTATGAAATATACAGTTCCTTTATTTTCCTTAGAGGAGCAAGAGTTGATTTCAGATATA
ATTATGAAATATACAGTTCCTTTATTTTCCTTAGAGGAGCAAGAGTTGATTTCAGATATA
ATTATGAAATATACAGTTCCTTTATTTTCCTTAGAGGAGCAAGAGTTGATTTCAGATATA
ATTATGAAATATACAGTTCCTTTATTTTCCTTAGAGGAGCAAGAGTTGATTTCAGATATA
ATTATGAAATATACAGTTCCTTTATTTTCCTTAGAGGAGCAAGAGTTGATTTCAGATATA
ATTATGAAATATACAGTTCCTTTATTTTCCTTAGAGGAGCAAGAGTTGATTTCAGATATA
GTTCAGAATTACGAAATTCTATGTCCTCCATTAGAGGAGCAAATTCAAATTGGCAGAATT
GTTCAGAATTACGAAATTCTATGTCCTCCATTAGAGGAGCAAATTCAAATTGGCAGAATT
GTTCAGAATTACGAAATTCTATGTCCTCCATTAGAGGAGCAAATTCAAATTGGCAGAATT
GTTCAGAATTACGAAATTCTATGTCCTCCATTAGAGGAGCAAATTCAAATTGGCAGAATT

Conserved region TRD2

TTGAAGTCCTATGACGAGAAAATTAAACTTAATAAACAGATAAATCATCATTTACTTGAG
TTGAAGTCCTATGACGAGAAAATTAAACTTAATAAACAGATAAATCATCATTTACTTGAG
TTGAAGTCCTATGACGAGAAAATTAAACTTAATAAACAGATAAATCATCATTTACTTGAG
TTGAAGTCCTATGACGAGAAAATTAAACTTAATAAACAGATAAATCATCATTTACTTGAG
TTGAAGTCCTATGACGAGAAAATTAAACTTAATAAACAGATAAATCATCATTTACTTGAG
TTGAAGTCCTATGACGAGAAAATTAAACTTAATAAACAGATAAATCATCATTTAGCTGAG
TTGAAGTCCTATGACGAGAAAATTAAACTTAATAAACAGATAAATCATCATTTAGCTGAG
TTGAAGTCCTATGACGAGAAAATTAAACTTAATAAACAGATAAATCATCATTTAGCTGAG
TTGAAGTCCTATGACGAGAAAATTAAACTTAATAAACAGATAAATCATCATTTAGCTGAG
TTGAAGTCCTATGACGAGAAAATTAAACTTAATAAACAGATAAATCATCATTTAGCTGAG
TTGAAGTCCTATGACGAGAAAATTAAACTTAATAAACAGATAAATCATCATTTAGCTGAG
TTGAAGTCCTATGACGAGAAAATTAAACTTAATAAACAGATAAATCATCATTTAGCTGAG
TTGAGTGTAATTGATGATAAAATTGAAAATAATAAAAAGATAAATCATCATTTACTTGAG
TTGAGTGTAATTGATGATAAAATTGAAAATAATAAAAAGATAAATCATCATTTACTTGAG
TTGAGTGTAATTGATGATAAAATTGAAAATAATAAAAAGATAAATCATCATTTACTTGAG
TTGAGTGTAATTGATGATAAAATTGAAAATAATAAAAAGATAAATCATCATTTAGCTGAG
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CAAGCTAGATTGCTTTATAAAAATTTAATATCGTCTAATGACACTAAATATCAAAATCTT
CAAGCTAGATTGCTTTATAAAAATTTAATATCGTCTAATGACACTAAATATCAAAATCTT
CAAGCTAGATTGCTTTATAAAAATTTAATATCGTCTAATGACACTAAATATCAAAATCTT
CAAGCTAGATTGCTTTATAAAAATTTAATATCGTCTAATGACACTAAATATCAAAATCTT
CAAGCTAGATTGCTTTATAAAAATTTAATATCGTCTAATGACACTAAATATCAAAATCTT
CTAATCGATGCTCAATTTGCTCACTTGCTTGAAGATAATGAATTATATAAGTCGACCTTT
CTAATCGATGCTCAATTTGCTCACTTGCTTGAAGATAATGAATTATATAAGTCGACCTTT
CTAATCGATGCTCAATTTGCTCACTTGCTTGAAGATAATGAATTATATAAGTCGACCTTT
CTAATCGATGCTCAATTTGCTCACTTGCTTGAAGATAATGAATTATATAAGTCGACCTTT
CTAATCGATGCTCAATTTGCTCACTTGCTTGAAGATAATGAATTATATAAGTCGACCTTT
CTAATCGATGCTCAATTTGCTCACTTGCTTGAAGATAATGAATTATATAAGTCGACCTTT
CTAATCGATGCTCAATTTGCTCACTTGCTTGAAGATAATGAATTATATAAGTCGACCTTT
CAAGCTAGATTGCTTTATAAAAATTTAATATCGTCTAATGACACTAAATATCAAAATCTT
CAAGCTAGATTGCTTTATAAAAATTTAATATCGTCTAATGACACTAAATATCAAAATCTT
CAAGCTAGATTGCTTTATAAAAATTTAATATCGTCTAATGACACTAAATATCAAAATCTT
CTAATCGATGCTCAATTTGCTCACTTGCTTGAAGATAATGAATTATATAAGTCGACCTTT

TCAGATATTGCTAGAATTACGATGGGACAATCTCCTAAG-------~-~ GGTGAGACTTAT
TCAGATATTGCTAGAATTACGATGGGACAATCTCCTAAG-=-=----~-~-~ GGTGAGACTTAT
TCAGATATTGCTAGAATTACGATGGGACAATCTCCTAAG---=-=-=-~-~-~ GGTGAGACTTAT
TCAGATATTGCTAGAATTACGATGGGACAATCTCCTAAG-------~-- GGTGAGACTTAT
TCAGATATTGCTAGAATTACGATGGGACAATCTCCTAAG-------~-~ GGTGAGACTTAT

TCAGAAATTGGTGAAATAGTGGGCGGTGGTACGCCATCTAAAAAGGTAGATGATTACTGG
TCAGAAATTGGTGAAATAGTGGGCGGTGGTACGCCATCTAAAAAGGTAGATGATTACTGG
TCAGAAATTGGTGAAATAGTGGGCGGTGGTACGCCATCTAAAAAGGTAGATGATTACTGG
TCAGAAATTGGTGAAATAGTGGGCGGTGGTACGCCATCTAAAAAGGTAGATGATTACTGG
TCAGAAATTGGTGAAATAGTGGGCGGTGGTACGCCATCTAAAAAGGTAGATGATTACTGG
TCAGAAATTGGTGAAATAGTGGGCGGTGGTACGCCATCTAAAAAGGTAGATGATTACTGG
TCAGAAATTGGTGAAATAGTGGGCGGTGGTACGCCATCTAAAAAGGTAGATGATTACTGG

TCAGATATTGCTAGAATTACGATGGGACAATCTCCTAAG-------~-~ GGTGAGACTTAT
TCAGATATTGCTAGAATTACGATGGGACAATCTCCTAAG-------~-~ GGTGAGACTTAT
TCAGATATTGCTAGAATTACGATGGGACAATCTCCTAAG-------~-~ GGTGAGACTTAT

TCAGAAATTGGTGAAATAGTGGGCGGTGGTACGCCATCTAAAAAGGTAGATGATTACTGG

AATGATGAC === == == === = e e emeeeem oo AAGATTGGTTTGCCGTTATTAAAT
AATGATGAC == === == === o memeeem oo AAGATTGGTTTGCCGTTATTAAAT
AATGATGAC - - === == === o memeeeem oo AAGATTGGTTTGCCGTTATTAAAT
AATGATGAC - - === == === == e e mmmeeem oo AAGATTGGTTTGCCGTTATTAAAT
V. {cT:N {cY- o AAGATTGGTTTGCCGTTATTAAAT

AATGGTGATATCCCATGGCTTTCTCCAAAAGATTTATCATTAAATCCTGCTATGTTTACA
AATGGTGATATCCCATGGCTTTCTCCAAAAGATTTATCATTAAATCCTGCTATGTTTACA
AATGGTGATATCCCATGGCTTTCTCCAAAAGATTTATCATTAAATCCTGCTATGTTTACA
AATGGTGATATCCCATGGCTTTCTCCAAAAGATTTATCATTAAATCCTGCTATGTTTACA
AATGGTGATATCCCATGGCTTTCTCCAAAAGATTTATCATTAAATCCTGCTATGTTTACA
AATGGTGATATCCCATGGCTTTCTCCAAAAGATTTATCATTAAATCCTGCTATGTTTACA
AATGGTGATATCCCATGGCTTTCTCCAAAAGATTTATCATTAAATCCTGCTATGTTTACA

AATGATGAC - = === === === == mmmmmmmmm e e oo AAGATTGGTTTGCCGTTATTAAAT
AATGATGAC--=======c==mmcomameanccanna-n AAGATTGGTTTGCCGTTATTAAAT
AATGATGAC--=======c==mmcomameanccann-n AAGATTGGTTTGCCGTTATTAAAT

AATGGTGATATCCCATGGCTTTCTCCAAAAGATTTATCATTAAATCCTGCTATGTTTACA
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GGAGCTACAGACTTCAGAAACAGTATTTCACCCTCAAAATGGACATCTGATCCTAGAAAA
GGAGCTACAGACTTCAGAAACAGTATTTCACCCTCAAAATGGACATCTGATCCTAGAAAA
GGAGCTACAGACTTCAGAAACAGTATTTCACCCTCAAAATGGACATCTGATCCTAGAAAA
GGAGCTACAGACTTCAGAAACAGTATTTCACCCTCAAAATGGACATCTGATCCTAGAAAA
GGAGCTACAGACTTCAGAAACAGTATTTCACCCTCAAAATGGACATCTGATCCTAGAAAA

GGTAGAGGT------ CAAAATTCAATCACTGAGCTTGGCTATAAGAAGAGCAGTGCTAAG
GGTAGAGGT------ CAAAATTCAATCACTGAGCTTGGCTATAAGAAGAGCAGTGCTAAG
GGTAGAGGT------ CAAAATTCAATCACTGAGCTTGGCTATAAGAAGAGCAGTGCTAAG
GGTAGAGGT------ CAAAATTCAATCACTGAGCTTGGCTATAAGAAGAGCAGTGCTAAG
GGTAGAGGT------ CAAAATTCAATCACTGAGCTTGGCTATAAGAAGAGCAGTGCTAAG
GGTAGAGGT------ CAAAATTCAATCACTGAGCTTGGCTATAAGAAGAGCAGTGCTAAG
GGTAGAGGT------ CAAAATTCAATCACTGAGCTTGGCTATAAGAAGAGCAGTGCTAAG

GGAGCTACAGACTTCAGAAACAGTATTTCACCCTCAAAATGGACATCTGATCCTAGAAAA
GGAGCTACAGACTTCAGAAACAGTATTTCACCCTCAAAATGGACATCTGATCCTAGAAAA
GGAGCTACAGACTTCAGAAACAGTATTTCACCCTCAAAATGGACATCTGATCCTAGAAAA
GGTAGAGGT------ CAAAATTCAATCACTGAGCTTGGCTATAAGAAGAGCAGTGCTAAG

ATAGCTAGACCTGGAGAATATGTGTTTGGTGTGAGAGCAACTATTGGTTTAACAACAAAA
ATAGCTAGACCTGGAGAATATGTGTTTGGTGTGAGAGCAACTATTGGTTTAACAACAAAA
ATAGCTAGACCTGGAGAATATGTGTTTGGTGTGAGAGCAACTATTGGTTTAACAACAAAA
ATAGCTAGACCTGGAGAATATGTGTTTGGTGTGAGAGCAACTATTGGTTTAACAACAAAA
ATAGCTAGACCTGGAGAATATGTGTTTGGTGTGAGAGCAACTATTGGTTTAACAACAAAA
TTAATGCCTCGGAATTCAATACTTTTCAGTTCCCGCGCTCCGATTGGTTATATCACCATA
TTAATGCCTCGGAATTCAATACTTTTCAGTTCCCGCGCTCCGATTGGTTATATCACCATA
TTAATGCCTCGGAATTCAATACTTTTCAGTTCCCGCGCTCCGATTGGTTATATCACCATA
TTAATGCCTCGGAATTCAATACTTTTCAGTTCCCGCGCTCCGATTGGTTATATCACCATA
TTAATGCCTCGGAATTCAATACTTTTCAGTTCCCGCGCTCCGATTGGTTATATCACCATA
TTAATGCCTCGGAATTCAATACTTTTCAGTTCCCGCGCTCCGATTGGTTATATCACCATA
TTAATGCCTCGGAATTCAATACTTTTCAGTTCCCGCGCTCCGATTGGTTATATCACCATA
ATAGCTAGACCTGGAGAATATGTGTTTGGTGTGAGAGCAACTATTGGTTTAACAACAAAA
ATAGCTAGACCTGGAGAATATGTGTTTGGTGTGAGAGCAACTATTGGTTTAACAACAAAA
ATAGCTAGACCTGGAGAATATGTGTTTGGTGTGAGAGCAACTATTGGTTTAACAACAAAA
TTAATGCCTCGGAATTCAATACTTTTCAGTTCCCGCGCTCCGATTGGTTATATCACCATA

ATATTTAAAGAATATGCTATTGGTCGAGGAACAGGTAGTGCAAAACCAATTTCTAATATC
ATATTTAAAGAATATGCTATTGGTCGAGGAACAGGTAGTGCAAAACCAATTTCTAATATC
ATATTTAAAGAATATGCTATTGGTCGAGGAACAGGTAGTGCAAAACCAATTTCTAATATC
ATATTTAAAGAATATGCTATTGGTCGAGGAACAGGTAGTGCAAAACCAATTTCTAATATC
ATATTTAAAGAATATGCTATTGGTCGAGGAACAGGTAGTGCAAAACCAATTTCTAATATC
GCAGAAAATGATATTTCAACTAACCAAGGTTTTAAGTCAATCATTCCCAAACCTGAATAC
GCAGAAAATGATATTTCAACTAACCAAGGTTTTAAGTCAATCATTCCCAAACCTGAATAC
GCAGAAAATGATATTTCAACTAACCAAGGTTTTAAGTCAATCATTCCCAAACCTGAATAC
GCAGAAAATGATATTTCAACTAACCAAGGTTTTAAGTCAATCATTCCCAAACCTGAATAC
GCAGAAAATGATATTTCAACTAACCAAGGTTTTAAGTCAATCATTCCCAAACCTGAATAC
GCAGAAAATGATATTTCAACTAACCAAGGTTTTAAGTCAATCATTCCCAAACCTGAATAC
GCAGAAAATGATATTTCAACTAACCAAGGTTTTAAGTCAATCATTCCCAAACCTGAATAC
ATATTTAAAGAATATGCTATTGGTCGAGGAACAGGTAGTGCAAAACCAATTTCTAATATC
ATATTTAAAGAATATGCTATTGGTCGAGGAACAGGTAGTGCAAAACCAATTTCTAATATC
ATATTTAAAGAATATGCTATTGGTCGAGGAACAGGTAGTGCAAAACCAATTTCTAATATC
GCAGAAAATGATATTTCAACTAACCAAGGTTTTAAGTCAATCATTCCCAAACCTGAATAC
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TTTGATGAATATTTATTTTTCGCTTTGGAAGACCTTTTTGATTACTATGCTAATCTTGGT
TTTGATGAATATTTATTTTTCGCTTTGGAAGACCTTTTTGATTACTATGCTAATCTTGGT
TTTGATGAATATTTATTTTTCGCTTTGGAAGACCTTTTTGATTACTATGCTAATCTTGGT
TTTGATGAATATTTATTTTTCGCTTTGGAAGACCTTTTTGATTACTATGCTAATCTTGGT
TTTGATGAATATTTATTTTTCGCTTTGGAAGACCTTTTTGATTACTATGCTAATCTTGGT
CCATATACTTTCGTGTATGAACTCTTGAAACAGGAAACTCCTTCCCTCGAGAGTAGTGCT
CCATATACTTTCGTGTATGAACTCTTGAAACAGGAAACTCCTTCCCTCGAGAGTAGTGCT
CCATATACTTTCGTGTATGAACTCTTGAAACAGGAAACTCCTTCCCTCGAGAGTAGTGCT
CCATATACTTTCGTGTATGAACTCTTGAAACAGGAAACTCCTTCCCTCGAGAGTAGTGCT
CCATATACTTTCGTGTATGAACTCTTGAAACAGGAAACTCCTTCCCTCGAGAGTAGTGCT
CCATATACTTTCGTGTATGAACTCTTGAAACAGGAAACTCCTTCCCTCGAGAGTAGTGCT
CCATATACTTTCGTGTATGAACTCTTGAAACAGGAAACTCCTTCCCTCGAGAGTAGTGCT
TTTGATGAATATTTATTTTTCGCTTTGGAAGACCTTTTTGATTACTATGCTAATCTTGGT
TTTGATGAATATTTATTTTTCGCTTTGGAAGACCTTTTTGATTACTATGCTAATCTTGGT
TTTGATGAATATTTATTTTTCGCTTTGGAAGACCTTTTTGATTACTATGCTAATCTTGGT
CCATATACTTTCGTGTATGAACTCTTGAAACAGGAAACTCCTTCCCTCGAGAGTAGTGCT

TCGGGAACAGTTTATATAAATATTTCAAAATCTGATTTCGATAGCTTCAAAGTTATTCTT
TCGGGAACAGTTTATATAAATATTTCAAAATCTGATTTCGATAGCTTCAAAGTTATTCTT
TCGGGAACAGTTTATATAAATATTTCAAAATCTGATTTCGATAGCTTCAAAGTTATTCTT
TCGGGAACAGTTTATATAAATATTTCAAAATCTGATTTCGATAGCTTCAAAGTTATTCTT
TCGGGAACAGTTTATATAAATATTTCAAAATCTGATTTCGATAGCTTCAAAGTTATTCTT
TCAGGTTCTACATTTAAAGAGGTATCTGGAACTCATTTGAAGAACCATGAGATTCGAATT
TCAGGTTCTACATTTAAAGAGGTATCTGGAACTCATTTGAAGAACCATGAGATTCGAATT
TCAGGTTCTACATTTAAAGAGGTATCTGGAACTCATTTGAAGAACCATGAGATTCGAATT
TCAGGTTCTACATTTAAAGAGGTATCTGGAACTCATTTGAAGAACCATGAGATTCGAATT
TCAGGTTCTACATTTAAAGAGGTATCTGGAACTCATTTGAAGAACCATGAGATTCGAATT
TCAGGTTCTACATTTAAAGAGGTATCTGGAACTCATTTGAAGAACCATGAGATTCGAATT
TCAGGTTCTACATTTAAAGAGGTATCTGGAACTCATTTGAAGAACCATGAGATTCGAATT
TCGGGAACAGTTTATATAAATATTTCAAAATCTGATTTCGATAGCTTCAAAGTTATTCTT
TCGGGAACAGTTTATATAAATATTTCAAAATCTGATTTCGATAGCTTCAAAGTTATTCTT
TCGGGAACAGTTTATATAAATATTTCAAAATCTGATTTCGATAGCTTCAAAGTTATTCTT
TCAGGTTCTACATTTAAAGAGGTATCTGGAACTCATTTGAAGAACCATGAGATTCGAATT

CCAATAAAAGATCAATTTTTAGTTGACTTCCATAAAACAGTGCAACCATTATTTAATTTA
CCAATAAAAGATCAATTTTTAGTTGACTTCCATAAAACAGTGCAACCATTATTTAATTTA
CCAATAAAAGATCAATTTTTAGTTGACTTCCATAAAACAGTGCAACCATTATTTAATTTA
CCAATAAAAGATCAATTTTTAGTTGACTTCCATAAAACAGTGCAACCATTATTTAATTTA
CCAATAAAAGATCAATTTTTAGTTGACTTCCATAAAACAGTGCAACCATTATTTAATTTA
CCG---CCCCATTCAGCAATAATTAAGTTTCATGAGTCAGTTGAGCCACTATTCAAGACA
CCG---CCCCATTCAGCAATAATTAAGTTTCATGAGTCAGTTGAGCCACTATTCAAGACA
CCG---CCCCATTCAGCAATAATTAAGTTTCATGAGTCAGTTGAGCCACTATTCAAGACA
CCG---CCCCATTCAGCAATAATTAAGTTTCATGAGTCAGTTGAGCCACTATTCAAGACA
CCG---CCCCATTCAGCAATAATTAAGTTTCATGAGTCAGTTGAGCCACTATTCAAGACA
CCG---CCCCATTCAGCAATAATTAAGTTTCATGAGTCAGTTGAGCCACTATTCAAGACA
CCG---CCCCATTCAGCAATAATTAAGTTTCATGAGTCAGTTGAGCCACTATTCAAGACA
CCAATAAAAGATCAATTTTTAGTTGACTTCCATAAAACAGTGCAACCATTATTTAATTTA
CCAATAAAAGATCAATTTTTAGTTGACTTCCATAAAACAGTGCAACCATTATTTAATTTA
CCAATAAAAGATCAATTTTTAGTTGACTTCCATAAAACAGTGCAACCATTATTTAATTTA
CCG---CCCCATTCAGCAATAATTAAGTTTCATGAGTCAGTTGAGCCACTATTCAAGACA
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ATATTTAATAATAATGCTGAAATTCAAAAGTTATCCGAGTTAAGGGATTGCCTCTTGCCA
ATATTTAATAATAATGCTGAAATTCAAAAGTTATCCGAGTTAAGGGATTGCCTCTTGCCA
ATATTTAATAATAATGCTGAAATTCAAAAGTTATCCGAGTTAAGGGATTGCCTCTTGCCA
ATATTTAATAATAATGCTGAAATTCAAAAGTTATCCGAGTTAAGGGATTGCCTCTTGCCA
ATATTTAATAATAATGCTGAAATTCAAAAGTTATCCGAGTTAAGGGATTGCCTCTTGCCA
ATTAATTTGAATGAGAAAGAGATTCAAAAGTTAATCGAAGTGCGCGATCTTTTACTACCA
ATTAATTTGAATGAGAAAGAGATTCAAAAGTTAATCGAAGTGCGCGATCTTTTACTACCA
ATTAATTTGAATGAGAAAGAGATTCAAAAGTTAATCGAAGTGCGCGATCTTTTACTACCA
ATTAATTTGAATGAGAAAGAGATTCAAAAGTTAATCGAAGTGCGCGATCTTTTACTACCA
ATTAATTTGAATGAGAAAGAGATTCAAAAGTTAATCGAAGTGCGCGATCTTTTACTACCA
ATTAATTTGAATGAGAAAGAGATTCAAAAGTTAATCGAAGTGCGCGATCTTTTACTACCA
ATTAATTTGAATGAGAAAGAGATTCAAAAGTTAATCGAAGTGCGCGATCTTTTACTACCA
ATATTTAATAATAATGCTGAAATTCAAAAGTTATCCGAGTTAAGGGATTGCCTCTTGCCA
ATATTTAATAATAATGCTGAAATTCAAAAGTTATCCGAGTTAAGGGATTGCCTCTTGCCA
ATATTTAATAATAATGCTGAAATTCAAAAGTTATCCGAGTTAAGGGATTGCCTCTTGCCA
ATTAATTTGAATGAGAAAGAGATTCAAAAGTTAATCGAAGTGCGCGATCTTTTACTACCA
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AAACTCCTATCAGGCGAAATTTCCATAAATCAAGCCACTAAATGA
AAACTCCTATCAGGCGAAATTTCCATAAATCAAGCCACTAAATGA
AAACTCCTATCAGGCGAAATTTCCATAAATCAAGCCACTAAATGA
AAACTCCTATCAGGCGAAATTTCCATAAATCAAGCCACTAAATGA
AAACTCCTATCAGGCGAAATTTCCATAAATCAAGCCACTAAATGA
ACGCTTATGTCAGGCGAAATATCAGTCTCTGATTAA---------
ACGCTTATGTCAGGCGAAATATCAGTCTCTGATTAA-----=----
ACGCTTATGTCAGGCGAAATATCAGTCTCTGATTAA---------
ACGCTTATGTCAGGCGAAATATCAGTCTCTGATTAA---------
ACGCTTATGTCAGGCGAAATATCAGTCTCTGATTAA---------
ACGCTTATGTCAGGCGAAATATCAGTCTCTGATTAA---------
ACGCTTATGTCAGGCGAAATATCAGTCTCTGATTAA---------
AAACTCCTATCAGGCGAAATTTCCATAAATCAAGCCACTAAATGA
AAACTCCTATCAGGCGAAATTTCCATAAATCAAGCCACTAAATGA
AAACTCCTATCAGGCGATATTTCCATAAATCAAGCCACTAAATGA
ACGCTTATGTCAGGCGAAATATCAGTCTCTGATTAA-=------~--



