
1   -ATGGCTTTTCGGGTCAATACAAATATCAATGCGATGAATGCGCATGTGCAATCCGCACTCACTCAAAATGCGCTTAAAACTTCATTGGAGAGATTGAGTTCAGGTTTAAGGATT 

M  A  F  R  V  N  T  N  I  N  A  M  N  A  H  V  Q  S  A  L  T  Q  N  A  L  K  T  S  L  E  R  L  S  S  G  L  R  I 

115 -AATAAAGCGGCTGATGACGCATCAGGTATGACGGTGGCGGATTCTTTGCGTTCACAAGCGAACAGTTTGGGTCAAGCGATTGCCAACACGAATGATGGCATGGGGATTATCCAG 

N  K  A  A  D  D  A  S  G  M  T  V  A  D  S  L  R  S  Q  A  N  S  L  G  Q  A  I  A  N  T  N  D  G  M  G  I  I  Q   

229 -GTTGCGGATAAGGCTATGGATGAGCAGTTGAAAATCTTAGACACCGTTAAGGTTAAAGCGACTCAAGCGGCTCAAGATGGGCAAACTACGGAATCTCGTAAAGCGATTCAATCT 

V  A  D  K  A  M  D  E  Q  L  K  I  L  D  T  V  K  V  K  A  T  Q  A  A  Q  D  G  Q  T  T  E  S  R  K  A  I  Q  S 

343 -GACATCGTTCGTTTGATTCAAGGTTTAGATAATATCGGTAACACGACTACTTATAACGGACAAGCGTTATTGTCTGGTCAATTCACTAACAAAGAATTCCAAGTAGGGGCTTAT 

D  I  V  R  L  I  Q  G  L  D  N  I  G  N  T  T  T  Y  N  G  Q  A  L  L  S  G  Q  F  T  N  K  E  F  Q  V  G  A  Y   

457 -TCTAACCAAAGCATTAAGGCTTCTATCGGCTCTACCACTTCGGATAAAATCGGTCAGGTTCGTATCGCTACAGGTGCGTTAATCACGGCTTCTGGGGATATTAGCTTGACTTTT 

S  N  Q  S  I  K  A  S  I  G  S  T  T  S  D  K  I  G  Q  V  R  I  A  T  G  A  L  I  T  A  S  G  D  I  S  L  T  F   

571 -AAACAAGTGGATGGCGTGAATGATGTAACTTTAGAGAGCGTGAAAGTCTCTAGTTCAGCAGGCACGGGGATTGGTGTGTTAGCAGAAGTGATCAACAAAAACTCTAACCGAACA 

K  Q  V  D  G  V  N  D  V  T  L  E  S  V  K  V  S  S  S  A  G  T  G  I  G  V  L  A  E  V  I  N  K  N  S  N  R  T   

685 -GGCGTTAAGGCTTATGCGAGCGTTATCACCACGAGCGATGTGGCGGTCCAGTCAGGAAGTTTGAGTAATTTAACCTTAAATGGGATCCATTTGGGTAATATCGCAGATATTAAG 

G  V  K  A  Y  A  S  V  I  T  T  S  D  V  A  V  Q  S  G  S  L  S  N  L  T  L  N  G  I  H  L  G  N  I  A  D  I  K 

799 -AAAAACGACTCAGACGGACGATTGGTTGCAGCGATCAATGCGGTTACTTCAGAAACCGGCGTGGAAGCTTATACGGATCAAAAAGGGCGCTTGAATTTGCGCAGTATAGATGGT 

K  N  D  S  D  G  R  L  V  A  A  I  N  A  V  T  S  E  T  G  V  E  A  Y  T  D  Q  K  G  R  L  N  L  R  S  I  D  G  

913 -CGTGGGATTGAAATCAAAACCGATAGTGTCAGTAACGGGCCTAGTGCTTTAACGATGGTTAATGGCGGTCAGGATTTAACAAAAGGCTCTACAAACTACGGAAGGCTTTCTCTC 

R  G  I  E  I  K  T  D  S  V  S  N  G  P  S  A  L  T  M  V  N  G  G  Q  D  L  T  K  G  S  T  N  Y  G  R  L  S  L 

1027-ACACGCTTAGACGCTAAGAGTATCAATGTGGTTTCGGCTTCTGACTCACAGCATTTAGGTTTCACAGCGATTGGTTTTGGGGAATCTCAAGTGGCAGAAACCACGGTGAATTTG 



T  R  L  D  A  K  S  I  N  V  V  S  A  S  D  S  Q  H  L  G  F  T  A  I  G  F  G  E  S  Q  V  A  E  T  T  V  N  L 

1141-CGCGATGTTACCGGGAATTTTAACGCTAATGTCAAATCAGCCAGTGGCGCGAACTATAACGCTGTCATCGCTAGCGGTAATCAAAGCTTGGGAGCTGGGGTTACAACCTTAAGA 

R  D  V  T  G  N  F  N  A  N  V  K  S  A  S  G  A  N  Y  N  A  V  I  A  S  G  N  Q  S  L  G  A  G  V  T  T  L  R 

1255-GGCGCGATGGTGGTGATTGATATTGCCGAGTCTGCGATGAAAATGTTGGATAAAGTCCGCTCTGATTTAGGTTCTGTGCAAAATCAAATGATTAGCACCGTGAATAACATCAGC 

G  A  M  V  V  I  D  I  A  E  S  A  M  K  M  L  D  K  V  R  S  D  L  G  S  V  Q  N  Q  M  I  S  T  V  N  N  I  S  

1369-ATCACTCAAGTGAATGTTAAAGCGGCTGAATCTCAAATTAGGGATGTGGATTTTGCTGAAGAGAGTGCGAATTTCAATAAAAACAACATTTTGGCACAATCAGGTAGCTATGCG 

I  T  Q  V  N  V  K  A  A  E  S  Q  I  R  D  V  D  F  A  E  E  S  A  N  F  N  K  N  N  I  L  A  Q  S  G  S  Y  A 

1483-ATGAGTCAAGCCAATACCGTCCAACAAAATATCTTAAGGCTTTTAACTTAG  

M  S  Q  A  N  T  V  Q  Q  N  I  L  R  L  L  T  * 

Supplementary Data S1. FlaA full sequence.


