>full length genomic sequence (5'-3")
GAGTGAGGAGTCCCAAATTCTGCGATCGATATTTTTCATTAATCTTTGGTTTGTTACTTT
TTAATATGCATTTTGTACGATCTATGATAAATGGTATTTAAATTCATAGAAGTTACCATTTT
TGTTTTAATTAGGTTTATTCTTAATACAAAATGACAAAAAATCCCATCTTACGACAGTGA
AATGACCTCTGGGCAATAATTTTATCCGTGGTTGTATaAGATCAAGTACGATAAGAATGT
TAATATAACAATTTCTTAATCTTTGCCACTTAAATATTATAGTGATATTTTTTTCGAAATCA
TGGACGTGTAAAAGGAGATCGAGTTAATTATTCAGCGAGATATATAAAGTCTTGGATATT
TTTGTTCTTGATGTCACTAAAGGTTTCTAGAATCCTGTAAGTTAATGGACACCGATTTTG
CGAGTTTATTGATATATAAAAGGTCTTGTTCATATGGGTTGACTTGAAATCATGAAGTTA
ACATGAGAATGATATATGCTGACAAACAAAACATAAGAATGAGGTTTACCGGGAAAAA
GAAGTAAAAAAAGAAATTAAGAATGAATCTCACTGGTCACATGAAACCGCATGAGTTT
GTTAACGGTAGAAGAAAAGAATGTAAAAGATGATAGTTATAAGTAGGTATAAGAACAG
CAGAAAAGGATAAATACGCTTTCACTATAAGTTAGATGGTAACACACCGTATTGGTTGA
ATCGCTTTGTGTTTCCGATTTGCTTTCTCATATGAAAGATATATGCTTTGATCGACAAAAT
ATTTTCTGCACGTTGTATCATTTTTTATCTTTCGATCTTAAAATCGTGTGTATGGCTTAAG
CTACGCTCAGGCCCGGCCATGAAAAACTCTAAGAAATAAGACGTATTGTATTTTTAAGC
TACGTTCTACACTAATGATTAATGAACACATCAAGACTAGAACGTCGAATTTCTATATGT
AATAAGTCGCTAACTGCAGAAAATTTTAAGTCTATGTACTGAAATCTAAAAATAAACTA
TTTGAAATCTCTATATACATAAGATATATTTCAAAAAAAAAAATCTCTATATACATTCAGC
ACGTGAAATGAGAAAGAAAAAGGACAATGATTGGGAAAAGGGATCAAATATGTACTTT
AAAAACACTTCTATTACATATTTTTGATATATTTATACACTGAAAATTTTAGTTAAATTTA
GACATTCGTGATATAAATATGAGTATGATAAGTGATAACTAAGACATTCGTGAAATAAGT
CACATTAGTTAACCTGTAATACTCGTTTCGTTTTATTGTAAATTGGACCATATTGTCAATC
ATTCTAATAAATCATATTAATTAATCCAATTAGTAAGTTTTAAAACTACATTAGATATATTG
CTATTGAAATCTATTGATATTACATTTAAAAAAAAAAAACTTGGACTATGTGAGGTCAAT
CCTGTAGTCCAAACTAAAAACACAGTCAACATATGATGGTCACATTTCTTTAAATGGTT
CCGATTATGACCATCATATTTATTTCAGTAAAAATTTTACCATAAAATAAACCTTAAAATC
AATGACTCATTAGTTCTCACTAATTTATTTTCCTACTATGAAAGATACATAATTGGCAGTA
GATGACTATTTGTTCTTTAGATTTGTCCGAATCTTACAACCATGATAGATAGAGAAAGCT
TGGCCCCTAACATCGATCTCTCTCCAGCTTACAAAAGCCCTATAAATAGATGTCTTGGTT
GCCTTTGGTATCAAACACCACTACAAATATCTCTCTTTCCCTAAGCTCACTTAAAAACC
CACAGTTGTTTAGAAAGAGAAAGAAACCTTTACAAAATAAAAATGGAGAATATGGGAA
CTAGAGTGATAGAGCCATTGATAGTGGGAAGAGTGGTCGGAGATGTTCTTGATAATTTC
ACTCCAACAATTAAAATGAACGTGAGTTACAACAAGAAGCAAGTCTCCAATGGCCATG
AGTTTTTGCCTTTAGCTGTCTCCTCCAAGCCTAGGGTTGAGATACATGATGGTGATCTC
AGATCTTTCTTCACCCTGGTATGTAAACATATGTTTAAATTATTTTAAAATTATCAATAAT
GATAGGATTGCTGGTTGTATAGTTCTAATATCTTGTGCCAAAACATATCACTCAGTATCTT
TTCATCTCATAAGTCATTTATTTTCTGACTCCATGATGAAAAAGAGAGTCTGATCAATAA
TCTTATATATTGTACCTTTTAGTAAAATAGTATGATGCTGTTATGTACTTTGATCATTTTTT
TTTCtTTTCTTCATTGAtGGTAATaGCAACTGAATTGCAAAACAGGTGATGACAGACCCT
GATGTTCCAAATCCTAGTGACCCCTTTCTAAAAGAACGCCTGCATTGGTACGTTCAAAT
TCTTGCCGTTTCATTTTCAGCCCATATCTCGGTCATATGTATTTCATTTGAATTATTAATAA
CCATCTCTACATTATTTTTTTATAAACTTGAGTTGAGTTGGTCATAGTCTTCCATCACAGC
ACTAAATAATTGCATGTAAATATTTCAACAGGCTCGTCATGAACATCCCCGGCACAACA
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GATGCTACATTTGGTATGGGCTCGTCATGAATTTTGTGGTTTAAAATACTTACAATAAAA
GATATATCCAAATAAGTATTAAAAATAATTGAACTGAAATTGTAGGAAAAGAGGTGGTG
AGCTATGAGCTGCCAAAGCCAAACATAGGGATACACAGGTACGTTTTTGTTCTGTTCAG
GCAGAAGCAAAGACGTGTTAAGTTCCCAAGCAATATTATTTCGAGGGATCAGTTCAAC
ACTCGCGAATTTGCGATCGAGAATGATCTTGGTCTCCCTGTCGCGGCTGTCTTCTTCAA
CGCTCAGAGAGAAACCGCATCTCGCAGACGTTAATTACGTCTATGTCCATCAAATGCAT
AAAAAATGATAACATGTTTATCTCTGTTCTTAATTATCCATGTTTATTTCTGTTCTAAATT
CCCGTATTTTTAATAAAATATTGTTTTCGTATATATATTTAATCTCATTATAGGAGATTAAAT
TCCCGTATTTTATTTCTGTTCTAAACCCTTATATATGTCTCGATAGGTCAAATCGAGTTAA
TCTCATTATATGATATATGATACATGGAAAACAGAAAAACAAAATTGTAAACAAACAAA
AATAGTTCTGGTCAAAGTGACAAGACCTTGGTGACCACCTATAATAGGACGCTCCTTCT
CACTCGGCGATCCGAATATTATCAGTTATCATTATGTCTAGCTATCTTTCTCACATGTTCA
GTGTTTGGTATTGTATAGAAATACGTTGCGGCTCCCTAAATGCTAGTACACCAAACTTGT
GTATCTTTTGAGAAAATGTAAATATATAGTGAATAAATCTAGCTAGTGTTCTACTACAATT
GCTTTTTCTTTGAGTATGA

Figure S2: The 3437 bp genomic fragment incorporating the BraA10.TFL1 gene. The yellow

background shows the 1842 bp of the gene upstream, the grey background shows the 1066 bp

of the gene coding region, and the green background shows the 529 bp of the gene downstream.
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