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Figure S1. (A) Codon‐optimized nucleotide sequence of the TSST‐1 of this study. (B) The deduced 

amino acid sequence of the rTSST‐1 which has 100% amino acid identity to the TSST‐1 of the database 

(accession J02615).   
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Figure S2. Effect of lipopolysaccharide (LPS) on PBMC stimulation compared to TSST‐1. TSST‐1 at 

1000 ng/mL induced proliferation of 8.17% of the cells while the LPS induced proliferation of 2.28% 

of the cells (28% of the proliferated cells induced by TSST‐1). 

 

 
 

 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 

Figure S3. Binding of the purified, refolded HuscFv35 (T35), HuscFv53 (T53) and HuscFv56 (T56) to 

rTSSt‐1 and SEA immobilized on the ELISA well surface with and without BSA. 
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Figure S4. Computerized binding of TSST‐1 (cyan) and HuscFvs (green): (A)‐(C) complexes of TSST‐

1 with HuscFv35, HuscFv53, and HuscFV56,  respectively. Enlarged square areas show  interactive 

residues between TSST‐1 (blue) and HuscFvs (green). 
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Figure  S5.  Residues  and  motives  of  TSST‐1.  The  residues  that  formed  interface  contact  with 

HuscFv35, HuscFv53, and HuscFv56 are colored in yellow, green, and cyan, respectively. 

Table S1. Estimated accuracy of the modeled HuscFv35, HuscFv53, and HuscFv56 

 

Table S2. Oligonucleotide primers used in quantitative real‐time RT‐PCR for monitoring cytokine gene 

expressions. 

Protein name  C‐score  TM‐score  RMSA(Å)  No. of decoys  Cluster density 

HuscFv35 

HuscFv53 

HuscFv56 

0.91 

0.96 

1.15 

0.84±0.08 

0.84±0.08 

0.87±0.07 

3.9±2.6 

3.8±2.6 

3.4±2.4 

9659 

9718 

9395 

0.6032 

0.6526 

0.7676 

Gene encoding  Primer  Size of product (bp) 

IL‐1β 

 

IL‐6 

 

TNFα 

 

β‐actin 

F: 5ʹ‐ CCAGCTACGAATCTCCGACC‐3ʹ 

R: 5ʹ‐ GGGAAAGAAGGTGCTCAGGT‐3ʹ 

F: 5ʹ‐ CCAGTACCCCCAGGAGAAGA‐3ʹ 

R: 5ʹ‐ CTGAGATGCCGTCGAGGATG‐3ʹ 

F: 5’‐ AGCTGCCCCTCAGCTTGA‐3’ 

R: 5’‐ CCCAGGCAGTCAGATCATCTT‐3’

F: 5’‐ CATCGAGCACGGCATCGTCA‐3’ 

R: 5’‐ TAGCACAGCCTGGATAGC‐3’ 

142 

 

112 

 

85 

 

208 


