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Table S1. Primers used in this study. 

Primers  Sequences (5′‐3′)

AflSkn7UF  CAGCAGCCTATCTCCATCTT 

AflSkn7UR  GGGTGAAGAGCATTGTTTGAGGCCGAACAAGCAACAGGCTCAA 

AflSkn7DF  GCATCAGTGCCTCCTCTCAGACACACGCAACCATTCACCTAC 

AflSkn7DR  AACATCCGTCCTCGCATCAA 

AflSkn7UUF  ATCAGTATGTGCCTTCCGAGTG 

AflSkn7DDR  CGACGATAGCGATCTCCATT 

pyrGF  GCCTCAAACAATGCTCTTCACCC 

pyrGR  GTCTGAGAGGAGGCACTGATGC 

AflSkn7F  TGTCGTCTTGGAGGTAATGC 

AflSkn7R  ATTGTCTGCGAACTGTCTCC 

AflSkn7RTF  CGGGCGAACAGCAAAGAATC 

AflSkn7RTR  TCAAACTGCCGAATGAGGTG 

AflJ/qF  CGTCTACACCTCTTGTCTTCTG 

AflJ/qR  TCATCAACCTGGCATCATCTC 

AflQ/qF  GTCGCATATGCCCCGGTCGG 

AflQ/qR  GGCAACCAGTCGGGTTCCGG 

NsdC/qF  CTTCATCGCGCTCACTCTCC 

NsdC/qR  GGTTGCTAGAATGGCTGTGG 

NsdD/qF  CGGAACCAGGATGCCTTACTAC 

NsdD/qR  CTGCTTTGCCTCGTCGCTTC 

gtr/qF  ACATTCTCGGACTCGGCGT 

gtr/qR  AGCACTGGTAGGGTGGATCG 

sod/qF  TGAGCGTGCCTTCCATGTC 

sod/qR  CGTGGCGGTTCTCATCCTC 

fsk1/qF  CAACATCGCCTGGTGGACT 

fsk1/qR  CTTGCGGAGCTTAGACTGC 

och1/qF  CACGGAGGAAACACTACGGATGAAGAAGG 

och1/qR  CAGGGCTGAAGCTCGTAATGGGTAGAACT 

Actin/qF  ACGGTGTCGTCACAAACTGG 

Actin/qR  CGGTTGGACTTAGGGTTGATAG 



Toxins 2016, 8, 202; doi:10.3390/toxins8070202  S2 of S7 

 



Toxins 2016, 8, 202; doi:10.3390/toxins8070202  S3 of S7 

 



Toxins 2016, 8, 202; doi:10.3390/toxins8070202  S4 of S7 

 



Toxins 2016, 8, 202; doi:10.3390/toxins8070202  S5 of S7 

 



Toxins 2016, 8, 202; doi:10.3390/toxins8070202  S6 of S7 

 



Toxins 2016, 8, 202; doi:10.3390/toxins8070202  S7 of S7 

 

 

Figure S1. The alignment between the sequenced products and the expected sequences. The skn7‐5 

and  skn7‐11  indicated  the  sequenced products, while  the  pyrG  indicated  the  expected  sequences. 

Sequences  marked  with  red  and  yellow  letters  were  two  primer  pairs  (i.e.,  AflSkn7DR  and 

AflSkn7UF, respectively), which were used for amplifying fusion fragments. 

 

Figure  S2. Thin‐layer  chromatography  analysis  for  aflatoxin  production  in  the  indicated  strains. 

Each strain was inoculated into 25 mL of potato dextrose broth (PDB) (supplemented with Zinc and 

Molybdenum ions) in a 100 mL flask and incubated with shaking at 180 r/m at 28 °C. After six days, 

the aflatoxin was extracted using a chloroform method. ST, aflatoxin B1; WT, the wild type; ΔSkn7‐5 

and ΔSkn7‐11, two AflSkn7 deletion mutants. 


