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FAD-binding motif %
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peroxisomal targeting signal
6

LKSDQ----------- 5 : 660
LEBLO----------- 661
LKIEMRGDTSTYPLRA-—i#ll : 631
IKEMREGQATSSLP—-~ 673
LAIELKKE--------- 662
LRIZLOGNMTTSTF---—A#l : 670
IKZLREGOATSSLP--—f5RI : 673
LRIZLOGNTGTSSL---—Al : 670
LKIZMRGDTSNSAHPLRASME : 669
LAIELKKE--------- 662
IRIELLOSWR-———-—-~ 681
IRIFLMOSWK-———=—-~ 681
LKHLIMEGAP------ 672
LKHLIMEGAQ-- 672
-KEVIGSLK- 700
-KSVADRLK- 700
-KEVVGSK-------- 728
-K|§VVGSK-----—-- 728




