Supplementary Table S1: Chromosomal rearrangements involving HMGA2 in human mesenchymal tumors.

Tumor [Refs] | Chromosomal Chromosomal Rearrangement
Type Translocation

Partners
Lipoma [1] 1 t(1;12)(p36;915)

[1] t(1;12)(p36;914-15)

[1] t(1;12)(p34;q15)

[1] ins(12;1)(q15;p33p22)

[1] t(1;12;2)(p33;915;937)

[1] t(1;12)(p33;915),t(3;5)(p23;q913)

[1] t(1;12)(p33;915)

[1] t(1,12)(p32;q15)

[1 t(1;12)(p32;913),t(6;19;8)(q13;913;p21),der(10)t(10;11)(p13;921),
der(11)t(11;16)(q21;913),der(16)t(16;17)(p11;p11)del(16)(q13),
der(17)t(16;17)(p11;p11)

1 [t(1;12)(p36.1;913)].t(der(1);5;15)(der(1)(15qter—15q924::12915—>12q13::1p36.1—>cen—1qter),der(5)(5pter
—cen—5q933::12q15—12qter),der(15)(15pter—>cen—15924::5q33—>5qter))

[1-3] t(1;12)(p32;914)

[1] t(1,12)(p22;914)

[1] ins(12;1)(q13;p12p22)

[1] der(1)ins(1;12)(921;921913)t(1;12)(g32;921), der(12)t(1;12)(932;q13)

[1] t(1;12)(923;915)

[1] t(1;12)(932;,914)

[1] der(1)inv(1)(p22q42)t(1;12)(q44;915),?t(3;4)(p25;p13),del(12)(q13)

[1 der(1)t(1;12)(q42;q15), der(12)t(12;14)(q15;921)t(1;14)(q42;q24),del(14)
(921924)

[4] t(1;12)(p33;914)
t(1;12)(p32;913915)

[3] t(1;12)(p32;914)

[3] t(1;12)(p32;914),del(13)(q14q31)

[3] t(1;12)(p32;q14),t(1;20)(q32;p13)

[3] t(1;12)(p32;914),t(11;12)(q13;p13)

[3] t(1;12)(p32;q14), del(1)(p32),t(2:11)(q21;p15)

[3] inv(1)(p329g11),t(1;12)(q11;914),t(17;18)(q11;923)

[4] -1,+der(1)ins(1;?)(p21;?),-12,+der(12)ins(12;?)(q13;?)

[4] -1,+der(1)ins(1;12)(p32;q13q915),-
12,+der(12)(12qter—12924.3::12915—12924.3::12p11.2—>cen—>12q13::12p11.2—>12pter)

[4] 2 t(2;12)(p21-22;q13-14)

[1] t(2,12)(p21;q15)

[4] 1(2;12)(q11.2;p11.2),1(19;20)(q13.1;p13)
t(2;12)(q11.2;915 or 21),del(13)(912922)

[4] del(1)(931),1(2;12),t(3;11),+r

[1 der(2)t(2;6)(q33;912),der(6)t(6;12)(q12;q11)ins(12;2)(q13;933937) ,del(12)

(q11)/46,idem,t(7;12)(p15;q24)




[1] 1(2;12)(935;915)

[1] 1(2;12)(q35;q15)/46,XY, der(1)t(1;12)(p36;q13)t(2;12), der(2)t(2;12),
der(12)t(1;12)

[1 t(2;12)(q35;q15),der(4)t(4;20)(q28;q11),
der(11)t(11;13)(p11;q14)t(1;11)(p34;q13), der(13)t(4;13)(q28;q14),
der(17)t(11;17)(q23;p11)del(11)(q13),der(20)t(17;20)(p11;q911)

[1] t(2;12)(q35;q15),der(3)inv(3)(p21q12)add(3)(p21)add(3)(g23)del(3)
(912q23),der(6)t(6;13)(q14;p11), -13,der(17)t(3;17)(p26;G23),
der(20)t(17;20)(q23;p13)

[1] 1(2;12)(936;914)

[1] t(2;12)(937;913)

[5, 6] 1(2;12)(q37;914)

[1] der(2)t(2;10)(q13;q24),der(7)t(2;7)(q13;q36)t(2;12)(q37;q15) ,add(12)(q15)

[1,4,7-]3 1(3;12)(q28;q14)

12]

[1] 3 1(2;3)(p21;929),t(3;12)(p14;915)

[1] 3 der(2)t(2;3)(p23;p21),der(3)inv(3)(p13p21)t(3;12)(p13;q15) ,der(12)t(2;12)
(p23;915)

[1] 3 der(3)ins(3;12)(q13-21;q12q14)del(3)(q13-21g27),der(12)ins(12;3)
(912;q913-21927) del(12)(q12q14)

[1] 3 ins(12;3)(q15;q13-21927-28)

[1] 3 ins(12;3)(q15;923925)/46,idem,ins(1;10)(p12;911925)

[1] 3 1(3;12)(925;915)

[1] 3 1(3;12)(q26;q15)

[1] 3 1(3;12)(q27;915)

1,11 [3 1(3;12)(q27;913)

2] 3 1(3;12)(q27;913-q15)

[1] 3 1(3;12)(928;q13-q15)

[4] 3 1(3;12)(928;q14),t(3;17)(q12;911.2)

1,4 |3 1(3;12)(q27;q14)

[1] 3 t(1;7)(925;922),t(3;12)(927;914)

[1] 3 t(3;12)(q27;q14),4(10;17;17)(q24;p11;p13)

[1] 3 der(3)ins(3)(p21925q27)t(3;12)(q27;q15) ,der(12)t(3;12)

[1] 3 1(3;8)(913;922),4(3;12)(q27;915)

[1] 3 t(3;12)(q27;q14)/ del(1)(p32), der(3)t(3;12), der(12)t(3;12)
add(12)(p12),+22

[1] 3 der(3)t(3;9)(p21;g34)t(3;12)(q27;q15) ,1(7;15)(q22;q24),der(9)t(3;9),
der(12)t(3;12) ,del(13)(q12q31)

[1] 3 der(3)t(3;11)(p14;021)t(3;12)(q27;q15) ,der(11)t(3;11),der(12)t(3;12)

[1] 3 t(3;12)(q27;q15)/ idem, t(1;11)(p36;q23),t(4;20)(p14;p11)

[1] 3 der(3)t(3;10)(p21;q11)t(3;20)(q27;q11),der(10)t(3;10),
der(12)t(3;12)(q27;q14) ,der(20)t(12;20)(q14;q11) /idem t(2;12)(p24;q15)

[1] 3 t(3;12)(q27-28;q13-15)

[1] 3 1(3;12)(q27-28;q14-15)

[1] 3 1(3;12)(q28;q15)




[1] 3 t(3;12)(928;913)

[1] 3 t(3;12)(928;915)/46,idem,t(1;6)(p36;925)

[1] 3 (3;12)(q28;q14)/47 ,idem,+5

1] 3 der(3)inv(3)(p21911)t(3;12)(q28;q14) ,t(5;15)(q14;p11),
der(12)t(3;12)(q28;914) ,add(13)(q12) ,der(16)t(13;16)(q13;p11)
/add(3)(q29),der(3)inv(3)del(3)(q2?1q278)t(3;12) ,t(5;15),der(12)t(3;12),add(13) ,
der(16)t(13;16)

[1] 3 1(3;12)(929;914)

[4] 3 [inv(12)(p11.2913)],+(3;inv(12))(der(3)(12pter—>12p11.2::12915—>12q13::3p21—cen—3qter);der(12)(12qter
—12q15::12p11.2—>cen—>12913::3p21—3pter))

[11] 3 dup(3)(p26p25),t(3;12)(q27;914),dup(22)(q11q11)

[4] 4 Ins(4;12)(q21;911g15)

[4] 4 -4,+der(4)t(4;12)(4p16—>cen—4q22::12q14—12qter),-
12,+der(12)t(4;12)(4qter—4928::12p13—>cen—>12q14::4922—4q928::12p13—12pter)

[1] 4 ins(4;12)(p16;924q15) ,+9

[1] 4 der(4)t(4;12)(q24;q14) ,der(5)ins(5;4)(q13;924q27),
der(12)t(4;12)(q27;914)

[1] 4 t(4;12)(q27;915)

[1, 2, 5 t(5;12)(q33;915)

11, 13]

[13] 5 t(3;7)(p13;p15),4(5;12)(q33;q14)

[13] 5 t(5;12)(q33;q14)/idem,der(14;21)(q10;910)

[13] 5 t(5;12)(q33;914)

[11] 5 del(2)(p23p24),dup(2)(q13),t(5;12)(q33;q14),del(21)(q21)/ idem,t(1;6)(p36;p23)

[1,13] |5 ins(5;12)(933;914921)

1,11, |5 t(5;12)(q33;915)

13]

[13] 5 t(5;12)(q32;914)

[13] 5 t(5;12)(932;915)

1,13] |5 ins(12;5)(q915;933q13)

[4,13] |5 t(5;12)(q33;914)

[2,13] |5 ins(12;5)(q14;933913)

[1] 5 t(5;12)(p13;915), del(13)(q14)

[1] 5 t(5;12)(g11;915),add(13)(q12),?del(22)(q12)

[1] 5 ?inv(5)(q14922),1(5;12)(q31;q14)

[1,13] |5 (5;12)(932;q914)/idem, add(2)(p14),add(4)(q21),der(18)t(4;18)(g21;9721)

[1] 5 t(3;7)(p13;p15),t(5;12)(q33;q14)

[1] 5 (5;12)(9q33;q914)/ idem,der(14;21)(q10;q10)

[2] 5 t(5;12)(q32-33;914-15)

[1] 5 t(5;12)(q33;q14)/ idem,t(1;6)(p36;p23)

[1] 5 -1,1(5;12)(g33;915), t(8;12)(q21;p11), t(9;15)(p13;926),del(13)(q22931) ,
der(20)t(1;20)(p32;911)/idem,+r(1)(p22944)

[1] 5 t(5;12)(q34;915)

[1] 5 t(5;12)(q34;q14-15)

[4] 6 Ins(6;12)(p23;915921)




[1] 6 t(6;12)(p21;914)

[1] 6 der(2)t(2;712)(q3?7;911)t(?6;12)(p21;915) ,add(6)(p21) ,-12,+der(?)t(?;12)(?;q915)

[1] 6 del(1)(p13p22),der(6)t(6;12)(p21-22;q15) ,add(12)(q15)

[1] 6 t(6;12)(921;915)

[1] 6 der(3)(3;6)(q23;921)t(6;12)(q27;q14),del(6)(q21),der(12)t(3;12)(q23;q14)

[1] 7 dic(7;12)(p21;915),-12,der(22)ins(22;7)(q13;p21p22),+1-2mar

[1] 7 t(5;15)(p14;914),t(7;12)(p14;915),del(15)(q24)

[1] 7 der(4)t(4;7)(p15;p13),del(6)(q15),der(7)t(7;12)(p13;913)t(?6;12)(q?21;9?21),del(12)(q13)

[1] 7 der(7)t(7;12)(q31;914),1(8;22)(p23;911),der(12)(7;12)(q31;p13),del(12)(q14)

[9] 8 t(8;12)(p22;914;922.3-qter)

(9] 8 1(8;12)(p22;914,922)

[1] 8 der(1)t(1;13)(q921;q14),der(8)t(1;8)(q21;p21),
der(12)t(8;12)(p21;p13),add(13)(q11)

[1] 8 t(8;12)(q13;915)

[1] 8 ins(12;8)(q15;924q924)

[1] 8 ins(12;8)(q24;913922)

[14-17] | 9 (9;12)(p22;914)

[1] 9 ins(9;12)(p24,915q23)/47 ,idem,+der(9)ins(9;12)

[1] 9 t(9;12)(p22;915)

[1] 9 add(6)(q15),der(9)t(9;12)(q22;915),del(10)(q22),der(11)t(11;14)(923;924),
der(12)t(10;12)(g22;915) ,add(13)(p11),add(14)(q24),-17

[1] 9 1(9;12)(g33;914)/ -9,der(11)t(9;11)(q3?1;9721)t(9;12)(q33;914), ?der(12)t(9;12),+mar

[4] 10 t(10;12)(p11.2;914 or 15)

[1] 10 t(10;12)(p15;915)/idem, +der(12)t(10;12)

[1] 10 t(10;12)(p11;913)

[1] 10 t(10;12)(925;915)

[1] 10 t(10;12)(g22;q14)

[1,2] 10 t(10;12)(922;q15)

[1,4] 11 t(11;12)(q13;q14)

[1] 11 add(10)(g23),der(11)ins(11;12)(q11;913921)del(11)(q11925),
der(12)t(11;12)(q11;924)del(12)(q13921) add(12)(p11)

[1] 11 ins(11;12)(q13;924q15)/ idem,del(17)(q23)

[1] 11 der(6)t(6;13)(p21;912),der(10)t(10;11)(q24;q13), der(11)t(11;12)(q13;q13),
der(11)t(11;14)(q13;924), der(12)t(10;12)(q24;q13),der(14)t(6;14)(p21;q24),
+der(?)t(?;11)(?;913)/46,idem, del(13)(q22)/46,idem,t(1;16)(p11;p11)

[1] 11 t(11;12)(q21;914)

[1] 11 der(11)t(11;12)(q11;p12),der(12)del(12)(q13q15)inv(12)(p12q13)t(12;15)
(q13;912) ,der(15)t(11;15)(q11;q12)

[4, 9] Intragenic -12,+der(12)(12qter—12q24.1::12p13—>cen—>12913::12915—-12913::129q15—>12924.1::12p13—>12pter)

[1] Intragenic inv(12)(q13g15)

[4] Intragenic del(12)(q13g15 or g21)

[1] Intragenic del(12)(q14921)

[1] Intragenic der(12)t(12;?12)(p13;915)

[1] Intragenic inv(12)(p12q15)

[1] Intragenic inv(12)(p12q14)/idem,tas(19;21)(p13;p13)




[1] Intragenic der(12)inv(12)(p13924)inv(12)(p12q15)

[1] Intragenic inv(12)(p11q915)

[1] Intragenic add(8)(p?11),add(12)(q17?3)

[1] Intragenic der(12)ins(12;?)(g13;?)dup(12)(q13922)

[1] Intragenic der(12)?ins(12;?)(q13;?)?del(12)(q23),del(15)(q12),der(17)t(15;17)(q22;q25)

[1] Intragenic t(1;1)(p13;942),del(12)

[1] Intragenic dup(12)(q13—g22)

[1] Intragenic t(12;12)(q14;923)

[1] Intragenic der(12)t(12;16;?)(q14-q15;922;7)

[1] Intragenic Inv(12)(p12913-q14)

[4] Intragenic [inv(12)(p11.2913)],+t(3;inv(12))(der(3)(12pter—12p11.2::12915—>12q13::3p21—>cen—3qter);der(12)(12qter
—12q15::12p11.2—>cen—>12q13::3p21—3pter))

[1] Intragenic del(12)(q14921)

[1] Intragenic ins(12;12)(q15;913q15)

[1] Intragenic +8,+der(12)del(12)(p11p12)del(12)(g13915)

[1] Intragenic del(4)(q27),der(12)(q13q15)inv(12)(q15924) t(4;12)(q27;924)

[1] Intragenic der(8)t(8;15)(922;922),del(12)(q15) ,der(14)t(12;14)(915;922), add(15)(q22),der(17)t(14;17)(q22;p13)

[1] Intragenic add(12)(g15), +der(t(?;12)(?;915)/49-50,XY,-12,+der(?)(?;12)(?;915), +2mar,inc

[1] Intragenic t(7;18)(921;922),ins(12;?)(q15;7?)

[1] Intragenic der(1)t(1;12)(p32;p13),der(12)inv(12)(gq13915) t(1;12)(p32;p13)/idem,+7,+19

[1] Intragenic inv(12)(q13g21)

[2] Intragenic inv(12)(q14924)

[1] Intragenic t(4;13)(q?21;9?14), ?inv(12)(q14921)/del(6)(q23), ?inv(12)

[1] Intragenic der(10)t(10;12)(p11,924),der(12)inv(12)(q13g22) 1(10;12)

[1] Intragenic der(12)del(12)(q13q13-14)inv(12)(q13-14923)

[1] Intragenic ?der(5)t(5;21)(q11;921),?der(12)ins(12;5)(p13;935q11)del(12)(q13923) ,
?der(21)t(12;21)(q15;921) del(12)(q23)

[1] Intragenic inv(12)(q15924)

[1] Intragenic der(1)inv(1)(p32925)t(1;9)(p32;922),der(9)t(1;9),inv(12)(q15924)

[1] Intragenic ins(12;12)(g24;913q24)/46,idem,t(1;6)(p22;912)

[18] Intragenic der(12)ins(12;12)(pl 1;913-14915)

[18] Intragenic der(12)inv(1 2)(p13p1 1)inv(1 2)(q14924)

[18] Intragenic inv(12)(pl1.2q15)

[1] Intragenic add(12)(g24)

[19] Intragenic +r(12)

[20] Intragenic t(12;12)(q14;914)

[1] 13 t(12;13)(q13;912)

[1] 13 t(12;13)(q15;q14)

[1] 13 der(12)t(12;13)(q15;921-22), der(13)t(12;13)(q15;914)

[11] 13 t(12;13)(q24;q14)

[11] 13 t(12;13)(g22;q14)

[11] 13 del(12)(q14q14),ins(13;12)(q22;921923),-del(13)(q31931)/45,idem, 21/t(13;14)(q14;932)

[21] 13 t(12;13)(q14;913)

[1] 13 der(12)t(12;13)(q15;922),der(13)t(12;13)(q15;914)




[1] 13 t(12;13)(q15;922)
[1] 13 t(12;13)(q15;934)
[10] 13 t(12;13)(q14;921-32)
[1] 14 t(12;14)(q13;924)
[1] 14 t(12;14)(q15;922)
[9] 14 t(12;14)(q14;914)
[10] 15 t(12;15)(q14;924)
[1] 16 t(12;16)(q15;p11)
[1] 16 t(12;16)(q15;922)
[4] 17 Inv(7)(p13q22),1(12;17)
[4] 17 t(12;17)(q14;p13)
[4] 17 Inv(7),4(12;17),t(13;15)(p11;911)
[1] 17 der(9)t(9;17)(q32;923),der(12)t(12;17)(q14;p12) ,der(17)t(12;17)t(9;17)
[1] 17 t(12;17)(q13;p11)
[1] 17 ins(17;12)(921-23;913q14-15)
[1] 18 t(12;18)(q13;911)
[20] 18 t(12;18)(q14;912)
[1] 18 der(12)add(12)(p13)t(12;18)(q13;921) ,?der(18)t(12;18)(q13;912)
[1] 18 inv(5)(p15921),der(12)t(12;18)(p13;921)t(12;17)(q15;923) ,der(17)t(12;17) ,
der(18)t(12;18)
[20] 18 t(12;18)(q14~q15;912~g21)
[20] 18 t(12;18)(q14~g15;912~qg21)
[20] 18 t(12;18)(q14~q15;912~g21)
[20] 18 t(12;18)(q14~q15;912~g21)
[1] 20 £(12;20)(q15;p13)/idem,inv(1)(q24q41)
[1] 20 t(12;20)(q13;q11), del(13)(q12g22-31)
[1] 20 t(12;20)(q15;911)
[4] 21 t(12;21)(q13;921)
[4] 21 t(12;21)(q12 or 13;921)
[1] 21 t(12;21)(q15;p11)
[1] 21 ins(21;12)(921;913q15)
[1] 21 t(12;21)(q14;922)/ idem,add(16)(p?)/idem,der(2)t(2;7)(p23;932),
der(7)t(2;7)(p23;q11)
(1] 22 t(1;12)(p32;924)/46,XY,der(1)t(1;12)(p32;q24),der(12)t(12;22)(q15;912) ,
der(22)t(12;22) t(1;12)
[1] 22 t(1;12)(p32;924)/46,XY,der(1)t(1;12)(p32;q24),der(12)t(12;22)(q15;912) ,
der(22)t(12;22) t(1;12)
[4] X t(X;12)(q27:q14)
t(X;12) with random abnormalities
[1] X der(X)t(X;12)(p22;q14),der(11)t(11;17)(p11;921)ins(11;?)(p11;7?),
der(12)add(12)(p11) t(12;17)(q14;912),add(17)(q11-12),del(17)(q12)
[1] X t(X;12)(924;924)
Lipoma (w/ >1 [9] 7,13 t(7;13;12)(p16-p21;914-921;913)
Chromosomal [1] 2,518 1(2;12;5;18)(p23;915;013;912)
Partners) [3] 1,19 t(1;12;19)(p32;q13;q11)




[4] 2,5,10 1(2;5;5;10;12)
[4] 1,9 [Inv(12)(p13.3924.1)1,t(1;9;inv(12))(der(1)(12pter—12p13.3::12924.1—-12913.1::1p36.2—>cen—1qter);der(9)(
Ipter—cen—9q31::1p36.2—1pter);der(12)(12qter—12q24.1::12p13.3—cen—>12q13.1::9931—->9qter))
[4] 1,5,7,9 -1,+der(1),-5,+der(5),-7,+der(7),-9,+der(9),-12,+der(12)
[1] 1,4 der(1)t(1;2)(p13;913)t(1;12)(g32;q15),der(2)t(1;2)(p13;913),add(4)(921),der(12) ?t(1;12)(q32;p13)
t(4;12)(921;915),7add(15)(q22)
[1] 1,14 der(1)t(1;12)(q42;q15),der(12)t(12;14)(q15;921)t(1;14)(q42;924),del(14)(q21924)
[1] 2,53 1(2;12;5;3)(q11;913;q33;p14)
[1] 2,3, 21 1(2;12;21;3)(9q33;915;911;p13),1(5;22)(q13;q13)
[1] 3,13 t(3;12;13)(928;914;q14)
[1] 2,3 t(2;3;12)(p24;928;q15)/idem,del(3)(q11913)
[1] 1,3,4 t(1;4;12)(p32;927;q15), t(3;12)(p23;915),t(5;9)(q31,932)
[1] 6, 11 t(6;12;11)(p12;914;p15)/idem,der(13;15)(q10;910)
[1] 3,6 t(3;6;12)(921;923;q15)
[1] 7,17 1(7;12;17)(p15;914;925),inv(17)(921q24)
[1] 3,8 t(3;8;12)(p11;p21;q13)
[1] 2,9 ?1(2;9;12)(p23;934;915),1(3;15)(921;922)
[1] 2,16 t(2;16;12)(p13;924;915)
[1] 13, 18 t(12;13;18)(q15;914;921)
[1] 10, 20 t(1;7)(q32;p22),t(10;20;12)(g22;911;915)/t(10;20;12),t(15;17)(q15;p13)
[1] 1,16, 21 t(1;16;21;12)(p36;922;922;915)
Osteochondrolipo | [20] 18 t(12;18)(q14~q15;912~g21
ma
Uterine [22] 1 t(1;12)(q32;914)
Leiomyoma [23] 5 4,-5 -14,inv(6)(p25921),1(8;14)(q24;924),inv(12)(q15q24.1), +der(12)ins(12;5) (q15;912g35),del(13)
(922932),+mar
[24] 7 t(7;12)(q31;914)
[25,26] | 8 t(8;12)(q22;914)
[9] 8 t(8;12)(q22.3;q14)
[27] 9 r(1),add(2)(p13),add(4)(q21),-8,-9,der(9)t(9;12)(q34;q12)r(9;12)(p22;q24), del(11)(q23925),-12,+4mar
[9] 11 Ins(12;11)(g14;921qter)
[27] intragenic der(2)t(2;14)(q35-36;924),add(5)(g31),del(7)(q22932),add(12)(q13-15),
-14,add(17)(925),inc/38—-48,idem,r(1)(p32—-34q44)
[28] Intragenic der(12)(914)
[22] 14 t(12;14)(q14;932)
[9] 14 t(12;14)(q15;924)
[9] 14 t(12;14)(q14-15;924)
[27,29, | 14 t(12;14)(q14;q24)
30]
[31] 14 t(12;14)(q15;911)
[9] 14 t(12;14)(q16;924)
[32,33] | 14 del(1)(q42),t(12;14)(q14;924)
[32] 14 der(14)t(12;14)(q14-15;q23—-24), der(22)(pter = q11::?)
[29,32] | 14 t(12;14)(q14-15;923-24)
[22] 14 t(12;14)(q14;923-24)




[32] 14 t(12;14)(q14-15;923-24),der(1)t(1;2)(p32;922),-2,t(12;14)(q14-15;923-24),-13,der(21)t(13;21)(q12;922)
[32] 14 t(12;14)(q13;932). ish der(12)del(12)(q15)t(12;14)(q13;
q32)(HMGIC-,wpc12+, wpc14+),der(14)ins(14;12)(923-24,;q15)t(12;14)(913;932)(HMGIC+,wpc12+, wpc14+)
[32] 14 der(1;2)(9?;9?),-10,t(12;14)(q15;q23-24),-14,add(21)(p11),+ma
r1,+mar2 cp
[33] 14 r(1),1(4;6)(p16;921), der(12)inv(12)(p13q11)ins(12)t(12;14)(q15;921q24), del(14)(q21924)
[23] 14 r(1)(p34q32),ins(8;9)(913;913q22),t(12;14)(q14-15;q23-24)
[32] 14 der(1;2)(9?;q7),-10,t(12;14)(q15;q23—-24),-14,add(21)(p11),+ma
r1,+mar2 cp
[34] 14 del(7)(922932),t(12;14)(q15;924)
[27] 14 add(3)(p21),der(4)t(3;4)(p21;p12),t(12;14)(q14-15;923-24)
[27] 14 r(?1)(?p32921),t(12;14)(q14-15;923—-24),der(16)(q12)
[23] 14 +5,+5,+6,+6,+7,+7,+8,+8,+9,+9,+ 10,+ 10,+19,+19,+20,+20,+21,+21,+22,+22,+1(1;7?)
(p36;7?),+1(1;?) (p36;?), +del(3) (q13926),+del(3)(q13926),+t(I1;17) (ql3;921),+t(11~ 17)(q13;921), +t(12;14)
(q14-15;923-24), +t(12;14)(q14-15;923-24),t(14;7)(924;7),1(14;?)(q24;7), +1(15;?)(926;7),+t(15;7?)
(926;7?),+ der(17)t(I;17) (913;921), +4mar
[23] 16 r(1),der(2)t(1;2)(q21;p23q13),der(2)t(2;9)(p21;913),add(5)(q35)*2,+der(5) t(5;15)(q11;915),-6,-7
,der(8)t(8;11)(q24;913),-10,-11,add(15)(p12),der(16)t(12;16)(q13;p13),+20,-22,+r,+mar
[9] X t(X;12)(922;915)
[9] 2,3 t(2;3;12)(q35;p21;q14)
[34] 2,3 t(2;3;12)(q35;p21;q14)
Lipoblastoma [35] 4 t(4;12)(p16;914)
Soft Tissue [36] 3 t(3;12)(q27;915)
Chondroma
4 ins(4;12)(q374;914q273)
17 add(12)(g13),der(17)t(12;17)(q13;921)
8, X der(8)t(8;12)(911;915)del(8)(p22),der(12)t(X;12)(924;915)
Skeletal [36] Intragenic inv(12)(p12913)
Chondroma
Skeletal [36] 13 t(12;13)(q13;p13)
Chondrosarcoma 1 t(1;12)(p36;913)
Intragenic +der(Nt(?;12)(?;913) 2
14 t(12;14)(q13;q24)
1 der(1)t(1;12)(p36;913)
Inflammatory der(4)?t(4;12)(923;915),add(10)(926),der(12)?inv(12)(q?q?)add(12)(q?q15),
myofibroblastic der(21)t(4;21)(923;922),1mar.ishder(4)?t(4;12)(923;915)(pcp27E12-142H11),add(10)(q26)(pcp27E12—
tumor/myofibrobl 142H11),der(12)?inv(12)(q?q?)add(12)(q?q15)(pcp27E12—-142H12),der(21)t(4;21)(q23;922),1mar
astic sarcoma
Idiopathic [37] 4 t(4;12)(932;q15)
Myelofibrosis 5 t(5;12)(p14;915)
Inflammatory [38] Intragenic add(12)(q14)
Myofibroblastic

Tumor




De-differentiated | [39] 16 +r(12;16)
Liposarcoma
Sarcoma [40] Intragenic t(12;12)(q15;914)
[40] 1 t(1;12)(p32;914)
[40] Intragenic t(12;12)(q14;913)
[40] Intragenic t(12;12)(q14;912)
[40] Intragenic t(12;12)(q14;921)
[40] 1 t(1;12)(p32;914)
[40] Intragenic t(12;12)(q14;913)
[40] 11 t(11;12)(p11;q14)
[40] Intragenic t(12;12)(q14;922)
[40] 6 t(6;12)(q24;914)
Myolipoma [41] 9 t(9;12)(p22;914)
Aggressive [18,42] | 5 der(5)t(5;12)(q31;p11.2),der(12)t(5;12)(g31;p11.2)inv(12)(p11.2q15)
angiomyxoma [43] Intragenic der(12)(q14)
[44] 21 t(12;21)(q15;921.1).isht(12;21)
[45] 8 t(8;12)(p12;915)
[46] 1 t(1;12)(p32;915)
Hyaline Vascular | [47] 6 add(1)(g21),der(6)t(6;12) (q23;915),add(7)(p22), —9,inv(9)(p11q13),del(12)(q15),+mar
Castleman's
Disease (HVCD)
Synovia from [48] 13 t(1;14)(925-27;913-22),1(2;7)(q23;936),t(12;13)(q15;932)
Osteoarthritis
[48] X t(X;12)(926;915),add(10)(p11)
[48] Intragenic inv(12)(p11q913)
Extra-skeletal [49] 5 der(5)t(5;12) (935;914~15),der(12)t(5;12)inv(12)(p11q14~15)
Osteochondroma | [50] Intragenic inv(12)(qter->q14~15::p11->q13::914~15->q13::p11->pter) [13)/idem,t(5;13)(q13;p11)
Periosteal [19] Intragenic +r(12)
Osteosarcoma
Spindle Cell [51] Intragenic del(X)(p?11p?22), der(12)(12pter—12q?22::12q?15—q?22::16p11— 16pter),-16,+r(12).
Sarcoma
Chondrolipoangio | [52] 2,15 t(2;12;15) (937;913;926)
ma
Pulmonary [18] Intragenic inv(12)(p1.2915)
Chondroid
Harmatoma [53] 1 der(1)t(1;13)(p22;932)ins(1;12)(p22;q24.3915), del(12)(q15),der(13)t(1;13)
(PCH) (p22;932)
1 del(8)(922),ins(12;1)(q15;p23p13),der(15)t(8;15)(922;911.2 or q12),ins(17;15)
(921;911.2 or q12923)
1 der(1)t(1;12),der(12)?inv(12)t(1;12)
2 XY,der(2)?t(2;12)(p25;915),del(6)(q15921), der(12)del(12)(p12)add(12)(q15)




2 der(2)t(2;7)(933;q36), der(2)t(2;12)(p23;915),der(7)t(2;7)(p23;936), der(12)
£(2;12)(933;915)

3 ins(12;3)(q15;913.2929)

3 t(3;12)(q27;915),der(10)add(10)(p15)t(10;21)(g21;921), der(21)t(10;21)

(921;921)

t(3;12)(q29;q15)/idem,del(1)(g2?),der(3)add(3)(p21)dup(3)(q23q29)

1(3;12)(g29;q15)

t(3;12)(927;915)

add(X)(q13),der(3)t(3;12;X),der(12)t(3;12)(q27;q15)

ins(3;12)(q27 or q28;912qg21)

t(3;12)(q12;915)

t(3;12)(q27 or g28;915)

[54]

t(3;12)(927;914-q15)

[53]

t(3;12)(q24 or g25;915)

der(4)t(4;12)(q35;q14),del(12)(q14)

t(4;12)(q12;915)

t(4;12)(p14;915)

t(4;12)(p15.1 or 15.2;915)

del(5)(q22),add(6)(q27),der(12)inv(12)(q13q15)t(5;12)(q22;q13)

del(5)(g31),t(5;12)(q31;q15)inv(12)(q15q24.3),del(16)(q21923)

X, 2t(X;4),t(5:12)(q14 or q15;q15)

t(5;12)(q34;914 or q15)

t(6;12)(925;914)

1(6;12)(p21.3;922)

1(6;12)(q22.2;q15),1(11;17)(q21;923)

t(7;12)(p22;q15),der(10)t(10;14)(q24;q22),del(14)(q22)

NN OO ORI BAPRIWIW W W W W WWwW

der(7)t(7;12)(p13;p11.2)ins(7;14)(p13;924q11.2), der(12)del(12)(q14g21)t(7;12)
(p13;p11.2),del(14)(q11.2G24)

8 ins(12;8)(q15;p22p23)

8 t(3;19)(913;913.2 or q13.3),der(8)t(8;12)(q22;915), add(12)(g15),del(15)(q22)

8 del(8)(p21),der(12)inv(12)t(8;12)

9 t(9;12)(p23;915)

10 ins(12;10)(915;911.2926)

10 der(10)t(10;12)(p15;p13.1), der(12)del(12)(p13.1)inv(12)(p13.1915)

11 t(11;12)(p15;915)

11 der(4)t(4;12)(a35;q15),der(7)del(7)(p13)del(7)(932), der(9)t(7;9)(p13;934),
der(11)t(7;11)(q32;923), der(12)ins(12)(p13q13q15)t(11;12)(q32;q13)

11 t(11;12)(q13;915)

Intragenic t(1;11)(p31;925),inv(12)(p12q14)

Intragenic del(12)(q15923)

Intragenic inv(12)(p11.2q15)

Intragenic inv(12)(q159?)




Intragenic ins(12;12)(915;913q15),?inv(12)(p?q?)

Intragenic der(2)(2pter—.2937::39?7-.397::12q15—.12qter), del(3)(q21),der(12)del(12)
(q15)?inv(12)(p?q?)

Intragenic inv(12)?(q15924.1)

Intragenic del(12)(q15921.2)

Intragenic del(12)(q13.1921.2)

Intragenic inv(12)(p12915)

Intragenic inv(12)(q15922)

Intragenic der(12)del(12)(q13q15)inv(12)(p11.2 or p12g21)

Intragenic inv(9)(p13913),inv(12)(q15g22)

Intragenic ins(12;12)(915;915922)

Intragenic inv(12)(q?q?)

Intragenic der(12)inv(12)(p11.2915)inv(12)(q15p13)

Intragenic t(4;11)(p16;923),inv(12)(p11.2 or p12q15)

Intragenic ins(12;12)(915;915qg21)

Intragenic t(4;11)(p16;923),inv(12)(p11.2 or p12915)

[55] Intragenic inv(12)(q14921-23)

13 del(6)(q24),t(12;13)(q15;913)

14 t(12;14)(q15;924)

14 der(14)t(12;14)(q15;924)

14 der(14)ins(14;12)(924;913924.3)inv(12)(q1597?)

14 ins(14;12)(924;913q924.1),inv(12)(?)

14 ins(14;12)(924;915q924.1)

14 add(11)(p?),der(12)inv(12)(?)t(12;14),der(14)t(12;14)

14 +8,+8,1(12;14)(q15;924)

14 inv(7)(?),4(12;14)(q15;924)

14 add(1)(p32),del(3)(p21),t(12;14)(q15;921)1mar

14 der(12)t(12;14)(915;922),der(14)t(12;14)(q15;912 or q13)

14 ins(12;14)(q15;922q24)

16 t(12;12;16)(p12;915;p12 or p13.1),del(22)(q12 or q13)

16 ins(16;12)(p13.1;924.1q15)

17 inv(6)(p129g21),der(12)t(12;17)(p12;q23)del(12)(q15), der(17)t(12;17)(q15;923)

18 der(12)inv(12)(q14922)t(12;18)(q24.1;921),der(18)t(12;18)(q24.1;921)

20 der(9)inv(9)(p13q13)del(9)(922),t(12;20)(q15;913.2 or q13.3)

X ins(X;12)(p22.1;913q15)

X t(X;12)(926;915)

X t(X;12)(924,;915)

Y ins(Y;12)(q12;915924.1)

Unknown ins(12;?)(q15;?)

9,16 t(3;6)(p25 or p26;p21.1 or p21.2),der(9)t(9;12)(q34;q15),der(12)t(12;16)
(915;921),del(16)(q21)

11, 15,17 der(11)t(11;17)(q14;p11.2),der(12)t(11;12)(q14;q15), ins(15;12)(g22;915922),
der(17)t(12;17)(q22;p11.2)




18, 20 der(3)del(3)(p11)del(3)(923), der(12)t(12;20)(q15;p11.2),der(18)inv(18)(p13921)
t(12;18)(q15;921), der(20)(3pter—.3p11::3923-.37929::20p11.2—.20qter)
3,10, 11 del(3)(925),der(10)t(10;18)(p11.2;021.3)t(10;12)(q11.2;915), der(12)t(10;12)
(p11.2;p12)t(3;12)(q25;q15)/idem,t(11;12)(q21;913)
13,17 del(6)(p21.1),der(12)t(12;13)(p12 or p13;912)t(12;17)(q15;p13),der(13)t(12;13)
(q15;912), der(17)t(6;17)(p21.1;p13)
59 t(5;7)(p15.1;932),der(6)inv(6)?,t(9;12)(p22;915)
7,9 del(5)(q13931),t(7;12;19)(p14;913;913.4)
Y, 17 t(Y;12;17)
13, 18 -12,der(13)t(12;13)(q13;912),del(14)(q22924), der(18)t(12;18)(p11.2;p11.1)
Well- [39] 4 +der(4;12)
differentiated
Liposarcoma 1, 4,10, 15 +r(1;4;10;12;15)
1,4,10, 15 +der(1;4;10;12;15)
11 +r(11;12)
13 +r(12;13)
1 +r(1;12)
1 +der(1;12)
Intragenic +r(12)
Intragenic +der(12)
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