Figure S2. Multiple sequence alignment of Type 1 fasciclin domain sequences.
Rresidues with high similarity (100%, 80%, 60%) were highlighted in red, dark

pink and light pink, respegtively.

AtrFLA10.1
AtrFLAll.1
AtrFLAL
FLAlG6.1
FLAl7.1
FLAlS5.1
FLAlS8.1
FLA1l.1
FLA22
FLA20.1
FLA21.1
FLA4.1
FLA2.1
CreFLA9.1
EgrFLAS.1
EgrFLAS.1
EgrFLA1O.
EgrFLAll.
EgrFLAlG.
EgrFLAl4.
EgrFLA1S
EgrFLA1S
EgrFLAl2.
EgrFLAl7.
EgrFLA20.
OsaFLAl7.
OsaFLA24.
OsaFLAlG6.
OsaFLAl2.
OsaFLAll.
OsaFLA28
PabFLA22.
PabFLAL
PabFLA2
PabFLA3
PabFLA4
PabFLALl7.
PabFLAlS.
PabFLA20.
PabFLA21.
PabFLAlG.
PabFLA1S.
PabFLA7
PabFLA19.1
PabFLA24
PpaFLAl10.1
PpaFLAll.1
PpaFLAG
PpaFLA7
PpaFLAS
PpaFLA9
PpaFLA4
PpaFLAl2
PtFLAl.1
PtFLA19.1
PtFLAG.1
PtFLA8.1
PtFLA5.1
PtFLA22.1
PtFLA42.1
PtFLAS1
PtFLAS2
PtFLAS3
PtFLA41
PtFLA38.1
PtFLA30.1
PtFLAlG6.1
PtFLA4.1
PtFLA44.1
PtFLA24
SmoFLAL
SmoFLAZ2
SmoFLAG6.
SmoFLAT7.
SmoFLAS.
SmoFLA9.
BdiFLA23.1
BdiFLA22.1
BdiFLA2
BdiFLA20.1
MpoFLAG6.1
MpoFLAl14.1
MpoFLA4
MpoFLAS
MpoFLAS.1
MpoFLA9/10
MpoFLAl1l.1
MpoFLAl2.1
MpoFLA13.1

e e

e el e

[

e S S

e e

* 40 * 60
————————————————— QTLEEAVGK-HNI IFAPRNEAFERDLDPEFK--REFLLEPGNLKS/EQS
HEFSKFNDYLSR-THLASEINR----RTTIW/LAVDNAAVDDILAK-————————— NYGIYEIKN
—————————————————————————————— WELMPSIPKDEANYN--FLP-—-—-—-——--—-——--GQIKE
SHYTELAELVEK-ALLLQTLEEAVGK-HNIFAPRINDAFERNLDPLFK--SFLLEPRNLKSIQS
SRYTELAELVEK-ALLLQTLEDAVGR-HNI IFAPRNEAFTERDLDPEFK--RFLLEPGNLKSEQT
SHYTELAELVEK-ALLLQTLEEAVGQ-HNI FAPRINDAFIEKNLDPEFK--SFLLOPKNLKSIEQS
SRYTELAELVEK-ALLLQTLEDAVGR-HNI FAPRNEAFTERDLDPDFK--RFLLOPGNLKSEQT
PSFSSFSHFLTQ-THLADEINR----RRTIV/CAVDNAAMSALTSK-————————— GYTLSTEKN
—————————————————————————————— IWELMPKIPKTIESTSNIINQQ-———————-———-DSJTEF
—————————————————————————————— FAPSFQSFSKFGQPS-—-—-—-—-—-—-—-—-—-—————-LLD
—————————————————————————————— FAIEPASFENTSS-LHP-——-—-—---—-—---LFKQ
PNLSSFSNLLVS-SGIAAELSG-——-—-RNSLI§  LAVPNSQFSSASLDLTR-—————— RLPPSAILAD
PDEFSTFNHYLSA-THLADEINR--—--ROTIIRV/LAVDNSAMSSILSN-————————— GYSLYOQ[IRN
PNLTTYLRALRA-GELMGRLNDV-Q-APPVERFVADIESAWQVEFAADAGTSVDALLTEAGGALV/RH
SHYTELAELVEK-ALLLQTLEETVGR-HNIIFAPKINEATERDLDPEFK--SFLLEPRNLKSEQT
SHYTELAELVEK-ALLLQSLEDAVGR-HNLE§ ' FAPRNEAFTERDLDPEFR--RFLLEPRNLRSEQT
PDEFSTFNHYLSA-THLAAEINS----RTTIRV/LAVSNAANMNDLLAE-————————— HPTTTTEKN
PEFSTFNHYLTE-THLAAEINS----RTTI8V/MALDNAANMSRLLAP-————————— HPTIATEKN
—————————————————————————————— FSPAIDSFARFGQPP--—————-—-—-——————-LS
—————————————————————————————— FSPSEDSFAQFGQPP--—-—-———————————-LS
—————————————————————————————— FSPSEDSFARFGQRP--—————————————-LS
—————————————————————————————— WEEFMPDPGMESRIV--LPT-—-———-—-——-———-NDVSHF
PEFSTFNHYLTI-THLAAEINR----RLTI8V/LAVDNAANMNAILDK-————————— HLSVGTEKN
—————————————————————————————— FVIKFILFYANL-S-SSP-——-—-—-—-—-———-WLVEE
—————————————————————————————— FAPSFSSIEKSCASCS————————-———————/PR
SRYTEMAELVEK-ALLLOQALEDAVAE-HNVE§ I LAPRNEAFTERDIDPEFK--RFLLEPRNLNSIEQS
SHYTELAELVEK-ALLLQTLEDAVGK-HNVE§ I FAPRNEAFTERDLDPEFK--RFLLEPRNLKSEQS
SHYTELAELVEK-ALLLQTLEDAVGK-GNV§ I FAPRNEACERDLDPEFR--RFLLEPRNLRSF QR
PSFADFARLLES-SPVAGELAA----RSSLI§  LAVPANNNIEPRSPSAFA-——————— AASGADIAD
PEFSKFNEMLSK-TRLAYDINR----ROQTIGV/LAVDNSAMASLDH-——-=-———————— FTLPTIRH
—————————————————————————————— WWELMPNPRMESTAT--IPE-—————-——-———-SQUMEF
SRYTELAELVEK-ASLLOQPLEEVVGN-NNIRITLAPQONAHEEKNLDPEFK--RFMHEPGNLNSEOR)
—————————————————————————————— WWEEVPSIPDAESRLPVQ--A-—————-—-—-———-EFTSS
—————————————————————————————— WEEVPSIPDAESRLPVQ--T-—-————--—-———-EFTSS
—————————————————————————————— WEEVPSIPDAESRLPVQ--T-—-——-—-—-—-———-EFTSS
—————————————————————————————— WEEFMPSIPQATAEVNL-QVT-—————-—-————-SYIISE
SHYTELAELVEK-ALLLQTLEEVVGS-SNVE§ I FAPQNDIEERKLDPEFK--REFLHEPGNLKAI QK
PEFETFNKLLTD-TNVAKDINN----RTSLI8N LALPNSIEENYMARFGG-——————— NLQVMEIES
PEFTTEFNNLLTA-TNVAGEINN----RSSLIN LALSNAQEEPFISSFGG-——————— NLPTQENSD
PEYSKFNHDLSQ-TKLADEINS----ROTIV/LALSNSEMASLSG-—=————————— LDLASIEKR
-DYSSFNSYLTQ-TKLADEINS-—-—--RTTI8V/LALNNGAMSVLTSK-—==—=—=———— RLSLSVMKK
-—-FTSLGMHLQ--SSQ-DLL---VGLKGPL@N FAPTEEAFRYFNSPNSS———————-—— SNSSSDY
————— FANALQM-VDI-THL---FSSGGSYMFFAPPIEAINEALGSASKS————————-W-QEFMDA
————————————————— NLL---VGRAGPL@ IFAPTEEAFRNEFNSSNSS——--—-—-----SDLSSDY
—————————————————————————————— WELMPSPEKEAHAA--—-————————-—-—-———ASKVD
SQYSEMVLYLDK-ADMLEELEREVLROKATIIFAPKINSHEEQLD-ADLG--RFLMRPGHEEYERT
SQYSEMVLYLDK-ADMLEELEREVLRRGAIRV/FAPKINSYEEQQVDADLW--RFLMRPGHEAYERT
—————————————————————————————— iy LAPNENAFSNVLMN-ST-—-—-—-—-—-—-———-TYTT
—————————————————————————————— I FAPDIPGAFSGLNLN-SS—-—-—-—-—-—-—-—-———KLIMTT
—————————————————————————————— I FAPDIPGAFSGLNMN-SS———-—-—-—-—-—-———-SLIMTT
—————————————————————————————— WEFAPDIPGAFSGLNMN-NS--—-—-—-—-—-—-——-MLFMNT
AGLTSSADAIQA-AVISGSI---TLPSSNEQ@IFAPVIQAVDSILPS-—-N-—-———=—————— PDIESK
—————————————————————————————— FAPNFGAELSDFHKRKTQ-—-—-—-——-—-—-——-—-EHI'EN
SHYTELAELVEK-ALLLQTLEDAVGK-HNI IFAPKINEATERDLDPEFK--RFLLEPGNLKSEQT
SHYTELAELVEK-ALLLQTLEDAVGK-HNI FAPRNEAFTERDLDPEFK--RFLLEPGNLKSEQT
SHYTELAELVEK-ALLLQTLEEAVGK-HNI FAPRNEATERQLDPEFK--RFLLEPGNLKSEQT
SHYTELAELVEK-ALLLOQTLEEAVGK-HNI IFAPKINEATERQLDPEFK--RFLLEPGNLKSEQT
PSEFSTFNHYLTL-THLAGEINS-—---RNTI8/CAVDNAANMSELLSK-————=—=———— HPSIATEKN
PSLSTEFNHYLTL-THLAGEINR--—--RTTI8/CAVDNAANMSEILSK-————————— KPSIST[IKN
—————————————————————————————— FAPLFHIAFARLGQLS-—-—-—-—-———-—-—-—————-VLD
—————————————————————————————— IWELMPKIPRLIESKIR--MHQ-———————-———NASDF
—————————————————————————————— WEEFIPSPNSESPTT----T-—-————-—-—-——-—-SADPD
SHYTELAELVEK-ALLLQTLEDVVGK-HNIFAPKINEATERDLDPEFK--RFLLEPGNLKSEQT
SHYTELAELVEK-ALLLQTLEDAVGK-HNI IFAPKINEATERDLDPEFQ--RFLLEPGNLKSEQT
PDFSSFTSLITSIPSLTSDLSD--—--RSALINLVIPNSYESSS-LDLTR-—————— RLSPSAIEAD
PDFSSFTSLLASTPSITSDLSN-—-—--RSALIN LVIPNSYESSS-LDFTR-—————— RLSPSSIETD
POFSTEFNHYLTV-THLAAEINR----ROTIN/LALDNAANMSSLISK-————————— QLSVYT/ERN
—————————————————————————————— FAIKESSEVNT-S-LPP-——————————WEF KN
—————————————————————————————— FAPSFEHSSIERTCFSCS-———————-—-——————IIPD
—————————————————————————————— WEFIPSIPNSESPTT----T-—-————-—-—-———-SADPD
—————————————————————————————— MIPTWEARAAFVN-LNQ-—-—-—-——-————--SEIIPS
—————————————————————————————— LIPS NANFAGVDANLSQ-—-—-—-——-—-—-———-EDIINT
DHLSTFNRYLSE-TGVIKEVDS----RSSI‘FIPPNAVIIDPVIASVGA-——————— NNLLV[EAD
PDEFSTFSKLLTD-TGVISEINQ----RSSLENLVPHINSAEDAVLNRSSPSS----TPLPLPV|UAD
-NEFSTFSRLLSM-TNVTAEINS--—--RSSL§ I LVPDNSIEDSYVGANLE-————-—— GMHVWAJ/ADFE
-—--TEMMELVEQ-AGMLEALELAADR-HNLE§ I FAPRFEFIELHFDADFR--REFLLLPGNVRE I QE
SHYTELSELVEK-ALLLQTLEDAVGR-HNVE§ IFAPRNEAFTERDLDPEFK--RFLLEPRNLKSEQS
SRYTELSELVEK-ALLLQQLEDAVGR-GNV§IFAPRNEALERDLDPEFR--AFLLOPRNLRSFQOR)
—————————————————————————————— WELMPSIPRLIESTAS--VPG-—————-—-————-NQVLD
PNEFSDFLRLLTS-SPVAGELTG----RSSLi§  LAVPNANIEIPRSPSAFA-——————— AASGADIAD
PDEFSIFNQLLTD-TRVAGEINR----ROGVI8/LAPSNEAUMTDFRSA-NP-—-————— ALEGDRVAN
SQYSEWMELVEQ-AAMLHPLEELVGSGRKLEN I FAPQNHQEQ-—-—-PKIK--SFLLKPSNATAIKR|
—————————————————————————————— I FVPTNEALSSLSM---V-—-—-———-—-—-———TPLN
—————————————————————————————— BWWLLPNPEAFSGTSY---P-———-————-———KNVTKF
PRESVFREMLSS-HGVAAEING—-—-—--RKSV§  LAPANNVMRAFRTS-NN-—-————— KTDAIKITD
PSFSEMNKLLSS-SGVAEEINS-—-—--RKSLI§  LALSNDVIETAFTAS-NP-—————— NVDAVKIEAD
PSEFSQMNQLLSS—-SGVANDINA----RKSI/LVVSKDVIENAFTAS-NP-—————— NVDTVKUVAD
PSEFSQMNQLLSS—-SGVANDINA----RKSI/LVVSKDVIENAFTAS-NP-————-— NVDTVKUVAD
PSLSAMNQLLTS-SGVAAEINS-—-—--RTSLE§ CAVSKPVIEQAFVAT-VP-—————— NVDSGEV/AD
T
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LE:VIPRRIPAKNWPESD--AHSHD---TLS----S
SLETELDYFGAKKLHQITNGT-ALA-——————————
LTiSEPNSMLFKHMLHFPTGT-LLP-—--SAR--—-—-—
MESTEPKRITSPOQWPSLS---HHHR---TLS----N
ME - T PNRVGSNQWPSEESGRVKHH---TLG----N
MESIPKRITSPQFSSAV---VSHR---TLS----N
LSETHPKRVGSNQWPEENSGRVKHV---TLG----H
SLEVIELDYFGTKKLHQIR-————==—=—————————
LREISHPSSLLFEHLNLIPNGS-IVP---SSL----—
KYQLSPTRLPGETLRNLPNGA-KIP---TLR---—--
HY T PLMLSMDDLLKKPQGT-CLP---TLL--—-—-
RESVIELOFLSDSDLRRIPPSG-SAVITLYEASGRTE
SLEVIEVDYFGTKKLHQITDGS-TSTASMEFQSTGSAT
LYGL/PTPLSPOQOLAASPVLNTSWAGQMVEVPQPEM
ME:I)VPSRIDSADWPEPAPSAAGHREELSLS----S
LSETIVPARLGSPOQWPLPDSRPARHP---TLG----S
SLEVIELDYFGSKKLHQLT-————=—===—————————
SLEVIELDYFGPKKLHQITNGT-ALAATLFQATGSAP
QF:FSPHALSLDTLRSLPRGA-KIS-—--TMN-----
QF:FSPHALSLDTLRSLPHGA-KIS---TMN-----
QF:FSPHALSLDTLRSLPHGA-KIS---TMN-----
LRESHPKPLLFDYLEHIPTGS-LIP---TSA--—-—-—
SLEVIEVDYFGTKKLHQISNGT-TLTS———=——————
RY:TSPLKLSVDDLLKMPRGS-CLP---TLL-----
SESITVPGLFSEFGYIQKLAFGT-KVE---TMS—————
LE:VIEPARLPSGSWPA----AATHP---TLA----G
LESVIEPARLPSGSWSA-———— VSHP---TLS----G
LESVIEPARLHASDSSSPDF-PSSHP---TLS----G
RY:SVIELEYLSPSDLARLPASG-KLVTTLFQTTGRAP
SLETEVDYYGSKKLHALSHGA-T-—===————————
SREISEPAPLMEFDDLIKLPNAT-IVP---TAH-—-—-——
QSETHPRRITAEEWSNNAT----HE---ALS----K
QY I POOLSSYDLORLDVGM-RLP---TLL--—-—-
QY I POOLSSYDLORLDVGM-RLP---TLL--—---—
QY IPOOLSSYALQRFDVGM-RLP---TLL--—-—-
LREISYHOPLKEFNHLLHFPTGT-LIP-—--SSF----—
ME:VV/PRRIVAEEWRNG-T----HQ---TLA----K
QY VHELEYMDWDRLHOMTNRG-TL-—-=-————=—————
RY:VIELEYLDWERLKMMPAAG-TLVTTL-——=———-—
SLEVVULDFFDAKKLHEITNGT-TLS—==——=——————
SLEVIELDYFDGEKLHQISNGT-MLST-—————————
PY IAKGLFTYTQLOMLPDGT-KLD---TIA-—-—-—--
RY S IVNVQLSYYNLKHLPDGA-RLG---TLL---—--
SHEIAKGLFTYAHLVMQOPDGK-KLD---TIA-—-—-——
MHETEPRPLTFHDLLHFPTGS-FIP---SFL-———-—
RY:VIIPGRVEGADFONRTV—-——-— E---TLS----K
KHEVIPGRVEGADFONRTV—-———— E---TLA----S
TY:GAAKVYSYEGLLNLPVGT-KIP---STA-----
DY - VATSVYNYNQLSTLPLNS-TIK---TSV-———-
DY - VATSVYNEFNQLSNLPLNS-TIK---TSA-—-—---
HY:VATAVYSYQQLSYLPLNS-TIQ---TAA-—-—-—-
NY SLATTDLPHKALLLLPIGQ-RIP---TLL--—---
RESINTTPLPEFSNLLRMEAGS-RLK---TAV-—-—-—--
LY  IY/PNRINPSHNSSLOQHHS ——————— TLC----R
LY  IY/PNRINLSHNSSLHHHS——=————— TLC----R
LES ITPORVGSNDWPGHKSNPSRHT---TLC----N
LES IPORVGSNDWPGHKSNPTRHT---TLC----N
SLEVIELDYFGTKKLHQIREGT-ALA-——————————
SLEVIELDYFGTKKLHQIRDGT-ALA-——————————
QY ISPVRLSGYYLDSLPFGT-RIP---TLL--—---
LH:SHPSPLLFDHLRHIPPGS-LIP---SSD----—
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LY  IY/PNRINPSHNSSLQHNS——————— TLC----R
RY:ITHLOYLSSSDLHQVPPSG-ALITTLFQTTGRAS
RY:SIHLOYLSSSDLHQLPPAG-ALITTLFQTTGRAS
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RY:CYLOYLEIKEIRSMTNAT-——————————————
RY:CHLOYLDVPQIKSMTN-—-=-==————————————
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ME:-VEPIRITASQWRSGREF————-— Q---SLS----G
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DY VIRQLLPYSRLSTLSVGT-RLP---TFL-—-———
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Figure S2. Multiple sequence alignment of Type 1 fasciclin domain sequences. Rresidues with high similarity (100%, 80%, 60%) were highlighted in red, dark pink and light pink, respectively.
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DRL-T---LTCK-==—=———=—=———————— NRVRKVD-———-———-— LASLIHPDSIVRP----DGVIHGIERLLIP
-HSRFLNVSNHG--=-====-=————————— SYSFYL-——————— NNARIVAPNVCGST----NIRCHGLSTIIEY
DHL-H---LTVD--=—=———————————— VNTLKVD-=-—————— SAEIIRPDDVIRP----DGIIHGIERLLIP
DQV-R---LSNG-—-=—=—=——=———————— QGKKMVD—-——————— LAEIIRPDDLTRP----DGLIHGIERLLIP
DHL-H---FTN--—----——————————————— GKVN-—-—————— SAEITKPDDLTRP----DGIIHGIERLLIP
DQVLHLSKLKGT-—=—=—=—==—==—————— NGKRLVN-——————-— SAVITRPDDLTRP----DGLIHGIERLLIP
-PHYTLEISNGG-—=====——————————— RSNYFL-—-—————— NNVKIISRNICSLG----SIKCHGIDGILQS
-SNYSLTVINSS——====————————— REGGKTSI-——————-— NNVVVQDSPVFDDG----YVVIYGSDE--—--
-HHKSVQISTVN-—-—-==-=————————— QESRTAEV-——————— NHVRITHPDMFLGD----SLVIHGVIGPFSP
FGSGSVNV---7----"""""""""""""—"—" - ————————
GTSGYINITDIK-—-——=————=———————— GGKVAFGVQDDDSKLTAHYVKSVFEKPY----NISVLHISQVLTS
GAVSSSAGTE-—-—-=-=-—=—————=—————————————————————— ARIT--GRVKVC----ESYAYRVAYVLMP
HRL---RLAKRE--——————=———————— SGEREVD———————— RARVIHADAVARP----DGVIHGIERLLIP
DPV-HLS-VAPG-———————————————— SGLPAVD———————— SAEVVRPDDVVRP----DGVIHGIQRLLIP
GSTGFVNITD-—-—-=-=-—-————————— -~~~ ———————————— - — -~ ————————
-ANHSLMVTTSP---—--—-—-———————— SDYQVEILI-——————— NGVKIVGSPVFNDG----NLVVFGI------
-ANHSLMVTTSP---—---—-—-———————— SDYQVQI-——————— NSVKIIGSPVFNDG----NLVIFGI------
-ANHSLMVTTSP------—-—-———————— SDYQVQI-——————— NGVKIVGSPVFNDG----NLVVFGI------
—-AGYLVRIDNKG-—======———=—————— CRSYFL-———————— DDVRITKPNVCVAGS---SIRCHGIDGVLLP
—-AKKNVTVTRSD-—====————=————— AEQRLVEI-——————— NGAVITHPNVFLGE----RLAIHGVLQPLL-
-PGHCLTVTSATHR-—==—=—————— VINTTRIFI-——————— DGVEISRPDMENNG----IVVVHGLEGFIAP
EDV-ELAAADGG-——————=————————— GGMRVA-—-——————— HAAVSRPDAVVRT----DGVIHGIDRLLVP
EEV-ELAAAAND-—-——————————————— GAMRVA-———————— HAAVTRPDAVLRP----DGVIHGIERLLVP
ERV-DLSA-—-=-===————==————————— SPMRVG—=——————— AAAVTRPDAVVRP----DGVIHGIERLLVP
SDLGAVNLTVGG-=====—————=—————— NST-VVVRS--—-—-—-—-—-—-—-—-——————————————————————————
-SSQTITITNVK-——===——————————— HOKIYF-——————— NNIELISPDVCRVGD---LFRCHGINGVIRP
DGL---QFSVKE-======—===——————— NNIKAVD-—-—-—-—-——-— LAVLTRPNAVVRP----DGVIHGIDRLLVP
-ANQTIVVTSNT-—-—-—==——————————— QPNYTV-——————— DDTLVTHPDIFYDG----TFAVHGVADLL--
-ANQTIVVTSNR-—-——==——————————— QPNYTV-——————— DDTLVTHPDIFYDG----TFAVHGVADLL--
-ANQTILVTSNR-—-=====-—————————— QPNYTV-——————— DDTLVTHPDIFYDD----TFAVHGVADLL--
-PNYMLKVSNNG-—-======———=—————— RNDFYL-——————— NYVHIVHPNVCRASP---SISCHGVSGVL--
DRL---KLSMKG-—-——=—=—==—=——————— DKKTI-D-——————— LASVAHPNAVVRP----DGVIHGIDRMLIP
—-SEGSLLVTEFNSRGDGQDLIYSSAQTLVDYRPVYV-—=————— NGVLVSHPDLLNDG----LLTIHGVDQPL--
-RSRSLTFTTFAPE-—--————————— SENETLMV-—-—————— NNVSVSFPDL-—-————===—=———————————
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