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Figure S1. Gene-specific PCR of the EHA105 Transformants harboring OE construct.
M = DL 10,000 bp (TaKara), N = NTC (No template/negative control), 1-3 = EHA105 samples, P-
Positive control (OE recombinant plasmid).
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Figure S2. Gene-specific PCR of the K599 Transformants harboring OE construct.
M = DL 10,000 bp (TaKara), P- Positive control (OE recombinant plasmid), N = NTC (No
template/negative control), 1-3 = K599 samples.
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Figure S3. Hairy roots culture for fresh and dry weight. Comparison of growth efficiency (Fresh
and Dry weight) of VC (Vector control) and OE (Overexpressing GmCAMTA12) hairy roots on
MS with various mannitol concentrations.

Genomic sequences of Soybean CAMTA family

>Glyma.05G178200 (GmCAMTA1)
TTTTCTTCTCTTTGATAGTACAACACAACACAACACAACAATGCTATCACAGACAAGTTCCCGCG
TTGAAAACTTTTCTTTTTTCGTTCATTGGTATTTGGTACATCTATCTCCCTCTTAACACCCATTACAC
TCTCTCTCCGCGTTAAAAAAACTATCTGAACTTTCCTAGTITATTACAATTTATTACACAACCCATC
TCTCTTTTTTGTTTCGCTTAGATTTAGAAACACAGACTTTTCCAAAGTGCTCGTTTACCTCAAACCT
CAGAAAAATAAACATCGAGTTATCACTTGTTTTCTTTTGTCGGGAGACAAAAACATTGATCAGTT
CAGCTTCTCACTTCCATGGCTGAGGCCAGACACTACGTCCCCCCCTCTCAATTGGGTCAGCTTTCC
TTCACTTTAATTCCTCTTTATGTTTCGTTTCTCATCATTTCAAACTCTGAAAAAAGAAACCTTTTTTT
TAAAAGCAACCATGATAGTGAAGCATTGAAATGCCATCTCTTTATGTTTTAACATTTCCTTCGACG
TATTTATTGTTGTTAACTTTGTTTTCAATTTCTATGCTTTGATGGACACAGATATTAAGCAAATTAT
TTTAGAAGCACAGCATCGATGGCTACGTCCGGCTGAAATCTGTGCAATTCTCAGTAATCACAAGA
AGTTTCTAATTGCTTCAGAACCTGCACATATGCCACCAAGTATGTTGTTTCTCTTCTGCCAAAAGA
TAACACTAGTTACCTTAAGTTCTCAATAGCTTCATTTGGAGAAAAGGATTTAAAATATTGTTTTTT
TCTTTTATTTGAAGGGAGTGTAACGGGGAGGATTAGGATTTTAATCTATTCGAAAAATCTGTATCT
TATGAGGACTGAGACCTGCATGAAAACTTGACACAATTATGCCCAATATCTAATTGCAAAATGGT
CATTCTCAGGGTTCTTAGTGAGTGTTTCTGTGAGTGGTTGTAAAATTGATTTTGGTTAAGATTAATT
CTAAGCGAAGTGATTTATATTTGGATAATTTTATTCTAAAAGCAAGTTAACAAGAGAACTCAGTT
TATGATCTTTTATTCCATGCAAAAGTTACCTGAGGTTGATTTTACTCTTAATCAAAACTGGGCTGA
AAATCAATTTCTCAATGTGAGACCAAACATATGAGCATTTACCTAAAATTACTTTAGCTGATATTT




CAAGGTGACTTTAGTITGATCCTTCCAAACATGCACTTACCATATTITITCCTTGACATTAGGTGGTTC
ACTTTTCTTATTTGATCGGAAGGTGCTGAGATACTTCAGAAAGGATGGCCATAACTGGAGGAAGA
AAAAAGATGGAAAAACAGTTAGAGAAGCTCACGAGAGACTAAAGGTAAATATGCTGCATGTAA
GGTTATAAGTCITAAGCACTGGTACAATCACATCTACCATAAAATGAGAAGCAAAGGTCTCTGTA
AGCTTTATTITACTATCATTAATGTITAATTCTGCTTTGGGAAGTAAAATGTATTGAGAGAATCTTTCT
TCTTTATAAACTGTTGCATTGAATGATTCGTGATATGATGCTCTCAGGCTGGAAGCGTGGATGTGT
TGCATTGCTACTATGCCCATGGAGAAGAAAATGAAAATTTTCGAAGACGCACATATTGGCTACTT
GAAGAGTAAGTGTTTCTGTTTAATATITTTGCAGTTCGGTATAAAAAATCCCCTTITTATTTAATGT
TCTATCTITCATTTITCCTGATTCTGCTGTCTTCTCACCCCCTCCTAACTTTCTTCCTTCCCTCATTCTCG
GTCTCACAAACATACAGTAATATCCAGAAAGGATTGAAGAAAACCTGTGCTCTTCTITCTAATGTG
TTTGTTCTITGCTTGAAGATGGTGTGCTITAAACTAGAACTAATGAGATATATCCTGTAAATGTTGA
TCACATTCTATTGGTTITAAACTGATTATAATAGACTTCTAGAAATTGCTAATTTGTTTCCATGGTTC
TTATATGTGGAATGGGCTCCTCTTCTCACCCTTITTTATTCAACATTGCTGCAGGGAACTCTCTCACA
TTGTTCTCGTCCATTATCGACATGTGAAGGTAACATGTTCTGATTTTATTAGTATTTTTTGCCTAATT
GTTATTTGACAAAAGCTCAAGAAGAATTGCTTACTTTTACATTCCCAGTATAATTAAGAGAACAA
TGAACTAGTAACATGTAATTGTGTTGCAGAGTTATATGTGAAGTAGGAAAGTAAAACATGGAAA
TTCCATCCTAACTTGAGTATGGTATTCCCCAAATCATGTAACTTGACTTTCCATGCTAATAATATA
TACTGCCTAGAAATAACAAAGCTGGCACTGCTITCCTTAATCAATACTTGGTCTGATAAGTTTCAA
CACCAGACGATTTTCTITGAATGCTAGATGCTATAAATTGGTGACATATTATTCCTTTCTATGACTA
TGCACAATTCTCTTTTCCCCTGTCTCAGATGTTGACTCTGTACTCTAATTCTTAAAAAATAAAAAA
GGCTAACATTCTCATCAGGAGTTTTGAACTATGTGATTAAATATAATTGTGATCTGCTATATCTTC
CCATCTATGAATAATTTCATTTTGGGCCTTCATTCCTTTCTCTCATTITGTCTTGTTCAAAATAATCA
GGGAACCAAGGCAAATTTTACATGTGCTAAAGAAAATGAAGAAACTCTTCCTTATGCTCAACAA
ACTGATAAAATTATGCCCAAAACAGAGATGGAAACTTCTTTATCATCTACTCTTCATCCACATAG
TTACCAGGTTCCTTCACAAACTATGGATAGAAGCATGAACAGTTCCCAAGCATCAGAATATGAA
GAAGCAGAATCTGGTATTTCTITTGTGCACATTAATAATTTAAACTGTTCTGTTTTCAATTTTTCAT
GTCTAGAGGACATTCTGAGTAACCTTTTTGTTGACTTITGTTCTTCAGTATCACTTTITCCTGTGTGTA
ITTAAATTTITITAACTTGATGTAATITITACAGCATTCAACAACCATGCAAGTTCTGAGTTTTATT
CITTCCITGAGTTAGAACGCCCTGTTGAGAAGATTACACCTCAACCTGCTGATTCITATTCTCCTC
GGCCACTCACAAGTAAATTTICTTCTITITAAATTGTITGAGTITAACTTTGATGCATTGTCACTGTA
AATTTACACTATCACTCAGTCATACACTGTTGTACCATTCAAAGAGTATGACTTTITTTGAGCTAAT
TGTGAGAATCAAACCTITITAAACGATGTGACAGTGCATGATTGCAAGATACTGTAAAAAACTAA
TAATGCATCAAAATCAAATACCTTGTTTTATATCTTCCATTCATACTGGCCTTTTCATCAGGAAAG
TCTGTACCTAACATGAACTGCATTATTGAATCTGGGACAGATGATCAAGAGAAGTCACCTGTCAT
TCCTGGGGTGAATTATATCTCACTCACTCAAGACAATAAAATCAAAGACATTCATAATTTTGGAT
TGACATATGAATCCCCAAAACCCCTTGGCTTTTCCTCATGGGAAGGTATCTTAAAAAATAATGCT
GGAAGTCAACATGTGCCTTTTCAGCCTTITATTTCCTGGAACACAGCCTGACAACATGGGAATCAA
TAGCAAATTTITCCCAAGGACATGAGATAATGGTGCCATATTTGACCACCAGCATTGCTAAGCAGC
ATGAGAATGGAAGTCTCATACAAGCTGAAGGAAATTGGCAGGTATTGTGTACTAGTAAAATCGG
TACTTCAAATGCTAGTGGTACTCATTTGTTGCAATATTITATGGTATATAATAATATITAGTITCGAA
ACAAATAGCCAGGCTCTGCAGTATGTTCTGTTGGAGCTTTGACAAGGTATTATATGATTATATCTT
TATGTCAAAAGTCAAAAGACTTGAAAATAATGTCACTACAAAGTGATGTTGGTATGATGCTGCA
AATATTITITGACATCITACTTGTITCGTGTITCTGTAGAAAAAATATATATAAGCAATGGATTTTTC
TTTATGTGTGACTATTTTTTAAACATGTTACATGTTTICTTAATTITTITATITCTTTCCTITTGAATTCATT
TAATTGATTAAAGCTTATACTTGTTAACAGGCITATGATGTTGATTCTITACGCATGTCCAGTTGGC
CTATAGATAGTGCITATTCAGGCTCATCATGTGACATAACTTGCAGCAACCGTGAGCAGGAGGTT
AATGATGTITGATTTGCAGAAATCCTTGGAACAGTGTCTTCTACATCCATACAAACAAAACAAGGT
TTTCATGCAAAATGATCCTCAGGAAAAACTTTTGAATGAAAAAGAAAAGATAAAATCAGACCTA




GAGGCCAATAGAATCCTGGATGGAATAGAAGACACATATITCACTTITTAAAAGGACTCTGITAG
ATGGATCTCCAGCAGAAGAGGGTCTGAAGAAGCTTGACAGTTTCAACCAATGGATGAGTAAAGA
GCTTGCAGATGTGGAAGAGTCTAATAAACCATCCACTTCTGGTGGTTATTGGGATACAGTITGAAA
GCGAAAATGAGGTTGGCAACACAACTATTCCTTCACAAGGGCACCTGGACACCTATGTATTGGA
TCCATCTGTTTCCCATGATCAGCTTITTAGCATTATAGACTATTCCCCAAGCTGGGCATTTGAAGG
GTCAGAAATTAAGGTATTTITCTTITGATATTCTGCATTTGCTATCAATTTITGATCATATGTTCATTG
AATTGTTGCTGTTGCTTTTTITTCTTATTTGTCAGTTATAGTCTGATTATITATTTCTTCACTAATGAA
AAAAATCGTACAGGTITATTATTTCTGGACGATTCTTAAGAAGTCAACATGAAGCAGAACAAGGT
AAATGGTCATGCATGTTTGGCGAGGTAGAAGTGCCAGCAGAGATCATTGCAAAAGGTGTTCTTTG
TTGTCATACTCCTCCACACAAGGCTGGGAGGGTACCTTTCTATGTAACTTGTTCCAATAGGTTAGC
ATGTAGTGAGGTGAGAGAATTTGATTTCCAAGTCAACTATACTCCAGAAGTITAACACTACAGGTG
AGAATAGAGGCAGCACTTTTGATACTTTITAGTATCCGATTTGGAGAACTGTTGTCCCTGGGGCAT
GCCTTTCCTCAGAATTCAGATTCAATTAGTGTTAGTGAGAAATCTCAACTGAGAAGTAAAATCAA
TTCTTTACTGAGGGAGGAGGAGGATGATTGGGACAAGCTACTGAAACTTACTCAAGAGGAAGAT
TITTCTCCAGAAAATTTACAGGAGCAGCTGCTTCAAAATCTTCTGAAAGATAAGTTACATGCATG
GCTCCTTCAGAAAATAACAGAAGAGGGGAAAGGCCCTAATATATTAGATGAGGGTGGCCAAGG
TGTGCTTCATTTTGCATCTGCTCTTGGCTATGATTGGGCCCTAGAACCCACAATAGTTGCTGGTGT
GAATGTGAACTTTCGGGATGTAAATGGATGGACTGCTCTTCATTGGGCAGCATTTTGTGGCAGGT
GAGTACCTCGGCACTTGTGCATGAAACACATTTCACCAGAATTGAATTTATATGCAACATCCTTG
ACATTACATTAAATTAATACGATGGGTCACTGATATTAATTGCAACTTTGCAAGAGTGATAGTAT
GTGAGAAAAAATAGATTAGTGCTGAGAGAAAATATGTGAAATGTGCCTAAAAAGAAGTTAGAA
TGTTCTTACTTGTTGATACTCAATATACTTCATTATAGGTITGCAGGATGGAACGCCATTGATGAA
GAAACTATAAGAAAAAATCTACTGAAAAAACCTATAGTATACTATGATTGGACGCACCTGAGTC
TITTGTCATGAATGAAAACGTCTAGGATAAACTGACTAGAAAGAATCAATATATTGTTACTGCTT
TGAGTTTCTTTTTCATTTTCTTGCTTACTTCATCTTTCATTAAGTTCTTGCATCTTACTITATCAGGGA
GCGCACAGTTGCTTTCCTCATCTCTCTCGGCGCAGCACCTGGAGCACTGACTGATCCATGTCCAG
AACATCCTTCTGGTAGAACACCAGCTGACCTAGCTTCTGCAAATGGACACAAAGGAATTGCAGG
GTATCTTGCTGAGTCTTCACTAAGTGCACACCTCACAACTCTCGATTTGAACAGGGACGCAGGAG
AAAATTCCGGAGCAAAAGTAGTCCAAAGAGTCCAAAACATTGCTCAAGTTAATGATCTTGATGG
TTTATCATATGAATTGTCATTGAAAGATTCATTGGCTGCAGTGCGTAATGCCACCCACGCTGCAGC
TCGTATTCATCAAGTTITCAGAATGCAATCATTTCAGAGAAAACAACTGAAGGAATATGATGATG
ACAAACTTGGATTATCTGATGAACGTGCTCTITTCACTTGTAAAAATGAATATGAAATCACACAAG
TCTGGACCACGTGATGAGCCTGTCCATGCTGCTGCAGTACGAATCCAAAACAAATTCCGCAGTTG
GAAGGGAAGAAGAGAATTTTTAATGATTCGACAACGCATAGTAAAAATTCAGGTACATTTGTCT
CTAACATGTGATATGTGCAAATGGCATTATTATTTGTGTCTATACCTTICTAGGCCTTTTGACTAAG
CATGTGTAGTATITATTGTTITGTGITGAATGTTTAATCTTATTCTCCTTTTGGCTCCTTTTAATTGGA
TCCAATTTATAACGTGTCTATTTCCATGGTATAGGCTCACGTGAGAGGTCACCAGGTCAGGAAAA
GCTGTGGGAAGATAATTTGGTCCGTTGGAATCTTGGAGAAGGTTATTTTACGTTGGCGTCGAAAA
GGTAGTGGTTTGCGTGGATTTAAACCGGAGGCCAATTCTGAGGGAACTATGATACAAGATGTATC
TTCAACAGATGATGACTATGATGTCITAAAAGAAGGCAGGAAGCAAACAGAGCAAAGGTTGCA
GAAAGCCCTAGCTAGGGTGAAGTCAATGGTITCAGTATCCAGAGGCAAGAGACCAATACCATAG
GCTGTTGAATGTTGTAACTGAGATCCAAGAAAATCAGGTATTITTACTTATTCGTGTATATTTITAA
AAAAGTTTCTCACTCGTACTGCTGAAAAAAGAAAAATAAAGTTTCTCAATTATCCTGCTTTAAAT
CATTTITCTCITTTAGACAGTATATAACAGCAGTAGTTTTCAATCTCTAAAAAGATTTGGCTCTTTTA
AAGITAATAAAGATAAAGTAATTTCAGTITGAATTTTGAAAATTAATGGTTAATATTATAACACA
TGCATGATTITATAATGCATGTGTATGTAATATATTGACTATTGATITTITCCGTCACAATTCAAATT
ACTTTTITTITAAATGAGTTAATTCAGAGGAGTTGAATTCTCTGAAAAAGAGTGTAAAATAAATA
CCTGAATATGGTTITITCTCCCTTITAGTATTITACATAAAGCTCAATTTGCTTCTAGTAAAGCCAAAG




AGCCTTAAATGGCACTGGCTTGATCCCCGGATTGAATCCCCTCATTTGTAACCAAAAAATAAGTT
GCTTCTATCGAATGAAGCTGITAGAGGTGTATATTGGATGGGCTACCTTAAAAAGCTTGTTAAGA
AATTATATGTATATTTGTTTAAACTACCAGGATATATATAAAATTGACATCATGCATAGTATCTTC
TTGTGACTGGCAGTAGAGCTITAGACTTCTGTATATTTCTTITGCAGGTAAAGCATGAGAGCAGTTA
TAACAATTCAGAAGAACCGAGAGAATTCGGTGACCTCAACGATCTTGAAGCATTGTTGGACGAA
GATATTTTCATGCCTACAGCAACTTAGAAGTITAGCTTTCATTGTTCATTGTATGACTTTGAATTTCA
CAGCAGAGTTAGGTGATCAACTGTCTCACTTTGATTGTTATAGTAAATTAGCAATCTTAATTCTCA
TTCTTITGTTATTAAGGGGTGATTTGCTAACATGTCACACAAAAATTAAAAAAAAATGCATAACC
ATT

>Glyma.08G135200 (GmCAMTAZ2)

TTTTCITCTCTITGATACAACAACACAACAATGCTTTCACACACAAGTITCCCGCGTTGAAAACTTT
TCTTTTTTCGTTCATTGGTATTGGTATTTGGTATATTCATCTCCCTCTTAGCACCCCTTATTAGTATT
ATTACACTCTCTCTCCGCGTTAACAAAACTATCTCTGAACTTTCCTAGTTATTACAATTTATTACAC
AACCCATCTCICTTTCTGGTTTCGCTTAGATTTAGAAACACAGACTTTTCCAAAGTGCTCGTTCGTT
TACCTCAAACCTCAAAGAAAAAAAAAAACATTGAGTTATCACTTGTITTTCTITTTTTGGGAAGACA
AAAACATTGAGTTCAGCTTCTCACTTCCATGGCTGAGGCCAGACTCTACGCTCCCCCCTCTCAATT
GGGTCAGCTTTTCTTCACTTTTAATTCCTCTCTATATATCATTTCTCATCATTTGACATCCGCAGAA
TTCAAACTCTGATTTITITTAAAGCAACCATGATAGTGAAGCATTGAATTGCCATCATATCTTTGT
GITTTAACATTTCCTGTTACCTATITATTGTTGTTGACTTTGTTITGAATTTCTATGCTTITGATGGAC
CCAGATATTAAGCAAATTATTITTAGAAGCACAGCATCGATGGCTACGTCCGGCTGAAATTITGTGC
AATTCTCGGTAATTATAAGAAGTTTCGAATTGCTCCAGAACCTGCACATATGCCACCAAGTATGA
TTTCTCTTCCGCCAAAAGATAACACTAGTTATCTTAAGTTCTCAATAGCTTCATITGGAGAAAATG
ATTTAAAAAATTGTTTTITTATTCTTITATTTGAATGGAGATGGGGAGGATTAGGATTTTAATCTAT
TCGAAAAATCTGTATCTTGTGAGGACTGGGACCTGCATGAAAACTTGACACAATTATGCCCTATA
TCTAATTGCAAAATGGTCATTCTCGGGGGTCTTAGTGAGTGTTTTGGTGAGCGTITGTAAAATTGA
TTTTGGTTAAAATTAATTTTITAAGTGAAAAATGATTTATATITGGATAATTTATTCTAAAAGCAA
GITAACAAGAAAAATCAGTITATGATCTITTTATCCCAAGCAAAAGTITACCTAAGGTTGATTTTACT
CITAATCAAATCTGCGCATCAATTTCTCAGTGTGAGACCAAACATGTGAGCATITACCTAAAATT
ACTTTAGCTGATATITCAACGTGACTITAGTTGATCCTTCCAAACACGCACTAACTATATTITTCCT
TGACATTAGGTGGTTCACTITTCTTATTTGATCGGAAGGTGCTGAGACACTTCAGAAAGGATGGC
CATAACTGGAGGAAGAAAAAAGATGGAAAAACAGTGAGAGAAGCTCATGAGAGACTAAAGGT
AACTATGCTGCATCTAAGGTTATAAGTCITAAGCACTGTITACAATCACATCTAACTTGGCCATAA
AATGAGAAGCAAAGGTGCTGTAAGCTTTATTTACCATCATTAATGTTAATTCTGCTTTGGGAAGTA
AAATGTATTGAGAGAATCTTTCTTCTITATAAACTGTITGCATTGAATGAGTCCTGATATGATGCTC
ACAGGCTGGAAGTGTGGATGTGTTGCATTGCTACTATGCCCATGGAGAAGAAAATGAAAATTTTC
AAAGACGCACGTATTGGTTGCTTGAAGAGTAAGTGTTTCTGTTTAATATTITCACAGTTCAGTATG
AAAAATCCCCTTTITTATITAATGTTCTATCTTCATTITGCCTGATTCTGCTCTATCTTTTTCTCTCACCT
CCTCCTAACTTTCTGCCTITCCCTCATTCTCGGTCTCACAAACTTAAAGTAATATCCAGAAAGGAAT
GAAGAAAACCTGGGCTCTTCTTCTTATGTGTTITITCTITGTITGAGGATGGTGTGCTTTAAACTAGA
ACTAATGAGATATATCCTGTAAATGTTGATCACACTCTATTGGTTTAAACTAATTATAATAACCTT
CTAGAAATTGCTAATTTGTITCTATGGTTCITATCTGTGGAATAGGCTCCTCTTCTCACCCTTITTAT
TCAACATTGTTGCAGGGAACTCTCTCACATTGTTCTCGTCCATTATCGACAAGTGAAGGTAACAC
ATGTTATGATTITTATTAGTATITTITGCCTAATTGTITATTAGACAAAAGCTCAAGAAGAATTGCITA
CITITACATTCCCAGTACAATTAAGAGAACAATGAACTAGTAACATGTAATTGTGTITGTAGAATT
ATATATTTAGTAGGAAAGTITAAACTTGGAAATTCCATCCTAACTTGAGTATGGTATTCCCCCAAA
TCATGTAACTAGACCTTCCATGCTAATAATATATACTGCCTAAAAATAACAAAACTGGCACTGCT




TCCITAATCAATACTTGGTCTGATAAGTTTCAAAACCAGACGATTTTCTTGAATGATGCTATAAAT
TGGTGACATATTATTCCTITICTATGACTATGCAGTATGCACAATTCTCCTTCCCCCTTTCTCAAATT
TTGACTCTGTACTGTGATCCITAAAAAATAAAAAAAGGATAACATTTTCATCAGGAGTGAACTTT
TTTAACTATGTAATAAATATAATCGTGAGCTGCTATATCTTCCCATCTATGAATAATTTCATITGG
GCCTTCATTCCTTTCTCTCATCTGTCTTGTTCAAAATAATCAGGGAACCAAGGCGAATTTITACAAG
TGCTAAAGAAAATGAAGAATCTCITCCTTATGCTCAACAAACTGATAAAATTATGCCCCAAACA
GAGATGGACACTTCTTTATCATCTACTCTTCATCCACATAGTITACCAGGTTCCTTCAAAAACTGTC
GATACAAGCATGAACAGTGCCCAAACATCAGAATATGAAGAAGCTGAATCTGGTATTTCTTITTGT
GCGCATTAATAATTTAAAATGTITCTGTITTCAATTTITCATATCTAGAGGGCATTCTGAGTAGCCTT
TTTGTITGACTTTGTTCTTCGTATCACTTTCTTGTGTGTATITAAATTTITTAACTGTGTAATTTITACA
GCATTCAATAACCATGCAAGTTCTGAGTTTTATTCTITCCTCGAGTITACAACGCCCTGTTGAGAAG
ATTTCACCTCAACCTGCTGATTTITTATTCTCCTCGGCCACTCATAAGTAAATTTCTTCATTTITAAAT
TGTTITTGAGTTTAACTTTGATGCATTGTCAGTTTGTCACTGTAAATTITACATTACCACTCTGTCAT
ACATTGTCGTATCATTAAATGAGTATGACTTTITTTGAACTAATTTTAAGAATCAAACCTTTTITAAA
TGTTGTGACAGTGCATGATTGCATGATAGTGTAAAAAACTTTACACTAATATTGCATCAAAAATC
AAATACCTTGTTATATATCTTCCATACATACTGGCCTTAATCAGGAAAGTCTGTACCTAACATGAA
TCATATTATTGAAACTGGGACAGATGATCAAGAGAAGTTACCTATTATTCCTGGGGTGAATTATA
TCTCACTCACTCAAGACAATAAAAACAAAGACATTCITAATGCTGGATTGACATATGAATCCCCA
AAACCCCTTGGCTTTTCCTCATGGGAAGGTATCTTAGAAAATAATGCTGGAAGTCAACATGTGCA
TTTTCAGCCTTTATTTCCTGGAACACAGCCTGATAACATGGGAATCAATAGCAATTTTTCTCAAGG
AGAAGAGATAATGGTGCCATATTTGACCACCAGCATTGCTAAGCAGCATGAGAATGGAAGTATC
ATTAAAGCTGAAGGAAATTGGCAGGTATTGTGTACTAGTAAAATCAGTACTTCATCTGTTAGTGG
TACTTATGTTATATAAGAATATITAGTTCTAAACAAATATCCAGGCTCTGCAGTATGTTCTGTAGG
AGCTTTGACAAGGTATAATATCTTTATGTCAAAAGTCAAAAACTTGAAAATAATGTCACTAAAAA
GTGTTGTTGGTATGATGCTGCAAATATTTTTGACATCTTAATGACTTGTTTCGTGTTTCTGCAAACA
TATAATCAAGCAATGGATTTTGCTITATGGTITGACTGTITTGTAAACATGTTACATGTTTCTTTCCT
TCAAACTCATTTAATTGATTAAAGCTTAATCATCCTTGTTAACAGGTTITATGATGTTGATTCTITAC
GCATGTCCAGTITGGCCTATAGATAGTGCTTATTCAGGCTCAACATGTGAGGTAAGTTGTAGCAAC
TGTGAGCAGGAAGTITAATGATGTTGATITTCAGAAATCCITGGAACAGTGTCTTCTACATTCACAC
AAACAAAACAAGGTTCTCATGCAAAATGATCTTCAAGAAAAACTTTTGAATGAAAAAGAAAAG
ATAAAATCAAATCTAGAGGCCTATGGAATAGAAGACACATATITATCTITTAAAAGGACTCTGIT
AGATGGACCTCCAGCTGAAGAGGGTCTGAAGAAGCTTGACAGTITTCAACCAATGGATGAGTAAA
GAGCTTGGAGATGTGGAAGAATCAAATAAACCATCCACTTCTGGTGGTITATTGGGATACAGTTGA
AACTGAAAATGAGGTTGGCAACACAACTATTCCTTCCCAAGGGCACCTGGACACCTATGTATTGG
ATCCATCTGTTTCCCATGATCAGCTTITTAGCATTATTGACTATTCCCCAAGCTGGGCATTTGAAG
GGTCAGAAATTAAGGTATTTITCTITITGATATTCTGCACTTGCCATCAGTTTTGATCACATGTTCATT
GAATTGTTGTAGTTGCITTTCTGCTTATTTGTCAGTTATATTCTGATTATTTATTITCITCATTTATGAA
AAAAAAATGTATAGGTITATCATTITCTGGAGAATTCCTAAGAAGTCAACATGAAGCAGAACAATG
TAAGTGGTCATGCATGTTTGGTGAGGTAGAAGTGCCAGCAGTGATCATTGCAAAAGGTGTTCTTT
GITGTCATACACCTCCACACAAGGCTGGGAGGGTACCITTCTATGTAACTTGTTCCAATAGGITAG
CATGTAGTGAAGTGAGAGAATTTGATTTCCAAGTCCACTATACTCCAGAAGACACTACAGGTGA
GAATAGAGGAAGCACTTTTGATACTTTTAGTATCCGATTTGGAGAACTTTTGTCCCTGGGGCATGC
CITTCCTCAGAATTCAGATTCAATTAGTGTAAGTGAGAAATCTCAACTGAGAAGTAAAATCAATT
CITTATTGAGGGAGGATGATGATGATTGGGACAAGCTACTAAAACTTACTCAAGAGAAAGATTIT
TCTCCAGAAAATTTACGGGAGCAGCTGCTTCAAAATCTTCTGAAAGATAAGTITACATGCATGGCT
CCTTCAGAAAATAACTGAAGAAGGGAAAGGCCCTAATGTATTAGATGAGGGTGGCCAAGGTGTG
CITCATTTTGCAGCTGCTCTTGGCTATGATTGGGCCCTAGAACCCACAATAGTTGCTGGTGTGAAT
GTGAACTTTCGTGATGTAAATGGATGGACTTCTCTTCATTGGGCAGCATTTTGTGGCAGGTGAGTA




CCTCAGTACTTGTGCATGAAACACATTTCATCAGAATTGGATITATATGTAACATCCTITGACATTA
CATTAACTTAATAGGATGGGTCACTGATATTAATTGCAATTTTGCAAGAGCGTTAGTATGTGAGG
AAAAATAGATTACTGCCGAGAGAAAATATGTGAAATGTGCCTAAAAGAAGTTAAAATGCTCITG
TTGATACTTGATATACTTCATTATATGTITGAAGGATGGAATGCGATTGATGAAGAAATTATAAG
AAAAAATCTACTGAAAAAACCTATAGTATACTATGATGGGATGCACCTGAGTCTTTTGTTATGAA
TGAGTTTCTTTITTCATITICTTGCATACTCTTGTCATCTTTCATTAAGTTCTTGCATCTTACTITATC
AGGGAGCGCACAGTTGCTTTCCTCATCTCTCTCGGCGCAGCACCCGGAGCACTGACTGATCCATG
TCCAGAACATCCTTCTGGTAGAACACCAGCTGACCTAGCTTCTGCAAATGGACACAAAGGAATT
GCAGGGTATCTTGCTGAGTCTTCACTAAGTGCACACCTCACAACTCTCGATTTGAACAGGGACGC
GGGAGAAAATTCCGGAGCAAAAGTAGTCCAAAGACTCCAAAACATTGCTCAAGTTAATGATCIT
GATGGTTTATCATATGAACTGTCATTGAAAGATTCACTGGCTGCAGTGTGTAACGCCACCCAAGC
CGCAGCTCGTATTCATCAAGITITCAGAATGCAATCATTTCAGAGAAAACAACTGAAGGAATATG
ATGATGACAAACTTGGATTATCTGATGAGCGTGCTCTTTCACTCATAAAAATGAATGTAAAATCA
CACAAGTCTGGACCACGTGACGAGCCTGTCCATGCTGCTGCAATACGAATCCAAAACAAATTCC
GCAGTTGGAAGGGAAGAAGAGAATTTTTAATGATTCGACAACGCATAGTAAAAATTCAGGTACA
TTTGTCTCTAACATGTGATATGTGCAAATGGCAATATTATTTGCGTCTATACCTTTCTAGGCCTTTT
GGCTAAGAGCATGTGTAGTATITATTGTITGTGITGAATGTTTAATCTTATTCTCCTITTGGCTCCTT
TTAATTGGATCCAATTTATAACGTGTCAATTTCCATGGTATAGGCTCACGTGAGAGGTCACCAGG
TCAGGAAAAGCTGTGGGAAGATAATTTGGTCCGTTGGAATCTTGGAGAAGGTTATTTITACGTTGG
CGTCGAAAAGGTAGTGGCTTGCGTGGATTTAAACCGGAGGCCAATTCTGAGGGAACTATGATAC
AAGATGTATCTTCAACAGATGATGACTATGATGTCTITAAAAGAAGGCAGGAAGCAAACAGAGCA
AAGGTTGCAGAAAGCCCTAGCTAGGGTGAAGTCAATGGTTCAGTATCCAGAGGCAAGAGACCA
ATACCATAGGCTGTTGAATGTTGTAACTGAGATCCAAGAAAATCAGGTATTTTACCTATTITGTGTA
TATTTAAAAAAAAAAATTCTCACTCGTATCACAGAAAAAAGAAAAAAAAAGCTTCTCAATTATC
CTGCTTTAAATCATTTTCTCTTCTAGACAGTATATAACAGCAGTAGTTTTCATTCTGGAAAAAGAT
TTGGCTCTITTAAAGTTAATAAAGATAAAGTAATTTCAGTTTGCATITTGAAAATTAATGGTTAAT
AATATAACACATTCATGATTTTATGATGCTTGTGTATGTAATATATTGACTATTGATITTCCCGTCA
CAACTCAAATTACTTATTTTATITTITTAAATGAGTITACTTCAGAGGAGTTGAATTCTCTAAAAAA
GAGTGTAAAAAAAAAACCTGAATATGGTTITTTCTCCCTITAGTAATTITCATAAAGCTCAATTTGC
TTCTATTAAAGCCAAAGAGCCTTAAATGGCACTGGCTTGATCCCCGGAGTGAATCCCCTCATTTG
TAACCAAAAAATAAGTTGCTTCTATCGAATGAAGCTGTTAGAGGTGTATATTGGATGGGCTACCT
TAAAAAGCTTGTTAAGAAATTATATGTATATITGTITAAACTACCAGGATATATATATATATATAT
ATATATATAATTGACATCATGCATAGTATCTTCTCGTGACTGGCAGTAGAGCTTAGACTTCTGTAT
ATGTCTTITGCAGGTAAAGCATGAGAGCAGTTCTAACAATTCAGAAGAACCGAGAGAATTCGGT
GACCTCAATGATCTITGAAGCATTGTTGGACGAAGATATTTTCATGCCTACAGCAACTTAAAATTT
CATTGTITAAGGGGTGATTTAGAATTTCACAGCTGAGTITAGGTGATCAACTGTCTCACTTTGATTGT
TATAGTAAATTAGTAATCTTAATTCTCATTCTITIGTTGTITAAGGGGTGATTTGCTAACATGTCACA
CAAGAATTAAAAAAAAAATGCATAACCATTAAAACCATTCTTACAATGCAAAATAAACATGTCA

>Glymal5G053600 (GmCAMTAS3)

AATTGATAATACTAGTAGTAAAAGTITACTCTGCTGTATAGTATAAATACTAAATATACAGTATCA
GITTTITTCACTTTATCGCGCGTCAGTTGAGAAAAGGAAAAGAAAGGATAAAAAGAAAAGAAAA
AAAGTCTCTGTCGTCTCTCTCGTCCTTCGTCGTTCGCGTTGATCTCAGATTCAGTCTTCGCCATGGC
GGAGGGTGCTTCTTACGGATTGCGTCGTCCATTAGGTCATTITCTAATTGCTITTTTICTTCTTTTITTT
TTTGCTTCATAATTITTCATTCAATGCTTCGATCCTGTGAGTTITAATTGTTATITTCGACACGATTTC
TTGTCACGGAGCTTCAGCTATTGAATTCTGTITCTATCGTTGAGTGGGTTCCTGTTGTTGGGACTAA
GGTTCAGITACTAATAATGGCTTCGCTAATGAATGGACCCAAGCTTCGGTCCITACTGAGGTTGA




CAAAAACTGTGCTCAATTGATTTGGGGAATTAACTATTTTGGGATTITTITCAGTCCAATTAGGCG
TTATAGGTGTTAAAACGTCTTTGGCACTAGGTTTGAACGACATTAACTATTGATAGTACTGCTTCA
CTGCATCAATTTTCCACTTGTTCGGGTTCTGACTGGTGCAACTAACTAATATGCAGACCCAATCCC
CCTCTCCCCCCAAAATGAGCGAACCTAGTATTGTCAAATTTGTAACTATTTCAAAATGATTTAGTT
GGATGTAGAAAGCACCATGCATTTGAGGGATTITCCTTGCAGAGAAAAACTGAAAGAAGCATCA
ATTTTTAGAAAGTITAGATTTATTCATGGAGACAAAATTAAGGACTATCATTTGTCCATITITTTATG
AATCCTGTTCTTATTGGTGCAAAATGTAAAAGAAAAAAGTTGGATTCAGACTAGTGGTATTTGGT
AAGGTCTGACATGAATATATGTTGAGCCCTGGCTTCATATGGTAAGGCGGCTGTTTTAACTGTTCT
TGCTTCCTCTTATGGTGTGTGAAGAAGTTTGAAAATACACCGGGGAAAGCAAAAGTGAATTITGAG
TGAAGGATACATTGCTTCAAAATATAACATACACAATGGCCTITGTCGGCAAATTAATTCTATCAA
TTCATAGTGGCCATATAATGCTGGGGTTCTITCTTCTTCTTGCCTTCTGATGTGCCTTGCGTCTTACCT
CTGTGTTGATTACAAGCATATTCTTCTGCGGTTCTGCCTCTCTCATTCTCTGTATACTAATACCATT
AATATAGTITATCAACAATCCCTAAAATTGTAGTCACTGTGCAGTATTITATTTTAACTCATAATAAC
AGGGTATTTATAGATCACCCITATGAACATAAGGAAAGTTACCCATATAAATCTATGAATATITA
TITTCAGTTAAAGTTTAGTTCAAAGTTATCATATACAAGATATTITTCCTTATACATCATTITTCATCA
CATGTATATCTTCATATATAATTTTGCCTCTTITGGTAGGATCTTTCGATTTATGATATTITCATCCCC
CTCCCGATCTCGTGTGAGATCTCGATTCTGACAACGTTGGTCAAAACAACTTITITGGACAAAAGC
TCCACAACATTTITGATTTTAAACTATTITTAAACACAAGCTTTTCCAAATAATCACATAAAAAGACT
AAAACCGAACTGATTCTGACGAAAGGAATATATTTGGTAGATAGATTGATTTTTGGGGGGACTAA
CAGGCTGCTTAATTTATGTACTGGATACTTTGACCTCAATATTGGACTCATGATTGACAATGTGGG
TGTTCTTTTCATATGCCAGTITTATCTTTCTITTTITGATTCTGTAACAAAAATATTCTTATTGAAGCAT
GTCACTTTITGTGGCCATGATTTGATTCTTITAAGCTTGCTTGAATAATTGTATTTGTGTATGTGATATT
ATTCAAAAATCAAATATTTAACTGAATGCCTTATATCAATGTGCAGATATTCAGCAATTACAATTT
GAAGCCCAGCATCGATGGTTGCGACCTGCAGAAATTTGTGAAATTCTTCGTAATTATCGGATGTT
TCATATCACATCAGAACCTCATAACAGGCCACCAAGTATGGTTACTGCCTGTTACTGATAAATTA
ATTGGCACCTGTATATACTATTATATAATITTITACATATATCCATTGGATGGATTGCTTAAGAAG
CITACACCAATACTGATITTCAATGATGTGTITTGTITGCAACTGGGTGTTAATGAACTTTCTGGCCG
AAATTATTAACATCTGTCTATGTGCCGAACAATGTGTITCAACATGGAAGTATTGCCCTCCTTGGG
TTCACTTAGCTGCATITAATTCCTITTAAAGATGTATCAAGCATTITTAATTTITGCTTTATCTGAACTT
AAGTITATTCATGTTCCAATAGATCCTATATATTCATITCAAGGAATAGAGGCACATTGGGTAATTC
AGTAAATATTITTTCATGAAATITGGTAGCAAAAAAGCCCCTGATATGCITATTGAATTATCTTCG
CAATTCAGTAGTITTITATGATATTATTAGTAGTATTITGTTGTITTGCTAAAATCTTGTITCGTTGTT
AACTTCAATCCATCITTTAGCTCCTAATCCTATTCCTATCATTACTTCATGCTTACTAAGACATCAC
TTAATGACTTGTATTTCATGATTTCAGGTGGTTCACTTITTICTITTTGATCGAAAGGTTTITGAGATA
CITTAGAAAGGATGGGCATAATTGGAGAAAGAAAAAAGATGGAAAAACTGTGAAAGAAGCTCA
TGAAAAGTTGAAGGTAAGCTTATAATTITACTTCAGTTITTGAGTTTGTAGTTAATCAAATTITTCGTA
AGACTAGCGTATACATAGGATGATTGGAATTTITCTCCAATTGGAAAGCAAGTCTTTATACCATTA
TGCAATTATTCACTGGAGTTGTAACATCATTTAAGTAAATTTAGGTTGGAAGTGTTGATGTGTTGC
ACTGCTACTATGCCCATGGAGAAGAAAATGAAAATTTTCAAAGGCGAAGCTACTGGATGCTTGA
ACCGTGAGTATGAATTAATTTACTTACAAGACTITGTGTATTGGAAATTAAAGTACATTCATATTT
CATGTGTTTGITGCITTGTAAGTTTCTTAGCAAGTACTGCATTGGTGCATTITGCTGTCATATCTCAT
GTCAATGTATAGATATAAGTTITTAAGGGTGTTTCITTATCCTCAAACTTAGTGAATAGAGTGTTA
GAGCTACATTTITTGGCTTTTCTTTGGTGTTTGTATGCITCAAAGGAGTTGCTAGCTTAGACATGTTG
ATTGAGAAGCTTTACTGCATTCTITCITCCCTGTTCTTTTITATCTAATAAATTGTAGATAACAGTTTT
TAATCTTACCGGGTTGCAACTATTTTGCTGCATCTTACCTAATTTGAGTTTTCAATGTITCATCTACT
TAAATATTTITTTGTCITACAATTAATCAGAATATGGTITITCITGTITATTTITCTTITATTGCAGGGAT
ATGATGCACATAGTATTITGTCCATTACTTGGAAGTTAAGGTATTTITGCTCATTTCTTCATATTTITTTC
TGTTATTATTCITICTTGTTAGTITGTTATTACCAATGGTTATGTATTTTTATCAATTATAAGTITATAA




CTCGCATTTCTAGCTTITTGAACTITATCTATTTTTTACTTGAAACGTTITACCTCCATAACTTGAGTT
TTGATGTTTITACAAAATATGATGATACATITGAAGGGAGAAAGAATGAAACAACTGCAGTTCITG
TAGGCTATGTTGAGCCATCATGAATTATTAGTGATATCATTGCAACTCATTTTGGGTCTTTATATTA
TTTAATAACCATGGCTGTAATTAATGAAGTATACACAGGATGAGTTTTITCATAATGCGTCTTGAGT
AGGAAACAGCCACTAAGCCATTITTAGATATGATTTGTATGGCATCTAGATTGAGTTCAATTITGAT
CAATTGTCAATGTGATTITITTITAATACTATCAGTATTACCTAATGACATGTTAACATGTCATTAAA
AGAGTTTGAGTITCCTAGTTGTTGTGATAGTCAAACATGGGCCCAATGGGTCATATTGCACATCAG
CAGCATAAGCCCATGGATTAGAGAGAATATGTCAGGAAAAATAAGTAGAGTCAGGGTAAGAAT
GATGAGGTGGCAGAGAGAGAAAGGGGTGAGCAAATTGTGTGAGTGTTTCTGTTATATGGGGATT
GTGTAGGGCGAGTGTATGATGAGAGAATCATITTCAGTTAGTGGCAGAGAAATTTCTATTCTCTITA
GGGAGCTGAGCTCTGTTGGCTGTAGGGATATTCATTITCTCTGCATTTTCCTTCTATATCAGAAATA
AAACATTGTTTTTCATTATTGATTCATTITTCCATGTCATTTGTTATTCTGTGATTITGGCTTGCATAA
AAAATATGCCTITTTTAGCATTGATAAACCAGTGTGGCTAAGCTTAAGCATTATACCCATTGAAAA
TGTTGAATTGTATTATTTGCTCTTCAGCTGGTATACTATTTTTTTCCTGATCCCATTTCATTAAAAGT
CTCAATTGATGATATAAAAGATAATGATATGCTCAAATGGGCATGATAGTACATGTTCGGTTTGT
GGGTTGGGTTCAACCTAGGTGCTCATGCCCTAATGGCTTAAATAAGTAAGGGCTTGTGCCTAATA
TACGGTGITATGTGTCAAAAGTTGTGTTITCTACCAACAGCTTAAGCTTTTGGCATGGTGGTCATAT
CTCTTGGTATTAGAGTTGGTCTGGGTTCAAATCTCAGGTTTGAAATGTTTCCAAATCATCTCAAGG
TITGAGGACTAACCTTTTCTAAGAGGGAGGAAATGATATGCCCAAAGAGTCATGAGGTATATATT
GAGTTTGTGGGTTGGATTCAAGCCGGTGGCCTGTGTCCAATGACTAAAACAGGAAAGTGCTTGTG
CITGATGCAGTTTTATGAGTCAAGACTCAAGAGTTGCACATCTGCCAACATCITAAGCTTITGGCA
TGTTGATAAAAGCACTCTTGGTCATATCATACAATCCTTTITITAAAATATCTTGAAATCTATITTTA
TCATATTCTTCTTGGGATCAAGCATAAAGAATTTGAAGCTGTTCAATGTGGAAGAATCTGTGTTTT
GTAGTTCTGGTCTTGATTGACTTGAGTGCATGGGTGACTTCTITATTCATAGATTTCTTCTGGTTTTTT
ATTTCTCAGGGTAACAAAAATATTGTTGTAAATAATGAAGGTGATGAAGTCCCAACAGATTCCCA
AAAGGTAACTTCTCCATCGTCTAGCCTTCCCACACATCATAGCTGTGTTTCTITCACTGAGTACAGA
TTCCGTGAGCCCAACAACCAGTTITGATGTCTITACATGAAGATGCTGATTCTGGTAATTCTGCITA
AATTTATITCATGAGGGTTCAAAAATTTGTGGCCTGTGAAGTGAATTAATATGCCAAGAGCCTGTT
TGGATAAATTTCTCCGTAAACACTTITAGGAGAAGGAAAAATGAAACAAGTTTTITCCATAAGCTT
AAATTAACTTATGTATAAATTATTITGGTAGAAGCTTTCTCATTITAAGCTITATGGAGAAACAAACT
TATTTCATTITTCTTITTATITGCTTCTACTATAAGTGTTTATGGAGAAGTTTATTGGAACATGCCCC
AAGTCTTTAACTATCTTGGGGTACTGTTACAACAAATATTTGTGTAATAGTTITGGCCCATITGATC
ACCCTTAAATGATTITAATCATAATTCTITCCAGAGGATATCCACCATGCAAGTTCTGGGTTGCACC
CATTACATGAGTCACAACATAGTGGGAATAGTCCATTGACGGAAAAGATTGGTGCTGGTTCGAA
CAGITCATATCTTATGCATCCCTTITTCAGGTTACCTTCCCTCCTTITTCTTCATITITGTTGTCTCACA
TGTATATTATAACTTCTATTAGGCAACCTCTGACATGTGTTTCCCCCATATATATATCTITAAAATAT
TTTTAGGTGATAATGAACAGTCATCAATTTCTGGAACGGATTATGTCCCTGTTGTTCATGGGGATA
AATTTAGAGGAAATGATACTGCTTATACTGATGGTCAGAAACCGCATGGCATGGCACCATGGGG
CACTGTCTTGCAAAGCACTGCCAAATTGCACAATGATCCTTCTCTTGCATCATTITCCTTCCATCCT
ACCTAGTTCAATGGGAGACGTCCTTGAACAAGAACATACCATTTITGGTGACCTITTAATGAGCA
AAAGTGGTCTCACTGAGGAAGCAGAGAGTTCTCAGTCTCTCCAATCAAATTGGCAGGTACATACT
GITACTGCATAGTATATCTATCAGTAGTATTATCTCACATCTATGGCTATTATITTTGGGATGGAA
AAGACATAATTTGACAGTTTTATGGGACTAAAGCCTGTGCCAGAGCCACTTGACCTGCAATTTITT
ATTAATCTTTITAGTTAAACTTAATGATGAATATATTAACTATCTAGTAATGGGCTGCATTTGTTAT
ATAAAAAGGTTTTGAATTGTTTCTGAAACTCTAGAAATGCITTTGTTGGGAAAAACCCAAGTCCT
GCATTGACTAGAGATAGTGCCAAGATAGGGTACATAAGTGGGGAATAACCCTCACCTTATAAGC
TGTTITGTAGGGCTGAGTTAGGATCCAAACCCAAATTCTAAGAGCCATAATTTCAGATTACAGTTT
TTTTAGTAACTTGAACTTTCTCCAGATGTATCCATATCCAATCITITTGTTGAGATAAATATTTTTT




AGCTTGAACTCTTCGTAAATAACTTGTTGGGTAACCATGACTGGGTGTITGGTTTITCATAATATAT
CITAATCTGTTGTCTITAAAAAAAAATGACTGGGTGTITGCCTTGGTGTCAATTGTATCITITGATTG
CITAATTTGAAACTGATAGTTTTAACTTTGGTTTCTCTTGTATGTAATTTCAAACTACTACTGCTTA
TGAGATTTGGCTGAAAACTATAACTATATTCATTTTGTTATTTAATTTGATGCAGATTCCTTTTGAA
GACAATTCAGGAGGCATGCCAATGTTAACCCAAACCCAATCATTTGGTCTGCAATTTAGATCTGA
TTATGGCACCGGTTTACTAGGGAACGAAACTCGTAATGCAAGTTCTGAAATTGCTCCGATCCTGT
ACAGTTTTCATGGTGAACCAAAAGAGCAGCCTATGCAGCAAAACTATCCACAAGAGCTTGAAGA
TGGACAATCTCAACATGCACTAAAATCCAATTCTGCAAATAAAGTTCCTGATGAAGAAACTATC
AACTATGGCTTAACAGTGAAGAGCACATTATTGGACAGAGACGAGAGCCTGAAGAAGGTTGATA
GCTTCTCTCGGTGGATTACTAAGGAACTTGGAGAGGTGGCTGATTTGAATATGCAGTCCTCACCT
GGTATTTCATGGAGTACAGATGAATGCCAGCATGTGATAGATGATACCTCATTGAGCCCATCTCT
CTCTCAAGACCAACTGTTTAGTATAAATGATTTTTCACCTAAATGGGCTTATGCTGAGTCTGAAAT
TGAGGTACTGATCTTGTGGAAAATCTATTTTATTATTATTATTATTATTATTATGAAGAAGAATCA
GATGTAGTTTGATTGACATGCTATCCTGTTCAAAACTATACAGGTGTTGATTATTGGATCATTTITG
AAGAGTCAACCAGAGGTGACAACCTGTAACTGGTCCTGTATGTTITGGGGAAGTTGAGGTTCCTGC
TGAGGTCTTAGCTGATGGAATTTTGTGCTGTCAAGCTCCTTGTCATAAGGTTGGACGGGTCCCTTT
CTATGTAACATGTTCCAATAGGTTAGCTTGTAGTGAAGTGCGGGAATTCGATTTCAGAGAGGGCT
TTGCTAGAAATGTAGATTTTGCAGATTITTTATATCAGTTCAACTGAAATGCTGCGTCATTTGAGAC
TGGAGGATTTTCTTTCTTTAAAGCCAGTGGACCCTTCAAATCATTCTTTTGAGGGTGATATGGAGA
AAAGAAACTTAATTTTTAAGCTCATTTCACTGAGAGAGGAGGAGGACTATTCAATTAAGGATGA
AGTTACTAGAGAATTGGATATATCCCAACACATGGTGAAGGAGCATCTGTTTCACAGGCAGTTTA
AAGAGAAGCTGTACTCATGGCTTCTTCACAAAGTAACTGAGAATGGTAAAGGGCCAAATGTATT
AGATGAGGATGGGCAAGGTGTTCTACATITAGCAGCTTITTCTTGGTITATGATTGGGCCATAAATCC
AATTATATCTGCTGGAGTTAATATCAACTTCCGAGATGTGAATGGATGGACAGCTCTTCATTGGG
CTGCATCCTGTGGCAGGTAAGGTTCCTTGAGATTITTTTTTTCCTCTTTATTGAGTACAGTTGGTTGA
ACATAAGITACGTCITCTAATCTGGTTGAACCTTCTTTTACCTCCCTGATATTCTTAATTITTITTITTC
CACTTTTATCAAGTGAATTITGTITACAAAATTGGTTTGTCCTAGCATATGAAGCAAATTTAAGTTTT
CITTAAAGGGTGGTAAGAAATCTCCAGTGTTTTGCATGAATGGACTTGTTCCACACTTCCACCCCC
TCCTCTCCITGGTGCTAAACGTTAATACAGTTITTATTATGTGTITAAAATAGTAAATTAGCTAACT
TAGAGTTATCCCTAGAGCAATTGCTITTGCTTAGTCAAAGGCAAATCACAGTCTGCTTGCAGCATT
GACTTTCTCAAATATATTATGTITCAGCATAACATAATTTITITCACTTATGTTATTCTITCCTCCTTTT
CTCAGAGAGCGGACAGTTGCTGTCCTTGTCTCCATGGGTGCAGATTGTGGAGCACTGACAGATCC
ATCTCCCGCATTTCCATCTGGTAGAACAGCTGCAGATCTTGCCTCTAGCTATGGGCACAAAGGAA
TTTCTGGTTITTCTTGCTGAGTCTTCATTAACTCACCACCTCGAAACCCTCACAATGGATGATCAAA
AAGGTGGTCAGCAAGAAATTTCAGGAATGAAGGTGGTGCAGACAGTTTCAGAACGATCTGCAAC
ACCTGTGCACTATTGTGATATCCCAGATGCCATCTGCCTCAAGGATTCACTTACTGCTGTGCGTAA
TGCAACACAAGCTGCTGATCGTATACATCAAGTATACAGAATGCAGTCATITCAGAGGAAGCAG
TTAACTCAGTATGAAGGTGATGATGAGCTTGGATTGTCAGATCAGCAAGCTCTTTCTCTGCTAGCT
TCCAGGGCATGCAAATCTGGACAAGGGGATGGTTTAGCCAATGCTGCTGCAGTACAGATACAGA
AAAAGTTTCGTGGTTGGAAGAAGAGAAAAGAATTCTTGATGATTCGTCAAAGAGTTGTTAAAAT
CCAGGTACGTTGATCTGTITCTTITTACTTGATTTITTCATTTTCAATATTICTGGACTTTCTTTITAAGT
AAACCTGTATATTGTITAGATGGTCITAATTITATCATCCAATCATCITATGAATTATTCTGCTATTTT
GGAAATTAAAGGTGGAAAATTGATTGCATTGGAGATTITTGATTGATAAAAACTCTGGATGTGGAT
AAGAATGGAAAAATGCTTCITAAACTTTTTCATCTCTITTGCTCCTTCTATAACTACTGTATACATGT
GGATCACACATTGGGATTGTCAAAAACTGTAGAAAACCATCCAGAATGTGAGGAAAGAATGCA
GTAAAGTGTTCITTATATTGGGTTCTTCCTTCCATCATTCCATGCATTTACTTGGTGATITGGTGTITG
TGTCAACATTCATCAAATCATGAACTTGAGCACTTAGTGGGCCGTAAAAGCAGTCGTATGTCATG
GCAGATCCAATGACAACTAAGACCACTTGAAATAGGGAGCATTTAATTCCCAAGAAAGTACACC




AAAGGATATATAGCACTATTGTCTAAAAGTCITTCCTTACCTCCTGCCACGACCTGTAAAGTAGA
AAATTCAATITAAGGACACAACTTGTATCCACACAAAAAAAGATTTAGGAAGCTACCGGAAAAG
ATATTCAGAGACTTCCCAAAGCTTTAAGTTCAATTATCTCTGGCCTGAGTCGTCTTTTAAGACTTG
GGTGTGAAGTTGATGTTTGCCAAGCAACTTTACCCTTCCCCTGCTTTGCTACTTGCACCTCCAATG
TAACTTCCATCCCACCCCCITITCCCAAAAGAAGATATGACTACTTAAGATATTTTCCTGTTTTTITC
CCCTATCITTCATITTTTTGTGTCCCTATGCCCTCGACACATGCTTCCACTGACTGTTGATATCTGTG
GTGTCAAGGCCCATGTTAGAGGTCACCAGATAAGGAAACAGTATAAACCAATCATATGGTCTGT
GGGAATCCTGGAGAAGGTCATATTACGTTGGAGGCGCAAGGGTAGCGGTTTACGTGGATTTCGA
CCAAATGCCATTAATAAAGTCCCCAATCAACAAAATGATTCTCTGAAAGAGGATGATTATGATTA
TCTCAAGGAGGGACGGAAACAAAAGGAAGAAAAGATCCAAAAGGCCCTATCAAGGGTGAAGT
CCATGGTTCAGTATCCAGAGGCACGTGCTCAATACCGGCGTCTGCTAAATGTTGTTGAGGACTTC
CGTCAAACCAAGGTATTTGTTAACATCTGGCTGGTGTCTAAACTCTTTAATATTTGGCTTAATGAT
ATGCTCATAGCTGTTTGATAACTGGCAGGCATCTAACAAGGGTTTGATCAATTCTGAAGAGACAG
TTGATGGTGTGGAGGATTTGATTGATATTGATATGCTTTTAGACGATGATAATTTCATTCCTATAG
CATTTGATTGATCCTGCAATGGCTACTCCCATCTTCCCCACTGTAAATACATGGCCAGTTTGGCTT
TATTTGGCATTGGGGAGTCCTAACATCGTCTTGATGTATATATTTCTAATCAAAATTACCCGGATC
CAAAGGCTGCATATAAATAGATTATGATAGCTAGAATGCACTCTGGTTTGACAGTTAAGATATTG
TAGTCTAATGAAACATGGTITTATAGAAGATTTTTTITTITITAATAGGCAGATGGTTGGGGGTTATA
TCATAATGATGTAACTTGCTAAAATATTAATCTGCAATGTGTACAAAAGGCGACTGTGGCGAGAG
AAACTATATACTAAGTGCTAATTATGATTTATGATATCAAGCTTGTTTCATCGTTT
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GGTGGTAGCTGTCCCGCCTGTCCGGGTTATTCACTTCGTCACGTCACTGTGTGAAAAGAAGCTGA
CTGGAAAGAGCGAAAGAAAGTAAGAACGAACGAGCGAAAGCAAAAAAGTGTGTGTTGATTGA
GATACTGCTAACTCCTTCAACGTTTACGCGTGGATCTCTCTCTCTCTCTCTCTGATTCTTCGGTCTTC
GCCATGTCGGAGCGTTCGTCTITTCGGATTGGGACCTCGATTAGGTCACATITITTACTGATTCATTC
GITTGATTTTCTGCTTCTITTITGTCTGAATAGAGTTTAATATTTGATTGAGAGTITITAGAATGCCTG
ATCTTGCTGTTTGATTCTITGTCGGAACGATTCGCCTCGCATAACCTGACTTCGTGAATTTTTGATT
ATTGGTTGTAGGATTATGGAAACGAGTTAATAGATAGGGGGTTTATTTTITITGTGCGTGAAAAAT
CCGTTTAGGTTTTITTATTGGAAATGACTTGGTTAGTTCAATTAGGGTTTTTGGGTGAAAATGAAG
AAGCGTCITTGATGGCATCTATGTGACTTTGTCTATTAGGTGTGAATGGCTTGGACTTCGGATTAG
TATTGGTTTGCATTGGATAGAGTATATGCTTCAATGATGAAGAATTATAGAAGCTATTATTGTTGT
AAATATGTATGGTACTATGTGCTAATTGGCTGAAAAGCCAATATGTGTCTGCTACAAATTGGGTTIT
GTATCACAGTAGCAGTTTGCATCTCTATTCCGAATGCTATAACAAACTATATTCTGCTCTGCITTCT
CAATAGTAACAAATTTATGTGGCITAAAGAAATTCTTCTATGGCTACGTCCTCACTGGATTTITCAC
TATGCGATGAGAGATATGCCTGGCAAGAGATTAGACACCTTTCCCTITGACAATITCAGAGAAGA
ATAAGCTGCGTAATTGCTTITTACCCATTTTCTCTTGGAAAAGTTITGCTGCAAGATAATCTCTTTG
CITGCITTAGCTTTACTGTCACAGGGGTGAAAATGAGCTGGACTGGGCCGGGCTGGGCCITACCT
AAGCTCGGCCTGGCCTGTTATATATTICTATAGTCCAAGTCTCGGCTTGTTGCCCATCACGAGCCT
ATTTTTTAGGCCAGGGCCTGGCCTTITATGTAAGCCTGTTTGTCCTGTTGGTCTATTITAAAGGCTTGT
TTCATATTAAGATGTGTAAAAATAATTTTTTCCTITTAACAAATCCAAAGGTTTTCATTAAAAATAA
TAAGGTAATTTTAAACACAGGATGTGGCCAAAACTTACCTAAAAACATTACATGTGATACGCTAC
CAAAGCATTTTAAGCCCCACCAAAAGAAAATAGTCCITATTCCTGCTATACCTGTCTATGCITATA
GAAATTAACTTATTTITAAATATTAAAATGATTCAAATTGTCAAACCACTAAAATAATTITATAATT
TCATTAAAATAATAATAATATTATACATCATATTAATAATAATATTTTTATAAAAAAAATTTGTTG
CTAAATAGGCTGGCCTTAACTGGGCTGGGTCATTGGCCCTCGACGGGTGTCCTGGCCTACTTCCA
CCCCTACGTGAGCAACATACTCTGCTTCTGTGATAGGAAGAGACAACAATATTTGTAGTTGAGAT




GCTCAACTTAAAGCCCTTCCACCCAAGGTGTAAGCATAGTCAATAGTGITTCTTCTGTITATCAAAA
GCTCCACATAAGTATACTTTAATGCAACCTITACTGAGTGTCCCTTITTAAAACAACGTGACTATGT
ATTAGCTGTTACCTCTCAATTGCCAAAGGATCCATTTAAGTCTCTTGATGTTGCTTCCCTAATTAA
ATATGAACCTGCTCATAACTCCACATGCTATAGTGACTCAGATAGAACCAGTTGCATGCTTTAGA
CTACCAACTGCTAAAGCCTCGAAACTCGAGACATGAAATTATTTTCTTCTTATATACTGGGTAATT
GATCTGTAGCCTGAAGTGACTTITATTCTCTTCTTATATATTGGGTAATTGATCTGTAGCCTGAAGTG
ACTTGCCTCTTAAGTGCTAACAAGTTITGAATCTTACGTTGTTAATTITTCTCAACATCTTTTCAATA
TTACCAGCTTGTAAAAGCTTCAAACTGAAACTACTTGTCACTTTCTTCCAAACAGTTCTCATCCCA
TGAATTTGATTTGTAGCTGCCTATTTTTTAATAGCAAAATCTTITTGGTAGTTGTTGTTTTAGCGTGTT
GACACTGTGGTTGCTAGATCCTCTATTCATCAATGCATCAAATGAATAGGATAATATGGCATTAA
AATTTTAAACGAGCAGCAGCAGTAATCTGTATGACATCTCCTAAAGTGAATTAGTCATAGTITACA
CATGAATAAATCAAATTTCTITATGCATGTGAGATTGTAAGAATTAAAGTTATTATTGATATGATTA
GTGTAGCTGTAGTTTGATTCTTAAGGTTTGCCTCAGTCATTGCATTGTGCATGTGATGATATAGCA
GTCCAATATTTAAGTGAATGCCATGTITCTATTATTTATCAATATGCAGATCTTCAGCAATTACAAC
TTGAAGCCCAGCATAGGTGGTTGCGCCCTGCAGAAATATGTGAAATTCTTCGTAATTATCGGATG
TITCAAATCACATCAGAACCACCTAACAGGCCACCAAGTATGGTTTCTGCATATGTTACCGATCA
ATTTATTAATGCCACCTATGCCAGTCTTGTCCATATATGGGTAGATTGAATTGCTCAAAAGGCTTA
AAATTACTAATCCTCCATGAATTGTTTGTTGCAACTGGGTATTTCTGAGGTTGTCTGGCAACCTTA
TAGATGCCATTCATGGAGGTTGGACATATCTGTITTTTCTCTTGCAGCAAAAATATGAAATACTTAA
ATATTTTGTCTTTCTTAAGTTGTTTGACAACCTTATACATGCCAACCTTTITAGATCCCATAGGATCT
TTGCTTCACTGCAAAGGGCACCTGATACATTGTAATCATGCCTGTATTTTCTAGGGTACTATTGAT
AGTTTTGTTGCTCATGCTAAAATCTTGCTTCATTGTAACTTTAATTCATCTTITCATGTATTCGATGA
TTGCAGGTGGTTCCCTITITTCTATTTGATCGGAAGGTTTTAAGGTACTTTAGAAAAGATGGACATA
ATTGGAGAAAGAAAAAAGATGGAAAGACTGTGAAGGAAGCACATGAAAAGTTGAAGGCAAGC
ATGAAATTITCTITITGTTGAGTTTGTGATTGATAAAATCTTTATAAGATCATATATATATATGITATA
ACTCCTATTATTTCAGTTTGTITTTCTCTAATTGGAAAACAACTCTTTATACCCCAAAAAATTACTT
GCTGAGATTGTAATTTCCITTGAACAATTAGGTGGGAAGTGTTGATGTGTTACACTGCTACTATGC
CCATGGAGAAGAAAATGAAAATTITCAGAGGCGAAGCTATTGGATGCTTGAACTGTGAGTGCGA
TGAACTGGTITTACATITCATITTTGTTTATTAATTGTCGTTGAACTTGAAGTACTATATTATCCATG
GCAGTTGCTGTCTGAATTTCTTACTAAGTACTGCATTACTACTTAGTAGCATAAGTATATTTGTAA
TTGTATTTGGAGTCAGITAATAGTTAATTTATAACAAGTATATATTACTGGACTTGACTGTTTTTGT
GITTCTCAGAAAATTTTITAGTTCCCAATATTCTACTGAAATAATITATTTITAATAAAATTAATTA
GAATGTGAATTTGTITTTGCTGCAGGGATATGATGCATATAGTATITGTCCACTACTTGGATGITAA
GGTATTTITGTTTGTITTTICTTTATTTCGCACTTTCITATTAAGGTATTTTGCTTCCTTACTAGAGCAAG
AAATATATCATTGCACAGCCTTGTTGTTGGTGCAATITTAACCCGAGTGTGTAACTGTGTATGACA
TCTAGTAGCTCAAGCCTAGTCTTTGGAGTTTITTTATCCITAAGACTTCCCTCTAAACTTGATGGAG
GAAATAGAGTACTAGTGTACTACTGTACAAGTACTATITTCCTITCCCTTAAACATTGAGTATAATG
TGAACAGATAATCTATCTTCCATCTGATTTCCTITCTCAATTTCITACCATCATGGATTGGAGAATGT
GCTTCATAATTGTAAGCCTGGATAGCAATGTITAAGAACATCCACCAAATGCATACTAACATGCA
ATATTTGTTGCTGGTCTGCTGCTAAATTTATGTTTTTCACTTITTACCAAGAGAAGACATCCTITGAT
TTTTAATCTTCAGAAACCCCAATTGATGATATTGAGTAAGTTGCATAATCATTITGAAAAGATCCT
GAACTCTGTTTCTATAATATTCTTGAAATCAGGCAGAAAACTTITTGAATCCAATATTGATTCACTT
GTITTGATCATTGATGACCTATTGACTTAATATTAATAGGTGTTTTCTGGGTTCTTCGTCTTTCAGGTT
AACAAAACCAATATTGGTGGAAAAACATATTCTGATGAGGTTACATCAGATTCCCAGAAGAGCA
GITCITTGTCATCTGGCTTTCCCAGAAATTATGGTAGTATGCCTTCAGGAAGTACAGATTCCATGA
GCCCAACGAGCACTTITGACATCITTATGTGAAGATGCTGATTCAGGTAACTCTGATATATTTAATG
GITGTTACACTTAATTCTTTTGATCTGAATTTAACGTGCCAATGCTTTAAATATCATGGTTTACTAT
TATGCCATACTCAAGTGTTTGGTCCATTTGGTCTAACTGGTTTAATCAAACTTCTTCCTAGAGGAT




ATTCATCAAGCAAGTTCAGGATTACACTCCTATCGTGAATCACAAAATTTGGGGAATGATCGTCC
GATGGATAAGATTCATGCTCGTTCAAATAGTTCCTATCTTATGCATCCATTTTCAGGTTATCTCATC
TTTITATTCTTATTGGTCTTAGTCTCTAAGATGATTATGTTGTTTAAATTCTATAGTTTITATGCATAG
AGGGAGGAAAAGGAGATCAGGAGACTGAATACATTGATACTGATATAAACTTTATTTGATATGA
TGTTITACCTGTGTTCAGAAGTGATACAAAACACAAAATACTAATCCCTATTTAAATAGGAAAAC
AAATCACAAGAAAATAAGGAAATATGGAAACTAGTCTTTAGATGCTCTAAATTAAGATACAATC
AAGATATTGGATTITITTTITITTGTATATTCTCACATATTTAATATCTTAAATAACATCTGATTAATA
AGCTTTTCCTGGGATTTGACATTTGAATTTTGTTGTATGTTTTGAAACGTTTTCAGATAATCATGGG
CAGTITACCAGTTTCTGGAGCAGAATATATCCCACATGTTCAGGGGAATAAGTCTAGAGCTAGTGA
TACTACTTACATTGAGGGTCAGAGAGCACATGGCATTGCATCCTGGGACAATGCCATGGAACAG
TCTGCAGGAAAGCATGCTGATCCTTCTCTTGTATCATCTACGTCCATTCCATCAAGTGCAATGGGA
AACATACTTGACAAAAACCATACTGTTCCAGGCAACCTTITAGGGCATAAAATTGCCCTCACTGA
AGTGGAAAGGGGCGCTCAGCCTGTCCAATCAAACTGGCAGGTACTTACTGTTATITCTCGCTATA
TCTTCAGTAGTGTACTCTTGCTTGCATGCATATATCTGATGTCTCAGCATAAATATGAGTATICTTG
AGGTTCTCTTAGGAACAGTTGTGCTATCTTGTTGGATGGGACAATTTATGGAATTTTCTGTCCCAG
AAACCATAGTTTCTGCAATTGTGGTGGAGCGGCACCCTGCTCCTCCTCCAAGGGCAGTCATGGTG
TGGTGTGGTGCATTTCACGGCAAATACTGGGCACTTITCAGAGGAGGCATCGAATCTTTATGCTTC
TTAGCAATCTATTITATAATTTTGTTCTAGAGCACCTGCTTCTGTTTTGCACTTCTGCAACACTTCCT
GTCATGAACCTCTGTTTTGCAACTTCCAGCAGTGCAAAAAATAGAGTGACCATCACGCTATCCAT
TATCCGGCTATAGCATTTTTTCCCGGGGAGGGGGGGGGGGGGGGTTCTCTGCGCTATTACCCGCT
ACTGACTACTATGCTAGTTGATTAAGTTTTAAGTGCATTCTGTGTTGTTGCTAATGGACTTTATGCT
TGATGAGGTGTGTATGGTTCACCTATTCTTITTATCTTTGAAAAGAATTGCTTGAGGAGGGGAAGCT
AGGGAAGGTGAGAATTTGTGGGAGCTGTTGCTTCATATCAAAAGAATATTAAGAGATTCTAGAA
GATGGATTTGTGGAAAAAGTGGCCTGGGAATATACAGTTTCTTTCCAGGGAGTTAGTCATTTAGC
CATGTATTTTAAATTTTTATTAAGTTGCAATACAATAGAATGATGAATTAGGATAGAGCTTATTCG
TAACTTCITGTTACTGGTGTACATGTGTAGAACTGAATGTITTITGAATTGTTTCTGAACTTGTAGAA
ATGCTAAAGAACATAGTAGTGCTTATCTTAAATTTITIGCTAGACTTTCTITTTTTACTTTATGTTTGTC
CTAATGTATCCTTATITAATCTGCTGAGATGAGAATTITAGTAGTTTGATGGAGGGAGTGGCCTTGC
ATTAGTITTGGTGTCAATTITATATTTGATCTGTAACCCTGATGTTTTAACTTGTAGTGGTATCTCAT
AAAAAAATTTAATCTGCACTACTTTGTGAGATITAGCAATGACGTATAACTATTTTCATTTTGTTA
TTTTAATTGTTGATTCAGATTCCITTTGAAGACAATACTGGAGAATTGCCTAATTGGGGCTTITACC
CAATCATTGGGTTITGGAATTTGGATCTGATTATGGTACTAGTITACTGGGGGATGTAACTAATAAT
GCAGGCCCAGAAATTGATCCTGAGCTGTTCACTTTTAATGGTGAGTTAAAAGAGCAGTATACACA
TGGGCAATCTCAACCTGCACTGAAATCCAATTCTGCGTATGAAGTTCCTGGTGAAGCAAGTATCA
ATTATGCCITGACCATGAGGCGTGGATTATTGGATGGAGAGGAGAGCCTCAAGAAGGTTGATAG
TTTCTCTAGGTGGATGACCAAAGAACTTGCAGGTGTGGATGATCTGCATATGCAGTCITCCCCTG
GTATTTCATGGAGCACAGATGAATGTGGGGATGTGATAGATGATACATCATTGCACCTGTCCCTG
TCTCAAGACCAGCTGTTTAGCATAAACGATTTTTCACCTAAATGGGCTTATGCTGAATCAGAAAT
TGAGGTAATTTGTCTGAGATTCACACAATTATAATATATATTTTAGCAACCATTTATGGTTGTGCA
GITTGITTTCCITITCITGTATGTCGTGAGCATAAGTAATTAAATATGTATGGCAGTTGGATTCTAC
TTTAGATTTATATCTITITGCCTTGGATATTGACAGCCTTTTITCAGGTCAGATGCATATAGTTTTGT
TCTTTATTTATTTGAATATTCCCAACATGTATCTCTTCTCGTTGTTACTGAATATITTTTGTATTTCAT
GGTGTATCCAGTATCCTGTTGATATTCTTTATITGCTITTGGAGTTTTATACATATTAATGGTTCACTC
ATTTITTCTATGGGTTTCTACCAAAATATGAAATGAAGAGAAGTCAGCTGTAATTTGACTTATATCT
TATCCTATTCAAAACTATACAGGTGTTGATTGITGGAACATTITTAAAGAGTCAACCTGTGGTGGC
AAAATGTAACTGGTCCTGTATGTTTGGGGAAGTGGAGGTTCCCGCTGAGGTTITAGCTGATGGAA
TTTTGTGCTGTCAAGCTCCACCTCATAAGATTGGACGGGTTCCCTTCTATGTAACATGTTCCAATA
GGTTTGCTTGTAGTGAAGTITCGGGAATTTGAGTACAGAGAGGGCTTCGATAGAAATATAAATTTIT




CCAGATTTTITTAACAATTCAAGTGAAATGGAGCTTCATTITGCGACTGGTGGGGTITACTTTCGTTA
AACTCAATGCACACTTTAAATCAAGTGTTTGAGGGTGATATGGATAAAAGAAACTTAATATTCAA
GCTTATTTCACTGAAAGAGGAAGAGGAATATTCAAGTAAGGAAGAGACAACTGCAGAGATGGA
TATATCACAACAGAAGTTGAAGGAGCATATGTTTCACAAGCAGGTTAAGGAGAAGTTGTACTCA
TGGCTTCTTCACAAAGTTACTGAAACTGGTAAAGGGCCTCTTGTATTAGATGAAGAGGGGCAAGG
CGTGTTACACTTAATTGCTGCTCTTGGTTATGATTGGGCTATAAATCCTATCATAACTGCTGGAGT
CAATATCAACTTCCGTGACGTGAATGGATGGACAGCTCTACACTGGGCTGCATTCTGTGGCCGGT
AAAGACCTAATTTCTTITAATTGTATTGAGTTGATTITTGTGTATGTTGGAACTAATTATCTGGGTGA
AACCTCTTTTGCTACCCTGATTATTTCCTTITTCCAGAGTTTTGGAATTTTGGATTTGATTAAATATG
AAACCATTAGGTGGTATGAGAATTCTAGCCCCTITTCCTITTAGGAAATGTCTTCTCTITTITTTTAAT
TGTTAATATITATTTTATITTGATGCCAAGGTTGGTGGATTITITATACATGTGAATITGTTCAAAA
ATAATTTTAAAGCAATTGCTTTGGTTAGTTACAGACAAATTTAAAGCTATATTCTGTGATGCTTTC
AGCATTAGAGTATTCCTTTTCAAAATGTCCTCAGATATATTATCTTCATTCAGCATAACATGAATT
GGTTCCTAATATTATTATTTGTCCTCTGCTCAGAGAGCGAACAGTTGCTGTCCTTGTCTCCATGGAT
GCAGCCGCTGGTGCATTGACAGATCCATGTCCCGAATTTCCTTTGGGTAGAACACCTGCAGATCT
TGCTTCTAGCAAAGGCCACAAAGGAATTTCTGGTTTTCTTGCTGAGTCATTATTAACTAGCCACCT
CGAATCACTCACAATGGATGAAAATAAAGATGGTAGGAAAGAAACTTCAGGAATGAAAGTAGT
GCAGACAGTTTCAGAGCGAACTGCGACACCTGTGCTTAATGGTGATATACCTGATGATATCTGCC
TTAAGGATTCTCTTAATGCTGTCCGTAATGCTACACAAGCTGCTGATCGTATATATCAAGTATTCA
GAATGCAGTCATTTCAGAGGAAGCAGTTAGCTCTGTATGAAGATGATGAATTTGGATTGTCAGAT
CAACAAGCTCTTTCTCTCCTAGCTTCTAAGGCGTGCAGATCTGGTCAAGGAGAGGGTTTAGCCAA
TGCTGCTGCAATACAAATACAGAAAAAGTTTCGTGGTTGGACGAAGAGAAAAGAATTCTTGATT
ATTCGCCAAAGAATTGTITAAAATCCAGGTTCATTGTTCTGCTCTCTTTATTTTCCTGTCTGTATTTTT
AACAAGGCAAATTATAAATTTAGTTGCTACATTTTITGTTTGTCCCTACATGAAAAAAAACTACATT
TTGGTCCCTACGTGAAAAATTGCTTACATATTTGTCCTTAACTGCCTAATGAAGTCCTAAAGGTGT
TAGTTITITCATATAGGGACCAAAACTAAAAATGGATCTGTCCGGTGTAGGGGCCAAAATAAAGT
GTAAAATITTCGTTTITATGACTAAAATGAAAAATGATGTTATTGTGTTAAGTAGAGAGGGGCAGT
ATCTAATACCGTACCTCGATTTACTATITGTACCTITGCATATTATTATTTTTATITTTATICTTATITA
TATTATTATATAAAGATAGTCTATAATCACTAGAATTTCTATATATITATACTTAGTATATTGTAAT
GITGCCAAACAGCAGGGATCAAATCATAAATGTTITGTTCATGTAGGAACTAAAATGTAGAATITA
TGGAAGGTGTAGAAACTAATGTITTCTCATTGAACATCCTATCAACTATTCTGCTATITAGTTTCA
CCTGATAACATTGCATTGGAGGGTTCAATTGATGAAAACTTCGGGAGGAATGCTAAAATCCTTTT
TTATCAAATACTTCCCCATCTCTGTTTGCCCTTTATATATATATAACTTGCACGCACATAGAGATC
ACGTTGGGTGTCAATATTGATAATGATITCCAGTTGTAAAGAAATCAGAGGTTAATAGAAATCAT
GITTTGCGGCCGTTCATTTCTITGITGATGTCTTTTCCATCTCTTCITTCTGAAGTATTTGCAGTCTGG
TTGCCGTAGAAGGCTGGAGATTGAGCTCCCTTITICTGTGTTTAATATTITATATGTGCTCTTGGTA
CATTITATGCATCCTTCTACTGACTTGAGTCCATGGTGTTCAAGGCCCATGTAAGAGGTCACCAGG
TCAGGAAGCAGTATAAACCAATCATTTGGTCTGTGGGAATCCTGGAAAAGGTTATATTACGCTGG
AGACGCAAGGGCAGTGGTTITACGTGGATITCGACCAGCTTCCCAGAACAAGGTCCCCGAACAAC
CAAGCGAATCTCCGAAAGAGGATGACTATGATTACCTCAAGGAAGGAAGGAAACAAAGTGAAG
TGAAGTTCAAAAAGGCCCTITTCACGGGTGAAGTCCATGGTITCAGTATCCAGAGGCACGGGCTCA
ATATCGGCGGGTGCTAAATGTAGTTGAGGACTTCCGTCAAACCAAGGTATTITTCTAAGITATGTCT
TGCCCTACGTATAAACTCATGATCAATACTTGCCTTAATGATATGTTCTITTGATGTCTACCAGGG
AGGTAATTTGAATTTGATAAATTCGGAAGAGACAGTCGACGGTGTGGAGGATTTGATTGATATTG
ACATGCTTITAGATGATGAAAATTTCTTACCTATAGCTTITCGATTGATTCTCTGCTGTTGCTCCACC
CACCTCCCCGGTAAATAGATGGCCAGTTGGTITTATTTGGCATTGGAGAGATCCTAACATCGTGT
GCTGCTGTATATATITATATITATGTATAATGTACAATCAGAATTCCTITGGATCATAGGTCTTCCTG
TTTTCTAGCAAAGAACTAGTITAGATCCAAGGGTGGGTTATAATAGATTATGGAACCTAGAATGCG



TTCAGGTTTGGTAGTTCGGATATATAATATACATGGTTTAATTITATATATGGTGATTATGTATATG
ACAGGATGATTTCATITAGATTGAAGTATGTTTTTAATTCTITAAATTTGTATCATTITTTAAAAATT
TAGTCTTATTATAATTTCTGTTTT
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CGCCTATTCGGGTTATTCCCTTGGTCACGTCACTGTGTGAAAAGAAGCTGACTGGAAAGAGCGAA
AAGCGAAGAAAGTAAGAACGAACGAAAGCAAAAAATTGTGTGCTGATTGAGATACTGATAACT
CCTTCAACGTTTCCGCGTGGATCTCTCTCTCTGATTCTTCAGTCTTCGCCATGGCGGAGCGTTCGTG
TTTCGGATTGGGACCTCGATTAGGTCACTITTITITATTATTGATTCAGTCGCTGATTTTCTGCTTCT
TATTGTCGGAATAAAGTTTAATATTITGATTAAGAGTTTTAGAATGTCTGATCATGTAGTTTGATTTT
TGTTGGAACGACTTCGCGTAACCTAACTTCGTGAAATTTTTATTTTGAATGTTGGTTCTAGGATTAT
GAAAACGAGTTAATCGATTGGGGGTTTCATTTTITIGTGTGAAAATTCGGTTTAGGTTTTTTITTITT
TITGCAAATGACTTGATTAGTTCAATTAGTTTTTITTTTITTTITGGTGAAAATGAAGAAGCGTICTTTG
ATGGCATTTACGTGACTTTCTGTTAGGTGTGAATGGCTTGAACTTCGGATTGGTATTGGTTTGCATT
GAATAGAATATTTGTTTCTCTGATGAAGAACTGTAGTTAGAAGCTATTATTGTAGTAAATATGTAT
GGTACCCTGTGCTAATTGGCTGAAAAACTAATATGTGTCTGCTGCAAAATGGGTTTGTAGCCCAG
TAGCCGTTTGCATCCGTATTCCGAATGCTAAAACAAACTATAGTCTGCTCTGCTTTCTCTATAGTA
ACAAATTTACGTGGTTCAAAGAAATTTITTCTATGGCTATGTCCTCATTGGATTTTCACTTITGTGATG
AGAGATATGCCCGGCAGGAGATTAGACACCTTTCCCITTCAATITACCTITAACAATTITCAGAGA
AGAATAAGATGCTTAATTGCTTTTTACCCATTITCCTCTAGGAAAAGTTTITACTGCTAGATAATCTC
TCTGCTTGCCTITATCTTTACTGACAGCAACTTACTCTGCTTCTGTGATTGGAAGAGCCAGCAATAT
TTGTAGTTGAGATGCTCAACTTAAAGCCCTTCCAGCCAAGGTGTCAGCATAGCCAATAGTGTTTCT
TCTGTTATCAAAATCTCCACATAAGTATACTTTTTGCTGAGTGTCACTGTTAAAACAACTTGACTA
TGTTGTATTAGCTGTITACCTCTCAATTGCCAAAGGATCCATITAAGTCTCTTGATGTTGCTTCCCTA
ATTAACTATGAACCTGCTCATAACTCCACATGCCCATGCTATAGTGGCTCAGATAGAATCAGTTG
CATGCTITTAGAGTCTITAGACTACCAACTGCTCAATCTITGGGTAATTGAAATTATTCITTTITITCTA
TATTGGGTAATTGATCTGTAGCCTGAAGTGACATGCCACCGAAGTGCTAACAACTTTITGAATCTT
ACATTGTTAATTITCTCAACACCTTITTCAATATTACCAGCTTGTAAAAGCTTCAAACTCAAACTAC
TTGTCACTTTCTTCCAAACAGTTATCATCCTTGAATTTTCTTTGTAGCTGCCAATTTTTITAATAGCA
AAATCITITAGTAGTITGTTGTTTTAGCATGCTGATACTGTGGTTGCTACATCCTCCATITACAATTG
CATCATTGTAAATTAATAGGATAATATGGCAATCATCAATGTTTTAAACGACCAGCAGCAGCAGC
CGTAATCTGTATCACATATCCTAAAGTGAATTAGTTATAGTTACACATGAATAAATCAAATTTCIT
ATGCATTTGAGATTGTAAGAATTAAAGTTATTATTGATATGATTACTTGATTAGTGTATTGATATG
ATTACTTGATTAGTGTGGCTGTAGTTITGATTCITAAAGTITTGCTTCAATAATTGTATTGTGCATGTG
ATAATATAGCAGTCTAATATTTTAGTGAATGCCATCITCTATTATTTATCAATCTGCAGATCTTCAG
CAATTACAACTTGAAGCCCAGCATAGGTGGTTGCGCCCTGCAGAAATATGTGAAATTCTTCGCAA
TTATCAGATGTTTCAAATCACATCAGAACCACCTAACGGGCCACCAAGTATGGITTCTGCATATG
CTACTGATCGATTTATTAATGCCACCTATGTCAGTCTTGTCCACATATGGATATGGGTAGATTGAA
TTGCTCATAATGCITAAAATTGCTAATCCTCCTITGAATTGITTCTTGCAATTTTCATCTCTGTATTTC
TAAGGTTGCCTGGCAACCTTATAGATGCCAATTATGGAGGTTGTACATATCTGTCTTTCTTTTGCA
GCAAAAGACTTAAATATTITTTGTCTITICTTAAGTTGTCTGACAACCTITATACATGCCAACCTTITTA
GATCCCAAAAGATCTTTGTTTCACTGCAAAGGGCACCTGATACATTGTAATCATGTCTGTATTTTC
TAGGGTACTATTAATAGTITITGTTGTTCATGCTAAAATCTGGCTTCATTGTTAACTTTAATTCATCT
TTTCATGCATTCAATGCTTGCAGGTGGTTCCCTTTITCTATITGATCGGAAGGTTITAAGGTACTTT
AGAAAAGATGGACATAATTGGAGAAAGAAAAAAGATGGAAAGACTGTGAAGGAAGCTCATGA
AAAGTTGAAGGCAAGCATGGAATTTTCTTATGTTGAGTTTGTGATTGATGAAATCTTTATAAGAGC
ATACATATATATATATATTATAACTTATTATITCAGTTTITATTITTTCTCTAATTGGAAAACAAGTCT




TTATACCCTAAAAAATTACTTGCTGAGGTTGTAACATCCTTTGAGCAATTAGGTGGGAAGTGITG
ACGTGTTACACTGCTACTATGCCCATGGAGAAGAAAATGAAAATTTTCAGAGGCGAAGCTATTG
GATGCTTGAACCGTGAGTGTGATGAACTAGTTITACATTITCATTTTTGTITAGTAATTGTCTTTAAAC
TTGAAATACTACTACTITATTITICCATGACAATTGCTGTCTATATTITCTITACTAAGTACTGGCATTA
CTACTTAGTATAGCATAAGTGTATTITATACTTGCATTTGGAGTCAGTTAATAGTTAATTATAACAA
GTATATAACTATATATTACTGAACTGGACTGTTTTTGTGTTTCTCAGCAAATTITITAAGTTCCCAAT
ATTCTACTGAAATAATTTATTITTTATTAAAATTAATTAGAATAAGAATTTGTTTTGTTGCAGGGAT
ATGATGCATATAGTATTTGTTCACTACTTGGATGTTAAGGTATTTTGCTTGTTTTCTTTATTITCACAC
TTTITTATTAAGATATTTTGCTTCCTTACTAGAGCAAGAAATGTATCATTGCTTGGTTTTGTTGCCG
GTGCAGTTTTGACCTGAGTGTGTATGACATCTAGTAGCTCAAACCTAGTTTGTTCTGAGTTTTTTTT
GTCCTCAAGACTTCCCTCTAGAATTGAAGGAAGAAATAGAGTACTAGTGTACTACTGTACAAGTA
CTATTTTCATTCCCTTAAACATTGACTATATGTGAACAAATAATCTATCTTCCATCTGACTTCCTTC
TAAGTTTCITACCATCATGGATTGGAGAATGTGCTITTTTTAATTGTAAGCCTGGATAGCTATGTTTA
AGCATTATAACATCCACCAAATGCTAACATACTAACATTCAAATTTGCTCTTCTGCTACTAAATTT
ATGTTTTTCACTTTTTACCATGAAAAGACATCCTTGGTTTTTAATCTTCAGAAATCCCATTTGATGA
TATTGAGTAAGTTGCATAATCCTTTTGAAAAGATCCTGAACTCTGTTTCTATAATATTCTAGAAAT
CAGGCAGAAAACTTITGAATTCAATATTGACTCACTTGTTTGATCATTGATGACTTAGTATTAATA
GGTGITTTGTGGGTTCTTCACCTITTCAGGTTAACAAAACCAATGTTGGTGGAAAAACATATTCTGA
CGAGGTTACATCAGATTCCCAGAAGAGCAGTTCTTTGTCATCTGGCTTTCCCAGAAATTATGGTA
GTGTGCCTTCTGGAAGTACAGATTCCATGAGCCCAACAAGCACTTTGACATCTTTATGTGAAGAT
GCTGATTCAGGTAATTCTGATATATATTITAATGGTTGTCACACTTAATTCTTTTGATCTGAATTAAC
ATGCCAAGGCTTITAAATATCTTGGTTTACTGTTATGCCATGCTCACATGTTTGGTGCATTTGGTCTA
ACTGGTTTAATCAAACTTCTTCCTAGAGGATATTCATCAAGCAAGTTCAGGATTACACTCCTATCG
TGAATCACAAAATCTGGGGAATGATCGTCCGATGGATAAGATTGATGCTCGTTCAAATAGTTCAT
ATCCTATGCATCCGTTTTCAGGTTACCTCATCTTITTTATTCTTATTTGTCTTAGTCTCTAAGATGATT
ATTTTGTAACTTCTATTITGTITAAATTATATAGTTTTATGTATAGAGGGAGGATAAGGAGACTGG
GAGACTGAATACATTGATACTGATATCAACTTTATTTGATATGATGTTTTACCTGTGTTCAGAAAT
GATACAAAACACAAAATACTAATCCCTATTTAAATAAGAAAGCAAATAACAAGAAAATAAGGA
AATATGGAAACTAGTCTTAAGATGCTCTAAATTAATATACAATCAAGATATTGGATATTITTTTGT
ATATTCTCACATATCTAATGTCITAAATAACATCTGCATTAATAAGCCTTTTCTGGGATTTGACATT
TGAATTTTITTGTATGTTTTGAAACGTITTTCAGGTGATCATGGGCAGTITACCAGTTTCTGGAGCAG
AATATATCCCACATGTTCTGGGGGATAAGTCTAGAGCTAGTGATACTACTTACATTGAGGGTCAG
AGAGCACAGGGCATTGCATCTTGGGACAATACCATGGAACAGTCTGCAGGAGAGTATGCTGATC
CITCTCITGTATCATCTACAACCATTCCATCAAGTGCAGTGGGAAACATCCTTGAAGAAAACCAT
ACTGTTCCTGGCAAACTTTTAGGGCGTAAAAATGCCCTAACTGAAGAGGAAAGGGGCTCTCAGC
CTGTCCAATCAAATTGGCAGGTACTTACTGTTAAATTTCTCGCTATATCTTCCCGTAGTGTACTCIT
GCTTGCATGCATACATCTGATTTCTCAGCATAAAGATGAGTATTATITGAGGTTCTATTAGGAACA
GITGTGCTATCTTGTTGTATGGGACAATATCTGGAATTTITCTGTCCCAGAAACCATAGTTTCTGCA
ATTGCGGTGGAGTGGCACCCTGCTCCTCCTCCAAGGGCAGTCACGTCGTGGTGTGGTGCATTCCA
TGGCAAATAGCGGGCGCTTITCAGAGGCATCAAATCTTCATGCTTCTTAGCAATCTATTCATTTGT
TCTAGAGCACCTGCGCCITCTITCTTGCTTCTGTTTTGCACTTCTGCAACATCTTCCTGTCATCAACC
TCTGTTCTGCAACTTCCAGCAATGCAAAAAATAGAGCAACGATCATGCTATCCATTATCCTGCTA
TAGCATTTTITTCCCTGGGGGGCTTTCATCTTTGAAAAAGAAATAATTGCTTGAGGATGGGGAAGA
TGAAAATTTGTGGGAGTTGTTGCTTGATATTAAAAGAAATTAAGAGATTCTAGAAGGTGGATITA
TGGAAAAAGTGGCCTGGGAATACAGTITACTTITTITTITCCAGGAATTAGTCATTTAGCCATGTATT
TTAATAAGTTGCAATACAATATAATGATGTATTGGGATGGAGCCTATTCATAACTTITGTGITACTG
GTGTACATGTGTAGCACTGAATGTTTITGAATTGTTITCTGAACTTGTAGAAATTCTAAAGAACATAG
TAGCGTTITATCTTAAATTTITATTACAGACTITCITITTTACTTTATGTTTGTCCTAATGTATCCTTAT




TTAATCTGCTGAGATGAGAATTAAGTAGTTTGATGGGGGGAGTGGCCTTGCATTGGTTTGATGTC
AATTITATATTTGATCTGTAACCCTGATGTITTTAACTTGTAGTGGTATCTCATCAAAATCTTTTATC
TGCACTAGTTTGTGAGATTTAGCATTGATATATAACTATTTITTATTITGTTATTTTAATTGTTGATTC
AGATTCCTTTTGAAGACAATACAGGAGAATTGCCTAATTGGGGCTTCACCCAATCATTGGGTTTG
GAATTTGGATCTGATTATGGTGCTAGTTITACTGGGGGATGTAACTAATAATGCAGGCCCAGAAAT
TGTTCCTGAGCTGITCACTTTTAATGGTGAGTTAAAAGAGCAGTCTGTGCACCAAAACTTCTCAAA
GCTGTATACACATGGGCAATCTCAACCTACACTGAAATCCAATTCTGAATATGAAGTTCCTGGTG
AAGCAAGTATCAATTATGCCTTGACCATGAGGCGTGGATTATTGGATGGAGAGGAGAGCCTCAA
GAAGGTTGATAGTTTCTCTAGGTGGATGACTAAAGAATTTGCAGGTGTGGATGATCTGCATATGC
AGTCTTCCCCTGGTATTITCATGGAGCACAGATGAGTGTGGGGATGTGATAGATGATACCTCATTG
AATCTGTCCCTGTCTCAAGACCAGCTGTTTAGCATAAATGATTITTCTCCTAAATGGGCTTATGCT
GAATCAGAAATTGAGGTACTTTGTTITGAGATTCACACAATTATAATATATATTACTTATGGTTGTG
CTGTTTGTTTTTICTITICTTGTATGTCGTGAGCGTATGTATGGCACTTGGAATCTACTTITAGATTAAT
ATCTTTTGCCTCGGATATTGACGGCTTTTTITTGAGGTCAGATGCATATAGTTTTGTTCTTTATTTAT
TTGGATATTCCCAATGTGTGTCTGTTCTCTTTGTTAATGAATATTTCTTGTATTTCATGATATATCCT
GTTTATATTCTTTATTITGCTITGGAGTTTTATACTTATGGTTTACTCATTTTTCTATGGTTTTCTACCA
CAACATGAAATGAAGAGAAGTCAGCTGTAATTTGACTGATATCTTATCCTATTCAAAATTATACA
GGTGITGATTGTTGGAACATTTTITGAAGAGTCAACCTGTGGTGGCAAAATGTAACTGGTCCTGTAT
GTTTGGGGAAGTGGAGGTTCCTGCTGAGGTTTTAGCTGATGGAATTCTGTGCTGTCAAGCTCCACC
TCATAAGATTGGACGGGTTCCCTTCTATGTAACATGTTCCAATAGGTTTGCTTGTAGTGAAGTTCG
GGAATTTGAGTACAGAGAGGGCTTTGATAGAAATATACAATTTGCAGATTGTTITAACAATTCAA
CTGAAATGGTGCTTCATTTGCGACTGGTGGGGTTACTTITCTTTAAACTCAGTACGCACTTCAAATC
AAGTGTTTGAGGGTGATATGGATAAAAGAAGCTTAATATTCAAGCITATTTCACTGAAAGAGGA
AGAGGAATATTCAAGTAAGGAAGAGACAACTGCAGAGATGGATATATCAAAACACAAGTITGAA
GGAGCTTATGTTTCACAAGCAGGTTAAGGAGAAGTTGTACTCATGGCTTCTTCACAAAGTTACTG
AAACTGGTAAAGGGCCTCITGTATTAGATGAAGAAGGGCAAGGCGTGTTACACTTAATTGCTGCT
CITGGTTATGATTGGGCCATAAATCCAATCATAACTGCTGGAGTCAATATCAACTTCCGTGATGTG
AATGGATGGACAGCTCTACACTGGGCTGCATTCTGTGGCCGGTAAAGACCTAATTITCTTITATTITG
TTTTGAGTTGATTTGGTGTATGTTGGAACTACTTATCTTGTITGAAACCTCTTTGGCTACCCTGATTA
TTTCATITTTCCAGAGTTTTGGAATTTTGGATTITGATTAAATATGAAACCATTAGGTGGTATGAAA
ATTCTGGCCCCITTCCTGTAGGAAATGTCTTTCTTTCITTITTCATTGTTAATATITATTCTATITTGA
TGCCAAGGTCGGTGGATTITTTATACATGTGAATTTGTTGAAAATTAATTTTAAAGCAATTGCTTT
GGTCAGTTAAAGACAAATTITAAAGCTATATTCTGTGATGCTTITCAGCATTAGAGTATTCCTTTTCA
AAAATGTCCTCAGATATATTATITICGTTCAGCATAACATGAATTGGTTCCITATATTATTATTTGT
CCTCTGCTCAGAGAGCGAACAGTTGCTGTCCTTGTCTCCATGGGTGCAGCAGCTGGAGCATGGAC
AGATCCATGTCCAGAATTTCCITCGGGTAGATCACCTGCAGATCTTGCTTCTAGCAAAGGCCATA
AAGGAATCTCTGGTITTTCITGCTGAGTCATTATTAACTGGCCACCITGAATCACTCACAATGGATG
AAAATAAAGATGGTAGGAAAGAAACTTCAGGAACGAAAGTAGTGCAAACAGCTTCAGAGCGAA
CTGCGACACCTGTGCTITTATGGTGATATACCAGATGCTATCTGCCITAAGGATTCTCITAATGCTG
TCCGTAATGCTACACAAGCTGCTGATCGTATATATCAAGTATTCAGAATGCAGTCATITCAGAGG
AAGCAGTTITGCTCAGTATGAAGATGATGAATTITGGATTGTCAGATCAACAAGCTCITTCTCTCCTA
GCTTCTAAGACGTGCAAATCTGGTCAAGGAGAGGGTTTAGCCAATGCTGCTGCAATACAAATAC
AGAAAAAGTTTCGTGGTTGGACGAAGAGAAAAGAATTCTITGATCATTCGCCAAAGAATTGTTAA
AATCCAGGTTCATTGTITCTGCTCTCTITAGTITCCTGTCTGTCTATATITTAATTAGGTAAATTATAA
ATTTAGTCGCAAAGGACGAGCCCTGGTGCAGCGGTAAAGTTGTGCCTTGGTGACTTGTITGGTCAT
GGGTTCGAATCCGGAAACAGTCTCTTTGCATATGCAAGGTTAAGGCTGCGTACAACATCCCTCCC
CCATAAATGGGGTACGAAGTTTITITATAAATTITAGTCGCAATATTITTGTTTGGTCCCTACATGAA
AAATTGCTTACAAATTAGTCCTTACTGTTTAAGTCTTAATGGTGTITAGTTTITAGTTTITTTCATATA




AAACTAAAAATGATCTGTCGGGTGTAGGGAAGTGTAAAATTITCGCTITATAACTAAAATGAAA
AACGATGITATITTGTAAAATAGAGAGGGGCCGAATCTAATACCGTTGTAATGTTTCCAAACAGC
AGGGATCAAATCATAAATGTTTGTTCATGTAGGAACTAAAATGCAGAATTTATGTAAGGTGTAGA
AACTAATTITTTAATTITTACCITCTITAATATTATGGTGGTITCATTITACTTTGACGTTGATTTCTCAT
TGAACATCCTATCAACTATTCTGCTATITAGTTTCACCTGATAACATTGCATTGGAGGGTTCAATT
GATGAAAACTTAGGGTTCAAATACTTCGCCATTTCTGTTTGCCCTTTATATAACTTGCATGCACGT
AGAGATCACGTTGGGTGTCAATATTGGTAAAGAAATCAGAGGTTAATAGAAATCATGTTTCGCTA
TGGTGTTCAAGGCCCATGTAAGAGGTCACCAGGTCAGAAAGCAGTATAAACCAATCATTTGGTC
CGTGGGAATCCTGGAAAAGGTCATATTACGCTGGAGACGCAAAGGCAGTGGCTTACGTGGATTT
CGACCGGCTGCCCTGAACAAGGTCCCTGAACAACCAAGCGAATCTCCGAAAGAGGATGACTATG
ATTATCTCAAGGAAGGAAGGAAGCAGAGTGAAGTAAAGTTCAAAAAGGCCCITTCACGGGTGA
AGTCCATGGTTCAGTATCCAGAGGCACGGGCTCAATACCGGCGGGTGCTAAATGTAGTTGAGGA
CITCCGTCAAACCAAGGTATTTTGATTITGATTGTCTAACTTATGTCTTGTCCTACTTATAAACTCAT
GATGGATACTTGGTTTAATGATATGTTCTTTTGATGTCCTACCAGGGAGGTAATTTGAATTITGATA
AATTCGGAAGAGACAGTTGATGGTGTGGAGGATTTGATTGATATTGACATGCTTTTAGATGATGA
AAATTTCTTACCTATAGCATTCGATTGATTCTCTGCTGTTGCTCCACCCACCCCCGGTAAATAGAT
GGCCAGTTGGTTITATTTGGCATTGGAGAGATCCTAACATGGTGTGCTGCTGTATATATATITATA
TTTATATATAATATACAATCAGAACTACTTGGATCATAGGTCTTCCTGTTTTCAAGCAAAAAACTA
ATTAGATCCAAGGGTGGGTTTATAAATAGATTATGAAACCTAGAATGCGTTAAGGTTTGATAGTT
CAAATACATGATAGACATGGTTTAATTITATATATGATGATITGTATATGACATGATTATTTTITATT
TAGATCGAAATATGCTTITTAATTCTTAAATTTGTATCATTTITT
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AAAAAGTTCATTCTATCAGTTTITCACTITATCGCGTCAGTTGAGACTTGAGAAACAGTCCAGGA
GAGAAAAAAAAGGATAAAAAGAAAAGTCTCTGTCGTCCTTCGTCGTTCGCGTTGATCTCAGATTC
AGTCTTCGCCATGGCGGAGGGTGCTTCITACGGATTGCGTCGTTCATTAGGTCATTTTCTAATTATT
TTTITICTITTIGCTTCATAATTITCTCATTCAATGCTTCGATCCTGCGAATTTAATTGTTTTTITTCGAC
GCGATTTCTTGTCATGGTGCTTCAGCTATTGAATTCTGTTTCCTTCGTITAGTGGGTTCCTGCTGTTG
GGACTTAGITTCAGTTACTAATGATGACTTCGCTAATGAATGGACCTAACGTTCGGTCCTTACTGA
GGTTGACAAAAATTGTGCCCAATTGATITGGGGGAAATAACTATTTAGGGATATTITITTAGTCCA
ATTATGTTTAAAGTGTCTTTGGCACTAGGTTTGAACGACATGAACCATTGATAGGTACTGCTTCAC
TGCATCAGTTTTCCACTTGTITCGGGTTCTGAGTGGTGAAACTTTITTITITTITATCGGCAAAATTGTT
AATTGTITGGTTTTITGTTAGTTGAGGGAATCAAACCCACAACCITTCCCTCCCTTCTCCITITACCA
CCAAACCAACCTTATAACTTCCTCTTTGTGGTGAAACTAACTAAGATGCAGCTCCAATCCCCCCA
AAGGAACTAAAGCTAGTATTGTCAAATTTGTAACAATITCAAAACGATTTAGTTGGATGTAGAAA
GCACCATGCATTTGAGGGATTTITCCTTGCAGAGAAAAACTGAAAGAAGCATCAATTITTTAGAAA
GITAGATITATTCATGGAGACAAAATTAAAGGATATCATITITCAAATTITITATGAATCCTATTCT
TATTGGTGCAAAATGTAAAAGAAAAAGTTTGATTCAGATAAGTGGTATTITGATAATGTCTGACAT
GAATGTATGTTGAGCCCTGGTATGGTAAGGTAAGGCTGCTGTITCAACTGTITCTTGCTITCCTTTTAT
GGTATGCAAAGAAGTTTGAACTTTAAATGAAGATTCATTGGGGAAAGAAAAAATGAATTTAAGG
ATACATTGCTTCAAATTATAACATAGATAGTGGCCATGTCGGTAAATTAGTTCTATAAATAAAGA
GATCTGATGGCTAAAAGAAGAGCCCAGTGGAATCAACAATTTITCATTCAGACAAAAATAGTGGA
GTAGATTITCATTTGTTCTCTCTTAAATGGTGAGTTGCTATCATGAACCTCTAGCCTTGTATITACTT
CAAACTTACACATAGCCATCAAAAGTGAAAGTTAAACTGAAGGTTTGTAGCTGACATGTGATTTA
ATTITTTGAAGCAAGCCAATACCTCCTTTCAGGATATGATGTTACACCTTAACTTGTTGGTGTTTTC
TTGAGGTTGTACATATTITATCATACAGATGATTGACATATTATTITTTTGAGTTAGATAGAAAATG
GITGGCGGGTTCTGGCCATACCTGCAAACAATCATTAGCTGGATCAGAGAAGAGGATGTAGTGA




TTTGGGTATTATGGGGCGCCTAATTTCTACATTGAGTAGTATAAGATGCTCAGTGAAGGACTTAA
GTGCCTTGGTTCTCCCCCCCCCCCCCCTTGGTTGCTAGCTTTGAAGCGTGGGTTCTCTAAGTGTITG
GATGCTTATCATGTAGTGTCTGCTTGTATTTCATTAGTITTACTCAAAACCAAATTTGTCAAAATTG
CGTTAAAGATTGCAGGATTGCATGATCCTATGATTITCATGCGTGCATGATTGGTTGCAGGGTTGT
TTTACTGCAAGATACTTTTGAATTGCAATTTTCCTGGTCCAAGATTCCACAATCTGTGGCATCTCC
ATCTTCCTCTGGATCAGGITITGAAATGAATCCCATTTACTGGACCTGACGCATTTCAGATGCCCT
CTCTTATTGCTCTCTGATTTTCAGTCTCTCACACTCTCAGACTCTTGCTTGCTTCACCTCATCTCAGT
CTITGCTCTITGTTTGCTTTGTCACTGCCATATTACGCTGGTGTTCTTCTTCTTCTTGCCTTCTTCTGCTG
TGCCTTGCGTCTTGTGTCTTACCTCTGTGTTGATTACAAGCATATTCTTCTGCGGTTCTGCCTCTCTC
ATTCTCTGTATACAATTAATATAGTITATCAAGAATCCCTAAAATTGTAGTCACTTTGACTGTGCAG
TATTTATTTTAACTTATAATAACAGGGTATCTATAGATCACCCTTAACAAAATCAGTATTTGTCAA
GITATCCTGTGTACATAACACGTACATTATGTAGGTTAATATGAACATAAGGGAAGCTATCTATA
TAAATCTATGAATATATATTTTCAGTTTAAGTTTAGTTCAAAGATATCATTTACAAGATATTTTCCT
TATCCATCCTTTTITATCACATGTATATCTITCATATATAATTTTGCCTCTTTTGGTAGGATCTTTCGAT
TTATGATCTTTCATCCCCCTCCTGATCTCGTGTAAGATCTTGATTTTGACAACATTGCTCAAAACA
ACTTTTCAGACAAAAACTCCACAACATTTTGATTTTAAACTAATTITTAACACAAGCTCTTCCACAT
AATCACATAAAAAGACTAAAATCAAACTGATTCTGTTGAAAGGAGTATATTITAGTAGATAAATT
GATTTTTGAGGGGACTAATAGGCTGCTAAGTTITATGTACTGGATACTTTGACCTCAATATTGGACT
CATGATTGACAATGTGGGTGTTCTTTTCATGTCAGTTITATCTITTCTCTTTITGATTCTATAACAAAA
ATATTCTTATTGATGCATGTGACTTTTGTGGCCATGATTITGATTATTITAAGCTTGCTTGAATAATTG
CGTATTTGTGTATGTGATATAATTCAAAAATCAAATATTITAACTGAATGCCTTATATCAATGTGCA
GATATTCAGCAATTACAATTTGAAGCCCAGCATCGATGGTTGCGACCTGCAGAAATTTGTGAAAT
TCTTCGTAATTATCGGATGTTTCATATCACATCAGAGCCTCATAACAGGCCACCAAGTATGGTTAC
TGCATGTITACTGATAAATTAATTGGCACCTGTATATACTATTATATAATTTTTTACATGTATGCATT
GGATGAATTGTTCAAGAAGCTTACACCAATACTGATTTTCAATGATGTGTTTGTTGCAACTTGGTA
TAAATGAACTTTTTGGCCGAAACTATTAACATCTTTCTAGGTGCCTAACAATGTGTTTCAACATGG
GAGTATTGCCCTCCTTGGGTITCACTTAGCTGAATTTAATTCCITITAAAGATGTATCAAGCATTITA
ATTITGCTTTATCTGAACTTAAGGTATTCATGTTCCAATAGATCCTATATATTCAGTTCAAGGAAT
ACATGCACATTGGGTAATTCAGTAAATATTITITCATGAAGTTITGGTAGCAAAAAAGCTCCTGAT
ATGCCTATTGAATTAACTTTGCAATTCAGTAGTTTITAATGATATTATTAATAGTATITTGTITGTTITTG
CTAAAATCTTGTGTTGTTGITAACTTCAATCCATCTTTTAGCTCCTAATTGTATTCCTATCATTACTT
CATGCITACTAAGACCTCACTTAATGACTTGTATTTCATGATITCAGGTGGTTCACTTTITCTTITTG
ATCGAAAAGTTTITGAGATACTTITAGAAAGGATGGGCATAATTGGAGAAAGAAAAAGGATGGAA
AAACTGTGAAAGAAGCTCATGAAAAGTTGAAGGTAAGCTTATAATTTGCTTCAGTTITTGAGTTTG
TAGTTAATCAAATTTITIGTAAGACTAGCATATATATAGGATGATTGGATATITTITITCCAATTGG
AAAGCAAGTCTTTATACCATTATGCAATTATTCACTGGAGTTGTAACATCATTTAAGCAAATTTAG
ATTGGAAGTGITGATGTGTTGCACTGCTACTATGCCCATGGAGAAGAAAATGAAAATTITCAAAG
GCGAAGCTACTGGATGCTTGAACCGTGAGTATGAATTTACATACAAGATTGTGTAATATGCCTTG
GAAATTAAAGTACATTCATATTTCATGTGTTTGTTGCTTTGTAAGTTTCTTAGCAAGTACTGCATTG
GTGCATTTGCTGTCATATCTCATGTAAATGTACATATACAAGTTTITTAAGGTTGTTCTTTACCCTCA
AACTTAGTGAATAGAGCTACATITITGGCTITTTCTTTGGTGTITTGCATGTCGATTGAGAAGCTCTAC
TGCATTCITCITCCCTGTTCTCCTTTGTITITAATGTTITTGAAAGATTTCITATCCTATCCGTAGITG
TTACCCACTAATCCACTTATITCTCCCTAATATAATTTICCITTTTATCTAATAAGTTATAACAGTTTT
TAATGTITATTGGGTTGCAAATATTTTGCTGCATCTTAGCTAATTTGAGTTTTCAATGTACATCTACT
TAAATATTITTTGTCITCTTACAATTAATCAGAATATGGTTTTCTTITATTGCAGGGATATGATGCA
CATAGTATTTGTCCATTACTTGGAAGTTAAGGTATITIGCTCATTTGTITATATTITTGCTGTTATTA
CACTTITCITGTTATTACCAATGGTTGTGTTITITATCAATTACAAGTITATAACTTTATTTCTGCAGTGT
TATGAGTCAAGAGTTGCACCTCTGCCAACATCTTAAGCTTTTGGCATGGTGATAAAAGCACTCTT




GGTCATATCATACCATCCTTITTITAAAAGATCTITGAAATCTATTTCTATCATATTCTITGTTGCGATC
AAGCATAAAGAATTTGAAGCTGTTCAATGTAGAAGAATATGTGTTTTGTAGTTCTGATCTITGATTG
ACTTGAGTGCATGGGTGACTTATTCATATATTTICTTCTGGCTTTITTATTTCTCAGGGTAACAAAAAT
ATTGTAGTAAATACTGAAGGTGATGAGATCCCATCAGATTCCCAAAAGGTAACTTCTTCATCGTC
TAGCCTTCCCACACATCATAGCAGTGITCCTTCTCTGAGTACAGATTCCGTGAGCCCAACAACCA
GITTGATGTCTTTACGTGAAGATGCTGATTCTGGTAATTCTGCTTAAATTTATTITCACAAGGGTTCA
AAATTTITTATGGTCTGTGAAGTGAATTATATGCTAAGGGCCTGTTTGGATTAGTTTCTCCATAAAC
AATTTTAGGAGAAGAAAATAAGAAGGAAAAATGAAACGAGCTTTTCCATAAGCTAAAATTAGAT
TATGTATAAGTTAATTTGTAGAAGCTCTCTCATATTAGTTTCTCTAAAAGATGATTTITTAACTTATG
CATAAGCTAATITAAGCTTATGGAGAAACTTATTTCATITITCTTCTCCTATAAGTGTTITATGGAGA
AGTTTATTGGAACATGCCCCAAGTCTTTAACTATCTTGGTGTACTGTTACAACAAATATTTGTGTA
ATAGTTTGGCATTTGGCCCATTTGATCACTCTTAAATGATTTAATCATAATTCTTTCCAGAGGATAT
CCACCAAGCAAGTTCTGGGTTGCGCCCATTATATGAGTCACAACATAGTGGGAATGGTCCATTGA
CGGAAAAGATTGGTGCTGGTTCGAACAGTTCATATCTTATTCATCCCTTTTCAGGTTACCTTCCCT
CCTITTTTCTTCAATTTTGTTGTCTCACATGTATATTATAACTTCTATTAGGCAACCTTTGACATGTGT
TTCCCCCATATATATATATATATATATATATATATATCTTAAAATATTTITAGGTGATTATGAACAG
TCATCAATTTCTGGAACGGATTATATCCCTGTTGTTCATGGGGATAAATTTAGAGGAAATGATACT
GCTTATATTGATGGTCAGAAAACACATGACGTGGCAACATGGAGCACTGTCTTGCAAAGCACTG
CCAAATTGCATAATGATCCTITCTCTTGCATCATCTCCTTCCATTCCATCTAGTTCAATGGGAGATGT
CCITGAACAAGAACATACCATTITTTAGTGACCTITTTAATGAGCAAAAGTGGTCTCACTGAGGTAG
CAGAGAGCTCTCAGTCTCTCCAATCAAATTGGCAGGTACATACTGTITACCGCATAGTATATCTAT
CAGTAGAATTATCTCACATATACGGCTATTATTITITGAGGATGGAAAAGACATAATTTGACAGIT
TTATGGGACTAAAGCTTGTGCACACTTGAACTGCTATTTITCATTAATAATTTTAGTTTAACTITAATG
ATGAATATATTAACTATCTGGTGTCGGGCTGCATTTGTCATATTAAAAGGTTITGAATTGTTTCTG
AAAGTCTAGAAATGCTATTGTTGGGAAAAACCCAAGTCCGGCATAGAGATAGTGTCAAGATAGA
GTATATAAGTGGGGGGTAACTCTCACCTTATAAGCCGATTTTGTAGGGTTGAGTTAAAACCAAAC
CCAAATTCTAAGAGCCATAATTCCAGATTACAATTTTTITAGTAACTCGAACTTTCTCCAGATGTA
TCCGTATCCAATCTITTTGTTGAGATAGGTATTTATITGCTTGAACTCTITCGTAAATAACTTGTTGG
GTAACCATGACTGGGTGTTGGTTTITCATAATATATTTTAATTITGTTGGCTITAAAAAAATGACTGG
GGGTTGGCTTGGTGTCAATTGTATTTITIGATTGCTTAATTTGAAACTGATACTTITAACTTTGGTTT
CTCITATATGTAATTTCAAACTACTACTACTAATGAGATITTGCTGAAAAATATAACTATTTATITT
TTTATTTAATTITGACTCAGATTCCTITTGAAGACAATTCAGGAGGCATGCCAATGTTAACCCAAAC
CCAGACATTTGGTCTGCAATTTAGATCTGATTATGGCACCGGTTITACTAGGGAATGAAACTCGTA
ATGCATGTITCTGAAAGTGCTGCGATCCTGTACAGTTITTAATGGTGAACCAAAAGAGCAGCCTATG
CAGCAAAACTATCTACAAGAGCTITGAAGATGGACAATCTCAACATGCACTAAAATCCAATTCTG
CAAATAAAGITCCTGATGAAGAAACTATCAACTATGGCITAACAGTGAAGCGCACATTATTGGA
CAAAGACGAGAGCCTGAAGAAGGTTGATAGCTTCTCTCGGTGGATTACTAAGGAACTTGGAGAG
GTGGCTGATTTGAATATGCAGTCCTCACCTGGTATTTCATGGAGTACAGATGAATGCCAGCATGT
GATAGATGATACCTCATTGAGCCCATCTCTCTCTCAAGATCAACTGTITAGTATAAATGATTTITTIC
ACCTAAATGGGCITATGCTGAGTCCGAAATTGAGGTACTGATCTTGTGGAAAATCTATATTATTAT
TATTGTTGTTGTTAAAAAATGTCAGATTCCATTACAATCGAAAAAATAATTITTITCTGCCAACTG
TTTACTGGTTCTGTGGTCTCCTTTTCTCCCTITCCTATTAGTTATTATATGAATAAGTACTTAATATGT
ATACATGTCATTTITCATTGACCATAAGAACTTTTTCTTTTCTCCTCAAATATCAAATGCTTGTCCTA
GTCAGATATTTGCAGTTTITGCTCTTAATTTITTAATTTGTAATGCCCTCCATTITTGTATITATITITG
TATTTCITCTGCATCTTGGTATTTCATAACACATCTGACACTCTTCCTTCTTTTCCCCCTCTCCTTTT
GTATGTTATATATGATTAATGGTITITACTTCTTTTTCTAGTTGAGATTGAGTCTATTGCAAGATAAA
ATGAAGAAGAATAGGATGTAGTITTGATTGACATCTTATCCTGTTCAAAACTATACAGGTGTTGAT
TATTGGATCATTTITGAAGAGTCAACCAGAGGTGACAACCTGCAACTGGTCCTGTATGTTTGGGG




AAGTTGAGATTCCCGCCAAGGTCTTAGCTGATGGAATTTTGTGCTGTCAAGCTCCGCGTCATAAG
GITGGACGGGTCCCTTTCTATGTGACATGITCCAATAGGTTAGCTTGTAGTGAAGTGCGGGAATTC
GATTTCAGAGAGGGCTTTGCCAGAAATGTAGATTTTGCAGATTTITATAACAGTTCTGAAATTCTG
CITCATTTGCGACTAGAGGATTITTCTTTCTTTAAAGCCAGTGGACCCTTCAAATCATTCTTITGAGG
GTGATATGGAGAAAAGAAACTTGATTTTTCAGCTCATITCACTGAGAGAGGTGGAGGAATATTCA
ATTAAGGATGAAGTGACTACAGAATTGGATATATCCCAACACATGGTGAAGGAGCATCTGTITTC
ACAAGCAGTTTAAAGAGAAGCTGTACTCATGGCTTCTTCACAAAGTAACTGAGAGTGGTAAAGG
GCCAAATGTATTAGATGAGGATGGGCAAGGTGTGCTACATITAGCAGCTTTTCTTGGCTATGATT
GGGCCATAAATCCAATTATATCTGCTGGAGTTAATATCAACTTCCGAGATGTGAATGGATGGACA
GCTCTITCATTGGGCTGCATCCTGTGGCAGGTAAGGTTCCTTGAGATTTITTTCCTCITTATTGAGTA
CAGITTGTITGAACATAAGITATGTCTGTTAATCTTGTTGAACCTTCATITACCGCAACATATGAAA
CAAATCTAAGTTITCTTTCTITAAAGTGTGGTTAAGAAATATCCAGTGTTTTAGATGAATGGACTTG
TTCCCCTCCTCTCCCTCCCCTAATATTITAGATTGTTTTAGTTCTAAACGTTGCTTCAGTTTTTATTGT
GTGTGTAAAATAGTAAATTAGCTAACTTAGAGTTATCCCTAGAGCAATTGCTTTGGTTAGTCAAA
GGCAAATCACAATCTGCTTTCAGCATTGACTTTCTCAAATATATTATGTTCAGCATAACATGATTT
TITTTCTTGTTATTCTTTGTCCTTTTATCAGAGAGCGCACAGTTGCTGTCCTTGTCTCCATGGGTGCA
GATTGTGGAGCATTGACAGATCCATCTCCCTCATCTCCAGCAGGTAGAACAGCTGCAGATCTTGC
CTCTAGCTATGGGCACAAAGGAATTTCTGGTTTTCTTGCCGAGTCTTCATTAACTCACCACCTCGA
AACCCTCACAATGGATGATCAAAAAGGTGGTCGGCAAGAAATTTCAGGAATGAAAGCGGTGCA
GACAGTTTCAGAACGATCTGCAACACCCGTGCACTTTGGTGATATGCCAGATCTCTGCCTCAAGG
ATTCGCTTACTGCTGTGCGTAATGCAACACAAGCTGCTGATCGTATACATCAAGTATACAGAATG
CAGTCATTCCAGAGGAAGCAGITAACTCAGTATGAAAGTGATGAGCTTGGATTGTCAGATCAGC
AAGCACTTTCCCTTCTAGCTTCCAGAGCATGCAAATCTGGACAAGGAGATGGTTTAGCCAATGCT
GCTGCAGTACAGATACAGAAAAAGTTTCGTGGTTGGAAGAAGAGACAAGAATTCTTGATGATTC
GTCAAAGAGTTGTTAAAATCCAGCTACGTTGATCTGCTCTTTTTACTTGATTITTTCATTTTCATTATT
CTGGACTITITTITAAGTAAACATGTATATTGTITAGATGGTCITAATTTITCATCAAATCATCITAC
TAATTATTCTGCTATITIGGAAATTAAAGGTGGAGAATTGATTGCATTGAAGATTTITGATTGATAA
AAACTCTGGATAAGAATGGAAAAATGCTTCITAAACTTTTGCATCTCTTTGCTCCTACTATAACTA
GTGTATACATGTGGATCACACATTGGGATTGTCAAAAACAAAAACTGGAGAAAACAATCCAGAA
TGTGAGGAAAGCATGCAGTAAAATGTITCTTTATATTGGGTTCTTCCITCCATCATTCCATGCATTT
ACTTAGTGATTITGGTGITGTGITAACATTCATCATATCATGAGCTTGCGCACCTAGTGGGCCTTAA
AAGCATITAACTCCCAAGAAAGTACACCAAAAGATATCATATATAGCACTTGTTGCCTAAAAGT
CCTTCCITATCCTCCTGCCACGACCTGTAAAGTAGAAAATTCAATTTGAGGACACAACTTATATTC
ACAAAAAATTAAGAAAAAAAGATTITAGGAAGCTACCAGAAAAGATACAGTGACTTCCCAAAGC
TTTAAGTTCAATTATCTCTGGCCTGAGTCTTITAAGACTTAAGTGTGAAGTTGATGTITTGCCAAGC
AACTTTACCCITCCCCTACTTTGCTACTTGTACCTCCAATGTAACCTCCACCTGGCTCCCTTTCCCA
AAAAGAAAATATGACTACTTCAGAGATTTTCCTGCITTITITTITGGTITTITTITCCTATCTITCATT
TTTTTITTGTGTCCCTATGCACTTGGCACATGCTTCCACTGACTGTTGAAATCTGTGGTGTCAAGGC
CCATGTAAGAGGTCACCAAGTAAGGAAACAGTATAAACCAATCATCTGGTCTGTGGGAATCCTG
GAGAAGATCATATTACGTTGGAGGCGCAAGGGTAGTGGTTITACGTGGATTTCGACCAAATGTCAT
TAATGAAGTCCCCGATCAACAAAATAATTCTCTGAAAGAGGATGATTATGATTATCTCAAGGAG
GGACGGAAACAAAAGGAAGAAAAGATCCAAAAGGCCCTATCAAGGGTGAAGTCCATGGCTCAG
TATCCAGAGGCACGTGCTCAATACCGGCGTCTGCTAAATGTTGTTGAGGACTTCCGTCAAACCAA
GGTATTTGTTAACATCTGGCAGGTGTCTAAACACTTTAATGTITGGCTTAATGATATGCTCATAGT
TGTTTGATATCTGGCAGGCATCTAACGAGGGTTTGATCAATTCTGAAGAGACAGTTGATGGTATG
GAGGATTTGATTGATATTGATATGCTTITAGACGATGATAATITCATTCCTATAGCATTTGATTGAT
CCTGCAATGGCTACTCTCATCGTCCCCACTGTAAATACATGGCCTGTTTITGGCTITTATTTGGTATT
GGGGAGTCCTAACATCATCTTGATGTAGTATATATITCTAATCAAAATTACTTGGATCCAAGGCTG




CATATAAATAGATTATGATAGCTAGAATGCACTCTGATTTGACAGTTCAGGTATTGTAGTCTAATG
CAACATGGTTTGATTITATTTATGATTATTITAGTATGACTGTITATAGATGATTGTTTTITTTGTTTT
GATAGGCAGACGGTTGGGGGTTATAACATAATGATGTAACTTGCTAAAGTATTAAACTGCAAGTT
GTACAAAAGTCGACTGTGGCGAGAGAAACTATATACTAAGTGCTAATTATGATATCAAGCTTGTT
TTATCGTTTGCATTTAAATTCCTITTTITITATCAGTTAGTTCTACTTCTGCAACTTGTCTITTTTAGTTAT
AGCATCCCCATTTTTCTTAAAAGGATTTCCACTCTGCATTGTAGATGATATAGGTGTGGTTTGCTTC
TGGTTATCTTCITCATTCTTATCACTTCATGGTTTGAAATGTATTGAGTTTTITGTTTGTTATCATCAC
ATTTTTTITTTITCTTGACAAATGTTAATCGTTAGTTTTTGTTAATGAGA
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AACCCGCGTACTATCGTGGACATGCTTTGGCTTACATCGTAAGAAACAAGTGCCACGTCGGACAT
GTGTGAACGCTACGTGTTGGGCTTTGACTTCAACTCTCTCTTTITCTTTAAGTACCTTTCACGCGCCA
CCGTTGCTCTCCGTCCCTGTCTTGTCCCTCTCTTTTCTTTTCATTATTATTCCTTCATTTCTATTTCCTT
CAACACTCTTTCATTTCCCTCTTACTCTGTTTTGGCCTTTTCCTITCATCGCTTTCATCCAATTCAATT
CAATTCTCTGCACTGGCTITTTTGAAATTTCCATGTGTGAGCGAGAGATTATTGCTATGTTGTAATC
ATGGCTGAGACCACAAAATACATTCCCAACTCACAATTAGGTTAGAGATTCCCCTTITTTTCAATTT
TCGTCGTTATCATCATCATCCTTGTGCCTTTITTTAATTTACATTITTTCTTAGTAGTTTCTGTTGCAAT
CATTTCATTCTCTCTGCATGCATGCATGTGTTACTGTCTGTCGATGGGATCACTTTITATTTCAGTAT
TCCTGGTCAAATGGGATGTCATTTTCTTCTITCCCTTTCGTTTACATGTTITCAATTGCTTAACTTGGA
TTGGATCACTGATCACAATTGGGAATTTCGTACTTTGATGTGAGATATAGTTAGCCATGTCACACT
TGAATTAAATTCATGCATTGCCTGCGCATTATTGTATACTTATTTAAACTTTGGTACCATTGTITGCC
TTCATTGAATATAAGTATAACTTCATGAATCAAACAGAGTAATGTATTTTGTTTAGTTTGATTTTTTI
TTCCCCATGTCTAGTATAATACCCITTGAATCTTTGAATGTTTCCTGGTACGTAATAGAGCTTGAA
GAGATATTGAATGAAGCAGAACATCGATGGCTTCGACCTGCTGAAATATGTGAGATACTTCGCA
ATCATAAGAAGTTITAAATTAACACCAGATCCACCTGTTATGCCTCCAGGTATTTCCTATTITTTCCC
TGAACTTCATGCCCCTCTTGATITTCATATTTGCTACAGTCAAGGAAGGGGAGGGAATGCATTTITA
CCTCATTCGGGGCTTGAATAACCGATTCAGTGGGTGACCAATGGGGTAACAAGCTAACACCAGG
GAGATAGAAGGGTGAAGGGAGAAGGGAGGGAGGAGAGGTCACGGTTTCGAATCCCCCAGCTGA
CAATTCTAACAAATCTAACAAACTAATATTTGTCGATGAACAGAAAAAAAAAAAAAAAAAGCT
CACACCACGTGGTCCITTGATTCCTTTATCAAAGGGCACTTCATTGTTGCTGTCATGATAATCTAA
AACATGAAACAATTGTCATGCACTCATGCTITTATAATTTAGAATTTCCTITGTITTTGTTITITCATTGA
GCATTTGAGATGGAGAAACTAACTGATAATGGTGATAATAGAACTCAGTTAGCTAAGTITAGCTTC
ACCAACGCACCAAAGGAAAGACCTTGATCGTTATATATGTTTTGCCTGCTACGAGGATGGAGTGT
TAATTTTGACATCAAATTGTTATTCCTITTTACCAGCTGGATCACTATTCTTGTTITGATCGAAAAGC
ACTTCGTTACTITCGCAAGGATGGTCACCGGTGGAGGAAGAAAAAAGATGGGAAGACTGTAAGA
GAAGCTCATGAAAAGTTGAAGGTGTGCTGTTCATTITTATTAGTTGTAAGTTTCACCTITTAGAATT
GITATITTAATTGAACCTCITGCATGTTITCAAATTGTTGAGTTGCAACTTTGGAATAGCCTCATGAA
ATTAGTCACCTTTAGATTCCTATTGTTTAACATACAATACCATGGCAATGCATTAGGAGACACCTC
TGGTTACATAAGTGTGTAGCTTCATGGATGGTCCTGAAATTCATGGCTTGTTTAACTATTTTGTGA
ATGTGATCATTAATATATGAAGCACAAGAAGCTTGATATCTAAGGAGGATGTCCTTCTITAAGTG
TTCAATTATTAAACCTITAATTTGAATCCATGGATTTATAATTITCATATAATTTACTGTITAATTTAAA
ATTAATGGAACAACATAAAGTTGTCACACCATTCCTITTITTCAGTTCATTATATATTCTTTATTGG
GACTATTCTATTGTITGITTITITCCTTAGCTGGACATATGTTAATAGTGGTTGAGGAATCTCCTAGG
ATTATGCTAAAGCTAACTAGITTITITCCTTCCAATTTCATATCCAATTGGTACTTGCCTTTTITCIT
GACAGGTAATATTTCATTCAAATTCATTITATGATTAATATAAGTAACACAATGGATAATAAGCTA
AGAAATTTITTGTAAACAAGCTTGTTTATGTTGAGATAAAATAGCAAACATTAGAAGTGCTTTGAC
AATGTTTTGGCTTTATTGTATAAAGCITATATTITGGCAATTGTATCAAATGAACATATTAAGTAA




TTGGTATTTTAAAGTGTAGGCTGGTAGTGTGGATGTCTTGCATTGTTACTATGCTCATGGTGAGGA
TAATGAATACTTCCAACGGAGAAGTITATTGGATGCTTGACGAGTGAGTTTCTGTCATCCTCTTAAT
TTCAGGTTTTGTAGTTCCTATATTITGATTITTTTTAAGAGGATATTCAGTATGGTGCTATGTTGCTAA
ATGCTAATGTATTTGGTCAATCTGTAAATTTATATTGAGCAATAATAAATCGAGCTTTAAGTTTGT
ATTTTGCGTAAAACACTGAAAATAATGTITITTCTGATGTAGTTITTTITTICTITTGGTTCTTAAGGGGC
CAATATTAATAAATCCAAGATTGGACCTTGCTAAATAGCAATCTAAACAGTCCAGTITGCAGGGTG
GATTTATTTTTATAAAAAAAATAAATTAAAATACTGATATATAAAGATTTCTAAATTTCAATAATT
AAACAAAAAAAATCCATATTTCATTGATTGATGATGAAAATCCAGCAATATTATAAATATTGAA
AACCGATGAATAAGATTGCTGTCTGTGGTGAGCTCTTATTTTAATGGACTTATTTITTGAAGGTTTG
GGTCTGCATGAAATTACAGACTGTITCCACTAGTTCTGGCCCTITTTTAATGTATTAGCATTGATAAG
AAAAAAAGTGACAACTTGAACATCGTGTTGGTTTGCAGGCAGITAGAGCACATTGTCCTTGTGCA
TTATCGTGAAATTAAAGAGGTATGCATGTGTTCTTCTCTGTTTITITGAATTTTITTTTTAATATCATAT
AAAGCTATCTAGATAAGATGCTGCTATATTGTAACCAGAATCCAGTTITATTCTGATTGGTGTTAAG
CTCATCTATATTTTTTTTATGTTATCATTCTTCCAAGCTTGTTTATGATGGTGTGCCACTTATGTGGG
TTGTGACCAATCAGAAAGACTGACTAATGATTGACCTGTCAATGGATTTITCTGATCTTATTGTGAT
TATTCAAATTTGCAAGTTTTGTGCATTTAAGTGTTGTTGTATTATGTATGCTTTACAGGGCTGCAAG
TCTGGCATCTCACATTTGCCTGTAGTTCCAGTAACCCTGGTTGGTAGTTCTCAAAATACTTCAGTG
CITTCCTCTACCAAAATAAATTCACCAATATCTCTAGTTCAGACATCTTTCACATCAAGTGCAAAT
AAAGTTTATCAGAATGGACGAGCCTCAGAGCATGAGGATGTCAATTCAAAGAATGGTCCTCAAG
CCTCCTCTCATGCTCAGCCTATCAGCAATTATGTACTTCACAGTGCACCTTGGCTTACACATGAAG
CTGCAGGTAAGTITGTATGAGACTGTAGACGTAGGATTCATTCAAATTATGATGAATGATITGAAA
TTAGGAATAAGCTTGTTATGTTGGTTCTTGTGTGTATTAATTITCACTGCAAGTAGATCCCTAGTGC
CATTATTGTITICTCTTATGACAAAGCATCAATAATGCAGATTITAAAATTTATTGTTITATATGTT
ACTGATCTTTCATAATGCTCTTTTACAGAATTACTCATTATTATATTATCGGGATTATTTTCATITTG
ATAGTTCAAAGTITAATATGCCTTCACTTTATCTTTITAAAGTAAATTITCAACTATAAAAATGTTGA
TTTATTITAATTTATCITGGGATGCAACCATTGITITATITIGTITICGTTATTAGTCAAATGATITTIT
GTGGCAAAGATAATGCCTATTGTTTTGGTCCTCATTTACTCTCACACCTCTAACTATTTTATTITGGT
CCATGGAGAATAGCAGTTTTCTTITGAATTTITAACATGTGATTITITTTAATGATTTAGGGTTTTCT
GAGTTGTTAAGGAACCCCTTGATTTCATCATGGCCATCTTCTITCCCTAGCTACTCTCCTGGTACTG
GCTTGTCTCCCTGGACCTCAATTCAGAACTCTAGCAGAAACACAATTAATATGCATGATGGAAAG
CATCATGTTGAAGCCTCTGAAGCAGACTITAACTGTTCGTAAGCTAAGCAATGCTGGGTITAGATTC
TGTTCACCGAATGCAAGATGGTGTAATTITTCAGAGATAGGCTCATCACTGACATGTGCGTCCAGC
CAGTITATAGATTITGCCTACTGTTAATCAGGTGTAGTAATTGTGATTATCAATAATTITTAAACTITG
ACTGCAACATCTCTACTTTCCITTATCATTCGTCATTATTTITATAGCCTCAAAAGTTTGGGTAGATT
TGTGCTTCTGTGTCTGAAACAGAAAACTTAAACAGTCCAAGTGATCATTAGCTTTGTCAATGCATT
TGATATGCAAGTTAACAACATAATGTATTITATGTTCTTTAGGTCTATGTTGTGCCTGACTTTCATG
CATAATAATATGACTAGCTGAAATCCTGTAGGCTITCTGGATGTITACTAATGCAATCTCGTITCCTGT
GTGTTITTTATATAGTITACTAGCATGCTCATTCACCAATGTGACATTTTTITTAATTATATTGTGGC
AGGTGAAAAACGAGCATGGTCTGGATTCATTTCATGCTCAAGTCCATGATCATAATGATCATCCA
GITGTTGCAACTACTAAAATCCTAGTTGAACAAAAACTTCAAGATGGTGGTITATACAATGATGA
ATCAGAACAAGTTGAATATGGAGAAATGAAGAAACTTGATAGTTTTGGAAGGTGGATGGATAAG
GAAATTGGTGGAGACTGTGATAATTCCTTGATGGCTITCAGATTCTGGTAATTATTGGAGCACACTT
GATGCTCATAGTGAGGATAAGGAGGTATCTAGTTTACGCCACATGCAGTITGGATGTGGATTCATT
AGGTCCITCTCITTCCCAAGAACAACTATTTAGTATCCATGACTTTTCTCCTGATTGGGCATATACT
GGAGITAGAACAAAGGTGTGTGCCTITITCATGCACATGCTTGAAATTITATGCATTITGTATGTITA
TGAATTCACAATATAAAATCTGGTITTGATTTATTTCITCCTTTTGTGAAAAGGTITTAATAGTITGG
CACATTITCTGGGGAGTAAAAAGCCCTCTAGTGAGACCAAATGGGGATGTATGTTTGGTGAAATTG
AGGTTTCAGCTGAAGTTTTGGCGGATAATGTCATAAGGTGTCAGACTCCITTGCATTCACCTGGAC




GTGTACCATTCTATATTACCTGCAGTAATAGGTITAGCCTGCAGTGAGGTCAGGGAATTITGAATITG
ATGAAAATCCAACCAAATTTITTAGGTCCTGAGGGTATTAAAATCTCACCAGAAGAAGAGGTACG
ACTTCAAATGCGACTTCTTAAACTAGTAGACTTGGGACCTGACAATAAGTGGTTGAAGTGCTCCG
TTTCAGAATGCGAAAAATGTAAACTCAAGGGAACAATGTATTCCGTGAGAGATGATAGTGGAGT
ATTTGAAGAAACTTTCCAGATTGATGGAATTGGTCATATAAACCATAGAGATATATTATTTCAGA
GATTAGTGAGAGACAAGCTTTATGAGTGGTTGATATATAAGGTTCATGAAGGAGGAAAAGGACC
ACATGTGTTGGATGATGAAGGACAAGGAGTAATACATTTGGCAGCGGCACTTGGTTATGTGTGGG
CTATGGCCCCATTAGTTGCAGCTGGTATCAGTCCTAACTTCAGAGACTCTCGTGGAAGAACAGGA
CITCACTGGGCATCATATTITTGGGAGGTCAGAAACTCTTCATGTTTTITCTGTGCTTGTATCTGGTAT
TATCAGGGATTTATCTTCAACAAAAATGCATATTGTAATTCCTGTATCTTCTGTCTTTATITGGTTG
GTGGATAAATAAAATTATACTCTCAGTGTATTCTATGAATTTTITCTTITCAAAACTTCAACTTTTTT
TTCATCTATGCCGGAAATTTGCATGCCCAGTTTCATGTTGTTGGGGATGATTCTCATTGCATATTGT
CITTGAGTCCTTAGACTTGAGTTITATGTGTTCCCTCTCTCTAATTATTGACTTGCATTTTATGGGCT
ATATATAGTAATTTTATATAATGAATGTGTATCTATTCTCACTCTGTCTTGTGTTCCTTCTTTCCAGA
GAAGAAACTGTTATTGTGCTAGTTCAGTTAGGTGCAACCCCAGGTGCTGTTGAGGATCCGACATC
AGCATTTCCTCGAGGACAAACGGCAGCTGATTTAGGTTCAAGTAGAGGACATAAAGGCATTGCT
GGGTATTTGGCAGAGGCAGATCTGACAAATCAATTATCTGTATTGACTGTCAAGGAAAATGAAA
CTGGCAACATTGCCACAACAATAGCAGCTAACAGTGCTCITCAGTCTGTTGAAGATGACTCATCT
AGTATGACAATGGATGAGCAACATTATCTCAAAGAGTCACTTGCTGTGTTTCAAAAATCAGCTCA
TGCAGCTGCTTCAATCCTAGCAGCCTTTAGAGCAAGGTCATTCTGTCAGAGACAATTAGCCCAAA
GTAGCAGTGATATTITCTGAAGTACTTGACGTAGTTGCTGATTCTTTGAGCAAGGTACAGAACAAG
GGTCACTTTGAGGATTATTTACATTTTGCAGCTTTAAAGATTCAAAAGAGATATCGGGGATGGAA
AGGAAGAAAGGATTTITTITGAAGATACGTGACCGCATTGTAAAAATCCAGGTACATGTGTGCITAC
AGTGTATTCCACTACCATCAAATTATGATCATGCCAGACTTCTAGAAGATTTTCATGACAAGTTTA
ACCATCAGCTTCTGTTCTGTTTCACCCTAAAATAATTITTGTTTITCATTCTTTITGGACTTCAATCTATA
AAAATTTTATATGGTGACTGGAGTTITITCITAATATGAGCTITATTGTGATTTCATTTGGCATTTACC
ATTTGAGTAAACCTCCATTCAAGACCCTGAGATTTTCITAATATGTACTGACGGTGTAAAACATTC
AATCACAAACCATTATATATGTTAAGTTITGTTGATTITITACAATAAATATCTITAAAAGTAGTTTT
ACATTACCATTAAACTCTTCATITTATATCTGCAATGGAGACAATATTACATCTTCATTTAATTGA
ATTGTTCTATATAGGCTCATATTAGAGGACACCAAGTTCGTAAGCAGTACAAAAAAGTTGTGTGG
TCTGTITAGCATTGTGGAAAAAGCAATCCTGCGCTGGAGACGGAAAGGGGCTGGTCTGCGAGGAT
TCCGGGTTGGGCAGCCAGITGGTGTTGTGGTTAAAGATGCCGAGAAAAGTGACGAGTATGAATTT
CITAGCATTGGGAGGAGACAAAAATCAGATGATGTAAAGAAAGCTCTAGATAGAGTCAAGTCCA
TGGTTCGTAACCCAGAGGCAAGGGATCAGTATATGAGGCTCATCATGAAATATGAAAAGTITAA
GGTACTCATTATTTATITCCTITTGTTGGGCCATGTTTITTATGCCATTGTGGTGCACAGATGGCTTT
CAAGTTITGGTTGATACAGTTITGGTGAATTGATTAAAAAAGAAGATATAATCAGTTCTTGTTTAT
TGAAAACAAATCTGATTITGCTAATTTTATTITGCTGCTTGTTTTGGCATACTGTTGAACAGATTGAT
GATGGAGGAAGCAGTCAATCACAGCATGTCGGTTAGATTCTGAAGGAAGGAAAGAGGAATACC
GATGGAGCTTATTGTTTATACTAAAATCTTACGATATACTTTCTATGTAAATACCATCTAACATAG
TTTCTAGTTTATATGAGCGTTCAGATACTTTGAAAGGTAGAAGAAAATTCAGAAAAAAAAGAAA
AGGAAGGGGATGCCTITITTATTCCCCTTATATTATATCAGTITGAATAGAAGTCAGTTAAGTTITTIT
ITTTITTTTITTTGTGAAATAGAAATCAGTTAGTTGATATAATGTAATAATATTGTATAGACTITAAA
TAAAATGTGGATTTITCGCAGTATATTACTTTTATTITAT
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TTTTATTAAAAAAAAGAAAATAATTCGAAAATAGTAAGTGAAGAAAGAAAAAGCAACAGAGGA
GACCTGAGTGACATTATTCAGTTCCGACTTACCGTTITCTCITTICTTCCAATCTCCGGAATCAGGTA



AAATTTCTACCTITTTTCTCTCTTCGCATTTGACTTTTGACTTGTTTTITTTCTTTITITGTTCTCTCTTC
AGTTCACAACTAGTTATCTGATTCTGTATATTATCTGACTTCTTGCCAAGGTTGTCGGTGCTGCAAT
TGTTAGTTTTGTGCTAAGAGAAGAAGCTGTTGGGAAAGTTTCTITITGTTGTGATGATGTCACACAA
CTTAACGGGGCAGCTTGTGAGTGCAGAGATACATGGCTTTCACACGTTGGAGGGTACTTGCCTTC
TTCCTCTCTTACCTCTCTATTITGGTTTGTGCTCATATTTGGTTGAACCTCAATTITTAACTAAGTTTCA
ATTTTGAGAAGTTCCCTCTTGTITTTITITTITITTITITTTGGGAGGGGGGTGATCAAGTTTGAATTGT
GTGTGTAAGTTGTTGTTTGGTCTCATGTGTAGCTGGTTTTITGGCTCCTAGAGATGATTGTGTGTGAT
TTTCAATGCAAGGTTGGAGTGAAGAAAGAAAGTGTGGTTGGTTTTGGTTGTGGATTGTTTCTCCTT
GATCAAGTGTAAACTTCTCTTTGTGTITTCTTGGAGAAAATAAGGGAATTTGGGGTTTTAAAGATT
GITCTGGTATTGGTTGTITGTTTAAACTTGATTAAGTTCAAACTGTTTTGGGAGAAGCAACTAGAAA
TCATTCTTTGAGAACTTAATTAAGGTTAAGGGTATTGGTACTGAGGTCAAAAGCAGGGTACCATG
ACAACTCCCCAATTTITATTGTGTTGTTITCCTTATATTAGATAGACTGTGTGTGGATAAAATTTCTCG
ATAAATGCTTATATAGGAGAAGCAAATAAAACACAAAATGAATCAAGCTTCTTCCATAAGTITAA
AATCTACTTAAGCATCTTAGTTAAAACCTACTAGTAAAATCATTTCCTGTATTATGCATAAGATTT
AGTAAATGTTACTTGTTAGTATCTTAGACACTTGTGATTGCAAAATATATTGATTTTGTGAACTCT
GCAATATGTTCAAACAAAATGTCGCAGCATGTAGATAGAACTTAGAAGGTTAGTGACTTITACAA
GGATTGATCCCAAGGCTCAGTAAACCAGCTGAGATGTCCAACTTACATATAAATATCGGCTTITTG
TTAGGATGTGAAATAGTTCAAGGAAGCAAAAGATTAAAATCTCAAGATGTGAAAGTGTGGCTTT
AACTTTTGGTTCAATATGGAATAGAAAATTGTACTTTTCAATATGGGGTTTATATTTGCTATGTATT
TCTTTGCTATTTGCTTCCAACTGCAGGTATTATTACTACTACCAATTATGTGGTCAATGGTCAATGC
ATATTAATCATAACTGCTGATTTGTTTTTCTAAAGTAATTTCTTATGTGGCCCAGATTTGGATGTTA
GTAATACTATGGAGGAAGCAAAAAGCAGATGGCTTCGTCCCAATGAGATCCATGCCATACTCTG
TAATCACAAATATITCAAGATCAATGTCAAGCCAGTGAATTTGCCCAAAAGTAATCACATGCTGC
TATTAACAGCAACTTGATGTTGTAAATTAGATATGCATTGTCAAATAGATCATTITCTCATCAACTT
TGTTCTCATCTCTTTCAACTTCTATTTCTTAATTTCCATGAAACATTTTGATTTTGTTGCTTCTGAGC
ATTTCATGTTTTGCAGACGGTATTATTATTGTAAACATGTAGATCCTTCAGTTCTTGTTGAAGCATG
TCTTAACAAAAAGTAAAATACATAAAAAGAAGAAAAAGTTTTATACACAAATTTATGCATTGIT
CAAGTTTATATGCTATAAAACCTCTATGATTGATTTICTGGCATTATTCCTTCGTAGATCTATTAAAT
GGAATTTTAATTAAAGTAATATTTITGCATCTAACTAACAAATTGTTTGAATTATTGAGAATTATA
TGATGTCCAACAGGATTCCAATCATCAGTGATAATGTTATATTATAATTITGTITGTAAAACAGGT
GGTACTATTGTACTATTTGACCGCAAGATGCTTAGGAACTTCAGAAAAGATGGGCACAATTGGA
AAAAGAAAACCGATGGGAAAACTGTCAAAGAAGCCCATGAACACTTAAAAGTGAGGATTTITAA
TTTITGTGGGCGTTTATITGAAGTTGTGCTAGCAAGTACCCCATTGAATGTAGTTTATTGAAGATGT
ATCTAGGGAGTITITAATGGTTTGTCCTATATTGAATTTGGTCTITCTAATGGTTITGCCTACTATAGT
AAAATTGGTCTITTITTAATAGTCTCTGATGGTTTGTTGTGCCTTCCCTGATCCTGTTTAATTGAACTT
TCAAAATAGTTTTACTGAATCITTGGTTGTITAGAGTGGCCAATGGCATCAGCTGATCAATGTAGA
GTGTTITTGGCGAGATGAAGGGAATAAAATATTGTGACATGAATATGATGGAGTATATCAAGTGG
CCTCATGAGTATTTGGGTTAAATATTGAAATAAGCCTCTAGAATTGGGTCAGTGGTGAGATGTTTG
GATTGTTITTCATGTGATTATAGGTTITGAATGACCTGCCACCTTGATACTAAAATAGGTTAAATATT
AAAACACTGGGAGCTTTCTAAAGCTCAGTITATGCATTTTACTAGTTITATTACACCATCITTAATT
CAATGTGCITTCTTCAATGAGCTGCGAGTGGTAATTTGTTGTTGGACTTCGGAGTTTTGACATTICTG
TCGATITAGACATGATTTATGTTAGATTTAGGAGTATTAATTCAGTAATTGGGTACTGCTAGGTTT
GTATCACACATTCTCTATGCTTTGTACATCTATAGTTGTAAAATATTTAGTTATATTITTATCATTCTT
TCTTGGTGACATTTGAGGAATAAATTATGTTTTCTCTITCAATCTITGTCACCTTATTACACTATATTTT
CTATTATCAACTTCTICTTCCTACAGITTITGTITATGTGATTCCAATGTTTGATTCCTACTATTATTITT
TCCATCATCAATCAGGTTGGCAATGAAGAAAGGATCCACGTATATTATGCACATGGCCAAGATA
ACCCAACCTTTGTTCGTAGATGTTATTGGTTGCTTGATAAGTATGTTTTGCTGGACTTTAGGTTCCC
AATTCCAATATATCATGCATGTCTGTATTTGTGAACTGAGTTAGTAACAAGGGTTATACATTTCCT




GAATTTTTGTITAAACAGAGAATAAAAATAAGTITTGCTAATAGGAACTTGACTTACTAATGITATG
ATTITATTCAGGAATCTGGAGCACATAGTCCTTGTTCATTATCGTGACACACAAGAGGTTGTGTTA
ATCCCTTTCITTCTTCCTITATTCCTCTACAACATTTAACTTCATATCCAAATGATGACTAAGATTTC
CTATTTGCATGTTGCTTTGCATGATAGAAAAACCTITATATITTTAGTTITATTGTAGAGATTATGGTG
AGTTTGTATTGTTGAAATTGTGATAATATTACCGAATATCTTGTAGATCTTGTAATATTCTTTCCCT
GGTITATGGGAAACCTCTTTGAGCCTTCGTACAAAATTTCTATATATATGATAAGGCTGGGAGACT
CTCTCCTAAGGAAGCTITTTCAGTCAAAAAGTTGTITCCTTGTITTCTGTTTCAAGTTGGTAGCAGAGC
GTACATCAAGTTGGCCTGATCATTTGAGTGTTTCTGGATGCGCAGAAATTGTCTATAAGAATAAT
GTCTCACACCAACCATGTTTITTAAAATGGTCTGGTTGGAAATGAAATTTATTCTCTGCATGAACTT
CGCTGGTACTAATGCAAGGCATCTCAATAAAGCTCCTCTAAAGGGAATTTGTGTCTAAAGTGAGC
AAGGGGTGTATCCACCCITAAATTITAGTGAGITAAAATCACACTGTAATTTAAATTAAATCAAA
GGGTGGATACACCCTTACTTAGAGGAGCCTITTCCATGACTCCCAGTGTTGGATATGTGTCTGATA
GAACTGGACCAGAAAAGGTGAAATTGTITITATTCGAATTAGAATGCAGTAATTACACACTCTGAT
GGATTTGAGGTCTCATCAGCCTCCCATTCTCCTATCACTTTCTGTTCAACCCCTAACTAACCCCTCC
CACAGCTATTTATAGCCTCTTCTCTAACCACAATTGGTTATAACTAACTAACTAACAGTTATCITA
GCTGTCCTACAACTGACAGCTCTCTAACTCTTCCAAGGGTATTTTCTAACATACACCTTITCCCATC
TATTTCCCTCTCTATCAGTGTCTTTTATGATITACCATTTGAACTGGTTATTGAATAAAATTTGGCT
CTCTAACCTTTGTTAGGTGGTGGTTTATGCTACAGTTACAATTGCAAGGTTCTCCTGCTACACCCG
TAAATTCAAATTCAAGTTCTGCCTCTGATCCAGCTGCATCTTGGATTCCATCAGAAGACTTGGATT
CTGGGGTGAACAGTGCTTATGCTGTITGGTGAGAAATAACTTTTAGATGATTTCAGTCTATGTTCTT
ACAAGTTATATTCTITGAGGCTATCAATATGAAAGGCTTCTTACATTTCTITTTTAATATTGGCATCTT
ATATTTAGAAGATGGTAAGTGCTTGTTAGGGGAAAAAAAGCAGGATAATTAGTTAAGATAATTA
AATAAAAGAACATGTGCAACGTGCATGTCTITTTTATACATTGCAAATTTTTATTCCTCCGACTCCC
ACCATTTTITGTCTTAAGCCCATCTTTCCAAAGGAAACCATAAATAAAAGCCTTTTTATTAGTTGGA
TATGATCTAATGATCCTATATATATGGTTTCTATTGTTGCTGTCATACATACTGTTGCTATCTTTCCT
TGACTAGGTATATATATCCTCATCCCTITTITCTTITITTGGAGATAAACAGAGCTTAATGACAATT
TAACTGCCAAAAGTCATGAGCAGAGGCTTCATGAGATTAATACACTTGAATGGGATGACCTAGT
GGTTCCAAATGTCAACACTTCTACTACATCTAATGGAGGTAATTGTTTGCTCTITTAACAGGACCCT
TTGCTTGTTGGGAAAGAACCTTAATATTTITATATGTTAAATITACTTITGCCAGGCAACGTCCCAT
ATTCATTTCAAGAAAATCAAAGTTTACTGAGTGGAAGATTTGGCAATGTAAGATTATATTGTCTTT
CITITCATITGTGITCTTTATTAAGCTGTGTTGTAATTTITCATTTATGTTTTGTGGAAGGTTTTAAGG
GACCATTAGTCCTITGAATTTCTITTAGATAGAAAAATAAATTTAATAGGAGAATAAATAAGTAA
AGCACAGCTATGGGGAGGGTTAGATATTCTTTGAAATAAAAAGAGAGGGAAAAGAAAGATTAA
AGAATGTGGCCTACCAATCTTCGTGTACGGGAAATGAAAACTCCCTTGAAACAGCCTTGAGAAG
CATGCCAAAGAAAGGCCAATAACACCAGCATATTCAAAGCACATTITAGGGGTAAAATGCAGGC
ATTCTTITTCAATCAGACATACCAAAGAGCAAGCTGCACACAGCCAAAAAAAGTTTCATCCCCIT
GITGTTAGTCCTGTATGAGTITATTGTTATTITGGCTAATCCITTTTAAAGTGTATGTAATACTGTCA
AAAGAGAGTTTATATCATTTATTTATAAAAGTAGATGCTCAAGCATTCAGGATTAAGCATTGCAA
TTGCACTTGTTITGTCTCGCTGTTGAAATTATTGTTCTICTGTTGATTATAGGAAGTTATACACTGTT
ITTTCTTTTCTTITATTTITGGCACTTATTACTTGTTCTCATGTGTTCTCTTGGGCTAAGACTTAACTC
AGTTGTACCCATTAACTAAGGTCCTAGGAACTCGGTATATAATATTTCTITCACACTTATATAAGT
AAAATGTAAATATATTITATATATCACTTAAATTGGTAGAAAAATCGTTCTTATCAATAGACAAA
ACATAAAAGGTTATTGTTTATATAGATAAAATTTTGTATCTCTTAAATATATTCTCATGTTCTTCTG
CITCTTTCTGTCITTCTTCTCGTGATACTTGCTITGTGATAGCTGCTGTTGTAACCTATATAGGGCTT
TTGTTACCAGGTATCCAGTAATCCTTCAGCAGAAATTCCTTCTTTTGGTAATTTAACTCAGCCAGT
TTCTGGGAGCAATAGTGCCCCTTACAGTTTCCCAGATAGTGCTATTCTTCTGAAAAATAGTCCTAT
ATCATCGGGAGGCGTTGACACCTTGGGCACTTTGGTCAACGAAGGCTTGCAAAGTCAGGACAGC
TTTGGAACGTGGATGAACATCATATCGGATACACCATGTTCCATAGATGAATCAGCTCTTAAAGC




ATCAATTTCTTCTGTTCATGTACCATATTCATCACTGGTGGCAGATAATCTGCAATCTTCTCTGCCA
GAACAAGTATTTAATCTCACTGAGGTGTCCCCTACATGGGCATCTTCCACTGAGAAAACAAAGGT
ATCCTTTTGTTTCTAATATGTCTAATTGCTAGCAATTATTTTCTGTTATAATTGTATCCTTTAGCACC
AAATGTAATATITAGTTTCTTAGTTAAATTCTCTGCGTTTTCATTCAGTCTTGGACAATATAGTATG
GCTATGGAATTTCAAAGCTTCGAACTATAAAACCTACAACTCCACGTGGAGCACACATTGTCAAT
TTTTGCAATGTAAAAAAAATGCATTITCAGTAGGCATCATTAGCACTCTGGCTACAAGCGCGATC
AATTCATATGTTTGCTACCATTTTITICTITTITGGCAATTATAAGTGAAAATTCAATGTCTCTTTACTT
CITGCAGGTCCTGGTAACTGGATATTTITCATAATAACTATGAAAACCTTGCAAAGTCCAACCTAC
TGTGTGTCTGTGGTGATGTAAGTGTITCCTGTAGAAATTGTTCAGGTTGGAGTTTACCGGTGCTGCG
TACCACCACACTCGCCTGGATTGGTCAATCTCTATTITGAGCTTTGATGGCCATAAGCCCATCAGCC
AAGTITGTTAATTTTGAGTATCGTACTCCTATTTTGCATGAGCCAACTGCTTCAATGGAAGAGAAAT
ACAACTGGAATGAGTTTCGACTTCAGATGAGGCTTGCTCATTTGCTCTTTGCTTCAGACACGAGCC
TTAACATTTTCTCAAGTAAAGTATCACCGAATGCACTGAAAGAGGCTAGAAGATTTTCCTTCAAA
ACATCATATATCTCCAAAAGTTGGCAATACTTGATGAAGTCAATTGATGACAATACAATTCCATT
TTCAAAAGTAAAAGATTCCTTGTTTGAAACTGCATTGAAAAACAAATTAAAGGAATGGCTTTTGG
AACGAATTATCTTAGGCAGAAAGAGTACTGAATATGATGCGCAAGGGCAAGGTGTAATTCATTT
GTGTGCAATGCTAGGATATAGTTGGGCAATCTCCTTATTTTCTTGGTCGGGCTTGTCGCTGGATTTC
CGTGACAAATTTGGATGGACAGCTCITCATTGGGCAGCATCTTATGGAATGTACGATACATGGAT
ACTCCACTTGCCTGAACAATTAGCCTAGCTGCAACCACATTGACCTGAAAATCATTTTGTGACTA
GITATAAAAAATAAAAATAAAAAATCATTITTCTAACTTGATTTCACTGTTCAAGTTCTTITCCAGTT
TCCITTCACTAAAGATAAACAGGCAGAGCATGATATATATGATCITACCATCAAATTTGGCAATA
TATGATCTTTTCAGTTTCCATATGATACTTTCTTGTGTGCATTTGATITATTTITAATCCAGCAACGA
GCATGAACAAACTTTTCATTGTITATTTGATTTAAAATITAAAATTTGTGTCTGCAGGGAGAAAAT
GGTTGCAACTCTGTTGTCTTGTGGGGCAAGGCCAAACTTGGTCACAGATCCAACTCCACAATATC
CTGGTGGATGTACTGCTGCTGATCTTGCCTATATGAAGGGATGTGATGGCTTAGCTGCTTTCCTTT
CTGAGAAGTCTCTGGTTGAGCAGTTCAATGAAATGAGTTTGGCTGGAAATATCAGTGGCTCACTG
GAAACTAGCTCAACTGATCCAGTAAATGCTGAGAACCTITACTGAGGACCAACTGTACGTITAAGG
AGACTTTGGCAGCTITACCGTATATCTGCCGAGGCTGCAGCACGGATTCAAGCTGCATTTAGGGAG
CATTCATITAAATTACGATATAAGGCAGTTGAAATTATCAGCCCAGAGGAAGAAGCACGTCAAA
TAGTAGCAGCAATGAGGATTCAACATGCCTTTCGCAACTATGAGTCAAAAAAAAAGATGACAGC
CGCCGCTCGGATTCAGCATAGATTTCGTACATGGAAGTACCGTAGAGAATTTCTCAACATGCGGC
ATCAAGCTATCAAAATTCAAGTAAGACCTACTCATCCTTITGTTCTTGTTGACTATCCTGAGTAAAT
ATGTCACAATGAAAAATGATGTTATTTGTTCGAGGCAATTTTITGGATGGATTGACTGTGGATTCAT
GTCAATTAGCACATATAATGTGTCCTGTGCCACAAGTTATGAGAACATTCATGCTCATCCAAGCA
CITITAGTGACCACATATTTGAACTTAACAAGTCAACTATTTGTTTGTTGACTATAATTITITACCA
GITTGTAAGAAGCTAGCAAATTGACCAAAATCATGGCAAAGAAAGGTTAGCCTTAAATCATAAT
CTGAAATAGGGCTTATACATTITAGAGAATGTTGGTGTAGTATAATACCACTTGAATTTTGAGTCT
AGGAGTGGACTTTCTTTCCTGTCTACTCATAGCTTGCTITTCTAAAGTTTAATTGAGACCAACTGCTT
GAGTGGATAACACAAGTTACACCCGGGAAAAGATTAATCGTCTGTGTTITTCAATGCAGGCTGCTT
TCAGGGGCTTTCAAGCACGGAAGCAATATCGGAAAATCATATGGTCTGTTGGGGTGCTTGAGAA
AGTGATCCTGCGTTGGCGTTTAAAGAGAAAAGGCTTTCGTGGTCTCCAGGTTAATCCTGCCAGGG
AGGAGACGCAGGAAAGTGATTCAATTGCAGAGGAGGATTTCTTTCGCACCGGCCGGAAACAAGC
TGAAGAACGCATTGAGAGGTCTGTCATACGTGTGCAGGCCATGTTCCGTTCTAAGAAAGCACAA
GAAGAATATAGAAGGATGAAGCTGACACATAATCAAGCAAAGGTGAGTAACACATGCGAATGT
AATGTCTCATGTTITTATTTITGTITCATTAGCTAAAATATTTITITAGTCTCTCAAATTTGAGATATT
TTTTATITTGGTCCITCAATTAAAAAACTGCTCTITTITAGTCCCTCAAATTCATAAAATGAGCAAA
ACTAAACTTACCCAAATTITGAGGGACTAAAAACATGTTTAAACTTATITCATTTCACATGTTTGTT
TACTTTITTGAACTGCTTTATGCAGCTGGAACTGGAATTAGAAGAATTCCTTGATTCTGAAGTTGA




CATGTTACCCAAGACATAGCTITGGTGTCTTTTCCAGAACAAGGTTTCCCCATATTTGGGATGTAGC
CAACTCCTGTAACAAACTAGTGTGTAGTGATAGCTTGGTGTCTITCTTITTGTATAGAAAGTAGATC
CTGTAAATTCCCTAGTGTAGATTTGAACCCATGACCCTTTCATATTGCTTITAATGTCTITGAATGGAT
CGTCCGTGTGTAATTAAGCTCCCTATGAGGGATGTTTCTGATGCAAGATCAAGTTTGTAACTITAAA
TAACAAGCCTTCTITAGATTTATTTAGTTATTTCATITAGTATAAAGTITTTGGATTTGTCTTTGTCTTT
GGGACTTTAGGAAGATCAATTGCAACAAT
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TAAAATCCATCATATCTGAGAGAAGCCAATGGCAGAACTTTAGAAACCGGGAATATTTTTCATTA
AAAAAAAGAAAATAATTAGAAAATAGAAAGTGAAGAAAGAAAAAGGAACAGAGTAGCAGAGT
GTCATTTTGCCGTTTCTCTTTCTTCCGATTCCAACAGACCAATCAGGTAAAATTCCTACCTTTTITTT
CTCTCCGCGTATTITGATTGTTGACTITITTITTITITTITGTTCTCTCTTCACTTCACAACTTGTTTTCT
GATTCTATATATTATGCTCTITCACTTATTGTTCTCTTTTGTTTGATCATGTCTTTGCTGACTTCTTGTT
AAGGTTGTCGGTGATGCAATTGTTGTTGGTTTTGTGCTAAGAGAAGAAGCTGTTGGGAAGGTTTCT
TTCGTCTTTTGATGATGATGTCACACAACTTAACGGGGCAGCTTGTGGGTGCAGAGATACATGGC
TTTCACACGTTGGATGGTACTTGCATTCTTTCTCTCTTACCACTCTATTTGCTTCAACCTCAATTTITC
ATCAAGTTTCAATTTTGAGAAGTTCCCTCTTTTTTTTTTTTTITGGTGGGGGGTGGGGGGTGTGATG
AAGTTTGAATTTTGTTTGTAAGTTGTTTTTTTGTCTCATITATAGCTAGTTTTTGGCTCCTAGAGATG
GITGTGTGTGAGTTTCAATGCAACCTTGGAGTGAAGAAAGAAAGTGTGGTTGGTTTGGCTGTGGA
TTGCTTCTCCTTGATCAAGTGTGAACTTCTCITTGTGTTTTCTTGGAGAAAAGGAGGGAATTTGGG
GITTTGGAGATTGTTCTAGTATTGGCTGTTGTTTAAACTTGATTAAGTTCAAACACTTTTTGGGAGA
ACCAACTAGAAATCATTCTTTGTGAACTTTTAAATTATGGGTATTGGTACTAAGGTTAAAAAGCT
GGGTATCATGACAACTGCCCAATTTITATTGTGTTGTTTCTGTATATTAGAGACTGTGTTTGGATAA
AATTTCTCAATAACACTTATATAGGAGAAGCAAATAAGGGACAAAATGAATCAAACTTGTTCGT
AAGTTAAAATTAACTTATGCATCTCAGTTTTTGAAGTAGTTAGATGAGAAAGGTTTTATAAACGT
AGGAGTGCGTAAGTGGATTTTAACTTACGTGAGAAATITAATTCATTITTITCTTCTCCTATAAGC
ATTTATTGAGAGGTITTATCCAAATGAGATCAAAGCACTTTTITTTITITGTTTGTCAGCAGACTTAAC
AATGTTCATITACTTITACCATATGTITGAAATACAGTACTGAGATCAACTAAACTGAAATTTTCT
GAAGTATTGTTAATAGTTAATTCTATGTATTGTGTTTGCTATGACTATGAGTAAAATAGTTTCCTGT
ATTATGTATAAGATTTATTAATTGTTACTTGTTAGTATCTTAGACTGTTGTGACTGCAGAATATATT
AATTITGTGAATTCTGCAACATGITCAAACAAAACTITGCAACATATAGTTAGAATITAGAAAGT
TTGTGACTTTACAACGATTTGTCCCAAGACTCAGTAAACCAGGCGAGATGTCCAACTTACGTATC
AATATCAACTTTTGTTAGGATGTGAAATAGTTAAAGGAAGCAAAAGATTAAAATCTCAAGATGT
GAAAGTGCGGCITTAACTTTTGGTTCAATATGGTATAGAAAATTGTACTTTTCAATGAGGGGTITA
TATTTGCTATGTGTITTCTTTGCTATTTGCTTCCAACTGCAGATATTATCACTACTACCAATTGTGTG
GTCAATGGTAAATGCATATTAATCATCACTGTTCATITGTTITITCTAAAGTAATTTICTTATGTTGCC
CAGATTTGGATGTTAGTAATACTATGGAGGAAGCAAAAAGCAGATGGCTITCGTCCCAATGAGAT
TCATGCCATACTCTGTAATCACAAATATITCAAGATCAATGCCAAGCCAGTAAATTTGCCCAAAA
GTAATCACACACTGCTATTAGCAGCAACTTGATGTTTGTGAATTAGATAGATATGCATTGTCATAT
AGATCGTTTCTCATCAATTITGTTCTTGTCTCTTTCAACTTITATTITCTTAATTITCATGAAACATTIT
GAGTITCGITTCTCCTGAGCATITCATGTITTGCGGATTGTGTTATAAAGATTATTGTAAACATGTAG
ATCCTGAAGTTCTTGTTGAAGCATGTCITAACAAAAAGTAAAATACATAAAAGAAGAAAAAGTT
TTATACACAAATITATGCATTGITCAAGTGTATATGTITATGAATATAAAGCAACATAATACCTCTG
ATTGATTTCTGGCATTCTTCCTTCATAGATCTATTAAATGGAATTITAATTACAGTAATGITTTITGC
AACTAACTAACAAGTTGTTTGAAGTATTGAGAATTATATGATGCACAACAGGATTCTGATCATCT
GTGCTAATGTTATATTATAATTTTGTTTGTAAAACAGGTGGTACTATTGTACTATTTGACCGCAAG
ATGCTTAGGAACTTCAGAAAAGATGGGCACAATTGGAAAAAGAAAACCGATGGAAAAACTGTT




AAAGAAGCCCATGAACACTTAAAAGTGAGGATTTTAAATTTCGTGGGCGTTTATITGAAATTGTG
TTAGCAAGTACCCCACTGAATGTAGTTTATTGAAGATGTATCCAGGGAGTTTGAATGGTTCCTCCT
ATATTGAATTTGGTCTTCTAATGGTTITGCCTACTATAGTAAAATTGGTCTTTITITAATAGTGTCTG
ATGTTTTGTTGTGCCTTCCTITGATCCAATTTAATTGGACTTITCAAAATGGTTTTACTGAATCTTTGGT
TGTATAGAGTGATCAATGCCGTTAGTTGATCAATCGTAGAGTGTTTITGGCAAGATGGACTGTGA
AGGGAATAAAATATTGTGACATGAATATGATGGAGTATATCAAGTGGCCTTATGAGTTTTITAGGT
TAAATATTTAAATAAGCCACTAGAATTGGGTTAGTGGTGAGATGTTTAGATAGTITTITCATGAGATT
ATAGGTTTGAATGACCTGCCACCTTGATACTAAAATAAGTTAAATATTAAAACACTGGGAGCTTT
CTAAAGCTCAGTTGTGCATTTTACTAGTTTTATTGACACCATCTTCAATTCAATGTGCTTTCITCAA
TGAGCCATGAGTGGTAATTTGTTGTTGGACTTITGGAATTGTCACATTCTGTGGATITAGACATCA
TTTCTGTTAGATITAGGAGTAATAATTAAGTAATGTGATACTTCTAGATITATATCACACATTCTCT
ATACTTTGGGTTGTAAAATATTTAGTITATATTITTATCATTCTTTCTTGGTGACATTITGAGGAATAA
ATTATATTTCTCTTITAATATTGTCACCTTATTACACTATATITTTTGTTATCAGCTTCTCTTCCTACA
GTITTTTGTTATATGTGATTCCAATGTTCGATTGAGTCACTAATGATGCGTGTCTAATTTTTITACATT
CCTTCTGTTCATTATTTTTTCTGTCATCAATCAGGTTGGCAATGAAGAAAGGATCCACGTATATTA
TGCACATGGCCAGGATAAACCAACCTTTGTTCGTAGATGTTATTGGTTGCTTGATAAGTATGTTTT
TCTGGACTTCAGGTTCTCAATTCCAATATATCATGCGTGTCTGTATTTGTGAACTGAGTTAGAAAC
AGGGGTTATACATTITCCTGCATTITTGTTAAACAGAGAATAAAGATATGTTTGCAAATAGTAATGT
GACTTACAAATGTTATGATTITTATTTTCAGGAGTCTGGAGCATATAGTCCTTGTTCATTATCGTGAC
ACACAAGAGGTTAGAAATTGTGTTAGAATATTITTATTGATTTCTTTGTAATTGTITCCTTTTAATTT
GCTATACATATTACATAATTAGGGTAGTTAGGCTGAATATCTTITAGATATTGTAATATTTGTTCCC
CTAGTTATGGGAAACCTCTTTGATCCTITGTACAAAATTTCTTITATGTATGATAAGGCTTGGAGAC
TCTCTCCCAAGCAAGTTITITCAGTCAAAATATTGTTCTTTGTTTCTGTITCAAGTTGGTAGCAGAGC
CTACATCAACTGGGCCTGATCATTTGAGTGTGTCTGGATGCACAAAAATTGTCTATAAGAATAAT
GTCTCACACCAACAATGTTTTTAAATTGGTCTGGTTGGAAATTTCATTTATTCTCTGTGTGAACTAC
TCTGGTACTTTATTTTTTTATTTTTITATTTTITGCTTTTTAAAATTTGGGAGGGGGATAAAGTATCTTG
TATACTGTTGTTTTCCAATGCAAGGCATCTGAAAAAAACTCCTCTAAAGGGAATTTGTGTCTAAA
GTGAGCAAGGGGTGITTCCATCCITAAATTITAATGAGTTAAAATCACACTCTAATTGGAGATAT
AAGGTTTGTTGGTTGGTTAAGGAGGGAAAGGTCGTGGGTTTGATCCCTCCCGCTAACAAAAAATA
ACAATTAACATTTGTCAATAAAAAAAAATACACTCCAATTTAAGTITAAATCAAAGGGTGGATAC
ACCCTTAGTITAGAGGAGCTTITCCCTGACTCCCAGTGTTGGATGTGTCATTATGCTTTACCATTITGA
ATTAGITATTGAATAAAATTTGGCTTTCTAACCTTITGTTAGGTGGTGGTTTATGATACAGTTACAAT
TGCAAGGTTCTCCTGCTACACCTGTAAATTCAAATTCAAGTTCTGTCTCTGATTCAGCTGCATCTT
GGATTCCATCAGATGACTTGGATTCTGGGGTGAACAGTGCATATGCTGTTGGTGAGAAATAACTT
TAGATGATCTCAGTCTATGTITCTITACATITCITTGTAATACATCTTATATTCAGAAGATGTTAAGTG
TTTGTTAGGAAAAAAATGGAGCAGGATAATTAGTTAAAATAATTAAATAAAAAAATATGCGCAG
TGTGCATGTCITITTATACATTGCAAATTITTTATTCCTCCCACTCCCGCCATITTTGTCITAAGCCCA
TCTTTCCAAAGGAAACCATAAATAAGAGCCTITTITTATTAGTTGGTTATGATCTAATGATCCTATAT
ATATGGTTTCTATTGTCGCTGTTGTCCATACTGTTGCTTTCTTTCCTTGACTAGGTATATAATATTAG
GAAGTCCCACATCACCTGCCTCAGTTCTTGGGATGTAGCTTATATATCTGTTGGACAACTTCACTT
AGTGCCTATTGATTITAAGITGAAATCTAACATATATCCTCATCCCTTTITTITCITTTTICTITTITTGA
GATAAACAGAGCTTAATGACAGTTTAACTGCCAAAAGTCATGAGCAGAGGCTTCATGAGATTAA
TACACTTGAATGGGATGACCTAGTGGTTTCAAATGCCAACACTTCTACTACATCTAATGGAGGTA
ACTGTTTGCACTTTAAGAGAACCCTTTGCTTGTTGGGAAAGAACCTTATTATTTITATATGTTAAATT
TACTTTTGGCAGGCAATGTTCCATATTCATITCAACAAAATCAAAGTTTACTGAATGGAAGCTTTG
GCAATGTAAGATGATTGCCTTTCTTCTATTTGTGTTTITTATTAAGCTGTGTTGTGCTTTTTCATTTA
TGTTTGTGGAAGGTTTTATGGGACCATTACTCCITTGAATTITGTTAGATGAAAAAAGAAATTTAT
TTGGAGAGAAAAGAAGTAAAGCACAACTATGGGGAGGGTAAGATGTTCTITTGAAATAAAAAGA




GAGGAAAAAGAAAGATGAAAGAATGTGGCCTACCAATCITTGTGTATGGGAAATGAAAACTCCC
TTGAAACAGCCTTGAGCAGCATGCCAAAGAAAGGCCAATAACACTCAAAGCAAATCTAGGGGT
AAAATGCAGGCATTCTTITTITCAATCAGCCATACCGACACAAGCTGCGCACAGCCAAAAACGTTITC
ACCCCCTITGTTGTTAGTCCATTATGAGTTTTCATTATITTITGGCTAATCCTTTITAAAGTGTATGTA
ATACTGTCAAAAGAGACAGCTTTATATCATTITITITGCAAAAGGTTAAGTAGATGCTCAAGCATC
CAGGATCTAGCATTGCTCATGTCTTGTCTCACTATTGAAACTATTGTTCTTCTGTTGATTATACGAA
GITATACACTGTTTITCTTTITCTTITTATTITTGGCACTTATTACTTGTITTCATGGTGTTCTCTTGAGC
TAAGACTTAACTCAGTITGTACCCATITACCAAAGTCCAAGGAACTTGGTATATAATATATCTTTCA
CACTTATATAAGTAAAATGTAAATATATTTTATATCTCITAAATTGGCTGAAAAATCGTTCTTATC
AATAGATGAAACATAAAAGGTTATTGTITTATATTGATAAAATTTITGTATCTCITAAATATATTTTC
ATGTTCTTCTGCTTCTTTCTGTCTITTCTTCTAGTGATACTTGCTTITGTGATAGCTGCTGTTGTAACCT
ATATAGGGCTTTTGTTACCAGGTATCCAGTGATCCTTCAGCAGAAATTCCTTCTTTTGGTAATTTA
ACTCAGCTAGTTTCTGGGAGCGATAGTGCTCCTTATAGTTTCCCAGAAAGTGCTGATCTTTTGAAA
AGTAGTCCTTTATCTTCGGGTGGTGTTGACACCTTGGGCACTTTGGTCAACGAAGGCTTGCAAAGT
CAGGACAGCTTTGGAACATGGATGAACATCATGTCGGATACACCATGTTCCATAGATGAATCAG
CTCTTGAAGCAACAACTTCTTCTGTTCATGTACCATATTCATCACTGGTGGCAGATAATAAGCAAT
CITCTCTGCCAGAACAAGTATTTAATCTCACTGAGGTGTCCCCTGTGTGGGCATCTTCCACCGAGA
AAACAAAGGTTTCCTTTTGCTTCTCATATGTCTAATTGCTATCAATTATTTITCTGTTATAATTGTCTC
CTTTAGCACAAAATGTAATATTITAGTTTCTTGGTTAAATTCTCTGCATTTTCATTCAGTCTTGGACA
ATATAGTATGGCTGTGGAATTTCAAAGCTTCAAACTATGAAACCTAAAACTCCATGAGGAGCAC
ACTATCAATTCTITTTTCAGTGTAAAAAAACAAAGAGCATTTTCAGTAGGCACCATTAGCACTCTG
GCTACAAGCATGATTAATTCATATGTITTIGCTACCATTTITATTTITITTGCAATTATAAGTAAACAT
TTAATGTCTCTTITACTTCTTGCAGGTCCTGGTAACTGGATATTTTCATAATAACTATCAACACCTTG
CAAAGTCCAACCTACTGTGTGTCTGTGGTGATGTAAGTGTTCCTGTAGAAATTGTTCAGGTTGGAG
TTTACCGGTGCTGGGTATCACCACACTCTCCTGGATTGGTCACTCTCTATITGAGCTTTGATGGCC
ATAAGCCCATCAGCCAAGTTGTITAATTITGAGTATCGTACTCCTATTITGCATGAGCCAACTGCTT
TAATAGAAGAGAAATACAACTGGGATGAGTTTCGACTTCAGATGAGGCTTGCTCATTTGCTCTTT
GCTTCAGACAAGAGCCTITAACATTTTCTCAAGTAAAGTATCAACTAATGCTCTGAAAGAGGCTAG
AAGATTTITCCTTCAAAACATCATATATCTCTAAAAGTTGGCAACACTTGATGAAGTCAATTGATG
ACAAAACAATTCCATTITCACAAGTAAAAGATGCCTTGTTTGAAACTTCATTGAAAAACAAATTA
AAGGAATGGCTTTTGGAACGAATTATCTTAGGCAGCAAGAGTACTGAATATGATGCGCAAGGGC
AAGCTGCAATTCATTITGTGTGCAATGCTGGGATATAATTGGGCAATTTCCITATTTACATGGTCGG
GCTTGTCGCTGGATTTCCGTGACAAATTTGGATGGACTGCTCTTCATTGGGCAGCATATTATGGAA
TGTATGGTACATGGATATCCTAGCTGCAACAACATTGACCTAAAATTCATTTTCTGACTAGTTATA
ATTTTTITTTAAAAAATCATTTITTGACTTGATITCACTGITCATGTTCTITTCAGTITCCTTITACTG
TAGTGATAAACAGGCGCAATGTAATATATATGATCTTATCATGAAATTAGGCACTATATGATCTT
TTCAGTTTCCATATAATACTTGTGTGCATTTITTTCTTTTTAATCCACTAACGAGCATGAACAAACT
TTTCATTGTTTATITGATTCAAAATTTAAAATTTGTGTCTGCAGAGAGAAAATGGTTGCAACTTTGT
TATCTTGTGGGGCAAGGCCAAACTTGGTCACAGATCCAACTCCTCAATATCCAGGTGGATGTACT
GCTGCTGATCITGCTTATGTGAAGGGATGTGATGGCTTAGCTGCITACCTTTCTGAGAAGTCTCTG
GITGAGCAGTITCAATGACATGAGCTITGGCTGGAAATATCAGTGGCTCACTGGAAACTAGCTCAAC
TGATCCAGTAAATGCTGCGAACCTTACCGAGGACCAACTITACCTAAAGGAGACTTTGGAAGCIT
ACCGTACAGCTGCCGAGGCAGCAGCACGTATTCAAGCTGCATTITAGGGAGCATTCATITAAATTA
CGATATCAAGCAGTTGAAATTATGAGCCCAGAGGAAGAAGCACGTCAGATAGTAGCAGCAATG
AGGATTCAACATGCCTITTCGCAACTATGAGTCAAAGAAAAAGATGGCAGCCGCTGCTCGGATTC
AGCTTAGATTCCGTACATGGAAGTACCGTAGAGAATTTCTCAATATGCGGCGTCAGGCTATTAAA
ATTCAAGTAAGACCTACTCTTCCTGTCGGTITCTTGTTGATTGTCCTGAGTAAACATGTCATAATGA
AAAATGAAGTTATTITGTTCAAGTCAATTTTITGGATGGATTGACTGTGGATTCATGTCAATTGGCAC




ACATCTTAATGTGITCTGTTTCACAAGTTATGAGAACATTCATGTTCATCCAAGCACTCITAGTGA
CCACATATITGAACTTGACAAGTCAACTGITITTCTTGTITGACTTTGAATAATTTITTACCTGTTTGA
GAATAAGGAAAATTACCACAGTCATGGCAAAGAAAGGTTACCCITAAATCATAATCTAAAATAG
AACTTATACTTITGATAGAATGTAGGTGTAGTATAATACCACTTGAATTTTGAACTTAGGAATTGA
CITTCTTTCCCATCTAATCATAGCITACTCTCTAAAGTTITAATTAAGACCAACAGCTTGACTGGAT
AATACAATTTACACCCTGGAAAAGATTAATGGCATATACTTTCAATGCAGGCTGCTTTCAGGGGC
TTTCAAGCACGGAAGCAATATCGGAAAATCGTATGGTCTGTTGGGGTGCTTGAGAAAGTGATCCT
GCGTTGGCTTITAAAGAGAAAAGGCTTCCGTGGTCTCCAGGTTAATCCTGCCGAGGAGGAGACA
CAGGAAAGTGATACAATTGCAGAGGAGGATTTCTTTCGCACCAGCCGGAAACAAGCCGAAGAA
CGTGTTGAGAGGTCTGTCATACGTGTGCAGGCCATGTTCCGTTCTAAGAAAGCACAAGAAGAAT
ATAGAAGGATGAAGCTGACACATAATCAAGCAATGGTGAGTAACACATGCAAATGTCAAATGTC
TCATGTITTTTATTITATITCATTGGCTTAAAATAAGTTTTTAGCCCCTCAAATTITGAGACATTTTTGC
TTTTGGTCCTCTGATTAAAAAACTGCCCTTTTTAGTCCCTCAAATTCATAAAATGTTGTTTCTAGCC
TCTCAACTTCACTTITGGGGGACTAAAAAGACAAACCAAACTTACCCCAAATTTGACGAACTAGA
AACATGTTTAAGCCTATTTCATTTCACATGTTTGTTTACTTTGTTGAACTGCTTTATGCAGCTGGAT
GAATTAGAAGAATTCCTAAATTCTGAAGATGACATGTTACCCAAGACATAGCTTGGTGCCTTTTC
CAAAACAAGGTTTCCCCATATTTGGGATGTAGCCAACTCCTGTGACAAACTAGTGTGTAGTGATA
GCTTGGTGTCTITCTTITATATAGGAAGCAGATCCTGTAAATTACCTAGTGTAGATTTTGAACCCAT
GACCCTTTCATATTGCTTTAATGTCITGAATGGGTCGTCCGTGTGTAATTAAGCTTCCCTATGAGG
GATGCTTCTAATGCAAGATCAAGTTTGTAACTTTGTTTTTGGTGAAAAATCAAGTTTGTAACTTAA
ATAACAAGCCTITCITAGATTTGAATTGACATAATTGTTGTTGGAACTCTTCTATGTAATAAATTAA
GAGTCCATTATATGATGATTGTTGGGTITATATTTITATATATTGACTAAAAC
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CTCAAATCAACTCTAAGCTAAGCTTCAACTAACGCCAACTGCGTCTGTTTCAGCTTTCTGCTTTTG
CCACTTCCTTTCTCAGATCCATTATTCTTCGGAACCAACTCGCACCGCAGCGAATCTAGCAGCTTC
TGCGGTTCCAACAATGCTCTGTGTCCGGTTCTACTACTTGTAGCTTITTATTCCTCGGATTCAACAC
CATGACACCTGGTAAACGTGTCTITTACTTTITCITAATGATTAATGGTTGTTATTATTATGTCTITGTT
TAGCAAAAGAAATTGGAAAATTGGGATGTTTAATGTITITGGTGCGATGTATAGTGAATTGAATTG
AGTITTGACTTGGTTTGATTGGGTAGTTGAAGTGAACCACATCACTTGTGACTTTGTGTGTGTGCAT
TCTGTITTAGTTITCTGAGGTTGGTGCTTTCAATAGGGACCATGTGAGTTTTGGAATTTGTTTGGAAT
CGGTGAAAATCAAACACTCGCACTGACAGTAAAGCACTITAGTATATTCTCTGTAGCATGCTTTTT
GCAATTTGATITAATTTACTCAATTATTTTGCTGCCCCTAACACATITTGCTTCCAAATGATATGGA
ATATTGGAATAATTCATTGGTGCTGTACAGAGAAAAAAAAAATTAAGTTGTTAGTTACGTTGTGC
AGTTCITATTAATGCATAAAAATGTCCCCAGCTTATCTAATTCTTCTGCTATAAGAAGGTAGAAA
AGAAAACAATGATGATGATGATGGGAAGGGTITCTAAATTATITGACGTATITATGTTGTGGTTTITA
GGTTACGAATACGATATTAATGATCTGCATCAAGAGGCTCAAGCAAGATGGTTGAAGCCTGCAG
AAGTGATGTACATITTACAGAATCATGAAAAGTTCCAGTTCACCCAAGAGCCCCCACAACAGCC
AACCAGTAAGATCTGTGITCCCTTITATCCAATTGATTITAGAAATAAAAATAAATGACAGTTITITG
TCATTGTITCITCAGAGTTGACCATAAAATGCTGATTGTTAACATTATCCATTGATCTTCTTAACAG
GTGGATCTCTGTITTCTGTTTAACAAAAGAGTCCTGCGTTTCTTCCGTAAAGATGGTCATAACTGGC
GTAAGAAAAGAGATGGAAGAACTGTGGGAGAAGCACACGAAAGGCTGAAGGTGTGTTAGTAGT
GTCTATACTATTGTGTTITATTAGTTGTCCATGAAAAAGGAAAACCTGTTAGCTAGTAAGTGTCTAG
AGGGGCTATCAGTTGTAGAAATGCAGTCCATAAATTAATATTTAAGAGGGGGAAAATTGTTGACT
CTCCTGAATTGTTAGAAAAAATATATTTGTCTITGATAGATGTCTCAAACTTGGTGAATGGTGACA
GATGGTATTATTAAAAATATTITAAAAATCCTTATTGGAAGTTTCATTGAAGGCTTTCAAGATGCIT
TTGAAATAATGAATGATTTGCCTATCAACTGCCCTTATATACATTAGATATAACTTATITCTGTTTA




GTGATTCTTTTITAGCATGTTITATCAAAACATTATTCACTTATTGCTGCTATATITATGAGTTTAGG
CCAACATTTGITITTGTGATGGTATTCTGTATACTGATTITCITCAATTTAAATGATTGTACTAATCT
GCATGACTAGGTTGGAAATGTTGAAGCCTTAAATTGTTACTATGCACACGGAGAGCAGAACCCT
ACTTTCCAGAGGCGGAGCTATTGGATGTTGGATCCGTGAGTAAATTTTAACTATTAGCTAACTGTA
TATCATTCGTATTATTAAGCTITATCACTACATGTTGTATCCTITAAAACAAACATGCAATTTTCGG
GAAAAAGCCATCCTAGAGGCTAACTAAATTITTAAGTGAATTGCAAAGATTAGTTTATCCTAGACT
TTGAAACAGAATCAGCCTTCGATGTACATAACTATTTGTGTGATATGCTTATATATATGTTATTGT
AATAGTCATTCATAATCACTCATACTATTGTITCATGGCAGGGCATATGATCATATTGTITCTTGTG
CATTATAGGAACACAAGTGAGGTGAGTCTCGGATACGTGATATCAGATAAACATAATAATAATA
CITGTAGCTTGTGCATAGTGCCCCTCCAGAAAAATTTGGGGAATCCTTTTGTGCAAGATTGCTCAC
TGTCGTAACATGTTITGGATTAGTTGTTTTACACACATCCTCCCTATTITACTGTTCACTTGTGATAC
TCAAATAATTTAATTCATTITCCTGTTCCGTGAAATTTCAAACATTTTCTGTATTCTTTCATATTTAC
ATTTTGTAGATGGCTCGTGCAATTGTCCATTAGCTGTTAATATTTCTTITTITTAAGTTTGGTATGTTGA
TTCTTTCACTCACCATTATAATTACTACTGTGTTCTAACTCCCTCTCTCCCCCTCCCCTCTCTCATTT
TCTATTTTCAAACTTCATTTAAAAATGTACATGTATGCTTCCAAAGTCATTTAATAATGAATTTTAG
TAAGCACGGATAGTGTAAAGGTTTTTTACATTGTCATCCAATTGTAGATTGTCATGTATGGTAACA
TTGTTGACTTGTAATAATTTCTAATTGCGTGAATATTAGACCCTTTAATAATTACTGTGCAAAACA
ATTCAACTATGAATTAAAGTCATTCCCCATACATTCTCITAACTTCTTGAAACTTTTTCTATTCCCT
ATGTTTATGAACATCTCTTTATGCTCTTCTACCAAGCAGAACTTACCTACGGAGATGCCTACACCT
CACCTCCCATATCCTAATTTGAAGACCAGATGCACCTTGGATAACCATTTTCCTACTTATGAAGCT
TTGATAGTTAATTCTCTATGATAAGGACGATTGGTATAAGAAAAAGTCAGTGATTATTCCAAAGA
TTTGTAATGTCCTGTTGCTTTTCTGCACTAATTATTTCATITGATGGCTTTGTGCCTCAAATAAAGA
TATACTTAAATTTITCTTAAGGCCTITAATAAAAAAATCGAAATCTITCTTAAGAATCATATTTGGTA
TCTTGGGTGGAATTATTAGATTATATTGTTTTATTCTCTGTGTGCATAGGAACATTGTTGTGCAGCC
CATCTTTGAGTTTTGCATTAATGCATTCACTCTCATGTTATAGGGAAAGCTCAGTTCTGGAGCTGG
GGCACAATTGTCACCAAGTTCCTCTTCTGTGTATACTCAGAGTCCTAGCCCATATTCTACTCAGAA
TCCAGGGTCAACATCCATACTTGGCGATTCATATGAACCTAATCAGAGTTTCTCCAGTCCAGGGT
CTACAGAAGTITACGTCTGATATGTTCGTACTGAACAATAAAATGGGTCACATGGATGGGACAGA
TACAGAATCAGGAACCTCGCCTGAACTCGAGGTTACTCAAGCTTTGCGCCGATTGGAGGTGCAGT
TAAGTITGAATGAGGACAACTTTGAAGATATTGTTITCCTTCGGAAGTAAGCACGAAACTACACAT
GATTCAAACCCTCAGCACGACCAAAGGGTGATCAGCAATCAAGAGCAATCTGCTGCTITTCTCTG
GACCTGATGATCAAGGGCTATTITATGATGGATATAATGGAAGGCAAGGTAAATTAAATAAACTT
GATCTGTTGAGAACACATGGTTTAAATCTGTGAAATATTTTAGTGCITAATCTATATTGTGTTTTAA
CCTGTTCACATCCAGATATATGTCTTCTACTTATCTAATTGTGCTTGCAGCATCITACACCTGTACA
GCTAGTITTCTGTAATTTGTTGATGGAAATTCATAGCATACCTGTITAGATTAAGTITGGTCACAAC
TATCATAGCCATCTTCTTGTITTIGGTGTATTTGTTTAATITTTCGCACTGAAACATAATTCCCTAATT
GITATATGCTGGTTGTGTTGTGTGAATTATTAGAATTTGGGTTITGAGATTAATTCAATCTCAAAAG
CTAGCTCATTAGGTGGTAGTTGTCCCCCCACTTTTATATATTATITTAGTCAATGTTGGACTTGGGT
TTTTCCCAATATGAATCTTAAGAGAAATATGTGATTCTTATTATAAGCCAAGTAACCAGGAAAAA
AAATGGTTCTAAACAACTTACTCACGGCTAGGTTTGTTITGTATTTGACATTACTCCAGTAGACTTT
ATAAAAACATAAAAATGTGGAACATGCTGTAAAGGITTGATTGGAAAATTCCATATGTTACATA
ATAAATAAGTGTTITTTGTTICTITTATATIGTTGATAAGGAAAATAAAATAAATGTTCTAGTCITGA
TAAATTGCATCTCGCTGACAGGTTAGCACTTGACTAACCTTTAATAATAACAAGCAAATTITGAAG
TTTGAGAGAAAAGGTTGTGATATTATTITTAAAAGATGCCATGAAGAATATAACACAACATACTTA
CAGGGTGGTGATAGCCAACCTGAATAAGGATCCTAATTAAACAAGGAAAATACTAAATTTAAGG
AAAAATTCAAGGAAGATACTAAAACAGTCTTGAAGTATACTITATACAATGGATTTTGGGCTCAA
AATCACGCTCAAGAAGGTAAATCCCGGTTGCAACAACAAGAGGCTCGAAAGGAGCTTTCTGTTG
ATATCATATAGGCCCTGTAATTCCAACTAGATAAAAAGTTATGGTTGTITAAATCTCACTTTCCTA




TTTAGGATCTATGGGTCATACGTGTGGGTTTCCGACACTCTACTCACTCTAAGAAATCTITTTGTTA
CATTTGCCGCCAATGGTTAGITTGTGAAGTTATTGTGGTTITGCCTCTGCTTGAAGTTTTTCCTAGT
AAATTAGTITATTATTGTTAGACAAACGGTCTCAATAACTTAAGAGAGGGGGTGGGGGGGTGAATT
AAGTCTTACAAATTTTCCCGTTAACAAATTITTAATTCCCTTITAAATGATATATGATAGGCTTAGA
ATGCAGAAGAAGAAGAAGCAATCAATTTAATAATGTTCTTITAAATGTGCAAGACAAAGTAAAC
TGCAATAAAATAACTGAGATAAGGGAAGAGAGAAATGCAAACTCGTTTTGTCCTGGTTTGGTCA
CTTCCCGTGCCTACGTCCAGTCCTCAAGCAACCCACTTGAGATTTITCCACTATCTCTATAAATTCTT
TACAGATTTTGAACACACCTTGGGATCCCTTATCCTTGTATACAATATTCTCGCAATCCAAGAAAC
AAACAGTCTCITGATTACAATTGAGTTTATGAGATGAATAGAAGAATTTCTCTCCTITAGAGTAA
ATGATACAAATTGAAGTTCCTAGATGAATTCTCAATAAATTTGCAAGTGTTTGGTCAAGAGTTGTT
TAGAGAGGAATTGACAATTAAGTITCTCTTTGAAACTCTCTCTTTTGTATACTTITTCGAAGTCAGAC
ACACATATATATAGGCCCATTGTGCCTTTCCAAATGGTTTGAAGAGATGTATCTTITCAAATAGTT
TTTCTGAAGTTTTCTCACTGTAATCGATTATAGGATTCTGGTAATCGATTACACAGTTATATTTCTG
AAAAGTCATGACTTTTCAAAGGTTTTTTTGAAATCTCTTCACTGGTAATCGATTACAGGATTCTGG
TAATCGATTACACAGATCAAAATTCAAACAGTTTTATGCCATTAGTCAAAAATATATTCACAAAC
TCTCTAGTAATCGATTACACAATCTGGTAATCGATTACCAGTTCAAAAATATCTTTTTAAACTGAT
TTAGCCTTTGATACTAAAGATGTTGAGGCCAAACTAAAGCAATCAAATTGAGATTCTTTAAACAA
ATTTACTAAGITITTATCITAGATITACTTGATCITGTTATITTGACTTGATTCAATCCATGCTCATC
AAGTAACCTTTTTGGCATCATCAAAACCTGCATGATATTCATTCACATTTTCTCCCTTTTTGATGAT
GACAACTATTATCAAGTAAATTCTTTITGGCATCATCAAAAACCTTATGCATACTTTCACAATTATC
TGTTCAGAACCTTTTTTTTTAACTTTTATTTTTTTAATITCAAGTGAAATTCAGCTTTTTATAGTTTGT
TTTGTCCTCTTCATTATGGAAAATCAAATGGGAAGAGAGGAAGGTAAAAGATGCTAAAACTGTTT
ATTGTTATAGGTGATGGTGGTGAATTITATCATGAATTAATAGACCATGGTTACCCTGATGGAAAT
GAAAAGGCTTTATGGACAGAGGTGCTGGAATCATGTAAGTCCTCATCTGCAGTCAAGTTACCACA
GAAAAATGTATACATGCCAGTITGAAAATGTAAGTGTTGCTTCGACATATTTAATAAAATTTATAT
CATTITGCAATTITATGITTIGCTCAGATGTTGAAATAATTITTCTTCATGTGTTTCTGCAATACTTAA
AATGTTTGATTCTTAAAGCTGGAAAATTCAGTATCTTCTGCAAGAAGGGTACCAGTTITCCAACCA
GGAAAACAGTCACTGGCTCAACTTCAACAGTAATAATTCTGAAAACTGTATGATTTACTTTCACC
TGGTTAACATTITTTGGCATATITTGGTGTTICTTCAACTTCTGTCCCCTCCCATGTTAGCAGCTGTTIT
TCTCACAACCTCAAGGTGTTGATGAAGTCAAATTITCCTGTCTATTCITCTATGGTGGAAACACAAG
TAATTAATTCTGACTACTATGAAACATTGTITGACCAAAGCCAAATTGGAGCACCTCCAGATGCA
AATTCAAGCTTGACTGTTGCACAAAAACAGAAATTTACAATTAAGACAATCTCCCCAGAATGGG
GITATGCCACTGAGACTACCAAGGTTTGTGCCTTITAAAGCCCAACTCCITGCATGCCCTATACAAT
GATTTATTACTCTTTGCATAACTGGTATCTTGTGAACAATGAAAGTGCTCATTCTTTTGATTCATAA
CTATTGGTGCITATACCITACCTAGGTITCCTGAAGAGCTTTAAAAAAATTTCTTAACTTAGTTGAG
AAACTITAAATCTATATGAAATTCTTGTGGTAGTGGTGGTATAAAGCAATTATGTATAAAGCTCA
GTCTATTTATAATAATTAGGTTAGGGAAATGTTGCTCAAGCTTGTGTCTTTGGACATTTAAGACIT
AACAAGTTGGGGAATACATGTCGTCTCTCTTITTTTITCCTITCATCTTTCTTATCTTAAAAAATAAT
GITTAGTGTTGATTITGTCCAAATTTGATTCCTAAAGCTTCATATGCATAGGTCATTGTTGTTGGGT
CTCITCTCTGTCATCCCTCGGATTCTGCATGGGCTTGTATGTTTGGTGATGTTGAAGTTCCTGTITGA
GATAATTCAGGATGGTGTAATCTCTTGTGAAGCTCCATCTCACCTTCCTGGAAAGGTTACTCTGTG
CATTACTTCTGGAAACCGGGAGTCCTGCAGTGAGGTCAGAGAGTTTGAATATCGTGATAAGACC
AATAGTTGCACTCAATGTACTCAATCAGAAACAGAAGCCACTAGAAGTCCAGAAGAGCTGTTAT
TACTTGTTAGATTAGAGCAAATGCTTCTTTCTGCATCAACAATAAAGAATGACAACATAGAATCT
GGAATTCCTCTCATAAAACAGAAAGCTGATGATGACTCGTGGAGCCATATTATAGAGGCTCTTICT
AGTTGGCAGTGGAACGTCGACTGGTACTGTTGATTGGCTTCTTGAAGAGCTTCTAAAGGATAAGC
TTCAACAGTGGCTTTCTITGCAGATCTCAGGAAAAAGATGAAGAGACAGGCTGCTCITTGTCCAAG
AAAGAGCAAGGGATTATTCACATGGTTGCTGGGTTAGGTTTTGAGTGGGCCTTGAACCCTATTCT




CACTTGTGGAGTCAATATAAATTTCCGTGACATCAATGGGTGGACTGCCCTTCATTGGGCTGCAC
GITTTGGAAGGTAATAGAGAACTCTAGAGAGCTTGCTACCATGTTTACTGATTITATITAGTTGGGG
TGAAAGATGTTAATATTGCTATACAAGGCTTATAGGTAATGAAGATAGGGAAAGCATACATACT
TGACAAACAAAATGTGCTTGGTAAAATATGCATGTAATTTTATTTITTATTTTCATTTGGAGAAGGG
AATGCAGAAGCAAGGAAAGATAACATGGAGAAGGAAAGGAGAATAAACTATCTGATCTCTTAT
TATAGGTATAGAGCACTAAAATGCAAGGAAAAAGATAAATGTTTCAGATATTCAAGTCTGAAAA
TTAAATTTCTGGAGATGCAGACTGCAGGATAGATGTAAGAAAAACTGATGTTCAGTTAAAATGAT
ATCAAAATACACTGCTTTCAAATTCTGAAATTAACAAAATCCTTGTAGGTTAAGTTAATTGGCTTIT
CTGCAATTCCTAGCCGGTAAGTCAAAAGTAGAAATTGATGACAATACTGAGGGTATAATAACGA
CATGTAGCATGATTTCTTAATCATTCAAAGCAAATGCTGAGTTGCTGACTTITATTTCTAATTAAA
AAAATTTGGTTCATCCAGTCATCTGCCAGAACTGATGATCATATCAAGAAAATTAATGTCTTGTTT
CITCAGAAACCATTTITATAATTATCTGTTCCATTITAAAGTATTTITGGATGTTATTITCCTGAAGCT
TTGTTATTCCATATAGGGAAAAAATGGTTGCTITCACTTATAGCTTCTGGAGCATCTGCTGGAGCTG
TGACAGATCCAAATGCACAAGATCCAACCGGTAAAACTGCTGCATCTATTGCAGCCGGCAATGG
GCACAAGGGACTGGCAGGGTATCTTTCAGAGATAGCTGTAACAAGCCATCTGTCATCTCTITACAC
TGGAAGAGAGTGAATTATCTAAAAGTTCTGCTGAGCTTCAGGCAGATATGACTGTTAACAGTGTC
TCCAAGGAAAATCTTACTGCCAGTGAGGATCAGGCATCACTCAAAGATACCTTGGCTGCTATCAG
AAATGTAACTCAGGCAGCTGCGCGGATACAATCTGCTTTTCGTTCACATTCTTITAGAAAACGAA
GAGCAAGAGAAGTAGCTGCTAGTGCAGGTGGCATTGGTACCATTTCAGAGATITCTGCTATGTCA
AAACTTGCCTTTCGGAACTCACGTGAATATAATTCAGCTGCTTCAGCTGCTTTATCGATTCAGAAG
AAATATCGAGGTTGGAAAGGTCGCAAAGATITCITAGCGTTGCGCAAAAAAGTAGTGAAGATAC
AGGTAATAGATGTTAACTTTATAGTTTGACTAGAACAAAATGAATTCCAAGAGCTAAATAGATAT
TATTCTTAATTITATATATAACTAGCACTTAAAGATACTCTGAAAGTGAATAAATTTGATTTTCAAA
CCAACAGTTGGTTATAGGCAAGCTACACATGCACGAGCATACTTTGATCATCTTCAATGGCATTA
TTATCAACCTTAGTTATTTGTAATTTATTTGGGCAGGCTCATGTGAGGGGCTACCAGGTTAGGAAG
CATTACAAGGTAATATGGGCAGTITGGAATCTTGGACAAGGTTGTCTTACGATGGAGGAGAAAAG
GAGCTGGTTTACGAGGTTTCCGACAAGAGATGGACATCAACGAAAATGAAAATGAAGATGAAG
ATATTCTCAAGGTGTTCCGAAAACAGAAAGTTGATGTAGAAATTGAAGAGGCTGTTTCAAGGGT
GCTGTCCATGGTCGACTCACCAGATGCTCGTGAGCAATATCATCGCATGCTTGAGAAATATCGTC
AAGCTAAGGTAAATAAATTAGTCTAAAAGCCGAAGAGTAAAGTGTTTGCATTTTATTAAGCAGA
GCAACCAATATCTCTTTAGCTTGTGITAGTTTGCCACTAGTTGAATAATTTAAACATTGTTTTGCAT
GAGGCTTCGATGGGGCATTCCGTGCTCAATCAGAAATAAAGACAAAATAGTAACCATACAGAGC
TATCAACCATTTITGACCTTTTAGAATGCAATTGCTTTGTGCTGTTAATGCATAACTTGTCAATTCCC
TTGCAGGCTGAACTTGCGGGTACGAGTGACGAGGCATCATTATCAACTTCTGTAGGAGATGACTT
ATTTATTGATGATTTTTATCCATITCCCTAGGAGCAACGCTAGCCTTGGTAATCTITCATTATTTTGA
ATGATCAATTTGTGGCACAACCATITCGATGGTCTTTGTATCTAGATGCCTAGAACAAGCTGACTT
ATTAGTTTGAGACAGTCTAGATTGTATAGTGAAAATAACAATGAACATTGTTACTTTGTAAAATA
TGAAATGGTCTTGAATGCAGGTGGGGTGGGGTITCGAATTGAATGGATTAAGTTTCTITTAGCATCT
CITTGCGTGCACTCTTGACATCTTCGCGAATTTGATATAGCTTATGGCTGCTACCTTCTTITACAAC
TGTACAAGGTATCTGAAAATGTAGCATCATTGGATGAAATGTTGGAATGAGGTTAGCTTCGGGGT
TGTTTGAGGTTCGAATAAAAATTITGCTATTAGGGTTGTITTGAGGTTCGAATAACAAATTGCTATTA
TTGTTACTATAGGGAGGTATAATCACATATITAGTCTITATAATTGTACAAATT
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TTTAACGAATTAAAATCACTTGGTTACTAAGAAAAAGAATTAGTAATGTGTGTITAGAATTAGAC
AAAATAAAAGTGTAGGTAAGACAGAAGGAAAAAAGTAAACAAGAAACATTCTGGTTCTICITAG
GTGATTGCAAATGCTCAGAATTAATTGGGGGTATAAAATAATGACACCAAACCTTTTTCAACCAA
GITATCTCTGTCTGTCAGTGGGCCAGTTCAAGTCTGAGAAAAGGCCGGTGCTTGTGTTGTGTGITG



TGGCTTGTTTAACTCTACAATAATATATCATCATCAACTTITTCATTCCTTAGGTTTGTGTTTGTGG
AGAAGCTAGTGCTATTTCTCCAATTTTAGTTCCCCTATCCTCTCCGCGATTAATTACTATGCCACCT
GGTAAGACCTTTCTCTTCATATTGCTCCCTTCCGCTTTTCAGTTITTACTGGGGATTAGCGATGCTTA
ATCAAATCTCAATATTGTITGTGTITTGGTTTGACGATAATACTCTAGTAGAACTCCAATTGATGGCC
AAATAGAAACAAACTTTITGTTTCTGTGAATCTAGACTTAATTTGATTGTAAATTTATGCTTGTTAAT
GCTTCACACCTTITTTTITGGAAAATACGGTTGGGAGTTGGGAATCGAGAGTTAAGACAGTACTCT
ACAGTTCACTTTTGCTACCACACAACTTITTACTTCATGGACCCAATTTTTGTCCTTCTTACTCACAC
GAGGGAATAATTGATTGGACTGATATTACAGAGATAGAAAAGAGGATTATTAAGTTCTTACTTCT
TAGTGTGTGTGATCACACTTAGGTTCTGCATGATTCCCTTGTCCCTACCAACCAAGACAGAAGAT
AGGAAGTAACAATAGGATGAGTITATGAATTGTTGGACTAATTTGACATTGTCATGGCAGGTTTGG
AGTACAATATCGATGATCTGTTTCAAGAAGCTAAGAGGAGATGGCTCAAGCCTGTGGAAGTGCT
TTACATTTTACGGAATCACGACCAGTGCGAGTTCACCCACCAGCCCCCTCATCAGCCAGCTGGTA
ACACCCGTGCTCTCTTTGTTGAAATTTATGAAAGAAACGAAGGACAGTTTTTTCCGACTCITATCT
GCTACTGGATTATGGGTTACTGATTGTCGAAAATGTTGCCAATTGACTTTCTTAACAGGTGGATCC
CTGCTTCTGTTTAATCGAAGAATCATGCGTTTCTTCCGTAAAGATGGTCATAACTGGCGGAAGAA
AAAAGATGGCAAAACTGTGGGAGAAGCGCATGAACGGCTTAAGGTCTGTTATTAGTGTCITATG
GTGTTGTGATAATTAAAATTACCTACAATGATCATTAAATTTTTTCACACGAGGGTGAGGCATGGT
GCAACTGTAAGGTTACTACCTITGTGACCTTAAAGGTCACAAGTTCAAATCCAAGAAATAGCCTCT
TCACAGGCTACATGCATCTACCCTCCCAAAACCTCTCCAAGCGGGAACCTTGTCTGCTAGGCTGT
CCTITTTTTTATTITGACATCTATTTGTCTTGCTGCAGCTCATGTCAGCCACTATCATCTGCCCACTTTT
GACATGCITTATGTTTTATGCAAATGCTITCAATTTGCCCTCTAATTTGGACCAAGCTCCTTCCTTTC
TTTTAGTCTCAACTGTCAAATAAGAACAACGCAGAAAAAAAGAGAAGATGAAACATACAATAA
TCATACCATACTAACAGCTTGAAATTTITCATACCAAAGGAAATTAGAGCTTCTTCTACTTCATCAC
TTTCTTTATACTTGGATTTGGTTTATTTTICTTGCTTTAATTGCAAAAGTCTGCTAAGGTTTCAAGCA
GGTCTGAGTGATTAAATTATAGTTCATAAATGTAGTAAATTATTAGGAAGAAGTATTCAAATTTC
AGGCATATTGAAACAAAGTATTATTCGAAACTAATTAATGATCCTCATTGGAAATTTCATTTITCA
AATCTATCTCCTAATCTGCTCTGTGCCATATATAGCTTCCAAAAAGCTTITTGGAAAAAATAGTAA
GTATTTAGTTTGTCCAGCACTCATTATGTGCATGAGCTGTAACAGAACATTGAGATACAACCAAT
TTGTTGTTTAATAGTITITACTGGTATGGAGCTTTTTTCTITITTTAATTATAATTCACTTATITTTGCTA
TGTTGATGCCTITTGTGCCAACATTTGTTITGCCATAGAATTCTATGTATTGATITTCTCAATCTGATT
GATCATTCTAATCTGCATGGTTAGGTTGGCAATGTTGAAATCCTAAACTGTTACTATGCACATGGA
GAGGAGAACCGTACTTITTCAGAGACGGAGCTATTGGATGTTGGAGCCGTGAGTAAATITTAACTA
TTAGCTGGATACCAACCATATTATTATGTTACCACTACTTGTATTGTATCTTTTAAGATCTACCTAC
ACACTITACAAAGCTATATTAAAAGGCAACTTTAATTACCAAGATTAAATTATCTCGACTGTGAAA
CAAAATCAACTTTCAGTATATGTAACTTGTATTAAGATGGGTITCATTTATATGCCAATATGITATT
GTAGTGCATGTTCATATTTGCTCATACACTATTGTTTCTTGACAGGGAATATGACCATATTGTTCTT
GTGCATTATAGAGAAACTAGTGAGGTGAGTTTCCAGAACATGATATCAGATAAACATAATATGG
TACTTGCAGCTTATTATGAGTGTGAAAAGGTGGGAATCCCTITITGTGCAACACATCTCACTGTCCT
ACACTCCTACCCTGTTTCTGAAAACTAAAATAAAACTITAAGCACATCTTCCCTTITCAGTGTTCA
GATTTGAAGCTTCAATTAAATAATITIGTTTGTITTGTTITTCTTATGAAATTTCAACCCTICTTITAGTA
TTTCTTATGAATACTGCATITCTGTATTCTCTAATTCTITACTTTGTGTAAATGACTTACAAAGTAG
TCCATGAGCTGTTTATATTICTTCCATAAGTTCAACTCTCTCTCTCACACAATCACATITITCAGIT
CTAAAACTCTCCAATAAATTAACATGTGTATITCCAAAGTAAATTAAATTGTGATGAAATAGACA
TTTGCAATATCITAACTTCTTGAAACTTTGTTITATATCCTCCTCTTGAAATGTACTTTTCTTTATGCT
CAGCGGCATTACTCTCTAACTACATAGATCTCCTCGCTACAGTCTACTTTCTCAGTGTAAAGGGCC
ATTTCCTCTTGTATTITGGAATTCTCCTCITGTATCTCGTTCCTITAGATAACAGTTTCACTCITCCTTIT
CACATCTGTTCCTATCTCTCTCCTATTTCITTATTTTGTITCGTTGCTTGAGAATTGTATCAGCAACCT
AAGGTTGAGTTTGACATTACTGTTTACTCTCATTTTACAGGGGAAATCCAAATCTGAACATGTCAC




ACAATTGTCATCAGGTTCCTCTCCTGTTTITAGTCAGAGTCATAGCTCGTATACTACTCACAACCC
AGGAACAGCATCCATGTTTGGTGATTCATGTGAACCTAATCAGAAATTTTCTAGTTCTGGGTCTTT
AGAAGATACATCCGAAGCACAAGCCTTGCGCCAATTGGAAGAACAGCTGAGTTTGAATGAGGA
CATTTITCAATGAAATTGCACTTGATTTAATCCCAGGTCAAGATCAAAGGGTGGTTTATAAGCAAG
ATAACTCTGTAGCTTTGTCTGGACCAAATGATCCAGGACAACCTITGTGATGGATATAATGGAAGA
GAAGGTAATITAGACAAACTTGAGCTGTTAATGTITTTTITCGAGGGGGGAATAAAATTAATATA
TGTTTGAAGTTAGTGAAACATTITGAATTATTATTICTATTITATGCTTITATCTTGTATTGTGTTTTGA
TTTGTTCAGTTATAGATGCTTGTCTTCTACTTATGCAACATATGAAGATGGCTTCTTCAGCCCTCAC
AGCTAATTTGCCGTGACTGTTGAGTTAAATTITATAACATAACTGCTTATTTTAAGTTGTCCAAGGC
TATCATAGCTATATATATCAGTATGACCATACTTCTATTCTTCTAATTTGTCTATGGTACCCTITCTG
TATGATAGATTTITCTTTAAGTGAAACCTAATTCCCCAATTGTTATATGCTGGTTGTTTCATTTGAAT
CTATCATCCACTCAACCTTTTITTTTTCAAACTGTCACATTCAGCTTTATATCAGACTCAAATTTATT
TCATAAGATCTTTATAGTTTGTTTTCGCTACTCCTTATTATAATTAAACAACAACTGTAGAGAGAG
GAAAGCAAAATCTTCTGAAATTATTGTATTTTCTGTAGATGACAGTGGTACATATTATCATGACTT
TCTTGATGATTGTCCTGGTGGAAATGAAAAAACTATATACTGGACTGAAGTGCTGGAATCGTGTA
AGCCCTTATCTGTGACCAAATTACCAGATCAACATGCATATGACGCGATTGAAAATGTGAGTATT
CCTAAGATATACTTCATGTCATCAAGAGTTITATAATTCATITITCITITGCAACTTGCAAAGAAAT
AAAATCTCTATGCITAAAACAGGGAAAGTCATTATTITTCTTCAGGAAGAGGAATGATTGCCAACC
GGGAAAAAAATCAGTGGCTAAACTCCAACAGTAATAATGTITGAAAACTGTATGACTTACTTCTG
CCITAACTTGAAAATTTCCCTTTTTGTTGCATATAATGAAATTITCTTCCATCTCTCTTTGATGTTCCA
TATCACCAGCTGTTITTCTTGTTTCCTCAAGACATTGGAGTCAAATTTCCTCCATATTCTATGGTAGA
AACTCCAGGAACTAACTATGACTACTATGAAACCTGTTTTGATCAATTCCAAAATCAAGAACCTC
TGGGTGTAGATTCAAGCTTCACTGTTGTGCAGAAACAGAAATTTACAATTAGGGCAGITTCCCCA
GAATACTGTTATGCCACTGAGACTACAAAGGTTTGGGCCTTTITAATTTCAACACTTGTTATGTCCT
ATGTAATGATTITATCACTCTTTGCACTAGGGAATTTATCTGCTGCTTCTTGGTGCTTATTACTCAGC
TTTACCTATGTTCITGAAGAGCTTTAAAATGCATACACAACATGGTTCAAATATGTATGCATTTTT
TGTATAATGTAATTATATATGTAATAACTAGTTATATATATAATAACTAGGGAGTTAAAAATGAA
AGCTCITAGCTTTITGATTTCAATACCATTTGGGGCATATACATTGTITCTACTCTCTITCCATITGA
AATTITAATATTTITATATGATACAAATACTGTTGATGTTGTCTATATITGAATCCTAATTITCCCAAG
TTATATGCATAGGTGATCATTATTGGGTCATTTCTATGCCATGACTCGGATTCTACCTGGGCCTGT
ATGTTTGGTGATGITGAAGITCCTGCAGAGATAATTCAGGATGGTGTAATCTGTTGTGAAGCTCCA
TCTTATCTTCTTGGGAAGGTITAATTTGTGTGITACTTCAGGAAATAGGGTGCCATGCAGTGAAGTG
AGGGGGTITGAGTTTCGAAATAAGACTACTAGTTGCACTCGCTGTAATTCATTGGAAACAGAAGG
CAGCAAAAGTCTAGAAGATCTGTTATTACTTGITCGATTTGCAGAGATGCTCCTTTCTGCTITCAAC
TACAAAGGATGACAGAATAGAATCTGGAAGTITATCTITCAACAGAACAGAAAGATGATGATGAT
TCATGGAGCCATATTATTATAGACACTCTTCTAGATGGCACCAGAACATCATCTGATACTGTTAA
CTGGCTTCTTGAAGAGCTGCTGAAGGATAAGTTGCAGCTCTGGCTTTCTAACCGAAGAGATGAAG
GGACAGGCTGITCTITITTCCAGGAAAGAACAGGGGATAATACACATGATTTCTGGGTTGGGTTTIT
GAGTGGGCCTTGAGCCCCATTCTTAGTITGTGGTGTGAATATAAATTTCCGTGACATCAATGGGTG
GACCGCTCTTCATTGGGCTGCTAGGTTTGGGAGGTAATAGAAAACTGAGTTGTTGATATTGATAT
GCAATTGTGATAGCATTITTGTITTGAAAGCCTTGAATAATATACTTGATAAAATCTGTITAGAAACC
TTTACAAATCCITGGGAGAAGGGAATACCAATGCAAAGAAATAGAACAAGAAGGACAAGTAAA
GCCTTTAATACCTACCCAGCAAACATTAGAAATTGATGGCTGCATTTAAGGAGTAATAACCACAT
CTAACAGTATGCTTCACATGCAACAGGATGTTTCAATCATTCTTGAACATGTATATAAAGCCTAA
TCAATCAAAGCCAAATGTTTAGTTITITATITGAACAAAAATGCCITTITTCCCACCATATGGGATC
AGCTACATTAATTAAATTATGACATTGTGITGGACCAAAAACTGAATTITAAGAAATGTCATTTA
AATCAAAATGTTITITAAACGGTTTCTCTGGAGTTCTCGTTGGTCTTCCGCTATCTCTATTGATCAGA
CTGCCCTCCATATAATTAATTCGCCTTACCTAGGCCTCTATTGGTCTTCTCACATGATCAAACAAT




CITATTAGACCAAATTCTGTCATAAATGATCATATCAAGGTTGAAACTCTTGCTTTTAAAAGCCTT
TATAAATGATCTATCCATTCTAATTGTTCTGGGAATTTGGGCCACTGAAATATTITGTITCATGATA
GGGAAAAAATGGTTGCTTCGCTTATAGCTTCTGGTGCATCTGCTGGAGCAGTGACAGATCCAAGT
TCACAAGATCCAACAGGTAAAACTGCTGCATCTATTGCAGCTAGCCATGGCCATAAGGGACTGG
CAGGITATCTITCAGAGGTAGACCTAACAAGCCATCTGTCATCCCTCACATTGGAAGAGAGTGAG
CITTCTAAAGGATCITCTGAGCTTGAAGCCGAGTTAACTGTCAGTAGTGTCTCTAAAGAAAATCIT
GTGGCCAGTGAGGATCAGGTTTCACTACAAGCTTTCCTGGATGCTGTTAGAAATGCAGCTCAGGC
AGCTGCACGGATACAAGCTGCTTTTCGTGCACATTCTITTTAGAAAACGGAAAGAAAGAGAAGCT
GCTGCTGACGCTGGTCTAGATGGATATTGTATTGATGCAGGTAGCATTGATAATAACATTTCAGT
GCTTTCTGCCGTGTCAAAACTTAGTTCTCAGAGCTGTCGTGATTACAATTTAGCTGCCTTATCGATT
CAGAAGAAATATCGAGGCTGGAAAGGTCGTAAAGAATTCTTAGCATTGCGCCAGAAAGTAGTTA
AGATACAGGTAACCGTAATAGAAATTGTTAATACAGTITITACTATACTAATTGAATTCCAAGAGT
TCTGCATGTACCTGTATATTGGCAGTGTAGAAGTGTAGGTACTTTGTAAAGTGAATAAATAATAA
ATTTTTTTATAAATTGGAATGAGGGGGGAGATAAAAGATAGCTAGACATGCACATGCATACATC
AAGAACTTACTTTTAACTATTTACTAGTATTAACCTTGGTTTTTCTAAATTTATTTGGGCAGGCTITG
TGTAAGGGGATACCAGGTTCGGAAGCAATACAAGTTAATATTATGGGCAGTTGGAATCTTGGAC
AAGGTTGTGCTACGATGGCGCAGAAAACGAATTGGTATACGAAGTGTCCGGCAAGAAATGGAAT
CAAATGAAGAAGAAAGTGATGATGAAGATTTTCTCAGCGTGTTCCGGAAAGAGAAAGTAAATGC
AGCAATTGAAAAGGCTTTGAAGCAGGTGCTTTCCATGGTCCATTCCTCTGGTGCTCGTCAGCAAT
ATAGGCGCTTGCTTTTGTTGTATCGTCAAGCCAAGGCCAAGGTAAATACGCTAATAAAAGCAAA
AAATAAATTATAGGTCTGGGATAACACCGGTITAACATCTCTGGTATCTGTTAGTTATACCACTTIT
TGCATTCAGATTGATCAAATAAGAAGTAAGTGTTGAGCATAGCTTTCATAGTCCATTITCTAATTTT
CITTACTGAGTAAGATAACTGTAACGCTAGCAAGTAGCAACACGATATTCTGTTTGGACACACTA
TITATTACTAGATGAAACCCAATTCTAGTTTCTCATAAAATGTTGAAAATCAGAATATAATCTGAT
CCCATTCTITTATTAGTGGGGCCAGCAGCATAAGGTTTTACTCAACAATAAAAGTGTCAAATAGTG
GGTTGCTAATCATAAAGTAATTAGGACCTAATTAAACATGCTAAGCTAGCATTTAGCAATGTTTIT
TATGTGAGGAGAGGITCCCTGTTITGTACAATGCATAACTTGTTGATTCTTTTACAGACTGAACGT
GGCAGCACGAGTGATGAAGCACCCTTATCAACTTCGGAAGAGGAAGTTTCCAATATGGAAGATG
ATGATTTGTGTCAATTTTGGGAAACGTTCTGGCCTTCCTAGTTTTATITCTCTTTGGGGATAAATIT
CTGACTTCCCAGCTTATATGGTGTGAGTATTTGGATGTGTAGAATAAGCTTGATTGAGCTTTITAGT
TTGTAAATCAGTCTAGGTTGTATAGTGATAATGGCGATGGACACTTTCTCTTTITTATGTAAAACTG
GCCTTCAATGCTCTGGTGGTATATAGGGTTTCAAATACAGTGAAGTTTTTATITCITATTTCTTGTC
TTACATTTCATCAGAAGAACTAGACAGAAGAAACCACAAAGATAAAAATGTTATATTATTAAGA
TATTAATC
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AATAATTTAACGCATAAGAGTCAGACTGTAGAATAGAAAACAGAAAGGAACAGGAAAGAGTGT
CATTCAGCTCCAACGAGGCGATCATATTTCTCTGCAATCCGAACAGACCCACCCTTCTCTGCAAT
TAGGTAAATTTACCACCTTTTCTATTITTITCTCACTACTCTTCTAATITTTCACCCTGTTITITATITT
ATTITTAGTTGAGAACGATGTTITTTITICTITTATCGAGTCACCACTTTGCTCTTTITTTTCATTTTTCAT
GTAATATGCAGTTGCTGAGTTITAGGTGAGAGAAAAGTGTTCGGAATTTCCCAAGGTTTCTGTGA
ATATGGCGAATAACTTAGCGGCGCAACAACTGGTTGGTTCAGAGATACATGGATTCCACACATTG
CAAGGCACGTACTTCACTGTITGATTAAGTGTCTAACACTGAGATGTAGITCTTGITTCTTAGTTAA
TAATTATCGATGATGGTAATITATATTAATGTTGTGAGTAGTACTAGATGTTCAGACACAATGTCC
TGATATTTAATTGGAACTAAAATGATTTTACATAAGTTGTTCCCTCGCTTTGATAAATTATCTGAT
AAGCCTCCTATTGTATGGATGATAATTTTITGTCATCTGGTGGGAGACATCAGCCCTTITAAGTGGAT
TTTAGAACCTCGAGAGATTAGTCTTTGGTTTTCGGCTCAAGGATACCCCGTGITAACAAAAAAAA




AAATGTTAGTTITTGTTAGTCAAAAGGAAAGGAAATTAATGAAAGCACGTTCTCTGTTTATTTGTIT
GITCTGACATGTTTITCITATATATGCCCCAGATTTGGATGTGGGGAGCATTATGGAGGAAGCAAG
AACCAGATGGCTCCGTCCCAATGAGATTCATGCCATGCTTTGTAATTACAAGTATTTTACCATTAA
TGTCAAGCCAGTGAATTTGCCAAAAAGTAATTATCAATTAGCTGTAACTTGATGTTTGTGATCATA
TCCATTCTGCTCTATCGTGCATITITTTATAGACAACGTGTCATCTCATCATATTCATTITGTGACTT
TGTCTGCATACCTITAGITTCCATTAATTTITGGAGCTITITGTGATCTAGCTTGTTITATAATTTGTGA
GCTTCTACACCCTTITATTGTTGGTTTAAAATTTATTTAGTTITAAATTTCTATTCTTAGGAGGATCTA
TTTTCCTCTAATCTCTITTGTAATCTTCTGCTTTTACTITAATGATTTITCTTCTTTCATAAAAAATGGA
CCATTTATTTGTATATATCATGAATAAAGCAGTATAAGGTTTTACTGTGAGTGACTTTITCATTCACT
TATCTAATAGAACTTTGATTAGTITATITTGCATACAAATAAGTTITCACTATTAATGATTAGACAA
TGTCAAATATCTGGTGAAAATACTGTTGTTGTTGTTGTTATGGTTATITTGTGTGTCAACAGGTGGT
ACTATTGTCTTATTTGATCGCAAGATGCTTAGGAACTTCCGTAAAGATGGGCACAACTGGAAAAA
GAAAAAGGATGGGAAAACCGTTAAAGAAGCTCATGAGCACCTAAAAGTGAGGATTTTCATTTTC
TTGGGTGCTTTTATCCGTGATAATTTTTTTATTTTAATTTTGTTITCTITAACATATTGTAGATGGGAT
AATTTATCATTTTTTGTAATGTGGAGTATGAATGAATTAAACACTAACAGAGATGAGAGGGTATA
GCAAGTAGCCTGACAAGCATTAGATGTGGTTAAATTTTGAAAGACATAAGGCTTCTTGGAGCTCA
GITTTCTATTCTACTGATTTTATTGATGTTGTTCAATTCATTGTGCTTICTCTATAAATAGTACTTTTT
TCTTTTAGGAGAGTTTTGGTGTTTAGTGAGTTTATTAGATATTGACCTCTTCTAGATCTGTAAGTGC
TGAAGTATTTAACTGGTGATGCTITACTTTATATAAGGCATTATCTTGGATTTGTATGTCATATGATT
TTTGTACAATGATCCAGTCACATATCTATCATTGTTTCTGGGTAGTATTTGAGAAAGAGATCAGTT
TATGGCITTCTGCTTTAATITTATCACCAAGITAAGTGTITTATTCTGTATGATCATAATTCCTTCCTC
CAGITITTGTITATTTITTATTCATTAGCATCATATCTGATTITTGACATTCTTTCTGGTCATTTITTTTC
TTTTCCCCATTCATCAGGTTGGTAATGAAGAAAGGATCCATGTATATTATGCACATGGCCAGGAT
AACCCAAATTTTGTCCGAAGATGITATTGGCTGCTTGATAAGTATGCATATCAACTGTTTCTTAAA
GCTCCCATTCCAAAATTTITATGCATGTTCATACTGCTGAATTATTTTGTAGTATGGTGCTTCTGTITA
TTCTTGTATATATTGGITAAAGCATAAAATTAAAATAAGTTTTCTAATGACAATGTGACTTAAAAA
TTGTITTCACTATTTTCTTTTCAGGAGTATGGAACACATAGTCCTTGTTCATTACCGTGAAATACAG
GAGGTTGTGTTCAGCTGCTCACCATTGCCTCTATTTTTTITCCTTITAAAAGTTCAATITAATGTCA
CAAACCATGATTTGTGTGTCATGTGTATGTITGTITTGTCTGGAAGAAAGACTATATACATATATAG
TCATTAGTCACTTTGATTTACTCTITATGACACTTTAAATATGAGTTITATTTCTAATTATAACCATT
CACTGITAACTGCTAAGTGCTAGGATTITTAGAATGCACCTTAAATATGACACTTAGCAGTITAAAA
TCTCTITATAATTAGAAATAAACTTCATGTITTAAGTTGCCATTTITGCTCTAAAGTTTTATTGTGAA
AATAGATATAACTGGCTTTGTGACATTCTTTGGGTTGTTGTTTATGATACAGATGCAAGGTTCTCC
CGTCACTCCTGTAAATTCACACTCCAGTTCTGTCTCTGATCCTCCTGCACCATGGATTTTATCAGA
AGAAATAGATTCAGGAACCACAACTGCATATGCTGGTGGTGAGAAATAACTTITATATTTICTGTG
GTCTATCITCITAAAAGTITGTACTGCTGTAAGCTATTAATATGAAAGGCTAATGAGTAAGACATIT
GITTAAAATACTTATATITTAATTITGAAGATGTTAAGTGTTTGTITGGAAACAATGAGAGGCAGG
ATAATGAGTTGCAAGAAAAGAACACGTGCTATGTGCATGTCTTTATATATTGCAGATATATTCCIT
CTACCTCATTTCTGCTCATCTTTCCAAAGGAAGCATAATATATTTTTTITACCAAGGGAATAGTTGG
TTGAATGAGGTGCATGAGTTGITATAAATCCCATGGTACATGTCTTTGATTCCTATGGATAAAAAA
AAAAGATTTTITTITTGTITGGCTTATAATGCATGCTGTGTATGAAAAAAATAAAAATGATTAAATA
AACTATGACTGTAGTTGTCITGATAAGGTATATATCTCATCCTTTCTGATTTGGACAAAAACAGAC
ACGAGTGCCAATATAAATGTCAAAAGTCATGAACTCAGACTTCATGAGATTAATACACTTGATTG
GGATGACCTGGTGGATGCAAATGATCATAACACAACTACTGTGCCTAATGGAGGTAAATGGTAG
TTCATCAAAGCATAATCAGTCACTTGTCTGGATTGCACCATATATTITATTATAACTTITAAATTAA
CITITTCCAGGTACTGITCCATATTITGATCTACAAGATCAAATTTTACTGAATGACAGTTTCAGCA
ATGTAAGATAATATTATCTITCTITITATITGTATTCATGACTGTITTTTGTTGTCTTTITICTCATITGA
GITCTGTGATGGACAGTTAGTTCTITGACATTITTCACATGGGAAAGAAAATTTATTAGAGAGAA




AATGAGTGAAGCACTGGAGAATAACTAGGGGGAGCATAAGATATCCTCTTTTCTAATACTAAAA
ATGGAAAGGTCAAGAAAGGAGAAAGATTCCAAGATGCAGCAAAAGTCCGTITCAATCTTTCCATG
TTGATAGTGAAAACTATCATGAAAAAGCCATGAGCTATTAATCACCAGAGAGAAGCCAAAAGTA
CAAACTTATCCTAAAGCAAACCAAGGGACCAAGAGATCCTAAAAATGCAGGCATTCTGCITCAA
CCAAACAGGCCAAAGAACTGCAAAAACTGCATTGTCATAAAACTTTTGCCTCCTGATTGTTGGTC
CITTGAAATITATCATAAGACCATTTTATCCTATTTAAAGTATATGTITATAGAGATTTTATTATATT
TCCTAGACAACATGTITTTATAGATGTTCAGGCATTCAGCATCCAGGACTTCGGTTTTCACTATTAG
ATTATTGTTITAATTATACATGATTAGGAGTITAAAATGTCATTTTACCTTTGTGATACTATITITCAA
ATCACCTGCAATCACATCTAAAAAAGGCCACAGCCATITTGAAGAACATGCCTTGAAATTATAGT
GAAGGAAATGCTITATTITITACTTITTATACCTCATATTTGTATCATTTCCTTTGTTTCCTCTTCCCTCT
TCTCCCTTTITTITITTCGTTCTTITTTTCTGGAGATACTAACTITGTAATAGCCACTGCTTTGTTATACT
TGCTTTGTCACCAGGTAGCCAACAATCTATCTGCAGACATTCCTTCTTTITGGTAGTCTCACTCAGC
CTATTGCTGGGAGCAACAGTGTTCCTTACAATTTITTCAAGTGITAATCTTCAGACGATGGACGATC
AAGCAAATCCACATGAGCAGAGGAATAATACAGTTTCCTTAAGTGGTGTTGATTCCTTGGACACT
TTGGTCAATGATAGATTGCAAAGTCAGAACAGCTTTGGAATGTGGGTAAACCCCATCATGTCTGA
TTCACCATGTTCAGTAGATGACCCAGCTCTTGAATCCCCAGTTTCATCCGTTCATGAACCATATTC
ATCTCTGATAGTGGATAGTCAGCAATCTTCTCTGCCAGGACAAGTATTTACTATCACTGATGTATC
CCCTACATGCGTATCTTCCACTGAGAAATCAAAGGTTTCCTTTGCCCTTCTTGTAGATCTACTTGCT
ATTATTTTCAGTTTTAAGCATATCTTTCCTTAATGTTTTATTTAGTTTCTTACTTCTTAGTTGATTCCT
TAGTCTTTTCTTTCAATCTTGATTGATTGAGTTCCTGTTGAATTCCATAGCTGTAGACTGCAGAAAT
ATAAACTCCGAGTATTATGAATTATTAGTTCTTTTCAATCTAGCCAAATTCATTTGTAATTGGTTAT
GAATTGCTCTTTGGCTGCAAGCATGCACATCTTCATGTATACAAATTATAACAGAATTTAACATA
GTACATACTTGCTGCTTGATGAATTCATATGTTTGCTACCTGTTATTTTGACTTTCTGAATTCCTTITA
CTTGCAGGTCCTGGTGACTGGATTTTITTCATAAGGACTATATGCACCTTITCAAAGTCCAATCTATT
ATGTGTCTGTGGTGATGTTAGTGTTCCTGCAGAAATTGTTCAGGTTGGGGTCTACCGGTGCTGGGT
ATCACCACATTCTCCAGGATTCGTGAATCTCTACATGAGCATTGATGGCCATAAGCCTATTAGCC
AAGITGTTAATTTTGAATATCGTACTCCTGCTTTGCATGATCCCGCCGTTTCAATGGAAGAGAGTG
ACAATTGGGATGAGTTITCAACTACAAATGAGGCTTGCATATTTGCTCTITAAACAATTGAACCTTG
ATGTTATCTCCACTAAAGTATCACCCAATAGACTTAAAGAGGCTAGACAATTCGCCCTCAAAACA
TCATTTATTTCCAATAGTTGGCAATACTTAATCAAGTCAACTGAAGACAACCAAATTCCATTTTCA
CAAGCAAAAGATGCTCTATTCGGAATTGCATTGAAAAGCAGACTAAAGGAATGGCTTTTGGAAA
GAATTGTTTTAGGCTGCAAGACTACTGAATATGATGCTCATGGCCAAAGTGTAATCCATTTGTGTG
CAATTTTGGGATATACTTGGGCTGTTTCCTTGTTTITCATGGTCAGGCTTGTCATTGGATTTCCGTGA
TAGGTCTGGATGGACAGCTCTTCATTGGGCAGCATATTGTGGAAGGTATAATACACAGACATTCC
ACTTGTTTAAACCATTAGCTCTTCTGTAACTACATTGACCTAAAAATCCTTTTTITGGCGTGGTTTCA
CCATTCACATTCTTTTCTGTITTTTITTCCTTCATACACTTCACATTAACATAATCAATGTGAATTTA
GCATGATITTGGGTAAAGTAGGCTGCTTGAACTTITGAATTGAAATTITICTTATACATITTGATTTAA
AATTTGTATCTTCAGGGAGAAAATGGTTGCAACTCTGTTGTCTGCTGGGGCGAAGCCAAATTTGG
TCACTGATCCTACTCCCCAAAATCCTGGTGGATGCACTGCTGCTGATCTTGCTTATATGAGGGGTC
ATGATGGCITAGCAGCTTATCTTTCAGAAAAATCTCTGGTTCAGCACTTCAATGACATGAGCTITAG
CTGGAAATATCAGCGGCTCACTTGAAACTAGCACGACTGATCCGGTAATTTCTGCAAACCITACG
GAGGACCAGCAGAACCTGAAGGATACATTGGCAGCTITACCGAACTGCTGCTGAGGCAGCTTCCC
GCATACATGCTGCATTTAGGGAACACTCTCTAAAACTGAGAACTAAGGCGGTTGCATCTTCCCAT
CCAGAGGCTCAAGCACGCAAAATAGTTGCAGCAATGAAGATTCAGCATGCCTTITAGGAACCACA
AGACAAAGAAAGTGATGGCAGCTGCTGCTCGCATACAGTGTACATACCGTACATGGAAGATTCG
TAAAGAATTTCTCAACATGCGTTGTCAGGCTGTTAAAATTCAAGTAAAAGCTTCTCITCTAGTTGT
CACATACATTAACTGCAGATTTTGTTGGGCAAATTGACTAACATCTATGTTAAAATGCAGGCTGC
GITCCGGTGCITTCAAGTGCGGAAGCATTATTGCAAAATTCTTITGGTCTGTTGGTGTCGTTGAGAA




AGCAGTGCTGCGTTGGCGTITTGAAGAGAAGGGGTTTCCGTGGGCTCCAGGTCAAAACTGTCGAA
GCGGGAACTGGAGATCAGGATCAGCAAAGTGATGTAGAGGAGGAATTCTTCCGGGCTGGTAGG
AAACAAGCTGAAGAACGTGTTGAGAGATCTGTGGTACGTGTGCAGGCTATGTTCCGTTCGAAGA
AAGCACAAGAAGAGTACAGGAGGATGAAATTGGCCCTTGATCAAGCAAAGGTGACAGTTAATC
TATACATTTTATTAATCCTAAGAGGATTITGGTCTTGCATGTITTTTTCACTTCTAGAATACTCCTTTGT
GCAGCTTGAGCGAGAATTCGAACGACTTCITAGTACTGAAGTTGACATGCAACTGAAGACATAG
ATTACCCAAAAAGATTCTAAATTTTGGGATGCAGTATCCAGTAGATTTTGTAAGTCCCCCTTGACT
CITTCAGACTTTCTTAGTATCCTAGAATGGGTCATTATATAAAGTTTTCATCTGTCATTGGGCTCTC
TATGGTTGTAACTTCTGATGCAAAGATACTGTGCCACCCCAAAGTTTAATATACAGAATACTAGA
ATAGTTATAGCTATAAGCCTGGTCTGGGGATGGTAATGGCTTCTTCGTTTCTTITAACTCAAAAAT
AGCAGAGGCAACCAAAGATCAGTGCGATTTTTTITATTATTATITATAGGCGCCAACACATCTTC
AATATTAGCCCATATTTACAAAGATACTCTTTGTTTCTTAAATCACCATATCCAATATCAGTTATC
TCTCTAGATTAATGATAAAATTTATTATATGATACTCCCCAATATTATGTTAGTTAAAATTTTAAAT
CCAAATTCAAAACAAATTGTAGCAATATCAAAGAGCACGAGATAATCCAATGTCATTTCATTGGT
GTTATTTTTATGGACACGGTTATAATTCTTAAGACTATAGGGTTAGATAGGGATGAGTAAAGTTTG
GTCACAATTTTAGTGGCTTTGTTTCTATATGAAGCTGCCTITGGTAGTGCGTGCTTCC
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GTAAGAGTCAGACTGTAGAATAGAAAACAGAAAGGAACAAGAAAGAGTGTCATTCAGCTCCAA
CGAGGCGATCATATTTCTATCGGTTCCAATACGAACAGACCCACCCTTCTICTGCAATTAGGTAAA
CITACCACCTITTTCTATTTTITCTCACTACCCTTTTAGTTTCTCATCCTGTTTCTGATTTCTTTTAGTT
GAGAACGATGATTGTTTTCTTTTATTGAGTCGTCACTTTGCTCTTGTTTCATTTTTCATGTAATACGC
ACTTGCTGAGTTTTAGGTGGGAGAAAAGTTTTCGGAATTTCCGAAGGTTTCTGTGAATATGGCGA
ATAACTTAGCGGTGCAACTGGTTGGTTCAGAGATGCATGGATTCCACACATTGCAAGGCACGTAC
TTCACTGTTGGTCTTTGAATTATGCCTATGTTTATITTGATCAAATGACTAAGATGCAGTTTTTTTIT
TTTCCITATCGATAGGGTAATITATATTAATGTTGTGAGTAGTACTAGATGTTCAAACACAATGTC
CTGATATTTAATTGGAACCAAAATGATITTACATAAGATGGTCCCTAGGTTITGATAAATTATCTGA
TAAGCCTACTATTGTATGGATGATAATTTITTGTCATCTGGTGGGAGAGGTCAGCCCTTTAAGTGGA
TCATAGAACCTITGTGGGATTAGTCTTTGGTTTITGGCTGGAGGATACCCCGTGTITACAAAAAAAA
AAAAAAATAGTTITTGITAGGCTATGTCAAAGGGAAAGGAAACTAATGAAAGAATTAACCTTCT
CTGTTTATITGTTGTTCTGACATGTTTTICTTATATATGCCCCAGATTITGGATGTGGGGAGCATTATG
GAGGAAGCAAGAACCAGATGGCTCCGTCCCAATGAGATTCATGCCATGCTCTGTAATTACAAGT
ATTITACCATTAATGTCAAGCCAGTGAATTTGCCAAAAAGTAATTATCATITAGCTGCAACTTGAT
GITCGTGAATGGATATGCATCATATCCATTCTGCTCTATCGTGCATTTTCTTATAGACAATGTGTCA
TCTCATCATATTCATTTGTGTCTGTTATGTCTGCATATCTTAATTITCCATAAACTTITTGGAGCTTTTG
TGATCTAGCTTGTTITTATAAATTGTGAGCTTCTGTGCCCTTTATTGCTGGTITAAAATITATITAGIT
TGAAGTTTCTATTCTTAGGAGGGATCTATTITTCCTCTAATCTCTTTGTAATCTTCTGCTITTTACTTTA
ATGATTTTCTTATTTCATAAAAAAATGCACCATITATITGTATATATCATGAATAAAGCAGGATAA
GGTCTCACTGCGAGTGACTTITCATTCATGGAGCTAATAGAATTTTGATTAGTITATTTTGCATCCA
AATAAGTTITTCACTATTAATGATTAGACAATGTCAAGTATCTGGTGAAAATATTGTTGTTGTTATA
ATTATTGTTATITTGTGTGTCAACAGGTGGTACTATTGTCTITATTTGACCGCAAGATGCTTAGGAA
CITTCGAAAAGATGGGCACAACTGGAAAAAGAAAAAGGATGGGAAAACTGTTAAAGAAGCTCA
TGAGCACTTAAAAGTGAGGATTITTCATITTICTTGTTTGTTITITTTGTGTTAATTTITTTATTTTATTTI
AATTTAGTTTCTTTAACATATTGTAGATAGGATAATITATCATITTTITGTTATGTGGAATATGAATG
AATTAAACACTGACACAGAGATGAGAGGGTATAGCAAGTAGCCTGACAAGCATTACATGTGGTT
AAATCTTGAAAGACATAAGGCTTCTTGGAGCTCAGTTTTCTATTITTGCCGATTTTATTGATGTTGTT
CAATTCATTGTGCTITTCTCTATAAATAGTATTITITTITICTITTAGGAGAGTTITGGTGTITTAGTGG




GITTAGATATTGTCCTCTGCTAGATCTGTAAGTGCTGAAGTATITAACTGGTGATGTTTAATITATA
TAAGGCATTATCTTGGATTTGTATGTCATATACGATITTTGTACAATGATCGAGTCACATATCTAT
CATTATTTCTGGGTAGTATTITGGGAAACAGATCAGTTTGTGGCTITTCTGCTTITAATTTTATCATCA
AGTTAAGTGTTTATTCTGTATGATCATATAATTCCTTCCTCCAGATTTITGTTATTCTTGATTCATTAG
CATCATATCTGATTITITGACATTCTTTCTGGTCATTTITTITTTCTITTCCCCATCCATCAGGTTGGTA
ATGAAGAAAGGATCCATGTATATTATGCACATGGCCAGGATAACCCAAATTTTGTCCGAAGATGT
TATTGGCTGCTTGATAAGTATGCATGTCAGCTGTTTCTITAAAGCTCCAATTCCAAAATTTTATGCA
TGCTCATACTGCTGAATTATGTTGTAGTATGGTGCTTCTGTITATTCTTGTATATATTGGTTAAAGTA
TAAATTAAAATAAGTTTGCTACTTGCTAATAACAATGTGACTTAAAATTGTTTTCACTATTTITCTTT
TCAGGAGTATGGAACACATAGTCCITGTTCATTACCGTGAAACACAGGAGGTTGTITTTCAGTTGTT
CACCATTTCCTCTATTITTTTTCCCTTTCAAAAGTTCAATITAACGTCACCAACCATGATTITATGTG
TGTCATGCGTATGTTGTTITGTCTGGAAGAAAGACCATATACATACATAGTCATTAGTCAGTTTGT
GATTTACTGATTTITAGCCTTTTGAACATGTCTGGATACGGCATCATTATGTCTATAAGAAAATTTT
CATACAGTGAAAATGTTTTTTCAGTTGGTCTGGATGAAAACTTCATTTGTTTITCTGTGTATAGTGCA
CAGGCTCTTTCATTTTGGGTATTGTGAAGCAGCTGTGTATAGTGTTGTTTTCCATTATGTGTTTGAA
AGGATATCCATGCCCAACAAATGGATTTATACCAGTTTITGATGATGGATATAAGCTCCAAAAGTT
GATTGTAGGACAGGGGAAAACCATTTITTGTTTCAAGTCCATTGGTTTTGTCTTATTTCCTATGTTG
GACGGATATGCTGTGGAATGGCAAAATATTAACAGAGCCATCATTAGTAGGAGCATGACGGCTT
ATTAGCTTGCATTAAAAATTGGCCAAGTACAGCATTATAGATTCTATTGTATAAAACCCCTTTTTT
TTAATGAGCTGTTAATGTGAATTGGTTCTTTAAAAGTCGACAGTTTGITATTGTGCTGCTTTGCTITA
AATATACTCCAGTTITCTTITTACTTAATATTTGCCTAGAGTTGGAGTCTAATTTTCTCTATTGTATIT
TTTTCAATTAAAGGGGTAACCCTGTGGCTTTTGTGGCAGAGGTGACCCATGCCATATCCCTGGAA
AAAATTTAAGTITCAAAGAACCCAAGGTTGTTTTCTTGCAATGATATTAAAAGTGTTTGCTAATAT
AGAAGTTATATCCCACTCATTGTTTCATTATGTTGAAAAGTACATTTATITCTCCTTCCAGTCTTCT
TTTAGCATTTTAGAATAAAGTTCATTITTTITITCTCTCTATAAACATAAAAAGTAGTTITCAAAAAA
TGCTTGTCAGTGCTAGGCTITAATCACTTAGTTTCTCTTCATGAATGACACTTAGCAGTTAAAACA
TCTTTATAATTAGATATAAACTCATGTITTAAGGTGACATTTGTGCTCTAAAATTITGATTGTGAAAA
TGGATATAAATTGGCTTTGTGACATTCTTTGGGTTGTTGTTTATGATACAGATGCAAGGTTCTCCTG
TCACTCCTGTAAATTCACACTCCAGTTCTGTCTCTGATCCTCCTGCACCGTGGATTITATCAGAAG
AAATAGATTCAGGAACCACAACTGCATATACTGGTGGTGAGAAATAATTTTITATATTTGTGGTCT
ATCTTCITAAAAGITGTACTGGTGTAAGCTATTAATATGTAAGGCTAATGAATAATGACATTTGIT
TAAAATATTCATATTITAATITTGAAGATGTTAAGTGTTTGTTTGGAAACAGTGAGAGGCAGGATA
ATGAGTTGCAAGAAAAGAACATGTGTCATGTGCATGTCTTTATATATIGCAGATATATTCCTTCTA
CCTCATTTCTGCTCATCTTTCCAAAGGAAGCAGAAAATAATATATTTTITTTTACCAAGGGAGTCTA
GCTCAGITAGITGAGTAGGGTGCGTGAGTTGTTATGAATTCCATGGTACCCATATTCGATTCCTAT
GGATAAAAAAAAATAAGAATTTITTTGTTGGTTTATAATGCTGTGTATATCTGGTTGTTTAGTTGA
TGCCITTATTITATGAAAAAAATAAAAACGACTAAATAAACTATTACTGTAGTTGTCTTTACTTGA
TAAGGTGTATAATTTCAGCCTITTCTGATTTGGACAAAAACAGACATGAGTAACAATATAAATGTC
AAAAGTCATGAACTCAGACTTCATGAGATTAATACACTTGAATGGGATGACCTAGTGGACACAA
ATGATCATAACGCCTCTACTGTGCCTAATGGAGGTAAATGGTAGITGATTAAAGCACAATCAGTC
ACTTGTCTGGATTGCACCATATATTITATTATAACTTAAAATTAACTTITTGCAGGCACTGTTCCAT
ATTITGATCAACAAGATCAAATTITACTGAATGACAGTITCGGCAATGTAAGATAATATTATCTTT
CITITATTTGTATTCATGACTCITITTGTTTTICTTTITCTCATTTGAGTTCTGTGATGGACAGTTAGTT
CITTGACTTITTITITTACCTGGGAAATAAATTITATTAGAGAGAAAATGAGTGAAGCACTGGAGA
ATAACTAGGTGGAGGATAAGATATCCICTITICTAATTTCTAATATTAATAATGGAAAGGTCAAG
AAAGGAGAAAGATTCCAAGATGCAGCAAGGCTATTCAATCTCITTGCATGTTGATAGTGAACACT
ATCATGAAATAGCCATGAGAGAAGCCAAAAGTACAAACCTATCCTAAAGCAAACCAAGGGGTC
AAGAGATCCTAAAATTGCAGGCATCCTTCTTCAACCAAACAGGCCAAAGAACTGCAAAAACTGC




AGTGTCACAACTTTITGCCTCCTGATTGTTGGTCCTTTGAAATTITATCATAAGACCATTTCATCCTCT
TTAAAGTATATGTAATAGAGATTITATTATATTTCCTAGACAACATGTITTITATAGATGTTCAGTCAT
TCAGCATCCAGGACATCGGCATTTAAAGTGTCTTTTTGACTATTATATTATTGTTTCATTATACATG
CITAGGAGTTAAGATGCCATTITACCTITGTGATACTATTITTCAAATCACCTGTAATCACATAAA
AAAGGCCACAGCCATTITGAAGAACAGGCCTITGAAATTATAGTGAAGCAAATACTTATTTITTACT
TATTATACCTCACTTATATCATTTCCTTTACTTCCTCTTCCTACTTCTTCCTCTITTTITTCTGAAGATAC
TTGCTTTTTAATAGCCGCTGCTTTGTAATACTTGCTITTGTCACCAGGTAGCCAACAATCTATCTGCA
GAAATTCCTTCTTTTGGTAATCTTACTCAGCCAATTGCTGGGAGCAACAGAGTTCCTTACAATTTT
TCTGAAAGTGTTACTCTTCAGACGATGGACAATCAAGCAAATCCACATGAGCAGAAGAATAATA
CAGITTCCITAAGTGGTGTTGATTCCTTGGACACTTITGGTCAATGATAGATTGCAAAGTCAGGACA
GCTTTGGAATGTGGGTGAACCACATCATGTCTGATTCACCATGTTCAGTAGATGACCCAGCTICITG
AATCACCAGTTTCATCCATTCATGAACCATATTCGTCTCTGGTAGTGGATAGTCAGGAATCTTCTC
TGCCAGAACAAGTATTTACTATCACTGATGTATCCCCTACATGTGTATCTTCCACCGAGAAATCA
AAGGTTTCCTTTGCCCTTCTTGTAGATCTACTTACTAGCAAATATTATCTGCTTTAAGCATATCTTT
CTTTAACAGTTAACTCTAATGTTTTATTITGGTTTCTTACTTCTTAGTTGATTCCGTAGTCTTTTATTTC
AATCTTGATTGAGTTCCTGTTGAATTCCATAGCTGTAAACTGCAAAAATATAAACTCCAAGGATT
ATTTTTAGTITCTITITCAATCITGCCAAAATCACTTITAATTGGTGTTATGAGTTGCTCTTTGGCTACA
AGCATGCACATCTTCATGTATACAAATTGTAACAGAATITAACTGAGTACATACTTGCTGCTTGAT
GAATTCATATGTTTGCTACCTGTTATTTTGACTTTCTGAATTCCTTTACTTGCAGGTCCTGGTGACT
GGATTTTTTCTTAAGGACTATATGCACCTTTCAAAGTCCAATCTATTATGTGTCTGTGGTGATGTTA
GTGTTCCTGCAGAAATTGTTCAGGTTGGGGTCTACCGTTGCTGGGTATCACCACACTCTCCAGGAT
TTGTGAATCTCTACTTGAGCATTGATGGCCATAAGCCTATTAGCCAAGTTGTTAATTTTGAATATC
GTACTCCTGCTTTGCATGATCCTGCAGTTTCAATGGAAGAGAGTGACAATTGGGACGAGTTTCGA
CAACAAATGAGGCTTGCATATTTGCTCTTTGCTAAACAATTGAACCTTGATGTTATCTCCAGTAAA
GTATCACCTAATAGACTTAAAGAGGCTAGGCAATTCGCCCTCAAAACATCATITATTTCCAATAG
TTGGCAATACITAATCAAGTCAACTGAAGACAACCAAATTCCATTITCACAAGCAAAAGATGCC
CTGTTCGGAATTACATTGAAAAACAGACTAAAGGAATGGCTTTTGGAAAGAATTGTITITAGGCTG
CAAGACTACTGAATATGATGCTCATGGCCAAAGTGTAATCCATTTGTGTGCAATTTTGGGATATA
ATTGGGCTGTTTCCTTATTITCATGGTCAGGCTTGTCATTGGATTTCCGTGATAGGTTTGGATGGAC
AGCTCITCATTGGGCAGCATATTGTGGAAGGTATAATACACAGACATCCCACTTGTTTAAACCAT
TAGCCCTTCTGTAACTACATTGACCTAACAATCCTITTITTGGCATGGTITCACCATTCATGTTCTIT
TCTGTTTCTCTTITCCCTACATAAAGGTGAACATTAACATAATCAATGTGGATTTAGAATGATGTT
GGGTAAAGTAGACTGTTTGAACTTTGAATTAAAATTITICTTATACATTTGATITAATATTITGTATCT
TCAGGGAGAAAATGGTTGCAACTCTGTTGTCTGCTGGGGCGAAGCCAAATTTGGTCACTGATCCT
ACTCCACAAAATCCTGGTGGATGCACTGCTGCTGATCTTGCTTATATGAGGGGTCATGATGGCTT
AGCAGCTTATCTTTCAGAAAAATCTCTGGTTCAGCACTTCAATGACATGAGCTITAGCTGGAAATA
TCAGTGGCTCACTGGAAACTAGCACGACTGATCCAGTAAATCCTGCAAACCTTACCGAGGACCA
GCAGAACCTGAAGGATACGTTGACAGCTITACCGAACTGCTGCTGAGGCAGCTTCCCGCATACAT
GCTGCATTTAGGGAACACTCTCTAAAACTGAGAACTAAGGCGGTTGCATCTTCCAATCCAGAGGC
TCAAGCACGCAAAATAGTTGCAGCAATGAAGATTCAGCATGCCTTTAGGAACCACGAGACAAAG
AAAATGATGGCAGCTGCCGCTCGCATTCAGTGTACATACCGTACATGGAAGATTCGTAAAGAAT
TTCTTAACATGCGTCGTCAGGCTGTTAAAATTCAAGTAAAAGCTTCTCTTCTAGTTGGCACATACC
TTAACAGCAGATTTTGTTGGGCAAATTGACTAACATCTATGTTACAATGCAGGCTGCATTCCGGT
GCTTTCAAGTTCGGAAGCATTATCGCAAAATTCITTGGTCTGTTGGTGTGGTTGAGAAAGCAGTGC
TGCGTTGGCGTTTGAAGAGAAGGGGCTTCCGTGGTCTCCAGGTCAAAACTGTCGATGCGGGAACC
GGAGATCAGGATCAGCAAAGTGATGTAGAGGAGGAATTCTTCCGGACTGGTAGGAAGCAAGCC
GAAGAACGTGTITGAGAGATCTGTAGTACGTGTGCAGGCTATGTTCCGTTCGAAGAAAGCACAAG
AAGAGTACAGGAGGATGAAATTGGCCCTTAATCAAGCAAAGGTAACTGTTAATCTATACATITA




ATTAATCCTAGGAGGATTTGGTTITTGCATGTITTITTCACTTGTAGAATTITTCCTTTGTGCAGCTGGA
GCGGGAATACGAACAACTTCTTAGTACTGAAGTGGACATGCAACTGTAGATTTTGTAAGTTCCCC
TCGACCGTTTAAGACTTCCTTAGTATCCTAGAATGGGTCATTATATAAAGTTTTCATCTGTTATTGG
GCTCTATGGTTGAAACTTCTGATGCAAGGATACTGTGCCACCCCAAAGTTTAATATACTGAATAC
TAGAATAGTTATAGCCACAAGCCTGGTCCGGGGATGGTAATGCTTCTTCGTTTCTTITAACTAAAA
AATAGCAGAGGCAACAAAGATCAGAGCGAATTITITATAATTATTATTTATAGGCGCCAACACAT
CITCAGTATTAGCCGATATGTACAAAGACACTTTTTGTTTCTTAAATTACCATATCCAATATCAGT
TATCTCITTAGATTAATGATTAAATTITATCATGATACTCACCGATATTATGTAAGTITAAATCTAAA
TTAAAAACAAATTGTATCAATATCAAAGAGCAAGAGATAATCCAATGTCATTTGATTGGTATTTT
TTACGGGCACGTTTGTAAC
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GCTTATCCATAAAATTITCAAAACAATAATTACAATACATTGGCATTATAAATATTCATTATACTA
CCATCGATCTAATCCGCCTCGAGCAAATAAGTTCATGGACACAATTGTTGTCCTTCCTACCCACAT
GGAGGAATAATTGATTGGATTTCTATAGTITCAGATATAGAAAAGACGATTATTATTAAGTTCITA
CITCTTAGTGTGTGTGTGGGCACCATTAAGTTCTGCATGATTCCAAGACTGACGTGAGCAAGAAA
CAATAAGATGAGTTCTGAATTCTTGGGCTAATTTGACATTGTCATGGCAGGTTTGGAGTACAGCA
TCGATGATCTGTTTCAAGAAGCTAAGAGGAGATGGCTCAAGCCTGTGGAAGCTCTTTACATTCTA
CGGAATCACGACCAGTGCAAGTTCACCCACCAGCCCCCTCATCAGCCAGCTGGTAACATAACAT
CCTGTGITITCITTGTTCAAATGAAGGACAGGTTTTTCCGATTATCATAGGTTACTGATTGTCGAAG
ATGTTGCCTATCCACTTTCTTAACAGGTGGATCCCTGTTTCTGTTITAATCGTAGAATCATGCGTTCC
TTCCGTAAAGATGGTCATAACTGGCGGAAGAAAAAAGATGGCAAAACTGTGGGAGAAGCGCAT
GAACGGCTTAAGGTCTGTTATTAGTGTCCGTGGTGTTGTGATAATTAAGATTACCTACAATGATCA
TTAAAAGGTTTCACATGAGGGTGAGGCATGGTGCAACTGCATGTAGGTCTCAGGTTCAAATCCTA
GAAGTAGCCTCTTCACATGCGGTGATAAGGCTACATGCATCTACCCTCCCAAAACCTCTCCAAGT
GGAAGCCTTGTCTACTATGCTGTCCTTTTTCTITTITITTGACATCTATTITGTCTTGCTGCAGCTCATG
TCAGCCATTACCATCITGCCAACTTTTGGCATGCTTTATTITITATGCAAATGCCCCAATTTGCACT
CTAATTTGGACCAAGCTCCTTCCTTTCTTITAGTCTCAAATAAGAACCATGCAGAAAAAAATAGA
TGAAACATACAATAATTGTACCATACTGAGAGCTTGAAGTTITCATACCAATGGAAATTATACGT
TCTTCTACTTCACTTTCTITTCCTITITATITATTAGAGGAAATTGAATAATAAAAATTITGACATTGTT
GCTGTAATATCTTGTATGCATGATGTATTTCTACTTGGATTTTGTTTATITTCTTGCTITAATTGCAA
AAGTCTGCTAATGTTITCAAGCAGGTCTGAGTGATTAAATTACAGTCCATAAATGTACTAAATTATT
AGGAAGAAGTATTCAAATCTCAGACATATTGAAACAAAGTATTAATCGAAAATAATTAACGATC
CTCATTGGAAATTTCATITTCAAATCTATCTCCTAATCTGCTCTGTACCATATATAGCTTCCAAAA
AGCTTITGGGACAAATAGTAAGTTTITITTTATCTAGCACTCATTITTGTGCATGAGCTGTAACAGAA
CATTGAGATGTAACCAATTTGTITGTITAATAGTTTTACTGGTATGGAGCATTTTITCTCITTTAAATA
TAATTCACTTATTTTTTIGCTATATTGATGCCTTTGTGCCAACATTTGTTITGCGATAGAATTCTATGT
ATTGATTTTCTCAATCTGATTGGTCATTCTAATCTGCATGTTTAGGTTGGCAATGTTGAAATCCTAA
ACTGTTACTATGCACATGGAGAGGAGAACCGTACTTTTCAGAGACGGAGCTATTGGATGTTGGAG
CCGTGAGTAAATTTTAACTATTAGCTGGATACCAACCATATTATTATGTTGCCACTAGTTGTATCT
TTTAAGATCCACACACAAACTTACAAAGGTATATTAAAGGCAACTTTATTACCAAGATAAAATTA
TCTTGACTGTGAAACAAAATCAACCTTCAGTATATGTAACTAATATTAACATGGGTTCATTTATAT
GCCAATATGTTATTGTAGTGCATGTITCATATITGCTCATACACTATTGTTITCTTGACAGGGAATATG
ATCATATTGTITCITGTGCATTATAGAGAAACAAGTGAGGTGAGTTTCCAGAACATGATATCAGAT
AAACATAATATAGTATTTGCAGTTTATTATGTGTGAAAAGGTGGGAATCCTTTTTAAGCAACACA
TCTCAAAGAAAAGTATGTTCATCTATTTITGTTCATTGCTTGGGAATTGTATCAACAACCCAAGGTT
GAGTTTGACATTACTGTITTACTCTCACATTTTGCAGGGGAAATCCAATTCTGAGCATGTCACACAA




TTGCCATCAGGTTCCTCTCCTGCTTITAGTCAGAGTCATAGCTCGTATACTGCTCACAACCCAGGA
ACAGCATCCATGATTGGTGATTCATGTGAACCTAATCAGAATTITTCTTTTCCTGGGTCTTITAGAA
GITACGTTCGAAGCACAAGCCTTGCGCCAATTGGAAGAACAGCTGAGTTTGAATGATGATGGCTT
CAATGAAATTGCACTTGATTTAGTGTCAGGTCAAGATCAAAGGGTGGTTITATAAGCAAGATAAAT
CTGCAGCTTTGTCTGGACCAAATGATCTAGGACAACCTTGTGATGGATATAATGGAAGACAAGGT
AATTTAGACAAACTTGAGCTGITAATGITITTITTGGAGCGGGGGAATAAAATTAATATATGTTTG
AAGTTAGTGAAACATTTGAATTATTATCCTATTTTACGCTTTITATCTTGTATTGTGTTTAGATTTGTT
CAGTTATAGATGCTTGTCTTCTACTTACGCAACATATGCAGGTGGCTTCTTCCACCCTCACAGCTA
ATTTATAACATACCTACTTATTTTAAGTTCTCTAAGGTTATCATAGCCATATATATATATATATATA
TATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATAGATTATATCTTCTATTCTT
CTAATTTGTCTATGGTACCCTTCTGTTTGATAGATTTTCTTTAAGTGAAACTTCCCCAATTGTTATA
TGCTGGTITGTTTCATGTGAATCTTTTAAAAGAGAGTGTAGGGAGATTATTGTGAATCAGGTAACC
AGAAATCAAAAAGGTTTGAAACAAAAGCCTCACAATTAGGTCTCTTGTATCTAGAATCACTCCA
GGAGGCATTCAAGAAATCTTCGTAAAAAAATATATTAACCATGCAGCACAGTTTTCAAATATTTA
ATGCACAGAACTCTATGTGTTAGATAATATGTCAATGTTGTTITATCCTCTTTTGTGCTTGAGAAATT
AAATTAAAAGGCATTCTAGTTTGTATTATTCAGTGAGTTGGGTTACAACATGTGTATCCATATATA
TACAAATAAAATGTTATCTAAAAGATAAACCAATCITATGTAAAAGTITAAACTGGTTATCTAATC
TAATCTTCTAAAAGATAAACTACATGTCTGATTAAAATTAGCACTCCCCTAGTCCCCTTAAAGTTG
GAGCATATATGCCTTGTTACATATGTAAGTTATCCTAGGACCTCATAAGGACTTAGTCGATATGA
CTGCAAGTTGITCCITAAAATTCACAATGGTAGTCTTCATGATGCCAGGAGGATCTTTTCTCTAAT
GAAGCAACAATCAACCTCTATATGTTTAGTCCTCTTGAGAAAGATCAGATTGGAGGAAAGATGCT
AAGCTTGGTTGCCACAAGCAAGTTCCATAGGACCTCACAAGTAAATGCTTTAGCCATAAAAATTC
ATAAGTCATATTAGCCATAGCACGATATATTGCTTTGGTACATGACCTTGCAACCACAGTCCGTTT
CITACTTTTTCGTGAGATTAAGTTACCACTGATGAAAAGATAAATTGCATATCTITATTACAATCAA
CAAAGTGTTTCGTTGTAAATTAGTTACTCATGATCCACTCAACTTTTTTTITCCCAAACTGTCACATT
CAGCTTITAGATCAGACTCAATTTATTTCACTAGATCTITATAGTTTGTTITTGCTACTCCTAATTAT
AATTAAACAACAACTGTAAAGAGAGGAAAGCAAAATCTTCTGAAATTATTGTATTITCTGTAGAT
GACAGTGGCACATATTATCATGATTTTCTTGATGATTGTCCTGGTGGAAATGAAAAAACTATATA
CTGGACGAAAGTGCTGGAATCGTGTAAGCCCTTATCTGTGACCAAATTACCAGATCAACATGCAT
ATGAGGCGATTGGAAATGTGAGTATTCCAAAGATATACTTCATGCTGTCAAGAGTTTATAATACA
TTTITCTTITGCAACTTGCAAAGAAATAAAATCTCTATGCTTAAAACAGGAAAATACATTATITTC
TTCGGGAAGGGGAGTGATTGCCAACCTGGAAAACAATCAGTGGCTAAACTCCAACAGTAATAAT
ATTGAAAACTGTATGACTTATTTCTACCTTAACTTGCTTGATGATTTCCCTTITTTTTGCATATAATG
AAACTTCITCCATCTCTCTTITGATGTTCCATATCACTTGCTGTTTTATTGTTITCCTCAAGATGGTGGG
GTCAAATTTCCACCATATTCTCTAGCAGAAACTCCAGGAGCTAACTCTGACTACTATGAAACATT
TTTTGACCAATTCCAAAATCAAGGACCTCTGGGTGTAGATTCAAGCTTGACTGTTGTGCAGAAAC
AGAAATTTACCATTAGGGCAGTATCCCCAGAATACTGTTATTCTACCGAGACTACAAAGGTITTGT
GCCTTTTAATTTCAACACTTACTATGTCCTATTAATGATTTATCACTCTITGCACTAGGGACTGTTA
TCTGCCGAATGATGGAATTGTTATTGITTTTTGGTGCCTACTGCTCAGCTTTACCTATGATGTTCTT
GAAGAGCTTTAAAATGCATACACAACATGGTITCAAATACGTATGCATITTTGGTATAATGTAATT
ATATATGTAATAACTAGGGAGTITAAAAAGGCAAGCTCITAGCTTITGATITCAATACTTAATCATT
TGGGACATATACTTTGTGTCTACTCTCTITCCGTITGAACTTITATTATITTATITATGATATGATAC
AAATACTATTGATTTTGTCTATATITGAATCCTAATTITCCCAAGTTATATTCATAGGTGATCATTAT
TGGGTCATTTCTCTGCCATGACTCGGATTCTACCTGGGCCTGTATGTTITGGTGATGTTGAAGTTCCT
GCAGAGATAATTCAGGACGGCATAATCTGTTGTGAAGCTCCATCCAATCATCTTGGAAAGGITAA
TTTGTGCATTACTITCAGGAAATAGGGTGCCATGCAGCGAAATGAGGGAGTTTGAGTTTCGAAATA
AGACTACTAGTTGCACTCGCTGTAATTCATTGGAAACAGAAGGAAGCAAAAGTCCTGAAGATCT
GITATTACTTGTTCGATTTGCAGAGATGCTCCTTTCITCTTCAACTACAAAGGATGACAGAATAGA




ATCTGGAAGTCATCTTTCAACAGAACAGAAAGATGATGATGATTCGTGGAGCCATATTATAGAC
ACTCTTCTAGATAGCACTAGAACACCATCTGATGCTGTTAAATGGCTTCTTGAAGAGCTGCTGAA
GGATAAGTTGCAGCTCTGGCTTTCTAACCGAAGAGATGAAGGGACGGGCTGTTCTTTGTCCAAGA
AAGAGCAGGGGATAATACACATGGTTTCTGGGTTGGGTTTITGAGTGGGCCTTGAACCCCATTCTC
AGTTGTGGTGTGAATATAAATTTCCGTGACATCAATGGATGGACCGCTCTITCATTGGGCTGCACG
GITTGGGAGGTAATAGAAAACTGATTTGTITGATATTGATGTGCAATTGTGATAGCATTTTTGTTTC
AAAGCCTTGAATAATATACACATGATCAAATCTACTTAGAAACCTTTACTTTATCCTTGGGAGAA
GGGAATACCAATGCAAAGAAAGAGAACAAGGAGGACAAATAAAGCCTGTATCAAATACCTGCC
CAGTAACAGTATGCTTCACATGCAACAGGATGTTTCAATCATTCTTGAACATGTATATAAAGCCT
AATCAATCAAAGCCAAATGTITAGTITITTGTITTCAACAAAAAAGGCTTTCCCCACCATATGGGA
TCGGCTACATTAATTAAATAACAACATTGTGTTGGACCAAAAACTGAATTTTAAGAAATTTCATT
TAAATCGAATTGTTITTAAACCTTITCTCTGGAGTTITCCTTGGTCTTCCCCTATCTCTATITGATCA
GACTGTACTCCATATAATTAATTCGTCTTACCAAGGCATCTATTGGTCTTCTAGCATGATCAAACC
ATCTTATTAGACCAAATTCTGACATAAATGATCATATCAAGATTGAAACTCTTGCTTTTAAAAGTC
TITATAAATGATCTGTTCCATTCTAAGTGTTCTGGAAATTCAGGTCACTGAATATTTTGTTTCATGA
TAGGGAAAAAATGGTTGCTTCACTTATAGCTTCTGGTGCATCTGCTGGAGCAGTGACAGATCCAA
GITCACAAGATCCAACCGGTAAAACTGCTGCATCTATTGCAGCCAGCCATGACCATAAGGGTCT
GGCAGGTITATCTTTCAGAGGTAGACCTAACAAGCCATCTGTCGTCCCTCACATTGGAAGAGAGTG
AGCTTTCTAGAGAATCTTCTGAGCTTGAAGCTGAGTTAACTGTCAGTAGTGTCTCTGAAGAAAAT
CTTGTGGCCAGTGAGGATCAGGTTTCACTAAAAGCTTCCTTGGATGCTGTTAGAAATGCAGCTCA
GGCAGCTGCACGGATACAAGCTGCTTTTCGTGCACATTCTTITAGAAAACGGAAAGAAAGAGAT
GCTGCCGCCACAGTTCTAGATGGATATTGTATTGATGCAGGTAGCATTGATAATAACATTTCAGT
GCTTTCTGCCATGTCAAAACTTAGTTCTCAGAGCTGGCGTGATTACAAAGCTGCTTTGTCGATTCA
GAAGAAATATCGAAATTGGAAAGGTCGTATAGAATTCTITAGCATTGCGCCAGAAAATAGTTAAG
ATACAGGTAACTGTAATAGAAGTTGTITATTACAGTTTTGCTATACCAATTGAATTCCAAGAGTTCT
GTATGTACCTGGACATAGGCACTGTAGAAATGTAGGTACTTITGTAATGTAAATAAATAATAAATT
TGTTAATAAATTGGAAGGAGGGGGGAGATAAAAGACATAGCTAGACATGCACATGCATATATCA
AGAATAACCTTGGCTTITTCAATATTTATITGGGCAGGCTTGTGTGAGGGGTTACCAGGTTCGGAAG
CAATACAAGCTAATATTATGGGCAGITGGAATCTTGGACAAGGTTGTGITACGATGGCGGAGAA
AACGAATTGGTATACAAAGTGTCCGGCAAGAAATGGAGTCAAATGAAGAAGAAAGTGATGATG
CAGATTTITCTCAATGTGTTCCGGAAAGAGAAAGTAAATGCAGCAATTGAAAAGGCCTTGAAGCG
GGTGCTTTCCATGGTCCACTCCACTGGTGCTCGTCAGCAATATAGACGCTTGCTTTCGTTGTATCG
TCAAGCCAAGGTAAATACACTAATGAAAGCAAAAAAGAAAATATAGGTCTGGGATACCACCAG
TTAGTTAAACCACTTTTTGCATTCAGATTGATCAAATAATAAGTGATTGTTACGAGTATAGCTTTC
ATAGTCCATTITCITTACTGAGAGACAAATAAGATAACTGTAACGCTAGCGAGTAGCCACATGATA
TTCTCITTGGACACACTGTTATTACTAGATGAAACCCAATTCTGGTGTCTCATAAAATGTTGAAAT
TTGAAAATCAGAATACAATCTGATCCCATTCITTATTAGTGGGGCTAGCTGCATGAGGCTTTACTC
AACAATAAAAGTGTCAAATAGTGTGTITGCTAACACTTTTCATAAAGTAATTAGGAGCTTAATTAA
ACATGCTAAGCTAGCATATAGCAATGTTITITTTATGTAAGGAGAGGTTCCCTGTTITTGTGCGATCA
TAACTTATTGATTCTITTACAGATTGAACATGGCAGCACAAGTGATGAAGCACCGTITATCAACTT
CGGAAGAGAATGCTITCCAATATGGAAGATGATGATTITGTGTCAATTITTGGACACCTTCTTCTGGC
CITCCTAGITTITATTTATCITTGATGATAAATTTCTGGCTTCCCCGCTCATATGGTCTGTGTATITG
AATGTCTAGGTTGTATAGTGATAATGGCGATGGACACTTTCTCTTTTTATGTACAAAATGGGCTTC
AAGGCTCTGGTGGTATAGGATITCAAATTCA

>Glyma.08G105200 (GmCAMTA15)



CITTCTGCTTITGCAACTTCCTITTCTCCGGTCCATTGTTTGCAGCGAATCTAGCAGCCTCTGCGGTT
CCAAAAATGCTCTGTGTCCGGTTCTACTACCTGTACTTGTAGCTITTTTATTCCTCGGATTCAACACC
ATGACACCTGGTAAACGTGTCTITTACTTITTTCITAATGTTGTTATTATTATGATGTCTITGTTTAGAA
AAAGAAATTGGAAAATTGGGATGTTTAATGGTTTGGTGCGATGTACAGTGAAGTGAATTGAGTTT
GACTTGGTITTGATTGGCTAGTTGAAGTGAACCACATCACTCGTGACTTTGTATGTCTGTGTGTGCA
TTTTITGTTTAGTTTGCTGAGATTGGTGCTTTCAATAGGGACCATTTGAGTTTTGGAATTTGTITTGGG
ATGGTAAAAATCAAACATTCGCACTGACAGTAAAGCACTTTAGTATATTCTCTGTAGCATGCTTTT
TGCAATTTGATTTAATTTACTCAATTATTTTGCTGCTCCTAACACATTTTGCTTCCAAATGATATGG
AATATTGGAATAATTGATAGGTGCTGTACTGAGAAAGAGAATTTTAAGATTTTAGTTACATTGTG
CAGITCTTATTAATGCATAAAAATGTCCCCGGCTTATCTAATTCTTCTGCTATCAGAAGGTAGAAA
AGAAAACAATGTTGATGATGATGGGATGGGTCTATATTITITGACTTATITATGATGTGGTITTTAG
GITACGAGTATGATATTAATGATCTGCATCAAGAGGCTCAAGCCAGATGGTTGAAGCCTGCAGA
AGTGATGTACATTTTACAGAATCATGAAAAGTTCCAGTTCACCCAAGAGGTCCCACAACAGCCA
ACCAGTAACATCTGTGTTCCCTTTATCCAATTGATTITAGAAATAAAAATAAATGACAGTTTTTCT
CATTGTTTCTITCAGAATTGACTATAAAATGCTGATTGTTAACCTTATCAATTGATCTTCTTAACAGG
TGGATCCCTGTTTCTGTTITAACAAAAGAATCCTGCGATACTTCCGTAGAGATGGTCATAACTGGC
ATAAGAAAAGTGGTGGAAGAACTGTGGGAGAAGCACACGAAAGGCTGAAGGTGTGCTACTTGT
GTCTATACTGTTGTATTTGTTAGTTGTCCATGAAAAAGGAAAACTTGTTTGCAGGTGTCTAGAGGG
GGGTCTCAGTTGTAGAAATGCAGTCCATAAATTAATATGTAAGAGGAGAAAAATTGTTGACTCTC
CTGAATTGTTAGAAAAAAATATATTCATAACTTTGATAGATGTCTCAAACTTGGTGAATGGCGAC
AGATGGTATTATTAAAAAATACTITAAAAATCCTTATTTGAAGTTTCATTGAAGACTCTCAAGATG
CITITGAAATAGAATGATTTGACTATCAGCTGCCCCITATATACAATAGATATAACTTATTTCTGIT
CAGTGATTATTITITAGCATGTITTAAAAACATTATTCACTTATTGTTGCTATATTTACGAGTTITAG
GCCAACATTTGTTTITTGTGATGGTATTCCGTATATTGATTITCTTCAATCTAAATGATTGTACTAATC
TGCATGACTAGGTTCTAAATGTTGAAGCCTTAAATTGTTACTATGCACGCGGAGAGCAGAACCCT
GCTTTCCAGAGGCGGAGCTATTGGATGTTGGATCCGTGAGTAAATTTTAACTATTAGCTAACTGTA
TATCCTTCACACCATTAAGCTTATCTCACTACATGTTGTATCCTTTAAAACAAACATGCAATTTTC
AGGAAAAAGTCATCCTAGAGGTTAACTAAATTTTAAGTGAATTGCCAAGATTAATTTATCCTAGA
CITTGAAACAGAATCAGCCTTCAATGTACATAACTATTTGTGTGATATGCTITATATATATATGITA
TTGTAATAGTTATTCATAATCACTCATGCTATTGTTTCATGGCAGGGCATATGAGCATATTGTTCTT
GTGCATTATAGGAACACAAGTGAGGTGAGTCTCCGATACATGATATCAGATGAATTTAATAATA
GTACTTGTAGCTTGTGCATAGTGTCCCTCCAGAAAAATTGGGGAATCCTTTTGTGCAAGATTGCTC
ACTGTCCTAACCTGTTTCTGATTAGTTGTITTCACACATATCCTTCCTATTTACTGTTCACCTGTGAA
ACTCAAATAATTTAGTTCATTITTCCTGTITCCATGAAATTTCAAACATTITICTGTATTCTTTCATATIT
ACTTTTTGTAGATGGCTCGTCCAATTGTCAATTAGCTGTTAATATTICTTGTTTAAGTTTGGTATGTT
GATTCITITATTCACCATTATAATTACTACTGTGTTGTAACTCCCTCTCCCCACCTCCCCTCTCTCAT
TTTCTATTTTCAAACTTCATITATAAATGTACATGTATGCTTCCAAAGTCAGTGATTATTCCTAAGA
TTTGTAATGTCCTGTTGCTTITTCTGCACTAATTGTITTCATITAATGGCTTTGTGCCTCAAATAAAGA
TATACTTAAATCTTGTITAAGAATCATATTTGATATCTTGGGCGGAATTATTAGATTATATTGTTITTA
TTCTGTGTGTGCATAGGAACATTGTTGGGCAGCCCATCITTGAGTITTTGCATTAATGTATGCACTCT
CATGTTATAGGGAAAGCTAAGTTCTGGAGCTGGGGCACAATTGTCACCAAGTTCTTCTGTCTATA
CTCAGAGTCCTAGCCCATATTCTACTCAGAATCCAGGGTCAACATCCATACTTGGTGATTCATAT
GAACCTAATCAGAGTTTCTCCAGTCCTGGGTCTACAAAAGTTACATCTGAGATATTCGTTCTGAA
CAATAAAATGGGTCACATGGATTGGGCAGATACAGAATCAGGAACCTCATCTGAACTCGAGGTT
ACTCAAGCTTTGCGCCGATTGGAGGTACAGTTAAGTTTGAATGAGGACAACTTTGAAGATATTGT
TTCCTTCGGCAGTAAGCATGAAACTGTTCATGATTCAAATCCCAAGCACGATCAAAGGGTGATCA
GCAATCAAGAGCAATCTGCAGCTTTCTCTAGACCCGATGATCAAGGGCTATTTTATGATGGATGT
AATGGAAGGCAAGGTAAATTAAACAAACTTGATCTGTTGAGAACACATGGTTTAAATCAGTGAA




ATATCTGAGTGCTTAATCTATATTGTGTTITAACCTGTITCACATACAGATATCTCTGTCTTCTACTT
GITTAACTGTGCTTGCAGCATCITACACCTGCACAGCTAGTITITCTGTAATTTGTTGATGGAAATTC
ATAGTATGCCTGTTTAGATTAAAGTTGGTCCCAACTATCATAGCCATCTTCTITGTITGGTGTATCTG
TTTCATITTTCTCATCGAAGCATAATTCCCTAATTGGTATGTGCTGGTTGCGTTGTGTGAATTATTA
GAATTTGGGTTTGAGACTAACTCAACCCCAAAAACTAGCTCATTGGGTGATAGTTGCCCCCCATT
TTTATACATTATTITGGCATTATTTCTAGTCAATGTTGGACTTGGGTTTTTTCCAATATGAATCTTAA
GAGAAATATGTGATTCTTATTATAAGTCAAGTAACCAGGAAAAAAATGGTTCTAAACAACTTACT
CACGGCTAGGTTTATTTGTATTTGACATTACTCCAGTAGACTTTAAAAAAACATATAAAAATGTG
GAACAGGCTGTAAAGGTTTGATTGGAGAATTCCATATGTTACATAATAAATGAAGTGTCTTTCITC
TTTTATATGGTTGATAAGGAAAATAAATCAAATGTTCTAGTCTTGATACATTGCATGTGGCTGACA
GGTITAGCAATTGACTTACTITTAACAATAATAAGCAAATTTGAAGTTTGAGAGAAAAGATTGTGA
TATTATTTTAAAAGATGCCATGAAGAACATAACACAACATACTTACAGGGTAGTGATAGCCAAC
CTGAATAAGGATCCTAATTAAACAAAGAAAACACTAAATTTAAGGAAAAATTCAAGGAAAATA
CTAAAACAGCCTCAAAGTATACTTATATAATGGATTTTGGGCTCAAAATCACGCTCTAGAAGGTA
AATCCTGGTTGCAACAAGAGGCTCGAAAGGAAATTTCTGTTGATATCATATGGGCCCTGTAACTC
CATCTAGATCAAAAGTTATGGTTGTTTAAATCTCACTTTCCTATTCAGGATCTATGGGTCATACGT
GTGGGTTTCTGGCACTCTGCTCACTCTAAGAAATCTTTTGTTACATGTGTGGCCAAAAGTTTGTCT
GTGAAGTTATTGTGGTTTTGCCTCTGCTTGAAGTTTTTCCTTGTAAATTAGTTATTCATCCATTGAA
AACCTTTITITTTAACTTAAATATTTTTAATITCAAGTGAAATTCTGCTCTTTATAGTTTITTTTGTCCT
CTTCATTATGGAAGCATCAAATGGGAAGAGAGGAAGGTAAAAGATGCTTAAAGTGTTTATTGTT
ATTGGTGATGGTGGTGAATTITATCATGAATTAATAGATCATGGTTACCCTGATGCAAATGAAAA
GGCTTTATGGACAGAGCAGCTGGAATCACATAAGTCCTCATCTGCAGTCAAGTTACCTCAGAAA
AATGTATACATGCCAGCTGAAAATGTAATTATCGCTTCAACATATITAATGAAATTTATATCATTT
TGCAATTTTATGTTTGCTCAGATGTTGAAATAATTTTCTTCATGTGTTTCTGCAATTCTTAAAATATT
TGATTCTTAAAGCAGGAAAATTCAGTATCTTCTGCAAGAAGGGTACCAGTTTCCAACCAGGAAA
ACAGTCACTGGCTCAACTTCAACTGTAATAATTCTGAAAACTGTATGATTTACTTTCACCTGGTTA
ACTTAACAACCTTTITGGTATATTTTGGTGTTTCITCAACTTCTGATTCCCCTCCCATGTTAGCAGC
TGTTTTCTCACAACCTCAAGGTGTTGATGAAGTCAAATTTCCTGCCTATTCTTCTATGTTGGAAAC
ACAAGTAATTAATTCTGACTACTATGAAACATTGTTTGACCAAAGCCAAATTGGAGCACCACCA
GATGCAAATTCAAGCTTGACTGTTGCACAAAAACAGAAATTTACTATTAAGACTATCTCCCCAGA
ATGGGGITATGCCACCGAGACTACCAAGGTTTGTGCATITAAAGCCCAATTCCTTGCATGCCCTA
TGCAATGATTTATTACTCTITGCATAACCGGTGTCTTGTGAACAATGAAAGTGCTCGTTCTTTTGAT
TCATAACTATTGGTGCTTATACCTTAACCTAGTCCCTGAAGAACTTITAAAATTTATTCTTAACTTTG
TTGAAGTCTATATGAAATTCTTGTGGTAGTGGTGGTGGTATAAAGCAATTATATATAAAGCTCAGT
CTATITATAATAATTAGGTTAGGGAAATGTITGCTCAAGCTTGTGTCITTGGACATTITAAGACTTAT
CAAGTTGGGGCATATATGTCATCTCTCTITTTTITCCCITTCATCTTTICTTATCTTAAAATGATGTTT
AGTGTTGATTTITGTCCAAATTTGATTCCTAAAGCTCCATACTCTATGCATAGGTCATTGITGTTGGG
TCTTTICTCTGTCATCCCTCGGATTCTGCATGGGCTTGTATGTTTGGTGATGTTGAAGTTCCTATTG
AGATAATTCAGGATGGTGTAATCTCTTGTGAAGCTCCATCTCACCTTCCTGGAAAGGTTACTCTGT
GCATTACTTCTGGAAACTGGGAGTCCTGCAGTGAAGTCAGAGAGTITTGAATATCATGATAAGACC
AATAGTTGCACTCGATGTACTCAATCCGAAACAGAAGCCACTAGAAGTCCAGAAGAGCTGITAT
TACTTGTTAGATTAGGGCAGATGCTTCTTTCTGCATCAACAATAAAGAATGACAACATAGAATCT
GGAATTCCTCTAATAAAACCGAAAGCTGATGATGATTCATGGAGCCATATTATAGATGCTCTITCT
AGTTGGCAGTGGAACGTCGAGTGGTACTGTTGATTGGCTTCTTGAAGAGCTTCTAAAGGATAAGT
TTCAACAGTGGCTTTCITTTCAGATCACGGGAAAAAGATGAAGAGACAGGCTGCTCITTGTCCAAG
AAAGAGCAAGGGATTATTCACATGGTTGCTGGGTITAGGTITTGAGTGGGCCTTGAACCCTATTCT
CACGTGTGGAGTITAATATAAATTTCCGTGACATCAATGGATGGACTGCCCTTCATTGGGCTGCAC
GITTTGGAAGGTAATAGAGAATTCTAGAGAGCTTGCTACTTITGTITACTGATTTATTTAGTTTITGGT




GAAAGATGTTAGTATTGCTATACAAGGCTTATAGGTAATGAAGATGGGGAAAGCATGCATACTG
AGGATCACGAAAATGAAAGTCTITGTITCITITAGAAACCATTTTATAATTATCTGTITCCATITTAA
ATTATTTTGGATGTTATITTACTGAAGCTTTGTTATTCCATATAGGGAAAAAATGGTTGCTTCACTT
ATAGCTTCTGGAGCATCTGCTGGAGCTGTGACAGATCCAAATGCACAAGATCCAACTGGTAAAA
CTGCTGCATCTATTGCAGCCAGCAGTGGGCACAAGGGACTGGCAGGGTATCTTTCAGAGATAGCT
GTAACAAGCCATTTGTCATCGCTITACACTGGAAGAGAGTGAATCATCTAAAAGTTCTGCTITATCT
TCAGGCGGATAGGACTGTTAACAGTGTCTCCAAGGAAAATCTTACTGCCAATGAGGATCAGGCG
TCACTCAAAGATACCTTGGCTGCTATCAGAAATGTAACTCAGGCAGCTGCGCGGATACAATCTGC
TTTTCGCTCACATTCTTITTAGAAAACGGAGAGCAAGAGAAGCAACTGCTAGTACAGGTGGCATTG
GTACCATTTCAGAGATTTCTGCTATGTCAAAACTTGCGTTTCGGAACTCACACGAATATAATTCAG
CTGCTTTATCCATTCAGAAGAAATATCGAGGTTGGAAAGGTCGTAGAGATTTCTTAGCATTGCGC
CAAAAAGTAGTGAAGATACAGGTAATAGATGTTAACTTTATAGTTTGACTAAAACAAAATGAAT
TCCAAGAGCTACATGGATATTATTCTTAATTITATATATAACTAGCACTTAAAGATACTCTGAAAGT
GAATAAATTTGATTTTTAAACCAAAAAACAGTTGGTTATAGGCATGCACGTGCATACTTITGATTTC
AACGGCATTATTATCAACCTTAGTTATTTCTAATTTATTTGGGCAGGCTCATGTGAGGGGTTACCA
GGTTAGGAAGCATTACAAGGTAATATGGGCAGTTGGAATCTTGGACAAGGTTGTCCTACGATGG
AGGAGAAAAGGAGCTGGTTTACGAGGTTTCCGACAAGAGATGGACATCAATGAAAATGAAGAT
GAAGATATTCTCAAGGTGTTCCGAAAACAGAAATTAGATGTAGAAATTGAAGAGGCTGTTTCAA
GGGTGCTGTCCATGGTTGACTCACCGGATGCTCGTGAGCAATATCATCGCATGCTTGAGAAATAT
CGTCAAGCTAAGGTAAATAAATTAGTTGAATAATTTAAATATTGTTTTGCATGAGGCTTCCATAG
GGCATTCCGTGCTCAATCAGAAATAAAGACAAAATAGTAACCATACAGAGCTATCAACCAGTTT
GACTTTTTAGAGTGCAATTGCTTTGTGCTGTCAATGCATAAATTGTCAATTCCCTTGCAGGCTGAA
CITGCGGGTACGAGTGACGAAGCATCATTATCAACTTCTGTAGGAGATGACTTATTTATGGATGA
TITTTATCCATTTCCCTAAGAGCAAACGCTAGCCTTGTTAATCTTCATTCTTCTGAATGATCAATTT
GTGGAACAAGCTGACTTATTAGTTTGAGACAGTCTAGATTGTATAGTGATAATAGCGATGGACAT
TGTTACTITGTACAGTATGAAATGGTCTTGAATGCAGGTGGGTGGGGTTTCAAATTGAATGGATTA
AGTITTCTIT



CDS of Soybean CAMTA family
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ATGGCTGAGGCCAGACACTACGTCCCCCCCTCTCAATTGGATATTAAGCAAATTATTTTAGAAGC
ACAGCATCGATGGCTACGTCCGGCTGAAATCTGTGCAATTCTCAGTAATCACAAGAAGTTTCTAA
TTGCTTCAGAACCTGCACATATGCCACCAAGTGGTTCACTTTTCITATITGATCGGAAGGTGCTGA
GATACTTCAGAAAGGATGGCCATAACTGGAGGAAGAAAAAAGATGGAAAAACAGTTAGAGAA
GCTCACGAGAGACTAAAGGCTGGAAGCGTGGATGTGTTGCATTGCTACTATGCCCATGGAGAAG
AAAATGAAAATTTITCGAAGACGCACATATTGGCTACTTGAAGAGGAACTCTCTCACATTGTTCTC
GTCCATTATCGACATGTGAAGGGAACCAAGGCAAATTTTACATGTGCTAAAGAAAATGAAGAAA
CTCTTCCTTATGCTCAACAAACTGATAAAATTATGCCCAAAACAGAGATGGAAACTTCTTTATCA
TCTACTCTTCATCCACATAGTTACCAGGTTCCTTCACAAACTATGGATAGAAGCATGAACAGTTC
CCAAGCATCAGAATATGAAGAAGCAGAATCTGCATTCAACAACCATGCAAGTTCTGAGTTTTATT
CTTTCCTTGAGTTAGAACGCCCTGTTGAGAAGATTACACCTCAACCTGCTGATTCTTATTCTCCTC
GGCCACTCACAAGAAAGTCTGTACCTAACATGAACTGCATTATTGAATCTGGGACAGATGATCA
AGAGAAGTCACCTGTCATTCCTGGGGTGAATTATATCTCACTCACTCAAGACAATAAAATCAAAG
ACATTCATAATTTTGGATTGACATATGAATCCCCAAAACCCCTTGGCTTTTCCTCATGGGAAGGTA
TCTTAAAAAATAATGCTGGAAGTCAACATGTGCCTTTTCAGCCTTTATTTCCTGGAACACAGCCTG
ACAACATGGGAATCAATAGCAAATTTTCCCAAGGACATGAGATAATGGTGCCATATTTGACCAC
CAGCATTGCTAAGCAGCATGAGAATGGAAGTCTCATACAAGCTGAAGGAAATTGGCAGGCTITAT
GATGTTGATTCTTTACGCATGTCCAGTTGGCCTATAGATAGTGCTTATTCAGGCTCATCATGTGAC
ATAACTTGCAGCAACCGTGAGCAGGAGGTTAATGATGTTGATTTGCAGAAATCCTTGGAACAGT
GTCTTCTACATCCATACAAACAAAACAAGGTTTTCATGCAAAATGATCCTCAGGAAAAACTTTTG
AATGAAAAAGAAAAGATAAAATCAGACCTAGAGGCCAATAGAATCCTGGATGGAATAGAAGAC
ACATATTTCACTTITAAAAGGACTCTGTTAGATGGATCTCCAGCAGAAGAGGGTCTGAAGAAGCT
TGACAGTTTCAACCAATGGATGAGTAAAGAGCTTGCAGATGTGGAAGAGTCTAATAAACCATCC
ACTTCTGGTGGTTATTGGGATACAGTTGAAAGCGAAAATGAGGTTGGCAACACAACTATTCCTTC
ACAAGGGCACCTGGACACCTATGTATTGGATCCATCTGTTITCCCATGATCAGCTTITTITAGCATTAT
AGACTATTCCCCAAGCTGGGCATTTGAAGGGTCAGAAATTAAGGTTATTATTTCTGGACGATTCTT
AAGAAGTCAACATGAAGCAGAACAAGGTAAATGGTCATGCATGTTTGGCGAGGTAGAAGTGCC
AGCAGAGATCATTGCAAAAGGTGTTCTTTGTTGTCATACTCCTCCACACAAGGCTGGGAGGGTAC
CITICTATGTAACTTGTTCCAATAGGTTAGCATGTAGTGAGGTGAGAGAATTTGATTTCCAAGTCA
ACTATACTCCAGAAGITAACACTACAGGTGAGAATAGAGGCAGCACTTTTGATACTTTTAGTATC
CGATTTGGAGAACTGTITGTCCCTGGGGCATGCCTTTCCTCAGAATTCAGATTCAATTAGTGTTAGT
GAGAAATCTCAACTGAGAAGTAAAATCAATTCTITACTGAGGGAGGAGGAGGATGATTGGGACA
AGCTACTGAAACTTACTCAAGAGGAAGATTTTTCTCCAGAAAATITACAGGAGCAGCTGCTTCAA
AATCITCTGAAAGATAAGTITACATGCATGGCTCCTTCAGAAAATAACAGAAGAGGGGAAAGGCC
CTAATATATTAGATGAGGGTGGCCAAGGTGTGCTITCATTITGCATCTGCTCTTGGCTATGATTGGG
CCCTAGAACCCACAATAGTTGCTGGTGTGAATGTGAACTTTCGGGATGTAAATGGATGGACTGCT
CITCATTGGGCAGCATTTTGTGGCAGGGAGCGCACAGTTGCTITTCCTCATCTCTCTCGGCGCAGCA
CCTGGAGCACTGACTGATCCATGTCCAGAACATCCTTCTGGTAGAACACCAGCTGACCTAGCTTC
TGCAAATGGACACAAAGGAATTGCAGGGTATCTTGCTGAGTCITCACTAAGTGCACACCTCACA
ACTCTCGATTTGAACAGGGACGCAGGAGAAAATTCCGGAGCAAAAGTAGTCCAAAGAGTCCAA
AACATTGCTCAAGTTAATGATCTTGATGGTITTATCATATGAATTGTCATTGAAAGATTCATTGGCT
GCAGTGCGTAATGCCACCCACGCTGCAGCTCGTATTCATCAAGTTITCAGAATGCAATCATTTCA
GAGAAAACAACTGAAGGAATATGATGATGACAAACTTGGATTATCTGATGAACGTGCTCTTTCA
CITGTAAAAATGAATATGAAATCACACAAGTCTGGACCACGTGATGAGCCTGTCCATGCTGCTGC



AGTACGAATCCAAAACAAATTCCGCAGTTGGAAGGGAAGAAGAGAATTTTTAATGATTCGACAA
CGCATAGTAAAAATTCAGGCTCACGTGAGAGGTCACCAGGTCAGGAAAAGCTGTGGGAAGATA
ATTTGGTCCGTTGGAATCTTGGAGAAGGTTATTTTACGTTGGCGTCGAAAAGGTAGTGGTTTGCGT
GGATTTAAACCGGAGGCCAATTCTGAGGGAACTATGATACAAGATGTATCTTCAACAGATGATG
ACTATGATGTCTTAAAAGAAGGCAGGAAGCAAACAGAGCAAAGGTTGCAGAAAGCCCTAGCTA
GGGTGAAGTCAATGGTTCAGTATCCAGAGGCAAGAGACCAATACCATAGGCTGTTGAATGTTGT
AACTGAGATCCAAGAAAATCAGGTAAAGCATGAGAGCAGTTATAACAATTCAGAAGAACCGAG
AGAATTCGGTGACCTCAACGATCTTGAAGCATTGTTGGACGAAGATATTTTCATGCCTACAGCAA
CITAG

>Glyma08G14370 (GmCAMTA?2)

ATGGCTGAGGCCAGACTCTACGCTCCCCCCTCTCAATTGGATATTAAGCAAATTATTTITAGAAGC
ACAGCATCGATGGCTACGTCCGGCTGAAATTTGTGCAATTCTCGGTAATTATAAGAAGTTTCGAA
TTGCTCCAGAACCTGCACATATGCCACCAAGTGGTTCACTTTTCTTATTTGATCGGAAGGTGCTGA
GACACTTCAGAAAGGATGGCCATAACTGGAGGAAGAAAAAAGATGGAAAAACAGTGAGAGAA
GCTCATGAGAGACTAAAGGCTGGAAGTGTGGATGTGTTGCATTGCTACTATGCCCATGGAGAAG
AAAATGAAAATTTTCAAAGACGCACGTATTGGTTGCTITGAAGAGGAACTCTCTCACATTGTTCTC
GTCCATTATCGACAAGTGAAGGGAACCAAGGCGAATTTTACAAGTGCTAAAGAAAATGAAGAAT
CTCTTCCTTATGCTCAACAAACTGATAAAATTATGCCCCAAACAGAGATGGACACTTCTTTATCAT
CTACTCTTCATCCACATAGTITACCAGGTTCCITCAAAAACTGTCGATACAAGCATGAACAGTGCC
CAAACATCAGAATATGAAGAAGCTGAATCTGCATTCAATAACCATGCAAGTTCTGAGTTTTATTC
TTTCCTCGAGTTACAACGCCCTGTTGAGAAGATTTCACCTCAACCTGCTGATTTTTATTCTCCTCGG
CCACTCATAAATGATCAAGAGAAGTTACCTATTATTCCTGGGGTGAATTATATCTCACTCACTCA
AGACAATAAAAACAAAGACATTCITAATGCTGGATTGACATATGAATCCCCAAAACCCCTTGGC
TTTTCCTCATGGGAAGGTATCTTAGAAAATAATGCTGGAAGTCAACATGTGCATTTTCAGCCTTTA
TTTCCTGGAACACAGCCTGATAACATGGGAATCAATAGCAATTTTITCTCAAGGAGAAGAGATAA
TGGTGCCATATTTGACCACCAGCATTGCTAAGCAGCATGAGAATGGAAGTATCATTAAAGCTGA
AGGAAATTGGCAGGTTTATGATGTTGATTCTTTACGCATGTCCAGTTGGCCTATAGATAGTGCTTA
TTCAGGCTCAACATGTGAGGTAAGTITGTAGCAACTGTGAGCAGGAAGTITAATGATGITGATITTC
AGAAATCCTTGGAACAGTGTCTTCTACATTCACACAAACAAAACAAGGTTCTCATGCAAAATGA
TCTTCAAGAAAAACTTTTGAATGAAAAAGAAAAGATAAAATCAAATCTAGAGGCCTATGGAATA
GAAGACACATATITATCTTITTAAAAGGACTCTGTTAGATGGACCTCCAGCTGAAGAGGGTCTGAA
GAAGCTTGACAGTTITCAACCAATGGATGAGTAAAGAGCTTGGAGATGTGGAAGAATCAAATAAA
CCATCCACTTCTGGTGGITATTGGGATACAGTTGAAACTGAAAATGAGGTTGGCAACACAACTAT
TCCTTCCCAAGGGCACCTGGACACCTATGTATTGGATCCATCTGTTTCCCATGATCAGCTITITTAG
CATTATTGACTATTCCCCAAGCTGGGCATTTGAAGGGTCAGAAATTAAGGTTATCATTTCTGGAG
AATTCCTAAGAAGTCAACATGAAGCAGAACAATGTAAGTGGTCATGCATGTTITGGTGAGGTAGA
AGTGCCAGCAGTGATCATTGCAAAAGGTGTTCTTTGTTGTCATACACCTCCACACAAGGCTGGGA
GGGTACCITTCTATGTAACTTGTTCCAATAGGTITAGCATGTAGTGAAGTGAGAGAATTTGATTTCC
AAGTCCACTATACTCCAGAAGACACTACAGGTGAGAATAGAGGAAGCACTTTTGATACTTITAGT
ATCCGATTTGGAGAACTTTTGTCCCTGGGGCATGCCTTITCCTCAGAATTCAGATTCAATTAGTGTA
AGTGAGAAATCTCAACTGAGAAGTAAAATCAATTCTTITATTGAGGGAGGATGATGATGATTGGG
ACAAGCTACTAAAACTITACTCAAGAGAAAGATTTTTCTCCAGAAAATTTACGGGAGCAGCTGCTT
CAAAATCTTCTGAAAGATAAGTTACATGCATGGCTCCTTCAGAAAATAACTGAAGAAGGGAAAG
GCCCTAATGTATTAGATGAGGGTGGCCAAGGTGTGCTTCATTTTGCAGCTGCTCTTGGCTATGATT
GGGCCCTAGAACCCACAATAGTTGCTGGTGTGAATGTGAACTTTCGTGATGTAAATGGATGGACT
TCTCTTCATTGGGCAGCATTTTGTGGCAGGGAGCGCACAGTTGCTTTCCTCATCTCTCTCGGCGCA



GCACCCGGAGCACTGACTGATCCATGTCCAGAACATCCTITCTGGTAGAACACCAGCTGACCTAG
CITCTGCAAATGGACACAAAGGAATTGCAGGGTATCTTGCTGAGTCTTCACTAAGTGCACACCTC
ACAACTCTCGATTTGAACAGGGACGCGGGAGAAAATTCCGGAGCAAAAGTAGTCCAAAGACTC
CAAAACATTGCTCAAGTITAATGATCTTGATGGTTTATCATATGAACTGTCATTGAAAGATTCACTG
GCTGCAGTGTGTAACGCCACCCAAGCCGCAGCTCGTATTCATCAAGTTTTCAGAATGCAATCATT
TCAGAGAAAACAACTGAAGGAATATGATGATGACAAACTTGGATTATCTGATGAGCGTGCTCTTT
CACTCATAAAAATGAATGTAAAATCACACAAGTCTGGACCACGTGACGAGCCTGTCCATGCTGC
TGCAATACGAATCCAAAACAAATTCCGCAGTTGGAAGGGAAGAAGAGAATTTTTAATGATTCGA
CAACGCATAGTAAAAATTCAGGCTCACGTGAGAGGTCACCAGGTCAGGAAAAGCTGTGGGAAG
ATAATTTGGTCCGTTGGAATCTTGGAGAAGGTITATTTTACGTTGGCGTCGAAAAGGTAGTGGCTTG
CGTGGATTTAAACCGGAGGCCAATTCTGAGGGAACTATGATACAAGATGTATCTITCAACAGATG
ATGACTATGATGTCTTAAAAGAAGGCAGGAAGCAAACAGAGCAAAGGTTGCAGAAAGCCCTAG
CTAGGGTGAAGTCAATGGTTCAGTATCCAGAGGCAAGAGACCAATACCATAGGCTGTTGAATGT
TGTAACTGAGATCCAAGAAAATCAGGTAAAGCATGAGAGCAGTTCTAACAATTCAGAAGAACC
GAGAGAATTCGGTGACCTCAATGATCTTGAAGCATTGTTGGACGAAGATATTTTCATGCCTACAG
CAACTTAA

>Glymal5G053600 (GmCAMTAS3)

ATGGCGGAGGGTGCTITCTTACGGATTGCGTCGTCCATTAGATATTCAGCAATTACAATTTGAAGC
CCAGCATCGATGGTTGCGACCTGCAGAAATTTGTGAAATTCTTCGTAATTATCGGATGTTTCATAT
CACATCAGAACCTCATAACAGGCCACCAAGTGGTTCACTTITITCITTTTGATCGAAAGGTTTITGAG
ATACTTTAGAAAGGATGGGCATAATTGGAGAAAGAAAAAAGATGGAAAAACTGTGAAAGAAGC
TCATGAAAAGTTGAAGGTTGGAAGTGTTGATGTGTTGCACTGCTACTATGCCCATGGAGAAGAAA
ATGAAAATTTTCAAAGGCGAAGCTACTGGATGCTTGAACCGGATATGATGCACATAGTATTTGTC
CATTACTTGGAAGTTAAGGGTAACAAAAATATTGTTGTAAATAATGAAGGTGATGAAGTCCCAA
CAGATTCCCAAAAGGTAACTTCTCCATCGTCTAGCCTTCCCACACATCATAGCTGTGTTITCITCAC
TGAGTACAGATTCCGTGAGCCCAACAACCAGTTTGATGTCTTTACATGAAGATGCTGATTCTGAG
GATATCCACCATGCAAGTTCTGGGTTGCACCCATTACATGAGTCACAACATAGTGGGAATAGTCC
ATTGACGGAAAAGATTGGTGCTGGTTCGAACAGTTCATATCTTATGCATCCCITTTCAGGTGATAA
TGAACAGTCATCAATTTCTGGAACGGATTATGTCCCTGTTGTTCATGGGGATAAATTTAGAGGAA
ATGATACTGCITATACTGATGGTCAGAAACCGCATGGCATGGCACCATGGGGCACTGTCTITGCAA
AGCACTGCCAAATTGCACAATGATCCTTCTCTTGCATCATTITCCTTCCATCCTACCTAGTTCAATG
GGAGACGTCCTTGAACAAGAACATACCATTTTTGGTGACCTITITAATGAGCAAAAGTGGTCTCAC
TGAGGAAGCAGAGAGTITCTCAGTCTCTCCAATCAAATTGGCAGATTCCTTTTGAAGACAATTCAG
GAGGCATGCCAATGITAACCCAAACCCAATCATTTGGTCTGCAATTTAGATCTGATTATGGCACC
GGTTTACTAGGGAACGAAACTCGTAATGCAAGTTCTGAAATTGCTCCGATCCTGTACAGTTTTCAT
GGTGAACCAAAAGAGCAGCCTATGCAGCAAAACTATCCACAAGAGCTTGAAGATGGACAATCT
CAACATGCACTAAAATCCAATTCTGCAAATAAAGTTCCTGATGAAGAAACTATCAACTATGGCTT
AACAGTGAAGAGCACATTATTGGACAGAGACGAGAGCCTGAAGAAGGTTGATAGCTTCTCTCGG
TGGATTACTAAGGAACTTGGAGAGGTGGCTGATTTGAATATGCAGTCCTCACCTGGTATTTCATG
GAGTACAGATGAATGCCAGCATGTGATAGATGATACCTCATTGAGCCCATCTCTCTCTCAAGACC
AACTGTTTAGTATAAATGATTITTTCACCTAAATGGGCTITATGCTGAGTCTGAAATTGAGGTGTTGA
TTATTGGATCATTITTGAAGAGTCAACCAGAGGTGACAACCTGTAACTGGTCCTGTATGTTTGGGG
AAGTITGAGGTTCCTGCTGAGGTCITAGCTGATGGAATTTTGTGCTGTCAAGCTCCTITGTCATAAGG
TTGGACGGGTCCCTTTCTATGTAACATGTTCCAATAGGTTAGCTTGTAGTGAAGTGCGGGAATTCG
ATTTCAGAGAGGGCTTTGCTAGAAATGTAGATTTTGCAGATTTTITATATCAGTTCAACTGAAATGC
TGCGTCATTTGAGACTGGAGGATTITCTTICTITAAAGCCAGTGGACCCTTCAAATCATTCTITTTGA




GGGTGATATGGAGAAAAGAAACTTAATTTITAAGCTCATTTCACTGAGAGAGGAGGAGGACTAT
TCAATTAAGGATGAAGTTACTAGAGAATTGGATATATCCCAACACATGGTGAAGGAGCATCTGIT
TCACAGGCAGTTTAAAGAGAAGCTGTACTCATGGCTITCTTCACAAAGTAACTGAGAATGGTAAA
GGGCCAAATGTATTAGATGAGGATGGGCAAGGTGTITCTACATTTAGCAGCTTTTCTITGGTTATGAT
TGGGCCATAAATCCAATTATATCTGCTGGAGTITAATATCAACTTCCGAGATGTGAATGGATGGAC
AGCTCTITCATTGGGCTGCATCCTGTGGCAGAGAGCGGACAGTTGCTGTCCTTGTCTCCATGGGTGC
AGATTGTGGAGCACTGACAGATCCATCTCCCGCATTTCCATCTGGTAGAACAGCTGCAGATCTTG
CCTCTAGCTATGGGCACAAAGGAATTTCTGGTTTTCTTGCTGAGTCTTCATTAACTCACCACCTCG
AAACCCTCACAATGGATGATCAAAAAGGTGGTCAGCAAGAAATTTCAGGAATGAAGGTGGTGC
AGACAGTTTCAGAACGATCTGCAACACCTGTGCACTATTGTGATATCCCAGATGCCATCTGCCTC
AAGGATTCACTTACTGCTGTGCGTAATGCAACACAAGCTGCTGATCGTATACATCAAGTATACAG
AATGCAGTCATTITCAGAGGAAGCAGTTAACTCAGTATGAAGGTGATGATGAGCTTGGATTGTCAG
ATCAGCAAGCTCTTTCTCTGCTAGCTTCCAGGGCATGCAAATCTGGACAAGGGGATGGTTTAGCC
AATGCTGCTGCAGTACAGATACAGAAAAAGTTTCGTGGTTGGAAGAAGAGAAAAGAATTCTTGA
TGATTCGTCAAAGAGTITGTTAAAATCCAGGCCCATGTTAGAGGTCACCAGATAAGGAAACAGTA
TAAACCAATCATATGGTCTGTGGGAATCCTGGAGAAGGTCATATTACGTTGGAGGCGCAAGGGT
AGCGGTTTACGTGGATTTCGACCAAATGCCATTAATAAAGTCCCCAATCAACAAAATGATTCTCT
GAAAGAGGATGATTATGATTATCTCAAGGAGGGACGGAAACAAAAGGAAGAAAAGATCCAAA
AGGCCCTATCAAGGGTGAAGTCCATGGTTCAGTATCCAGAGGCACGTGCTCAATACCGGCGTCTG
CTAAATGTITGTTGAGGACTTCCGTCAAACCAAGGCATCTAACAAGGGTTTGATCAATTCTGAAGA
GACAGTTGATGGTGTGGAGGATTTGATTGATATTGATATGCTTITTAGACGATGATAATTTCATTCC
TATAGCATTTGATTGA

>Glyma08G072100 (CAMTA4)

ATGTCGGAGCGTTCGTCTTTCGGATTGGGACCTCGATTAGATCTTCAGCAATTACAACTTGAAGCC
CAGCATAGGTGGTTGCGCCCTGCAGAAATATGTGAAATTCTITCGTAATTATCGGATGTITCAAAT
CACATCAGAACCACCTAACAGGCCACCAAGTGGTTCCCITTTTCTATTTGATCGGAAGGTTITTAA
GGTACTITAGAAAAGATGGACATAATTGGAGAAAGAAAAAAGATGGAAAGACTGTGAAGGAAG
CACATGAAAAGTTGAAGGTGGGAAGTGTTGATGTGTTACACTGCTACTATGCCCATGGAGAAGA
AAATGAAAATTTTCAGAGGCGAAGCTATTGGATGCTTGAACTGGATATGATGCATATAGTATTTG
TCCACTACTTGGATGTTAAGGTTAACAAAACCAATATTGGTGGAAAAACATATTCTGATGAGGTT
ACATCAGATTCCCAGAAGAGCAGTTCTTTGTCATCTGGCTTITCCCAGAAATTATGGTAGTATGCCT
TCAGGAAGTACAGATTCCATGAGCCCAACGAGCACTTTGACATCTTTATGTGAAGATGCTGATTC
AGAGGATATTCATCAAGCAAGTITCAGGATTACACTCCTATCGTGAATCACAAAATTTGGGGAATG
ATCGTCCGATGGATAAGATTCATGCTCGTTCAAATAGTTCCTATCITATGCATCCATTITCAGATA
ATCATGGGCAGTTACCAGTTTCTGGAGCAGAATATATCCCACATGTTCAGGGGAATAAGTCTAGA
GCTAGTGATACTACTTACATTGAGGGTCAGAGAGCACATGGCATTGCATCCTGGGACAATGCCAT
GGAACAGTCTGCAGGAAAGCATGCTGATCCITCTCTTGTATCATCTACGTCCATTCCATCAAGTGC
AATGGGAAACATACTTGACAAAAACCATACTGTTCCAGGCAACCTTITAGGGCATAAAATTGCC
CTCACTGAAGTGGAAAGGGGCGCTCAGCCTGTCCAATCAAACTGGCAGATTCCITTTGAAGACA
ATACTGGAGAATTGCCTAATTGGGGCTTTACCCAATCATTGGGTTTGGAATTTGGATCTGATTATG
GTACTAGTTTACTGGGGGATGTAACTAATAATGCAGGCCCAGAAATTGATCCTGAGCTGTTCACT
TTTAATGGTGAGITAAAAGAGCAGTATACACATGGGCAATCTCAACCTGCACTGAAATCCAATTC
TGCGTATGAAGTTCCTGGTGAAGCAAGTATCAATTATGCCTTGACCATGAGGCGTGGATTATTGG
ATGGAGAGGAGAGCCTCAAGAAGGTITGATAGTTTCTCTAGGTGGATGACCAAAGAACTTGCAGG
TGTGGATGATCTGCATATGCAGTCTTCCCCTGGTATTTCATGGAGCACAGATGAATGTGGGGATG
TGATAGATGATACATCATTGCACCTGTCCCTGTCTCAAGACCAGCTGTITAGCATAAACGATTTITT




CACCTAAATGGGCTITATGCTGAATCAGAAATTGAGGTGTTGATTGTTGGAACATTTTTAAAGAGT
CAACCTGTGGTGGCAAAATGTAACTGGTCCTGTATGTITGGGGAAGTGGAGGTTCCCGCTGAGGT
TTTAGCTGATGGAATTTTGTGCTGTCAAGCTCCACCTCATAAGATTGGACGGGTTCCCTTCTATGT
AACATGTTCCAATAGGTTTGCTTGTAGTGAAGTTCGGGAATTTGAGTACAGAGAGGGCTTCGATA
GAAATATAAATTTTCCAGATITITTTAACAATTCAAGTGAAATGGAGCTTCATTTGCGACTGGTGG
GGTITACTTTCGTTAAACTCAATGCACACTITAAATCAAGTGTTTGAGGGTGATATGGATAAAAGA
AACTTAATATTCAAGCTTATITCACTGAAAGAGGAAGAGGAATATTCAAGTAAGGAAGAGACAA
CTGCAGAGATGGATATATCACAACAGAAGTTGAAGGAGCATATGTTTCACAAGCAGGTTAAGGA
GAAGTTGTACTCATGGCTTCTTCACAAAGTTACTGAAACTGGTAAAGGGCCTCTTGTATTAGATG
AAGAGGGGCAAGGCGTGTITACACTTAATTGCTGCTCTTGGTTATGATTGGGCTATAAATCCTATC
ATAACTGCTGGAGTCAATATCAACTTCCGTGACGTGAATGGATGGACAGCTCTACACTGGGCTGC
ATTCTGTGGCCGAGAGCGAACAGTTGCTGTCCTTGTCTCCATGGATGCAGCCGCTGGTGCATTGA
CAGATCCATGTCCCGAATTITCCTTTGGGTAGAACACCTGCAGATCTTGCTTCTAGCAAAGGCCAC
AAAGGAATTTCTGGTTTTCTTGCTGAGTCATTATTAACTAGCCACCTCGAATCACTCACAATGGAT
GAAAATAAAGATGGTAGGAAAGAAACTTCAGGAATGAAAGTAGTGCAGACAGTTTCAGAGCGA
ACTGCGACACCTGTGCTTAATGGTGATATACCTGATGATATCTGCCTTAAGGATTCTCTTAATGCT
GTCCGTAATGCTACACAAGCTGCTGATCGTATATATCAAGTATTCAGAATGCAGTCATTITCAGAG
GAAGCAGTTAGCTCTGTATGAAGATGATGAATTITGGATTGTCAGATCAACAAGCTCTTTCTCTCCT
AGCTTCTAAGGCGTGCAGATCTGGTCAAGGAGAGGGTTTAGCCAATGCTGCTGCAATACAAATA
CAGAAAAAGTTTCGTGGTTGGACGAAGAGAAAAGAATTCTTGATTATTCGCCAAAGAATTGTTA
AAATCCAGGCCCATGTAAGAGGTCACCAGGTCAGGAAGCAGTATAAACCAATCATTTGGTCTGT
GGGAATCCTGGAAAAGGTTATATTACGCTGGAGACGCAAGGGCAGTGGTTTACGTGGATTTCGA
CCAGCTTCCCAGAACAAGGTCCCCGAACAACCAAGCGAATCTCCGAAAGAGGATGACTATGATT
ACCTCAAGGAAGGAAGGAAACAAAGTGAAGTGAAGTTCAAAAAGGCCCTTTCACGGGTGAAGT
CCATGGTTCAGTATCCAGAGGCACGGGCTCAATATCGGCGGGTGCTAAATGTAGTTGAGGACTTC
CGTCAAACCAAGGGAGGTAATTTGAATTTGATAAATTCGGAAGAGACAGTCGACGGTGTGGAGG
ATTTGATTGATATTGACATGCTTTTAGATGATGAAAATTTCITACCTATAGCTITTCGATTGA

>Glyma05G117000 (GmCAMTAD)

ATGGCGGAGCGITCGTGTTTCGGATTGGGACCTCGATTAGATCTTCAGCAATTACAACTTGAAGC
CCAGCATAGGTGGTTGCGCCCTGCAGAAATATGTGAAATTCTTCGCAATTATCAGATGTTTCAAA
TCACATCAGAACCACCTAACGGGCCACCAAGTGGTTCCCTTTTTCTATITGATCGGAAGGTTITAA
GGTACTITAGAAAAGATGGACATAATTGGAGAAAGAAAAAAGATGGAAAGACTGTGAAGGAAG
CTCATGAAAAGTTGAAGGTGGGAAGTGITGACGTGTTACACTGCTACTATGCCCATGGAGAAGA
AAATGAAAATTTTCAGAGGCGAAGCTATTGGATGCTTGAACCGGATATGATGCATATAGTATTTG
TTCACTACTTGGATGTTAAGGTTAACAAAACCAATGTTGGTGGAAAAACATATTCTGACGAGGTT
ACATCAGATTCCCAGAAGAGCAGTTCITTGTCATCTGGCTTTCCCAGAAATTATGGTAGTGTGCCT
TCTGGAAGTACAGATTCCATGAGCCCAACAAGCACTTTGACATCITTATGTGAAGATGCTGATTC
AGAGGATATTCATCAAGCAAGTITCAGGATTACACTCCTATCGTGAATCACAAAATCTGGGGAAT
GATCGTCCGATGGATAAGATTGATGCTCGTTCAAATAGTITCATATCCTATGCATCCGTTTTCAGGT
GATCATGGGCAGTTACCAGTTTCTGGAGCAGAATATATCCCACATGTTCTGGGGGATAAGTCTAG
AGCTAGTGATACTACTTACATTGAGGGTCAGAGAGCACAGGGCATTGCATCTTGGGACAATACC
ATGGAACAGTCTGCAGGAGAGTATGCTGATCCTTCTCTTGTATCATCTACAACCATTCCATCAAGT
GCAGTGGGAAACATCCTTGAAGAAAACCATACTGTTCCTGGCAAACTTTTAGGGCGTAAAAATG
CCCTAACTGAAGAGGAAAGGGGCTCTCAGCCTGTCCAATCAAATTGGCAGATTCCTTITGAAGAC
AATACAGGAGAATTGCCTAATTGGGGCTTCACCCAATCATTGGGTTTGGAATTTGGATCTGATTAT
GGTGCTAGTTTACTGGGGGATGTAACTAATAATGCAGGCCCAGAAATTGTTCCTGAGCTGTTCAC




TTTTAATGGTGAGTTAAAAGAGCAGTCTGTGCACCAAAACTTCTCAAAGCTGTATACACATGGGC
AATCTCAACCTACACTGAAATCCAATTCTGAATATGAAGTTCCTGGTGAAGCAAGTATCAATTAT
GCCTTGACCATGAGGCGTGGATTATTGGATGGAGAGGAGAGCCTCAAGAAGGTTGATAGTTTCTC
TAGGTGGATGACTAAAGAATTTGCAGGTGTGGATGATCTGCATATGCAGTCTTCCCCTGGTATTTC
ATGGAGCACAGATGAGTGTGGGGATGTGATAGATGATACCTCATTGAATCTGTCCCTGTCTCAAG
ACCAGCTGTTTAGCATAAATGATTTTTCTCCTAAATGGGCTTATGCTGAATCAGAAATTGAGGTGT
TGATTGTTGGAACATTTTTGAAGAGTCAACCTGTGGTGGCAAAATGTAACTGGTCCTGTATGTTTG
GGGAAGTGGAGGTTCCTGCTGAGGTTTTAGCTGATGGAATTCTGTGCTGTCAAGCTCCACCTCAT
AAGATTGGACGGGTTCCCTTCTATGTAACATGTTCCAATAGGTTTGCTTGTAGTGAAGTTCGGGAA
TTTGAGTACAGAGAGGGCTTTGATAGAAATATACAATTTGCAGATTGTITITAACAATTCAACTGA
AATGGTGCTTCATTTGCGACTGGTGGGGTTACTTTCTITAAACTCAGTACGCACTTCAAATCAAGT
GITTGAGGGTGATATGGATAAAAGAAGCTTAATATTCAAGCTTATTITCACTGAAAGAGGAAGAG
GAATATTCAAGTAAGGAAGAGACAACTGCAGAGATGGATATATCAAAACACAAGTTGAAGGAG
CITATGTTTCACAAGCAGGTTAAGGAGAAGTTGTACTCATGGCTTCTTCACAAAGTTACTGAAAC
TGGTAAAGGGCCTCTTGTATTAGATGAAGAAGGGCAAGGCGTGTTACACTTAATTGCTGCTCTTG
GTTATGATTGGGCCATAAATCCAATCATAACTGCTGGAGTCAATATCAACTTCCGTGATGTGAAT
GGATGGACAGCTCTACACTGGGCTGCATTCTGTGGCCGAGAGCGAACAGTTGCTGTCCTTGTCTC
CATGGGTGCAGCAGCTGGAGCATGGACAGATCCATGTCCAGAATTTCCTTCGGGTAGATCACCTG
CAGATCITGCTTCTAGCAAAGGCCATAAAGGAATCTCTGGTTTTCTTGCTGAGTCATTATTAACTG
GCCACCTTGAATCACTCACAATGGATGAAAATAAAGATGGTAGGAAAGAAACTTCAGGAACGA
AAGTAGTGCAAACAGCTTCAGAGCGAACTGCGACACCTGTGCTTITATGGTGATATACCAGATGCT
ATCTGCCTTAAGGATTCTCTTAATGCTGTCCGTAATGCTACACAAGCTGCTGATCGTATATATCAA
GTATTCAGAATGCAGTCATTTCAGAGGAAGCAGTTTGCTCAGTATGAAGATGATGAATTTGGATT
GTCAGATCAACAAGCTCTTTCTCTCCTAGCTTCTAAGACGTGCAAATCTGGTCAAGGAGAGGGTT
TAGCCAATGCTGCTGCAATACAAATACAGAAAAAGTTTCGTGGTTGGACGAAGAGAAAAGAATT
CITGATCATTCGCCAAAGAATTGTTAAAATCCAGGCCCATGTAAGAGGTCACCAGGTCAGAAAG
CAGTATAAACCAATCATTTGGTCCGTGGGAATCCTGGAAAAGGTCATATTACGCTGGAGACGCA
AAGGCAGTGGCITACGTGGATTITCGACCGGCTGCCCTGAACAAGGTCCCTGAACAACCAAGCGA
ATCTCCGAAAGAGGATGACTATGATTATCTCAAGGAAGGAAGGAAGCAGAGTGAAGTAAAGTT
CAAAAAGGCCCTTTCACGGGTGAAGTCCATGGTTCAGTATCCAGAGGCACGGGCTCAATACCGG
CGGGTGCTAAATGTAGTITGAGGACTTCCGTCAAACCAAGGGAGGTAATTTGAATTTGATAAATTC
GGAAGAGACAGTTGATGGTGTGGAGGATTTGATTGATATTGACATGCTTTTAGATGATGAAAATT
TCTTACCTATAGCATTCGATTGA

>Glyma08G19101 (GmCAMTAG)

ATGGCGGAGGGTGCTITCTTACGGATTGCGTCGTTCATTAGATATTCAGCAATTACAATTITGAAGCC
CAGCATCGATGGTTGCGACCTGCAGAAATTTGTGAAATTCTTCGTAATTATCGGATGTTTCATATC
ACATCAGAGCCTCATAACAGGCCACCAAGTGGTITCACTITTTCTTTITGATCGAAAAGTTITTGAGA
TACTTTAGAAAGGATGGGCATAATTGGAGAAAGAAAAAGGATGGAAAAACTGTGAAAGAAGCT
CATGAAAAGTTGAAGATTGGAAGTGTTGATGTGTTGCACTGCTACTATGCCCATGGAGAAGAAA
ATGAAAATTTTCAAAGGCGAAGCTACTGGATGCTTGAACCGGATATGATGCACATAGTATTTGTC
CATTACTTGGAAGTTAAGGGTAACAAAAATATTGTAGTAAATACTGAAGGTGATGAGATCCCAT
CAGATTCCCAAAAGGTAACTTCTTCATCGTCTAGCCTTCCCACACATCATAGCAGTGTTCCTTCTC
TGAGTACAGATTCCGTGAGCCCAACAACCAGITTGATGTCTTTACGTGAAGATGCTGATTCTGAG
GATATCCACCAAGCAAGTTCTGGGTTGCGCCCATTATATGAGTCACAACATAGTGGGAATGGTCC
ATTGACGGAAAAGATTGGTGCTGGTTCGAACAGTTCATATCTTATTCATCCCTTITCAGGTGATTA
TGAACAGTCATCAATTTCTGGAACGGATTATATCCCTGTTGTITCATGGGGATAAATTTAGAGGAA




ATGATACTGCITATATTGATGGTCAGAAAACACATGACGTGGCAACATGGAGCACTGTCTITGCAA
AGCACTGCCAAATTGCATAATGATCCTTCTCTTGCATCATCTCCTTCCATTCCATCTAGTITCAATG
GGAGATGTCCTTGAACAAGAACATACCATTTTITAGTGACCTTTTAATGAGCAAAAGTGGTCTCAC
TGAGGTAGCAGAGAGCTCTCAGTCTCTCCAATCAAATTGGCAGATTCCTTTTGAAGACAATTCAG
GAGGCATGCCAATGTTAACCCAAACCCAGACATTTGGTCTGCAATTTAGATCTGATTATGGCACC
GGTTTACTAGGGAATGAAACTCGTAATGCATGTTCTGAAAGTGCTGCGATCCTGTACAGTTTTAAT
GGTGAACCAAAAGAGCAGCCTATGCAGCAAAACTATCTACAAGAGCTTGAAGATGGACAATCTC
AACATGCACTAAAATCCAATTCTGCAAATAAAGTTCCTGATGAAGAAACTATCAACTATGGCTTA
ACAGTGAAGCGCACATTATTGGACAAAGACGAGAGCCTGAAGAAGGTTGATAGCTTCTCTCGGT
GGATTACTAAGGAACTTGGAGAGGTGGCTGATTTGAATATGCAGTCCTCACCTGGTATTTCATGG
AGTACAGATGAATGCCAGCATGTGATAGATGATACCTCATTGAGCCCATCTCTCTCTCAAGATCA
ACTGTTTAGTATAAATGATTITTTCACCTAAATGGGCTTATGCTGAGTCCGAAATTGAGGTGTTGAT
TATTGGATCATTTTITGAAGAGTCAACCAGAGGTGACAACCTGCAACTGGTCCTGTATGTTTGGGG
AAGTTGAGATTCCCGCCAAGGTCTTAGCTGATGGAATTTTGTGCTGTCAAGCTCCGCGTCATAAG
GTTGGACGGGTCCCTTTCTATGTGACATGTTCCAATAGGTTAGCTTGTAGTGAAGTGCGGGAATTC
GATTTCAGAGAGGGCTTTGCCAGAAATGTAGATTTTGCAGATTTTTATAACAGTTCTGAAATTCTG
CITCATTTGCGACTAGAGGATTITTCTTTCTTTAAAGCCAGTGGACCCTTCAAATCATTCTTITGAGG
GTGATATGGAGAAAAGAAACTTGATTTTTCAGCTCATTITCACTGAGAGAGGTGGAGGAATATTCA
ATTAAGGATGAAGTGACTACAGAATTGGATATATCCCAACACATGGTGAAGGAGCATCTGTTTC
ACAAGCAGTTTAAAGAGAAGCTGTACTCATGGCTTCTTCACAAAGTAACTGAGAGTGGTAAAGG
GCCAAATGTATTAGATGAGGATGGGCAAGGTGTGCTACATITAGCAGCTTTTCTTGGCTATGATT
GGGCCATAAATCCAATTATATCTGCTGGAGTTAATATCAACTTCCGAGATGTGAATGGATGGACA
GCTCTTCATTGGGCTGCATCCTGTGGCAGAGAGCGCACAGTTGCTGTCCTTGTCTCCATGGGTGCA
GATTGTGGAGCATTGACAGATCCATCTCCCTCATCTCCAGCAGGTAGAACAGCTGCAGATCTTGC
CTCTAGCTATGGGCACAAAGGAATTTCTGGTTTTCITGCCGAGTCTTCATTAACTCACCACCTCGA
AACCCTCACAATGGATGATCAAAAAGGTGGTCGGCAAGAAATTTCAGGAATGAAAGCGGTGCA
GACAGTTTCAGAACGATCTGCAACACCCGTGCACTITTGGTGATATGCCAGATCTCTGCCTCAAGG
ATTCGCTTACTGCTGTGCGTAATGCAACACAAGCTGCTGATCGTATACATCAAGTATACAGAATG
CAGTCATTCCAGAGGAAGCAGTITAACTCAGTATGAAAGTGATGAGCTTGGATTGTCAGATCAGC
AAGCACTTTCCCTTCTAGCTTCCAGAGCATGCAAATCTGGACAAGGAGATGGTTTAGCCAATGCT
GCTGCAGTACAGATACAGAAAAAGTTTCGTGGTTGGAAGAAGAGACAAGAATTCTITGATGATTC
GTCAAAGAGTTGCCCATGTAAGAGGTCACCAAGTAAGGAAACAGTATAAACCAATCATCTGGTC
TGTGGGAATCCTGGAGAAGATCATATTACGTTGGAGGCGCAAGGGTAGTGGTTTACGTGGATTTC
GACCAAATGTCATTAATGAAGTCCCCGATCAACAAAATAATTCTCTGAAAGAGGATGATTATGA
TTATCTCAAGGAGGGACGGAAACAAAAGGAAGAAAAGATCCAAAAGGCCCTATCAAGGGTGAA
GTCCATGGCTCAGTATCCAGAGGCACGTGCTCAATACCGGCGTCTGCTAAATGTTGTTGAGGACT
TCCGTCAAACCAAGGCATCTAACGAGGGTITTGATCAATTCTGAAGAGACAGTTGATGGTATGGA
GGATTTGATTGATATTGATATGCTTTTAGACGATGATAATTTCATTCCTATAGCATTTGATTGA

>Glyma17G04310 (GmCAMTA?7)

ATGGCTGAGACCACAAAATACATTCCCAACTCACAATTAGAGCTITGAAGAGATATTGAATGAAG
CAGAACATCGATGGCTTCGACCTGCTGAAATATGTGAGATACTTCGCAATCATAAGAAGTTTAAA
TTAACACCAGATCCACCTGTTATGCCTCCAGCTGGATCACTATTCTTGTTTGATCGAAAAGCACIT
CGITACTTTCGCAAGGATGGTCACCGGTGGAGGAAGAAAAAAGATGGGAAGACTGTAAGAGAA
GCTCATGAAAAGTTGAAGGCTGGTAGTGTGGATGTCTTGCATTGTTACTATGCTCATGGTGAGGA
TAATGAATACTTCCAACGGAGAAGTTATTGGATGCTTGACGAGCAGTITAGAGCACATTGTCCTTG
TGCATTATCGTGAAATTAAAGAGGGCTGCAAGTCTGGCATCTCACATITGCCTGTAGTITCCAGTA



ACCCTGGTTGGTAGTTCTCAAAATACTTCAGTGCTTTCCTCTACCAAAATAAATTCACCAATATCT
CTAGTTCAGACATCTITTCACATCAAGTGCAAATAAAGTTTATCAGAATGGACGAGCCTCAGAGCA
TGAGGATGTCAATTCAAAGAATGGTCCTCAAGCCTCCTCTCATGCTCAGCCTATCAGCAATTATG
TACTTCACAGTGCACCTTGGCTTACACATGAAGCTGCAGGGTTTTCTGAGTTGTTAAGGAACCCCT
TGATTTCATCATGGCCATCTTCTTTCCCTAGCTACTCTCCTGGTACTGGCTTGTCTCCCTGGACCTC
AATTCAGAACTCTAGCAGAAACACAATTAATATGCATGATGGAAAGCATCATGTTGAAGCCTCT
GAAGCAGACTTAACTGTTCGTAAGCTAAGCAATGCTGGGTTAGATTCTGTTCACCGAATGCAAGA
TGGTGTAATTITCAGAGATAGGCTCATCACTGACATGTGCGTCCAGCCAGTTATAGATTTGCCTAC
TGTTAATCAGGTGAAAAACGAGCATGGTCTGGATTCATTTCATGCTCAAGTCCATGATCATAATG
ATCATCCAGTITGTTGCAACTACTAAAATCCTAGTTGAACAAAAACTTCAAGATGGTGGTTITATAC
AATGATGAATCAGAACAAGTTGAATATGGAGAAATGAAGAAACTTGATAGTTITGGAAGGTGGA
TGGATAAGGAAATTGGTGGAGACTGTGATAATTCCTTGATGGCTTCAGATTCTGGTAATTATTGG
AGCACACTTGATGCTCATAGTGAGGATAAGGAGGTATCTAGTTTACGCCACATGCAGTTGGATGT
GGATTCATTAGGTCCTTCTCTTTCCCAAGAACAACTATTTAGTATCCATGACTTTTCTCCTGATTGG
GCATATACTGGAGTTAGAACAAAGGTTTTAATAGTTGGCACATTTCTGGGGAGTAAAAAGCCCTC
TAGTGAGACCAAATGGGGATGTATGTTTGGTGAAATTGAGGTTTCAGCTGAAGTTTTGGCGGATA
ATGTCATAAGGTGTCAGACTCCTTTGCATTCACCTGGACGTGTACCATTCTATATTACCTGCAGTA
ATAGGTTAGCCTGCAGTGAGGTCAGGGAATTTGAATTTGATGAAAATCCAACCAAATTTTTAGGT
CCTGAGGGTATTAAAATCTCACCAGAAGAAGAGGTACGACTTCAAATGCGACTTCTTAAACTAG
TAGACTTGGGACCTGACAATAAGTGGTTGAAGTGCTCCGTTTCAGAATGCGAAAAATGTAAACTC
AAGGGAACAATGTATTCCGTGAGAGATGATAGTGGAGTATTTGAAGAAACTTTCCAGATTGATG
GAATTGGTCATATAAACCATAGAGATATATTATTTCAGAGATTAGTGAGAGACAAGCTTTATGAG
TGGTTGATATATAAGGTTCATGAAGGAGGAAAAGGACCACATGTGTTGGATGATGAAGGACAAG
GAGTAATACATTTGGCAGCGGCACTTGGTTATGTGTGGGCTATGGCCCCATTAGTTGCAGCTGGT
ATCAGTCCTAACTTCAGAGACTCTCGTGGAAGAACAGGACTTCACTGGGCATCATATTITGGGAG
AGAAGAAACTGITATTGTGCTAGTTCAGTTAGGTGCAACCCCAGGTGCTGTTGAGGATCCGACAT
CAGCATTTCCTCGAGGACAAACGGCAGCTGATTTAGGTTCAAGTAGAGGACATAAAGGCATTGC
TGGGTATTTGGCAGAGGCAGATCTGACAAATCAATTATCTGTATTGACTGTCAAGGAAAATGAA
ACTGGCAACATTGCCACAACAATAGCAGCTAACAGTGCTCITCAGTCTGTTGAAGATGACTCATC
TAGTATGACAATGGATGAGCAACATTATCTCAAAGAGTCACTTGCTGTGTTTCAAAAATCAGCTC
ATGCAGCTGCITCAATCCTAGCAGCCTITTAGAGCAAGGTCATTCTGTCAGAGACAATTAGCCCAA
AGTAGCAGTGATATTITCTGAAGTACTTGACGTAGTTGCTGATTCTITTGAGCAAGGTACAGAACAA
GGGTCACTITTGAGGATTATTTACATTTTGCAGCITTAAAGATTCAAAAGAGATATCGGGGATGGA
AAGGAAGAAAGGATTTTITGAAGATACGTGACCGCATTGTAAAAATCCAGGCTCATATTAGAGG
ACACCAAGTTCGTAAGCAGTACAAAAAAGTTGTGTGGTCTGTTAGCATTGTGGAAAAAGCAATC
CTGCGCTGGAGACGGAAAGGGGCTGGTCTGCGAGGATTCCGGGTTGGGCAGCCAGTITGGTGITG
TGGTTAAAGATGCCGAGAAAAGTGACGAGTATGAATTTCITAGCATTGGGAGGAGACAAAAATC
AGATGATGTAAAGAAAGCTCTAGATAGAGTCAAGTCCATGGTTCGTAACCCAGAGGCAAGGGAT
CAGTATATGAGGCTCATCATGAAATATGAAAAGTTTAAGATTGATGATGGAGGAAGCAGTCAAT
CACAGCATGTCGGITAG

>Glymal5G15350 (GmCAMTAS)

ATGATGTCACACAACTTAACGGGGCAGCITGTGAGTGCAGAGATACATGGCTTITCACACGTTGGA
GGATTTGGATGTTAGTAATACTATGGAGGAAGCAAAAAGCAGATGGCTTCGTCCCAATGAGATC

CATGCCATACTCTGTAATCACAAATATTTCAAGATCAATGTCAAGCCAGTGAATTTGCCCAAAAG
TGGTACTATTGTACTATTTGACCGCAAGATGCTTAGGAACTTCAGAAAAGATGGGCACAATTGGA
AAAAGAAAACCGATGGGAAAACTGTCAAAGAAGCCCATGAACACTTAAAAGTTGGCAATGAAG



AAAGGATCCACGTATATTATGCACATGGCCAAGATAACCCAACCTTTGTTCGTAGATGTITATTGG
TTGCTTGATAAGAATCTGGAGCACATAGTCCTTGTTCATTATCGTGACACACAAGAGTTACAATT
GCAAGGTTCTCCTGCTACACCCGTAAATTCAAATTCAAGTTCTGCCTCTGATCCAGCTGCATCTTG
GATTCCATCAGAAGACTTGGATTCTGGGGTGAACAGTGCTTATGCTGTTGAGCTTAATGACAATTT
AACTGCCAAAAGTCATGAGCAGAGGCTTCATGAGATTAATACACTTGAATGGGATGACCTAGTG
GITCCAAATGTCAACACTTCTACTACATCTAATGGAGGCAACGTCCCATATTCATTTCAAGAAAA
TCAAAGTTTACTGAGTGGAAGATTTGGCAATGTATCCAGTAATCCTTCAGCAGAAATTCCTITCTTT
TGGTAATTTAACTCAGCCAGTTTCTGGGAGCAATAGTGCCCCTTACAGTITTCCCAGATAGTGCTAT
TCTTCTGAAAAATAGTCCTATATCATCGGGAGGCGTTGACACCTITGGGCACTTTGGTCAACGAAG
GCTTGCAAAGTCAGGACAGCTTTGGAACGTGGATGAACATCATATCGGATACACCATGTTCCATA
GATGAATCAGCTCTTAAAGCATCAATTTCTTCTGTTCATGTACCATATTCATCACTGGTGGCAGAT
AATCTGCAATCTTCTCTGCCAGAACAAGTATITAATCTCACTGAGGTGTCCCCTACATGGGCATCT
TCCACTGAGAAAACAAAGGTCCTGGTAACTGGATATTTTCATAATAACTATGAAAACCTTGCAAA
GTCCAACCTACTGTGTGTCTGTGGTGATGTAAGTGTTCCTGTAGAAATTGTTCAGGTTGGAGTTTA
CCGGTGCTGCGTACCACCACACTCGCCTGGATTGGTCAATCTCTATTTGAGCTTITGATGGCCATAA
GCCCATCAGCCAAGTTGTTAATTTTGAGTATCGTACTCCTATTTTGCATGAGCCAACTGCTTCAAT
GGAAGAGAAATACAACTGGAATGAGTTTCGACTTCAGATGAGGCTTGCTCATTTGCTCTTTGCTT
CAGACACGAGCCTTAACATTTTCTCAAGTAAAGTATCACCGAATGCACTGAAAGAGGCTAGAAG
ATTTTCCTTCAAAACATCATATATCTCCAAAAGTTGGCAATACTTGATGAAGTCAATTGATGACA
ATACAATTCCATTTTCAAAAGTAAAAGATTCCTTGTTITGAAACTGCATTGAAAAACAAATTAAAG
GAATGGCTTTTGGAACGAATTATCTTAGGCAGAAAGAGTACTGAATATGATGCGCAAGGGCAAG
GTGTAATTCATTTGTGTGCAATGCTAGGATATAGTTGGGCAATCTCCTTATITTCTTGGTCGGGCTT
GTCGCTGGATTTCCGTGACAAATTTGGATGGACAGCTCTTCATTGGGCAGCATCTTATGGAATGG
AGAAAATGGTTGCAACTCTGTTGTCTITGTGGGGCAAGGCCAAACTTGGTCACAGATCCAACTCCA
CAATATCCTGGTGGATGTACTGCTGCTGATCTTGCCTATATGAAGGGATGTGATGGCTTAGCTGCT
TTCCTITCTGAGAAGTCTCTGGTTGAGCAGTTCAATGAAATGAGTTTGGCTGGAAATATCAGTGGC
TCACTGGAAACTAGCTCAACTGATCCAGTAAATGCTGAGAACCTTACTGAGGACCAACTGTACGT
TAAGGAGACTTTGGCAGCTITACCGTATATCTGCCGAGGCTGCAGCACGGATTCAAGCTGCATITA
GGGAGCATTCATITAAATTACGATATAAGGCAGTTGAAATTATCAGCCCAGAGGAAGAAGCACG
TCAAATAGTAGCAGCAATGAGGATTCAACATGCCTTTCGCAACTATGAGTCAAAAAAAAAGATG
ACAGCCGCCGCTCGGATTCAGCATAGATTTCGTACATGGAAGTACCGTAGAGAATTTCTCAACAT
GCGGCATCAAGCTATCAAAATTCAAGCTGCTTTCAGGGGCTTTCAAGCACGGAAGCAATATCGG
AAAATCATATGGTCTGTITGGGGTGCTITGAGAAAGTGATCCTGCGTTGGCGTITAAAGAGAAAAGG
CITTCGTGGTCTCCAGGTTAATCCTGCCAGGGAGGAGACGCAGGAAAGTGATTCAATTGCAGAG
GAGGATTTCTTTCGCACCGGCCGGAAACAAGCTGAAGAACGCATTGAGAGGTCTGTCATACGTG
TGCAGGCCATGTTCCGTTCTAAGAAAGCACAAGAAGAATATAGAAGGATGAAGCTGACACATA
ATCAAGCAAAGCTGGAACTGGAATTAGAAGAATTCCTTGATTCTGAAGTTGACATGITACCCAAG
ACATAG

>Glyma09G04310 (GmCAMTA9)

ATGATGATGTCACACAACTTAACGGGGCAGCTTGTGGGTGCAGAGATACATGGCTTTCACACGTT
GGATGATTTGGATGTTAGTAATACTATGGAGGAAGCAAAAAGCAGATGGCTTCGTCCCAATGAG
ATTCATGCCATACTCTGTAATCACAAATATTTCAAGATCAATGCCAAGCCAGTAAATTTGCCCAA
AAGTGGTACTATTGTACTATTTGACCGCAAGATGCITAGGAACTTCAGAAAAGATGGGCACAATT
GGAAAAAGAAAACCGATGGAAAAACTGTTAAAGAAGCCCATGAACACTTAAAAGTTGGCAATG
AAGAAAGGATCCACGTATATTATGCACATGGCCAGGATAAACCAACCTTTGTTCGTAGATGTTAT
TGGTTGCTTGATAAGAGTCTGGAGCATATAGTCCTTGTTCATTATCGTGACACACAAGAGTTACA



ATTGCAAGGTTCTCCTGCTACACCTGTAAATTCAAATTCAAGTTCTGTCTCTGATTCAGCTGCATC
TTGGATTCCATCAGATGACTTGGATTCTGGGGTGAACAGTGCATATGCTGTTGAGCTTAATGACA
GTTTAACTGCCAAAAGTCATGAGCAGAGGCTTCATGAGATTAATACACTTGAATGGGATGACCTA
GTGGTTTCAAATGCCAACACTTCTACTACATCTAATGGAGGCAATGTTCCATATTCATTTCAACAA
AATCAAAGTTTACTGAATGGAAGCTITTGGCAATGTATCCAGTGATCCTTCAGCAGAAATTCCTTC
TTTTGGTAATTTAACTCAGCTAGTTTCTGGGAGCGATAGTGCTCCTTATAGTTTCCCAGAAAGTGC
TGATCTTITGAAAAGTAGTCCTTTATCTTCGGGTGGTGTTGACACCTTGGGCACTTTGGTCAACGA
AGGCTTGCAAAGTCAGGACAGCTTTGGAACATGGATGAACATCATGTCGGATACACCATGTTCC
ATAGATGAATCAGCTCITGAAGCAACAACTTCTTCTGTTCATGTACCATATTCATCACTGGTGGCA
GATAATAAGCAATCTTCTCTGCCAGAACAAGTATTITAATCTCACTGAGGTGTCCCCTGTGTGGGC
ATCTTCCACCGAGAAAACAAAGGTCCTGGTAACTGGATATTITCATAATAACTATCAACACCTTG
CAAAGTCCAACCTACTGTGTGTCTGTGGTGATGTAAGTGTTCCTGTAGAAATTGTTCAGGTTGGAG
TTTACCGGTGCTGGGTATCACCACACTCTCCTGGATTGGTCACTCTCTATTTGAGCTTTGATGGCC
ATAAGCCCATCAGCCAAGTTGTTAATTTTGAGTATCGTACTCCTATTTTGCATGAGCCAACTGCTT
TAATAGAAGAGAAATACAACTGGGATGAGTTTCGACTTCAGATGAGGCTTGCTCATITGCTCTTT
GCTTCAGACAAGAGCCTTAACATTITTCTCAAGTAAAGTATCAACTAATGCTCTGAAAGAGGCTAG
AAGATTTTCCTTCAAAACATCATATATCTCTAAAAGTTGGCAACACTTGATGAAGTCAATTGATG
ACAAAACAATTCCATTTITCACAAGTAAAAGATGCCTTGTTTGAAACTTCATTGAAAAACAAATTA
AAGGAATGGCTTTTGGAACGAATTATCTTAGGCAGCAAGAGTACTGAATATGATGCGCAAGGGC
AAGCTGCAATTCATTTGTGTGCAATGCTGGGATATAATTGGGCAATTTCCTTATTTACATGGTCGG
GCTTGTCGCTGGATTTCCGTGACAAATTTGGATGGACTGCTCTTCATTGGGCAGCATATTATGGAA
TAGAGAAAATGGTTGCAACTTITGTTATCTTGTGGGGCAAGGCCAAACTTGGTCACAGATCCAACT
CCTCAATATCCAGGTGGATGTACTGCTGCTGATCTTGCTTATGTGAAGGGATGTGATGGCTTAGCT
GCTTACCTTTCTGAGAAGTCTCTGGTTGAGCAGTTCAATGACATGAGCTTGGCTGGAAATATCAGT
GGCTCACTGGAAACTAGCTCAACTGATCCAGTAAATGCTGCGAACCTITACCGAGGACCAACTTIT
ACCTAAAGGAGACTTTGGAAGCTTACCGTACAGCTGCCGAGGCAGCAGCACGTATTCAAGCTGC
ATTTAGGGAGCATTCATTTAAATTACGATATCAAGCAGTTGAAATTATGAGCCCAGAGGAAGAA
GCACGTCAGATAGTAGCAGCAATGAGGATTCAACATGCCTTTCGCAACTATGAGTCAAAGAAAA
AGATGGCAGCCGCTGCTCGGATTCAGCTTAGATTCCGTACATGGAAGTACCGTAGAGAATTTCTC
AATATGCGGCGTCAGGCTATTAAAATTCAAGCTGCTITCAGGGGCTTTCAAGCACGGAAGCAATA
TCGGAAAATCGTATGGTCTGTTGGGGTGCTTGAGAAAGTGATCCTGCGTTGGCTTTTAAAGAGAA
AAGGCTTCCGTGGTCTCCAGGTTAATCCTGCCGAGGAGGAGACACAGGAAAGTGATACAATTGC
AGAGGAGGATTTCTTITCGCACCAGCCGGAAACAAGCCGAAGAACGTGTTGAGAGGTCTGTCATA
CGTGTGCAGGCCATGTTCCGTTCTAAGAAAGCACAAGAAGAATATAGAAGGATGAAGCTGACAC
ATAATCAAGCAATGCTGGATGAATTAGAAGAATTCCTAAATTCTGAAGATGACATGITACCCAA
GACATAG

>Glyma05G28090 (GmCAMTA10)

ATGACACCTGGITACGAATACGATATTAATGATCTGCATCAAGAGGCTCAAGCAAGATGGTTGA
AGCCTGCAGAAGTGATGTACATTTTACAGAATCATGAAAAGTTCCAGTTCACCCAAGAGCCCCC
ACAACAGCCAACCAGTGGATCTCTGTITTCTGTTTAACAAAAGAGTCCTGCGTTTCTTCCGTAAAG
ATGGTCATAACTGGCGTAAGAAAAGAGATGGAAGAACTGTGGGAGAAGCACACGAAAGGCTGA
AGGTTGGAAATGTTGAAGCCTITAAATTGTTACTATGCACACGGAGAGCAGAACCCTACTTTCCAG
AGGCGGAGCTATTGGATGTITGGATCCGGCATATGATCATATTGTTCTTGTGCATTATAGGAACAC
AAGTGAGGGAAAGCTCAGTTCTGGAGCTGGGGCACAATTGTCACCAAGTTCCTCTTCTGTGTATA
CTCAGAGTCCTAGCCCATATTCTACTCAGAATCCAGGGTCAACATCCATACTTGGCGATTCATAT
GAACCTAATCAGAGITTCTCCAGTCCAGGGTCTACAGAAGTITACGTCTGATATGTTCGTACTGAA



CAATAAAATGGGTCACATGGATGGGACAGATACAGAATCAGGAACCTCGCCTGAACTCGAGGTT
ACTCAAGCTTTGCGCCGATTGGAGGTGCAGTTAAGTTTGAATGAGGACAACTTTGAAGATATTGT
TTCCTTCGGAAGTAAGCACGAAACTACACATGATTCAAACCCTCAGCACGACCAAAGGGTGATC
AGCAATCAAGAGCAATCTGCTGCTTTCTCTGGACCTGATGATCAAGGGCTATTTITATGATGGATA
TAATGGAAGGCAAGGTGATGGTGGTGAATTTTATCATGAATTAATAGACCATGGTTACCCTGATG
GAAATGAAAAGGCTTTATGGACAGAGGTGCTGGAATCATGTAAGTCCTCATCTGCAGTCAAGTT
ACCACAGAAAAATGTATACATGCCAGTTGAAAATCTGGAAAATTCAGTATCTTCTGCAAGAAGG
GTACCAGITTCCAACCAGGAAAACAGTCACTGGCTCAACTTCAACAGTAATAATTCTGAAAACTC
TGTTTTCTCACAACCTCAAGGTGTTGATGAAGTCAAATTTCCTGTCTATTCTTCTATGGTGGAAAC
ACAAGTAATTAATTCTGACTACTATGAAACATTGTTTGACCAAAGCCAAATTGGAGCACCTCCAG
ATGCAAATTCAAGCTTGACTGTTGCACAAAAACAGAAATTTACAATTAAGACAATCTCCCCAGA
ATGGGGTTATGCCACTGAGACTACCAAGGTCATTGTTGTTGGGTCTCTTCTCTGTCATCCCTCGGA
TTCTGCATGGGCTTGTATGTTTGGTGATGTTGAAGTTCCTGTTGAGATAATTCAGGATGGTGTAAT
CTCTTGTGAAGCTCCATCTCACCTTCCTGGAAAGGTTACTCTGTGCATTACTTCTGGAAACCGGGA
GTCCTGCAGTGAGGTCAGAGAGTTTGAATATCGTGATAAGACCAATAGTTGCACTCAATGTACTC
AATCAGAAACAGAAGCCACTAGAAGTCCAGAAGAGCTGTTATTACTTGTTAGATTAGAGCAAAT
GCTTCTTTCTGCATCAACAATAAAGAATGACAACATAGAATCTGGAATTCCTCTCATAAAACAGA
AAGCTGATGATGACTCGTGGAGCCATATTATAGAGGCTCTITCTAGTTGGCAGTGGAACGTCGACT
GGTACTGTTGATTGGCTTCTTGAAGAGCTTCTAAAGGATAAGCTTCAACAGTGGCTTTCTTGCAGA
TCTCAGGAAAAAGATGAAGAGACAGGCTGCTCTTTGTCCAAGAAAGAGCAAGGGATTATTCACA
TGGTTGCTGGGTTAGGTTTITGAGTGGGCCTTGAACCCTATTCTCACTTGTGGAGTCAATATAAATT
TCCGTGACATCAATGGGTGGACTGCCCTTCATTGGGCTGCACGTITTGGAAGGGAAAAAATGGTT
GCTTCACTTATAGCTTCTGGAGCATCTGCTGGAGCTGTGACAGATCCAAATGCACAAGATCCAAC
CGGTAAAACTGCTGCATCTATTGCAGCCGGCAATGGGCACAAGGGACTGGCAGGGTATCTTTCA
GAGATAGCTGTAACAAGCCATCTGTCATCTCTTACACTGGAAGAGAGTGAATTATCTAAAAGTTC
TGCTGAGCTTCAGGCAGATATGACTGTTAACAGTGTCTCCAAGGAAAATCTTACTGCCAGTGAGG
ATCAGGCATCACTCAAAGATACCTITGGCTGCTATCAGAAATGTAACTCAGGCAGCTGCGCGGAT
ACAATCTGCITITCGTTCACATTCITTTAGAAAACGAAGAGCAAGAGAAGTAGCTGCTAGTGCAG
GTGGCATTGGTACCATTITCAGAGATTTCTGCTATGTCAAAACTTGCCTTTCGGAACTCACGTGAAT
ATAATTCAGCTGCTITCAGCTGCTTTATCGATTCAGAAGAAATATCGAGGTTGGAAAGGTCGCAAA
GATTTCTTAGCGTTGCGCAAAAAAGTAGTGAAGATACAGGCTCATGTGAGGGGCTACCAGGITA
GGAAGCATTACAAGGTAATATGGGCAGTTGGAATCTTGGACAAGGTITGTCTTACGATGGAGGAG
AAAAGGAGCTGGTTTACGAGGTTTCCGACAAGAGATGGACATCAACGAAAATGAAAATGAAGA
TGAAGATATTCTCAAGGTGTTCCGAAAACAGAAAGTTGATGTAGAAATTGAAGAGGCTGTTTCA
AGGGTGCTGTCCATGGTCGACTCACCAGATGCTCGTGAGCAATATCATCGCATGCTTGAGAAATA
TCGTCAAGCTAAGGCTGAACTTGCGGGTACGAGTGACGAGGCATCATTATCAACTTCTGTAGGAG
ATGACTTATITATTGATGATTTTTATCCATTTCCCTAG

>Glymal8G00840 (GmCAMTALL)

ATGCCACCTGGTTTGGAGTACAATATCGATGATCTGTTTCAAGAAGCTAAGAGGAGATGGCTCAA
GCCTGTGGAAGTGCTITTACATTTTACGGAATCACGACCAGTGCGAGTTCACCCACCAGCCCCCTC
ATCAGCCAGCTGGTGGATCCCTGCTTCTGTTTAATCGAAGAATCATGCGTTTCTTCCGTAAAGATG
GTCATAACTGGCGGAAGAAAAAAGATGGCAAAACTGTGGGAGAAGCGCATGAACGGCTTAAGG
TTGGCAATGTTGAAATCCTAAACTGTTACTATGCACATGGAGAGGAGAACCGTACTTITCAGAGA
CGGAGCTATTGGATGTTGGAGCCGGAATATGACCATATTGTTCTTGTGCATTATAGAGAAACTAG
TGAGGGGAAATCCAAATCTGAACATGTCACACAATTGTCATCAGGTTCCTCTCCTGTTTTITAGTCA
GAGTCATAGCTCGTATACTACTCACAACCCAGGAACAGCATCCATGTTITGGTGATTCATGTGAAC



CTAATCAGAAATTITTCTAGTTCTGGGTCTTTAGAAGATACATCCGAAGCACAAGCCTTGCGCCAA
TTGGAAGAACAGCTGAGTTTGAATGAGGACATTTTCAATGAAATTGCACTTGATITAATCCCAGG
TCAAGATCAAAGGGTGGTTTATAAGCAAGATAACTCTGTAGCTTTGTCTGGACCAAATGATCCAG
GACAACCTTGTGATGGATATAATGGAAGAGAAGATGACAGTGGTACATATTATCATGACTTTCTT
GATGATTGTCCTGGTGGAAATGAAAAAACTATATACTGGACTGAAGTGCTGGAATCGTGTAAGC
CCTTATCTGTGACCAAATTACCAGATCAACATGCATATGACGCGATTGAAAATGGAAAGTCATTA
TTTTCITCAGGAAGAGGAATGATTGCCAACCGGGAAAAAAATCAGTGGCTAAACTCCAACAGTA
ATAATGTTGAAAACTCTGTTTTCTTGTTTCCTCAAGACATTGGAGTCAAATTTCCTCCATATTCTAT
GGTAGAAACTCCAGGAACTAACTATGACTACTATGAAACCTGTTTTGATCAATTCCAAAATCAAG
AACCTCTGGGTGTAGATTCAAGCTTCACTGTTGTGCAGAAACAGAAATITACAATTAGGGCAGTT
TCCCCAGAATACTGTTATGCCACTGAGACTACAAAGGTGATCATTATTGGGTCATTTCTATGCCAT
GACTCGGATTCTACCTGGGCCTGTATGTTTGGTGATGTTGAAGTTCCTGCAGAGATAATTCAGGAT
GGTGTAATCTGTTGTGAAGCTCCATCTTATCTTCTTGGGAAGGTTAATTTGTGTGTTACTTCAGGAA
ATAGGGTGCCATGCAGTGAAGTGAGGGGGTTTGAGTTTCGAAATAAGACTACTAGTTGCACTCGC
TGTAATTCATTGGAAACAGAAGGCAGCAAAAGTCTAGAAGATCTGTTATTACTTGTTCGATTTGC
AGAGATGCTCCTTTCTGCTTCAACTACAAAGGATGACAGAATAGAATCTGGAAGTTATCTTTCAA
CAGAACAGAAAGATGATGATGATTCATGGAGCCATATTATTATAGACACTCTTCTAGATGGCACC
AGAACATCATCTGATACTGTITAACTGGCTTCTITGAAGAGCTGCTGAAGGATAAGTTGCAGCTCTG
GCTTTCTAACCGAAGAGATGAAGGGACAGGCTGTTCTTTTTCCAGGAAAGAACAGGGGATAATA
CACATGATTTCTGGGTTGGGTTTTGAGTGGGCCTTGAGCCCCATTCTTAGTTGTGGTGTGAATATA
AATTTCCGTGACATCAATGGGTGGACCGCTCTTCATTGGGCTGCTAGGTTTGGGAGGGAAAAAAT
GGTTGCTITCGCTTATAGCTTCTGGTGCATCTGCTGGAGCAGTGACAGATCCAAGTTCACAAGATC
CAACAGGTAAAACTGCTGCATCTATTGCAGCTAGCCATGGCCATAAGGGACTGGCAGGTTATCTT
TCAGAGGTAGACCTAACAAGCCATCTGTCATCCCTCACATTGGAAGAGAGTGAGCTTTCTAAAG
GATCTTCTGAGCTTGAAGCCGAGTTAACTGTCAGTAGTGTCTCTAAAGAAAATCTTGTGGCCAGT
GAGGATCAGGTTTCACTACAAGCITTCCTGGATGCTGTTAGAAATGCAGCTCAGGCAGCTGCACG
GATACAAGCTGCITTTCGTGCACATTCTTITAGAAAACGGAAAGAAAGAGAAGCTGCTGCTGAC
GCTGGTCTAGATGGATATTGTATTGATGCAGGTAGCATTGATAATAACATTITCAGTGCITTCTGCC
GTGTCAAAACTTAGTTCTCAGAGCTGTCGTGATTACAATTTAGCTGCCTTATCGATTCAGAAGAA
ATATCGAGGCTGGAAAGGTCGTAAAGAATTCTTAGCATTGCGCCAGAAAGTAGTTAAGATACAG
GCTTGTGTAAGGGGATACCAGGTTCGGAAGCAATACAAGTITAATATTATGGGCAGTTGGAATCTT
GGACAAGGTTGTGCTACGATGGCGCAGAAAACGAATTGGTATACGAAGTGTCCGGCAAGAAAT
GGAATCAAATGAAGAAGAAAGTGATGATGAAGATTTTCTCAGCGTGTTCCGGAAAGAGAAAGTA
AATGCAGCAATTGAAAAGGCTTITGAAGCAGGTGCITTCCATGGTCCATTCCTCTGGTGCTCGTCA
GCAATATAGGCGCTTGCTTTTGTTGTATCGTCAAGCCAAGGCCAAGACTGAACGTGGCAGCACGA
GTGATGAAGCACCCTTATCAACTTCGGAAGAGGAAGTTTCCAATATGGAAGATGATGATITGTGT
CAATTTTGGGAAACGTTCTGGCCTTCCTAG

>Glymal7G03510 (GmCAMTA12)

ATGGCGAATAACTTAGCGGCGCAACAACTGGTTGGTTCAGAGATACATGGATTCCACACATTGC
AAGATTTGGATGTGGGGAGCATTATGGAGGAAGCAAGAACCAGATGGCTCCGTCCCAATGAGAT
TCATGCCATGCTTTGTAATTACAAGTATTITACCATTAATGTCAAGCCAGTGAATTTGCCAAAAAG
TGGTACTATTGTCITATTTGATCGCAAGATGCITAGGAACTTCCGTAAAGATGGGCACAACTGGA
AAAAGAAAAAGGATGGGAAAACCGITAAAGAAGCTCATGAGCACCTAAAAGTTGGTAATGAAG
AAAGGATCCATGTATATTATGCACATGGCCAGGATAACCCAAATTITGTCCGAAGATGTITATTGG
CTGCTTGATAAGAGTATGGAACACATAGTCCTTGTTCATTACCGTGAAATACAGGAGATGCAAGG
TTCTCCCGTCACTCCTGTAAATTCACACTCCAGTTCTGTCTCTGATCCTCCTGCACCATGGATTITA



TCAGAAGAAATAGATTCAGGAACCACAACTGCATATGCTGGTGACACGAGTGCCAATATAAATG
TCAAAAGTCATGAACTCAGACTTCATGAGATTAATACACTTGATTGGGATGACCTGGTGGATGCA
AATGATCATAACACAACTACTGTGCCTAATGGAGGTACTGTTCCATATTTTGATCTACAAGATCA
AATTTTACTGAATGACAGTTTCAGCAATGTAGCCAACAATCTATCTGCAGACATTCCITCTTITGG
TAGTCTCACTCAGCCTATTGCTGGGAGCAACAGTGTITCCTTACAATTTITCAAGTGTTAATCTTCA
GACGATGGACGATCAAGCAAATCCACATGAGCAGAGGAATAATACAGTTTCCTTAAGTGGTGTT
GATTCCTTGGACACTTTGGTCAATGATAGATTGCAAAGTCAGAACAGCTTTGGAATGTGGGTAAA
CCCCATCATGTCTGATTCACCATGTTCAGTAGATGACCCAGCTCTTGAATCCCCAGTTTCATCCGT
TCATGAACCATATTCATCTCTGATAGTGGATAGTCAGCAATCTTCTCTGCCAGGACAAGTATTTAC
TATCACTGATGTATCCCCTACATGCGTATCTTCCACTGAGAAATCAAAGGTCCTGGTGACTGGATT
TTTTCATAAGGACTATATGCACCTTTCAAAGTCCAATCTATTATGTGTCTGTGGTGATGTTAGTGTT
CCTGCAGAAATTGTTCAGGTTGGGGTCTACCGGTGCTGGGTATCACCACATTCTCCAGGATTCGT
GAATCTCTACATGAGCATTGATGGCCATAAGCCTATTAGCCAAGTTGTTAATTTTGAATATCGTAC
TCCTGCTTTGCATGATCCCGCCGTTTCAATGGAAGAGAGTGACAATTGGGATGAGTTTCAACTAC
AAATGAGGCTTGCATATTTGCTCTTTAAACAATTGAACCTTGATGTITATCTCCACTAAAGTATCAC
CCAATAGACTTAAAGAGGCTAGACAATTCGCCCTCAAAACATCATTTATITCCAATAGTTGGCAA
TACTTAATCAAGTCAACTGAAGACAACCAAATTCCATTTTCACAAGCAAAAGATGCTCTATTCGG
AATTGCATTGAAAAGCAGACTAAAGGAATGGCTTTTGGAAAGAATTGTTTTAGGCTGCAAGACT
ACTGAATATGATGCTCATGGCCAAAGTGTAATCCATTTGTGTGCAATTTTGGGATATACTTGGGCT
GTTTCCTTGTTTTCATGGTCAGGCTTGTCATTGGATTTCCGTGATAGGTCTGGATGGACAGCTCTTC
ATTGGGCAGCATATTGTGGAAGGGAGAAAATGGTTGCAACTCTGTTGTCTGCTGGGGCGAAGCC
AAATTTGGTCACTGATCCTACTCCCCAAAATCCTGGTGGATGCACTGCTGCTGATCTTGCTTATAT
GAGGGGTCATGATGGCTTAGCAGCTTATCTITTCAGAAAAATCTCTGGTTCAGCACTTCAATGACA
TGAGCTTAGCTGGAAATATCAGCGGCTCACTTGAAACTAGCACGACTGATCCGGTAATTTCTGCA
AACCTTACGGAGGACCAGCAGAACCTGAAGGATACATTGGCAGCTTACCGAACTGCTGCTGAGG
CAGCTTCCCGCATACATGCTGCATTTAGGGAACACTCTCTAAAACTGAGAACTAAGGCGGTTGCA
TCTTCCCATCCAGAGGCTCAAGCACGCAAAATAGTITGCAGCAATGAAGATTCAGCATGCCTITTAG
GAACCACAAGACAAAGAAAGTGATGGCAGCTGCTGCTCGCATACAGTGTACATACCGTACATGG
AAGATTCGTAAAGAATTTCTCAACATGCGTTGTCAGGCTGTTAAAATTCAAGCTGCGTTCCGGTG
CITTCAAGTGCGGAAGCATTATTGCAAAATTCTITGGTCTGTTGGTGTCGTTGAGAAAGCAGTGCT
GCGTTGGCGTTTGAAGAGAAGGGGTTTCCGTGGGCTCCAGGTCAAAACTGTCGAAGCGGGAACT
GGAGATCAGGATCAGCAAAGTGATGTAGAGGAGGAATTCTTCCGGGCTGGTAGGAAACAAGCT
GAAGAACGTGTTGAGAGATCTGTGGTACGTGTGCAGGCTATGTTCCGTTCGAAGAAAGCACAAG
AAGAGTACAGGAGGATGAAATTGGCCCTTGATCAAGCAAAGCTTGAGCGAGAATTCGAACGACT
TCTTAGTACTGAAGTTGACATGCAACTGAAGACATAG

>Glyma07G37090 (GmCAMTA13)

ATGGCGAATAACTTAGCGGTGCAACTGGTTGGTTCAGAGATGCATGGATTCCACACATTGCAAG
ATTTGGATGTGGGGAGCATTATGGAGGAAGCAAGAACCAGATGGCTCCGTCCCAATGAGATTCA
TGCCATGCTCTGTAATTACAAGTATTTITACCATTAATGTCAAGCCAGTGAATTTGCCAAAAAGTG
GTACTATTGTCTTATITGACCGCAAGATGCTTAGGAACTTTCGAAAAGATGGGCACAACTGGAAA
AAGAAAAAGGATGGGAAAACTGTITAAAGAAGCTCATGAGCACTTAAAAGTTGGTAATGAAGAA
AGGATCCATGTATATTATGCACATGGCCAGGATAACCCAAATTTTIGTCCGAAGATGTITATTGGCT
GCTTGATAAGAGTATGGAACACATAGTCCITGTTCATTACCGTGAAACACAGGAGATGCAAGGTT
CTCCTGTCACTCCTGTAAATTCACACTCCAGTTCTGTCTCTGATCCTCCTGCACCGTGGATTTTATC
AGAAGAAATAGATTCAGGAACCACAACTGCATATACTGGTGACATGAGTAACAATATAAATGTC
AAAAGTCATGAACTCAGACTTCATGAGATTAATACACTTGAATGGGATGACCTAGTGGACACAA



ATGATCATAACGCCTCTACTGTGCCTAATGGAGGCACTGITCCATATTTTGATCAACAAGATCAA
ATTTITACTGAATGACAGTTTCGGCAATGTAGCCAACAATCTATCTGCAGAAATTCCTTCTTTTGGT
AATCTITACTCAGCCAATTGCTGGGAGCAACAGAGTTCCTTACAATTTITTCTGAAAGTGTTACTCTT
CAGACGATGGACAATCAAGCAAATCCACATGAGCAGAAGAATAATACAGTTTCCTTAAGTGGTG
TTGATTCCTTGGACACTTTGGTCAATGATAGATTGCAAAGTCAGGACAGCTTTGGAATGTGGGTG
AACCACATCATGTCTGATTCACCATGTTCAGTAGATGACCCAGCTCTTGAATCACCAGTTTCATCC
ATTCATGAACCATATTCGTCTCTGGTAGTGGATAGTCAGGAATCTITCTCTGCCAGAACAAGTATTT
ACTATCACTGATGTATCCCCTACATGTGTATCTTCCACCGAGAAATCAAAGGTCCTGGTGACTGG
ATTTTTTCTTAAGGACTATATGCACCTTTCAAAGTCCAATCTATTATGTGTCTGTGGTGATGTTAGT
GITCCTGCAGAAATTGTTCAGGTTGGGGTCTACCGTTGCTGGGTATCACCACACTCTCCAGGATTT
GTGAATCTCTACTTGAGCATTGATGGCCATAAGCCTATTAGCCAAGTTGTITAATTITGAATATCGT
ACTCCTGCTTTGCATGATCCTGCAGTTTCAATGGAAGAGAGTGACAATTGGGACGAGTTTCGACA
ACAAATGAGGCTTGCATATTTGCTCTTTGCTAAACAATTGAACCTTGATGTTATCTCCAGTAAAGT
ATCACCTAATAGACTTAAAGAGGCTAGGCAATTCGCCCTCAAAACATCATITATTTCCAATAGTT
GGCAATACTTAATCAAGTCAACTGAAGACAACCAAATTCCATTTTCACAAGCAAAAGATGCCCT
GTTCGGAATTACATTGAAAAACAGACTAAAGGAATGGCTTTTGGAAAGAATTGTTTTAGGCTGCA
AGACTACTGAATATGATGCTCATGGCCAAAGTGTAATCCATTITGTGTGCAATTTTGGGATATAATT
GGGCTGTTTCCTTATTTITCATGGTCAGGCTTGTCATTGGATTTCCGTGATAGGTTTGGATGGACAGC
TCTTCATTGGGCAGCATATTGTGGAAGGGAGAAAATGGTTGCAACTCTGTTGTCTGCTGGGGCGA
AGCCAAATTTGGTCACTGATCCTACTCCACAAAATCCTGGTGGATGCACTGCTGCTGATCTTGCTT
ATATGAGGGGTCATGATGGCTTAGCAGCTTATCTITTCAGAAAAATCTCTGGTTCAGCACTTCAAT
GACATGAGCTTAGCTGGAAATATCAGTGGCTCACTGGAAACTAGCACGACTGATCCAGTAAATC
CTGCAAACCTTACCGAGGACCAGCAGAACCTGAAGGATACGTTGACAGCTTACCGAACTGCTGC
TGAGGCAGCTTCCCGCATACATGCTGCATTTAGGGAACACTCTCTAAAACTGAGAACTAAGGCG
GTTGCATCTTCCAATCCAGAGGCTCAAGCACGCAAAATAGTITGCAGCAATGAAGATTCAGCATG
CCTITAGGAACCACGAGACAAAGAAAATGATGGCAGCTGCCGCTCGCATTCAGTGTACATACCG
TACATGGAAGATTCGTAAAGAATTTCITAACATGCGTCGTCAGGCTGTTAAAATTCAAGCTGCAT
TCCGGTGCTTTCAAGTTCGGAAGCATTATCGCAAAATTCTTITGGTCTGTTGGTGTGGTTGAGAAAG
CAGTGCTGCGTTGGCGTTTGAAGAGAAGGGGCTTCCGTGGTCTCCAGGTCAAAACTGTCGATGCG
GGAACCGGAGATCAGGATCAGCAAAGTGATGTAGAGGAGGAATTCTTCCGGACTGGTAGGAAG
CAAGCCGAAGAACGTGTITGAGAGATCTGTAGTACGTGTGCAGGCTATGTTCCGTTCGAAGAAAG
CACAAGAAGAGTACAGGAGGATGAAATTGGCCCTITAATCAAGCAAAGCTGGAGCGGGAATACG
AACAACTTCTTAGTACTGAAGTGGACATGCAACTGTAG

>Glymal1G36930 (GmCAMTA14)

ATGGCAGGTTTGGAGTACAGCATCGATGATCTGTTITCAAGAAGCTAAGAGGAGATGGCTCAAGC
CTGTGGAAGCTCITTACATTCTACGGAATCACGACCAGTGCAAGTTCACCCACCAGCCCCCTCAT
CAGCCAGCTGGTGGATCCCTGTITTCTGTITAATCGTAGAATCATGCGTTCCTTCCGTAAAGATGGT
CATAACTGGCGGAAGAAAAAAGATGGCAAAACTGTGGGAGAAGCGCATGAACGGCTTAAGGTT
GGCAATGTTGAAATCCTAAACTGTTACTATGCACATGGAGAGGAGAACCGTACTTTTCAGAGAC
GGAGCTATTGGATGTTGGAGCCGGAATATGATCATATTGTTCTTGTGCATTATAGAGAAACAAGT
GAGGGGAAATCCAATTCTGAGCATGTCACACAATTGCCATCAGAAGTITACGTTCGAAGCACAAG
CCTTGCGCCAATTGGAAGAACAGCTGAGTTITGAATGATGATGGCTTCAATGAAATTGCACTTGAT
TTAGTGTCAGGTCAAGATCAAAGGGTGGTTTATAAGCAAGATAAATCTGCAGCTTTGTCTGGACC
AAATGATCTAGGACAACCTTGTGATGGATATAATGGAAGACAAGATGACAGTGGCACATATTAT
CATGATTTTCTTGATGATTGTCCTGGTGGAAATGAAAAAACTATATACTGGACGAAAGTGCTGGA
ATCGTGTAAGCCCTTATCTGTGACCAAATTACCAGATCAACATGCATATGAGGCGATTGGAAATG



AAAATACATTATTTITCTITCGGGAAGGGGAGTGATTGCCAACCTGGAAAACAATCAGTGGCTAAA
CTCCAACAGTAATAATATTGAAAACTATGGTGGGGTCAAATTTCCACCATATTCTCTAGCAGAAA
CTCCAGGAGCTAACTCTGACTACTATGAAACATTTTTTGACCAATTCCAAAATCAAGGACCTCTG
GGTGTAGATTCAAGCTTGACTGTTGTGCAGAAACAGAAATTTACCATTAGGGCAGTATCCCCAGA
ATACTGTTATTCTACCGAGACTACAAAGGTGATCATTATTGGGTCATTITCTCTGCCATGACTCGGA
TTCTACCTGGGCCTGTATGTTITGGTGATGTTGAAGTTCCTGCAGAGATAATTCAGGACGGCATAAT
CTGTTGTGAAGCTCCATCCAATCATCTITGGAAAGGTITAATTTGTGCATTACTTCAGGAAATAGGGT
GCCATGCAGCGAAATGAGGGAGTTTGAGTTTCGAAATAAGACTACTAGTTGCACTCGCTGTAATT
CATTGGAAACAGAAGGAAGCAAAAGTCCTGAAGATCTGTTATTACTTGTTCGATTTGCAGAGATG
CTCCTITTCTTCITCAACTACAAAGGATGACAGAATAGAATCTGGAAGTCATCTTTCAACAGAACA
GAAAGATGATGATGATTCGTGGAGCCATATTATAGACACTCTTCTAGATAGCACTAGAACACCAT
CTGATGCTGTTAAATGGCTTCTTGAAGAGCTGCTGAAGGATAAGTTGCAGCTCTGGCTTTCTAACC
GAAGAGATGAAGGGACGGGCTGTTCTITGTCCAAGAAAGAGCAGGGGATAATACACATGGTTTC
TGGGTTGGGTTTTGAGTGGGCCTTGAACCCCATTCTCAGTTGTGGTGTGAATATAAATTTCCGTGA
CATCAATGGATGGACCGCTCTTCATTGGGCTGCACGGTTTGGGAGGGAAAAAATGGTTGCTTCAC
TTATAGCTTCTGGTGCATCTGCTGGAGCAGTGACAGATCCAAGTTCACAAGATCCAACCGGTAAA
ACTGCTGCATCTATTGCAGCCAGCCATGACCATAAGGGTCTGGCAGGTITATCTTTCAGAGGTAGA
CCTAACAAGCCATCTGTCGTCCCTCACATTGGAAGAGAGTGAGCTTTCTAGAGAATCTTCTGAGC
TTGAAGCTGAGTTAACTGTCAGTAGTGTCTCTGAAGAAAATCTTGTGGCCAGTGAGGATCAGGTT
TCACTAAAAGCTTCCTTGGATGCTGTTAGAAATGCAGCTCAGGCAGCTGCACGGATACAAGCTGC
TTTTCGTGCACATTCTTITAGAAAACGGAAAGAAAGAGATGCTGCCGCCACAGTTCTAGATGGAT
ATTGTATTGATGCAGGTAGCATTGATAATAACATTTCAGTGCTTTCTGCCATGTCAAAACTTAGTT
CTCAGAGCTGGCGTGATTACAAAGCTGCTTTGTCGATTCAGAAGAAATATCGAAATTGGAAAGG
TCGTATAGAATTCTTAGCATTGCGCCAGAAAATAGTTAAGATACAGGCTTGTGTGAGGGGTTACC
AGGTTCGGAAGCAATACAAGCTAATATTATGGGCAGTTGGAATCTTGGACAAGGTTGTGTTACGA
TGGCGGAGAAAACGAATTGGTATACAAAGTGTCCGGCAAGAAATGGAGTCAAATGAAGAAGAA
AGTGATGATGCAGATITTCTCAATGTGTTCCGGAAAGAGAAAGTAAATGCAGCAATTGAAAAGG
CCTTGAAGCGGGTGCTTTCCATGGTCCACTCCACTGGTGCTCGTCAGCAATATAGACGCTTGCTTT
CGTTGTATCGTCAAGCCAAGATTGAACATGGCAGCACAAGTGATGAAGCACCGITATCAACTTC
GGAAGAGAATGCTTCCAATATGGAAGATGATGATTITGTGTCAATTITITGGACACCTTCTTCTGGCC
TTCCTAG

>Glyma08G11080 (GmCAMTA15)

ATGACACCTGGITACGAGTATGATATTAATGATCTGCATCAAGAGGCTCAAGCCAGATGGTTGAA
GCCTGCAGAAGTGATGTACATTTTACAGAATCATGAAAAGTTCCAGTTCACCCAAGAGGTCCCAC
AACAGCCAACCAGTGGATCCCTGTITCTGTTTAACAAAAGAATCCTGCGATACTTCCGTAGAGAT
GGTCATAACTGGCATAAGAAAAGTGGTGGAAGAACTGTGGGAGAAGCACACGAAAGGCTGAAG
GITCTAAATGTTGAAGCCTTAAATTGTTACTATGCACGCGGAGAGCAGAACCCTGCITTCCAGAG
GCGGAGCTATTGGATGTTGGATCCGGCATATGAGCATATTGTTCTITGTGCATTATAGGAACACAA
GTGAGGGAAAGCTAAGTTCTGGAGCTGGGGCACAATTGTCACCAAGTTCTITCTGTCTATACTCAG
AGTCCTAGCCCATATTCTACTCAGAATCCAGGGTCAACATCCATACTTGGTGATTCATATGAACC
TAATCAGAGTTTCTCCAGTCCTGGGTCTACAAAAGTTACATCTGAGATATTCGTTCTGAACAATA
AAATGGGTCACATGGATTGGGCAGATACAGAATCAGGAACCTCATCTGAACTCGAGGTITACTCA
AGCTTTGCGCCGATTGGAGGTACAGTITAAGTTTGAATGAGGACAACTITGAAGATATTGTITTCCIT
CGGCAGTAAGCATGAAACTGTTCATGATTCAAATCCCAAGCACGATCAAAGGGTGATCAGCAAT
CAAGAGCAATCTGCAGCTTTCTCTAGACCCGATGATCAAGGGCTATTITTATGATGGATGTAATGG
AAGGCAAGATCATGGTITACCCTGATGCAAATGAAAAGGCTITTATGGACAGAGCAGCTGGAATCA



CATAAGTCCTCATCTGCAGTCAAGTITACCTCAGAAAAATGTATACATGCCAGCTGAAAATGAAA
ATTCAGTATCTTCTGCAAGAAGGGTACCAGTTTCCAACCAGGAAAACAGTCACTGGCTCAACTTC
AACTGTAATAATTCTGAAAACTCTGTTTITCTCACAACCTCAAGGTGTTGATGAAGTCAAATTTCCT
GCCTATTCTTCTATGTTGGAAACACAAGTAATTAATTCTGACTACTATGAAACATTGTTTGACCAA
AGCCAAATTGGAGCACCACCAGATGCAAATTCAAGCTTGACTGITGCACAAAAACAGAAATTTA
CTATTAAGACTATCTCCCCAGAATGGGGTTATGCCACCGAGACTACCAAGGTCATTGTTGTTGGG
TCTTTTCTCTGTCATCCCTCGGATTCTGCATGGGCTTGTATGTTTGGTGATGTTGAAGTTCCTATTG
AGATAATTCAGGATGGTGTAATCTCTTGTGAAGCTCCATCTCACCTTCCTGGAAAGGTTACTCTGT
GCATTACTTCTGGAAACTGGGAGTCCTGCAGTGAAGTCAGAGAGTTTGAATATCATGATAAGACC
AATAGTTGCACTCGATGTACTCAATCCGAAACAGAAGCCACTAGAAGTCCAGAAGAGCTGTITAT
TACTTGTTAGATTAGGGCAGATGCTTCTTTCTGCATCAACAATAAAGAATGACAACATAGAATCT
GGAATTCCTCTAATAAAACCGAAAGCTGATGATGATTCATGGAGCCATATTATAGATGCTCTITCT
AGTTGGCAGTGGAACGTCGAGTGGTACTGTTGATTGGCTTCTTGAAGAGCTTCTAAAGGATAAGT
TTCAACAGTGGCTTTCTTTCAGATCACGGGAAAAAGATGAAGAGACAGGCTGCTCTTTGTCCAAG
AAAGAGCAAGGGATTATTCACATGGTTGCTGGGTTAGGTTTITGAGTGGGCCTTGAACCCTATTCT
CACGTGTGGAGTTAATATAAATTTCCGTGACATCAATGGATGGACTGCCCTTCATTGGGCTGCAC
GITTTGGAAGGGAAAAAATGGTTGCTTCACTTATAGCTTCTGGAGCATCTGCTGGAGCTGTGACA
GATCCAAATGCACAAGATCCAACTGGTAAAACTGCTGCATCTATTGCAGCCAGCAGTGGGCACA
AGGGACTGGCAGGGTATCTTTCAGAGATAGCTGTAACAAGCCATTTGTCATCGCTTACACTGGAA
GAGAGTGAATCATCTAAAAGTTCTGCTTATCTTCAGGCGGATAGGACTGTTAACAGTGTCTCCAA
GGAAAATCTITACTGCCAATGAGGATCAGGCGTCACTCAAAGATACCTTGGCTGCTATCAGAAAT
GTAACTCAGGCAGCTGCGCGGATACAATCTGCTTTTCGCTCACATTCTTTTAGAAAACGGAGAGC
AAGAGAAGCAACTGCTAGTACAGGTGGCATTGGTACCATTTCAGAGATTITCTGCTATGTCAAAAC
TTGCGTTTCGGAACTCACACGAATATAATTCAGCTGCTTTATCCATTCAGAAGAAATATCGAGGT
TGGAAAGGTCGTAGAGATTTCTTAGCATTGCGCCAAAAAGTAGTGAAGATACAGGCTCATGTGA
GGGGTTACCAGGTTAGGAAGCATTACAAGGTAATATGGGCAGTTGGAATCTTGGACAAGGTTGT
CCTACGATGGAGGAGAAAAGGAGCTGGTTITACGAGGTITTCCGACAAGAGATGGACATCAATGA
AAATGAAGATGAAGATATTCTCAAGGTGTITCCGAAAACAGAAATTAGATGTAGAAATTGAAGAG
GCTGTTTCAAGGGTGCTGTCCATGGTTGACTCACCGGATGCTCGTGAGCAATATCATCGCATGCTT
GAGAAATATCGTCAAGCTAAGGCTGAACTTGCGGGTACGAGTGACGAAGCATCATTATCAACTT
CTGTAGGAGATGACTTATITATGGATGATITTTATCCATTTCCCTAA



Proteomic sequences of Soybean CAMTA family
>Glyma.05G178200 (GmCAMTA1)

MAEARHYVPPSQLDIKQIILEAQHRWLRPAEICAILSNHKKFLIASEPAHMPPSGSLFLFDRKVLRYFRK
DGHNWRKKKDGKTVREAHERLKAGSVDVLHCYYAHGEENENFRRRTYWLLEEELSHIVLVHYRHVK
GTKANFTCAKENEETLPYAQQTDKIMPKTEMETSLSSTLHPHSYQVPSQTMDRSMNSSQASEYEEAESA
FNNHASSEFYSFLELERPVEKITPQPADSYSPRPLTRKSVPNMNCIIESGTDDQEKSPVIPGVNYISLTQDN
KIKDIHNFGLTYESPKPLGFSSWEGILKNNAGSQHVPFQPLFPGTQPDNMGINSKFSQGHEIMVPYLTTS
TAKQHENGSLIQAEGNWQAYDVDSLRMSSWPIDSAYSGSSCDITCSNREQEVNDVDLQKSLEQCLLHP
YKONKVFMQNDPQEKLLNEKEKIKSDLEANRILDGIEDTYFTFKRTLLDGSPAEEGLKKLDSFNQWMS
KELADVEESNKPSTSGGYWDTVESENEVGNTTIPSQGHLDTYVLDPSVSHDQLFSIIDYSPSWAFEGSEIK
VIISGRFLRSQHEAEQGKWSCMFGEVEVPAEIIAKGVLCCHTPPHKAGRVPFYVTCSNRLACSEVREFDF
QVNYTPEVNTTGENRGSTFDTFSIRFGELLSLGHAFPQNSDSISVSEKSQLRSKINSLLREEEDDWDKLLK
LTQEEDFSPENLQEQLLONLLKDKLHAWLLQKITEEGKGPNILDEGGQGVLHFASALGYDWALEPTIV
AGVNVNFRDVNGWTALHWAAFCGRERTVAFLISLGAAPGALTDPCPEHPSGRTPADLASANGHKGI
AGYLAESSLSAHLTTLDLNRDAGENSGAKVVQRVONIAQVNDLDGLSYELSLKDSLAAVRNATHAAA
RIHQVFRMQSFQRKQLKEYDDDKLGLSDERALSLVKMNMKSHKSGPRDEPVHA AAVRIQNKFRSWK
GRREFLMIRQRIVKIQAHVRGHQVRKSCGKIIWSVGILEKVILRWRRKGSGLRGFKPEANSEGTMIQDVS
STDDDYDVLKEGRKQTEQRLOQKALARVKSMVQYPEARDQYHRLLNVVTEIQENQVKHESSYNNSEEP
REFGDLNDLEALLDEDIFMPTAT

>Glyma.08G135200 (GmCAMTA?2)

MAEARLYAPPSQLDIKQIILEAQHRWLRPAEICAILGNYKKFRIAPEPAHMPPSGSLFLFDRKVLRHFRK
DGHNWRKKKDGKTVREAHERLKAGSVDVLHCYYAHGEENENFQRRTYWLLEEELSHIVLVHYRQVK
GTKANFTSAKENEESLPYAQQTDKIMPQTEMDTSLSSTLHPHSYQVPSKTVDTSMNSAQTSEYEEAESA
FNNHASSEFYSFLELQRPVEKISPQPADFYSPRPLINDQEKLPIIPGVNYISLTQDNKNKDILNAGLTYESP
KPLGFSSWEGILENNAGSQHVHFQPLFPGTQPDNMGINSNFSQGEEIMVPYLTTSIAKQHENGSIIKAEG
NWQVYDVDSLRMSSWPIDSAYSGSTCEVSCSNCEQEVNDVDFQKSLEQCLLHSHKQNKVLMQNDLQ
EKLLNEKEKIKSNLEAYGIEDTYLSFKRTLLDGPPAEEGLKKLDSFNQWMSKELGDVEESNKPSTSGGY
WDTVETENEVGNTTIPSQGHLDTYVLDPSVSHDQLFSIIDYSPSWAFEGSEIKVIISGEFLRSQHEAEQCK
WSCMFGEVEVPAVIIAKGVLCCHTPPHKAGRVPFYVTCSNRLACSEVREFDFQVHYTPEDTTGENRGST
FDTFSIRFGELLSLGHAFPQNSDSISVSEKSQLRSKINSLLREDDDDWDKLLKLTQEKDFSPENLREQLLQ
NLLKDKLHAWLLQKITEEGKGPNVLDEGGQGVLHFAAALGYDWALEPTIVAGVNVNFRDVNGWTSL
HWAAFCGRERTVAFLISLGAAPGALTDPCPEHPSGRTPADLASANGHKGIAGYLAESSLSAHLTTLDL
NRDAGENSGAKVVQRLONIAQVNDLDGLSYELSLKDSLAAVCNATQAAARIHQVFRMQSFQRKQLK
EYDDDKLGLSDERALSLIKMNVKSHKSGPRDEPVHA A AIRIQNKFRSWKGRREFLMIRQRIVKIQAHVR
GHQVRKSCGKIIWSVGILEKVILRWRRKGSGLRGFKPEANSEGTMIQDVSSTDDDYDVLKEGRKQTEQR
LQKALARVKSMVQYPEARDQYHRLLNVVTEIQENQVKHESSSNNSEEPREFGDLNDLEALLDEDIFMP
TAT

>Glyma.15G053600 (GmCAMTA3)

MAEGASYGLRRPLDIQQLQFEAQHRWLRPAEICEILRNYRMFHITSEPHNRPPSGSLFLFDRKVLRYFRK
DGHNWRKKKDGKTVKEAHEKLKVGSVDVLHCYYAHGEENENFQRRSYWMLEPDMMHIVFVHYLEV
KGNKNIVVNNEGDEVPTDSQKVTSPSSSLPTHHSCVSSLSTDSVSPTTSLMSLHEDADSEDIHHASSGLH
PLHESQHSGNSPLTEKIGAGSNSSYLMHPFSGDNEQSSISGTDYVPVVHGDKFRGNDTAYTDGQKPHG
MAPWGTVLQSTAKLHNDPSLASFPSILPSSMGDVLEQEHTIFGDLLMSKSGLTEEAESSQSLQSNWQIPF
EDNSGGMPMLTQTQSFGLQFRSDYGTGLLGNETRNASSEIAPILYSFHGEPKEQPMQOQNYPQELEDGQS



QHALKSNSANKVPDEETINYGLTVKSTLLDRDESLKKVDSFSRWITKELGEVADLNMQSSPGISWSTDE
CQHVIDDTSLSPSLSQDQLFSINDFSPKWAY AESEIEVLIIGSFLKSQPEVITCNWSCMFGEVEVPAEVLA
DGILCCQAPCHKVGRVPFYVTCSNRLACSEVREFDFREGFARNVDFADFYISSTEMLRHLRLEDFLSLKP
VDPSNHSFEGDMEKRNLIFKLISLREEEDYSIKDEVTRELDISQHMVKEHLFHRQFKEKLYSWLLHKVTE
NGKGPNVLDEDGQGVLHLAAFLGYDWAINPIISAGVNINFRDVNGWTALHWAASCGRERTVAVLVS
MGADCGALTDPSPAFPSGRTAADLASSYGHKGISGFLAESSLTHHLETLTMDDQKGGQQEISGMKVVQ
TVSERSATPVHYCDIPDAICLKDSLTAVRNATQAADRIHQVYRMQSFQRKQLTQYEGDDELGLSDQQA
LSLLASRACKSGQGDGLANAAAVQIQKKFRGWKKRKEFLMIRQRVVKIQAHVRGHQIRKQYKPIIWSV
GILEKVILRWRRKGSGLRGFRPNAINKVPNQONDSLKEDDYDYLKEGRKQKEEKIQKALSRVKSMVQY
PEARAQYRRLLNVVEDFRQTKASNKGLINSEETVDGVEDLIDIDMLLDDDNFIPIAFD

>Glyma.08G072100 (GmCAMTA4)

MSERSSFGLGPRLDLQQLQLEAQHRWLRPAEICEILRNYRMFQITSEPPNRPPSGSLFLFDRKVLRYFRKD
GHNWRKKKDGKTVKEAHEKLKVGSVDVLHCYYAHGEENENFQRRSYWMLELDMMHIVFVHYLDV
KVNKTNIGGKTYSDEVTSDSQKSSSLSSGFPRNYGSMPSGSTDSMSPTSTLTSLCEDADSEDIHQASSGLH
SYRESQNLGNDRPMDKIHARSNSSYLMHPFSDNHGQLPVSGAEYIPHVQGNKSRASDTTYIEGQRAHG
IASWDNAMEQSAGKHADPSLVSSTSIPSSAMGNILDKNHTVPGNLLGHKIALTEVERGAQPVQSNWQI
PFEDNTGELPNWGFTQSLGLEFGSDYGTSLLGDVTNNAGPEIDPELFTFNGELKEQYTHGQSQPALKSN
SAYEVPGEASINYALTMRRGLLDGEESLKKVDSFSRWMTKELAGVDDLHMQSSPGISWSTDECGDVID
DTSLHLSLSQDQLFSINDFSPKWAYAESEIEVLIVGTFLKSQPVVAKCNWSCMFGEVEVPAEVLADGILC
CQAPPHKIGRVPFYVTCSNRFACSEVREFEYREGFDRNINFPDFFNNSSEMELHLRLVGLLSLNSMHTLN
QVFEGDMDKRNLIFKLISLKEEEEYSSKEETTAEMDISQQKLKEHMFHKQVKEKLYSWLLHKVTETGKG
PLVLDEEGQGVLHLIAALGYDWAINPIITAGVNINFRDVNGWTALHWAAFCGRERTVAVLVSMDAA
AGALTDPCPEFPLGRTPADLASSKGHKGISGFLAESLLTSHLESLTMDENKDGRKETSGMKVVQTVSER
TATPVLNGDIPDDICLKDSLNAVRNATQAADRIYQVFRMQSFQRKQLALYEDDEFGLSDQQALSLLAS
KACRSGQGEGLANAAAIQIQKKFRGWTKRKEFLITRQRIVKIQAHVRGHQVRKQYKPIIWSVGILEKVIL
RWRRKGSGLRGFRPASQNKVPEQPSESPKEDDYDYLKEGRKQSEVKFKKALSRVKSMVQYPEARAQYR
RVLNVVEDFRQTKGGNLNLINSEETVDGVEDLIDIDMLLDDENFLPIAFD

>Glyma.05G117000 (GmCAMTAD)

MAERSCFGLGPRLDLQQLQLEAQHRWLRPAEICEILRNYOMFQITSEPPNGPPSGSLFLFDRKVLRYFRK
DGHNWRKKKDGKTVKEAHEKLKVGSVDVLHCYYAHGEENENFQRRSYWMLEPDMMHIVFVHYLD
VKVNKTNVGGKTYSDEVTSDSQKSSSLSSGFPRNYGSVPSGSTDSMSPTSTLTSLCEDADSEDIHQASSGL
HSYRESQNLGNDRPMDKIDARSNSSYPMHPFSGDHGQLPVSGAEYIPHVLGDKSRASDTTYIEGQRAQ
GIASWDNTMEQSAGEYADPSLVSSTTIPSSAVGNILEENHTVPGKLLGRKNALTEEERGSQPVQSNWQI
PFEDNTGELPNWGFTQSLGLEFGSDYGASLLGDVTNNAGPEIVPELFTFNGELKEQSVHQNFSKLYTHG
QSQPTLKSNSEYEVPGEASINYALTMRRGLLDGEESLKKVDSFSRWMTKEFAGVDDLHMQSSPGISWST
DECGDVIDDTSLNLSLSQDQLFSINDFSPKWAYAESEIEVLIVGTFLKSQPVVAKCNWSCMFGEVEVPAE
VLADGILCCQAPPHKIGRVPFYVTCSNRFACSEVREFEYREGFDRNIQFADCFNNSTEMVLHLRLVGLLS
LNSVRTSNQVFEGDMDKRSLIFKLISLKEEEEYSSKEETTAEMDISKHKLKELMFHKQVKEKLYSWLLHK
VTETGKGPLVLDEEGQGVLHLIAALGYDWAINPIITAGVNINFRDVNGWTALHWAAFCGRERTVAVL
VSMGAAAGAWTDPCPEFPSGRSPADLASSKGHKGISGFLAESLLTGHLESLTMDENKDGRKETSGTKV
VQTASERTATPVLYGDIPDAICLKDSLNAVRNATQAADRIYQVFRMQSFQRKQFAQYEDDEFGLSDQQ
ALSLLASKTCKSGQGEGLANAAAIQIQKKFRGWTKRKEFLIIRQRIVKIQAHVRGHQVRKQYKPIIWSV
GILEKVILRWRRKGSGLRGFRPAALNKVPEQPSESPKEDDYDYLKEGRKQSEVKFKKALSRVKSMVQYP
EARAQYRRVLNVVEDFRQTKGGNLNLINSEETVDGVEDLIDIDMLLDDENFLPIAFD

>Glyma.08G178900 (GmCAMTA6)



MAEGASYGLRRSLDIQQLQFEAQHRWLRPAEICEILRNYRMFHITSEPHNRPPSGSLFLFDRKVLRYFRK
DGHNWRKKKDGKTVKEAHEKLKIGSVDVLHCYYAHGEENENFQRRSYWMLEPDMMHIVFVHYLEV
KGNKNIVVNTEGDEIPSDSQKVTSSSSSLPTHHSSVPSLSTDSVSPTTSLMSLRED ADSEDIHQASSGLRPL
YESQHSGNGPLTEKIGAGSNSSYLIHPFSGDYEQSSISGTDYIPVVHGDKFRGNDTAYIDGQKTHDVAT
WSTVLQSTAKLHNDPSLASSPSIPSSSMGDVLEQEHTIFSDLLMSKSGLTEV AESSQSLQSNWQIPFEDNS
GGMPMLTQTQTFGLQFRSDYGTGLLGNETRNACSESA AILYSFNGEPKEQPMQQNYLQELEDGQSQH
ALKSNSANKVPDEETINYGLTVKRTLLDKDESLKKVDSFSRWITKELGEVADLNMQSSPGISWSTDECQ
HVIDDTSLSPSLSQDQLFSINDFSPKWAYAESEIEVLIIGSFLKSQPEVTTCNWSCMFGEVEIPAKVLADGI
LCCQAPRHKVGRVPFYVTCSNRLACSEVREFDFREGFARNVDFADFYNSSEILLHLRLEDFLSLKPVDPS
NHSFEGDMEKRNLIFQLISLREVEEYSIKDEVTTELDISQHMVKEHLFHKQFKEKLYSWLLHKVTESGKG
PNVLDEDGQGVLHLAAFLGYDWAINPIISAGVNINFRDVNGWTALHWAASCGRERTVAVLVSMGAD
CGALTDPSPSSPAGRTAADLASSYGHKGISGFLAESSLTHHLETLTMDDQKGGRQEISGMKAVQTVSER
SATPVHFGDMPDLCLKDSLTAVRNATQAADRIHQVYRMQSFQRKQLTQYESDELGLSDQQALSLLASR
ACKSGQGDGLANAAAVQIQKKFRGWKKRQEFLMIRQRV AHVRGHQVRKQYKPIIWSVGILEKIILRW
RRKGSGLRGFRPNVINEVPDQQNNSLKEDDYDYLKEGRKQKEEKIQKALSRVKSMAQYPEARAQYRRL
LNVVEDFRQTKASNEGLINSEETVDGMEDLIDIDMLLDDDNFIPIAFD

>Glyma.17G038800 (GmCAMTA7?)

MAETTKYIPNSQLELEEILNEAEHRWLRPAEICEILRNHKKFKLTPDPPVMPPAGSLFLFDRKALRYFRK
DGHRWRKKKDGKTVREAHEKLKAGSVDVLHCYYAHGEDNEYFQRRSYWMLDEQLEHIVLVHYREIK
EGCKSGISHLPVVPVTLVGSSQNTSVLSSTKINSPISLVQTSFTSSANKVYQNGRASEHEDVNSKNGPQAS
SHAQPISNYVLHSAPWLTHEAAGFSELLRNPLISSWPSSFPSYSPGTGLSPWTSIQNSSRNTINMHDGKH
HVEASEADLTVRKLSNAGLDSVHRMQDGVIFRDRLITDMCVQPVIDLPTVNQVKNEHGLDSFHAQVH
DHNDHPVVATTKILVEQKLODGGLYNDESEQVEYGEMKKLDSFGRWMDKEIGGDCDNSLMASDSGN
YWSTLDAHSEDKEVSSLRHMQLDVDSLGPSLSQEQLFSIHDFSPDWAYTGVRTKVLIVGTFLGSKKPSSE
TKWGCMFGEIEVSAEVLADNVIRCQTPLHSPGRVPFYITCSNRLACSEVREFEFDENPTKFLGPEGIKISP
EEEVRLOMRLLKLVDLGPDNKWLKCSVSECEKCKLKGTMYSVRDDSGVFEETFQIDGIGHINHRDILFQ
RLVRDKLYEWLIYKVHEGGKGPHVLDDEGQGVIHLAAALGYVWAMAPLVAAGISPNFRDSRGRTGL
HWASYFGREETVIVLVQLGATPGAVEDPTSAFPRGQTAADLGSSRGHKGIAGYLAEADLTNQLSVLTV
KENETGNIATTIAANSALQSVEDDSSSMTMDEQHYLKESLAVFQKSAHAAASILAAFRARSFCQRQLA
QSSSDISEVLDVVADSLSKVONKGHFEDYLHFA ALKIQKRYRGWKGRKDFLKIRDRIVKIQAHIRGHQV
RKQYKKVVWSVSIVEKAILRWRRKGAGLRGFRVGQPVGVVVKDAEKSDEYEFLSIGRRQKSDDVKKAL
DRVKSMVRNPEARDQYMRLIMKYEKFKIDDGGSSQSQHVG

>Glyma.15G143400 (GmCAMTAS)

MMSHNLTGQLVSAEIHGFHTLEDLDVSNTMEEAKSRWLRPNEIHAILCNHKYFKINVKPVNLPKSGTI
VLFDRKMLRNFRKDGHNWKKKTDGKTVKEAHEHLKVGNEERIHVYYAHGQDNPTFVRRCYWLLDK
NLEHIVLVHYRDTQELQLQGSPATPVNSNSSSASDPAASWIPSEDLDSGVNSAYAVELNDNLTAKSHE
QRLHEINTLEWDDLVVPNVNTSTTSNGGNVPYSFQENQSLLSGRFGNVSSNPSAEIPSFGNLTQPVSGS
NSAPYSFPDSAILLKNSPISSGGVDTLGTLVNEGLQSQDSFGTWMNIISDTPCSIDESALKASISSVHVPYSS
LVADNLQSSLPEQVFNLTEVSPTWASSTEKTKVLVTGYFHNNYENLAKSNLLCVCGDVSVPVEIVQVG
VYRCCVPPHSPGLVNLYLSFDGHKPISQVVNFEYRTPILHEPTASMEEKYNWNEFRLOMRLAHLLFASD
TSLNIFSSKVSPNALKEARRFSFKTSYISKSWQYLMKSIDDNTIPFSKVKDSLFETALKNKLKEWLLERIILG
RKSTEYDAQGQGVIHLCAMLGYSWAISLFSWSGLSLDFRDKFGWTALHWAASYGMEKMVATLLSCG
ARPNLVTDPTPQYPGGCTAADLAYMKGCDGLAAFLSEKSLVEQFNEMSLAGNISGSLETSSTDPVNAE
NLTEDQLYVKETLAAYRISAEAAARIQAAFREHSFKLRYKAVEIISPEEEARQIVAAMRIQHAFRNYESK
KKMTAAARIQHRFRTWKYRREFLNMRHQAIKIQAAFRGFQARKQYRKIIWSVGVLEKVILRWRLKRKG



FRGLQVNPAREETQESDSIAEEDFFRTGRKQAEERIERSVIRVQAMFRSKKAQEEYRRMKLTHNQAKLE
LELEEFLDSEVDMLPKT

>Glyma.09G038300 (GmCAMTAY)

MMMSHNLTGQLVGAEIHGFHTLDDLDVSNTMEEAKSRWLRPNEIHAILCNHKYFKINAKPVNLPKSG
TIVLFDRKMLRNFRKDGHNWKKKTDGKTVKEAHEHLKVGNEERIHVYYAHGQDKPTFVRRCYWLLD
KSLEHIVLVHYRDTQELQLQGSPATPVNSNSSSVSDSAASWIPSDDLDSGVNSAYAVELNDSLTAKSHE
QRLHEINTLEWDDLVVSNANTSTTSNGGNVPYSFQONQSLLNGSFGNVSSDPSAEIPSFGNLTQLVSGS
DSAPYSFPESADLLKSSPLSSGGVDTLGTLVNEGLQSQDSFGTWMNIMSDTPCSIDESALEATTSSVHVPY
SSLVADNKQSSLPEQVENLTEVSPVWASSTEKTKVLVTGYFHNNYQHLAKSNLLCVCGDVSVPVEIVQ
VGVYRCWVSPHSPGLVTLYLSFDGHKPISQVVNFEYRTPILHEPTALIEEKYNWDEFRLOMRLAHLLFAS
DKSLNIFSSKVSTNALKEARRFSFKTSYISKSWQHLMKSIDDKTIPFSQVKDALFETSLKNKLKEWLLERII
LGSKSTEYDAQGQAAIHLCAMLGYNWAISLFTWSGLSLDFRDKFGWTALHWAAYYGIEKMVATLLSC
GARPNLVTDPTPQYPGGCTAADLAYVKGCDGLAAYLSEKSLVEQFNDMSLAGNISGSLETSSTDPVNA
ANLTEDQLYLKETLEAYRTAAEAAARIQAAFREHSFKLRYQAVEIMSPEEEARQIVAAMRIQHAFRNYE
SKKKMAAAARIQLRFRTWKYRREFLNMRRQAIKIQAAFRGFQARKQYRKIVWSVGVLEKVILRWLLKR
KGFRGLQVNPAEEETQESDTIAEEDFFRTSRKQAEERVERSVIRVQAMFRSKKAQEEYRRMKLTHNQA
MLDELEEFLNSEDDMLPKT

>Glyma.05G148300 (GmCAMTA10)

MTPGYEYDINDLHQEAQARWLKPAEVMYILONHEKFQFTQEPPQQPTSGSLFLFNKRVLRFFRKDGH
NWRKKRDGRTVGEAHERLKVGNVEALNCYYAHGEQNPTFQRRSYWMLDPAYDHIVLVHYRNTSEG
KLSSGAGAQLSPSSSSVYTQSPSPYSTOQNPGSTSILGDSYEPNQSESSPGSTEVISDMFEFVLNNKMGHMDG
TDTESGTSPELEVTQALRRLEVQLSLNEDNFEDIVSFGSKHETTHDSNPQHDQRVISNQEQSAAFSGPDD
QGLFYDGYNGRQGDGGEFYHELIDHGYPDGNEKALWTEVLESCKSSSAVKLPQKNVYMPVENLENSV
SSARRVPVSNQENSHWLNFNSNNSENSVFSQPQGVDEVKFPVYSSMVETQVINSDYYETLFDQSQIGAP
PDANSSLTVAQKQKFTIKTISPEWGYATETTKVIVVGSLLCHPSDSAWACMFGDVEVPVEIIQDGVISCE
APSHLPGKVTLCITSGNRESCSEVREFEYRDKTNSCTQCTQSETEATRSPEELLLLVRLEQMLLSASTIKN
DNIESGIPLIKQKADDDSWSHIIEALLVGSGTSTGTVDWLLEELLKDKLQQWLSCRSQEKDEETGCSLSK
KEQGIIHMVAGLGFEWALNPILTCGVNINFRDINGWTALHWAARFGREKMVASLIASGASAGAVTDP
NAQDPTGKTAASIAAGNGHKGLAGYLSEIAVTSHLSSLTLEESELSKSSAELQADMTVNSVSKENLTAS
EDQASLKDTLAAIRNVTQAAARIQSAFRSHSFRKRRAREVAASAGGIGTISEISAMSKLAFRNSREYNSA
ASAALSIQKKYRGWKGRKDFLALRKKVVKIQAHVRGYQVRKHYKVIWAVGILDKVVLRWRRKGAGL
RGFRQEMDINENENEDEDILKVFRKQKVDVEIEEAVSRVLSMVDSPDAREQYHRMLEKYRQAKAELA
GTSDEASLSTSVGDDLFIDDFYPFP

>Glyma.18G005100 (GmCAMTA111)

MPPGLEYNIDDLFQEAKRRWLKPVEVLYILRNHDQCEFTHQPPHQPAGGSLLLFNRRIMRFFRKDGHN
WRKKKDGKTVGEAHERLKVGNVEILNCYYAHGEENRTFQRRSYWMLEPEYDHIVLVHYRETSEGKSK
SEHVTQLSSGSSPVFSQSHSSYTTHNPGTASMFGDSCEPNQKFSSSGSLEDTSEAQALRQLEEQLSLNEDI

FNEIALDLIPGQDQRVVYKQDNSVALSGPNDPGQPCDGYNGREDDSGTYYHDFLDDCPGGNEKTIYW
TEVLESCKPLSVTKLPDQHAYDAIENGKSLFSSGRGMIANREKNQWLNSNSNNVENSVFLFPQDIGVKE
PPYSMVETPGTNYDYYETCFDQFQNQEPLGVDSSFTVVQKQKFTIRAVSPEYCYATETTKVIIGSFLCHD
SDSTWACMFGDVEVPAEIIQDGVICCEAPSYLLGKVNLCVTSGNRVPCSEVRGFEFRNKTTSCTRCNSLE
TEGSKSLEDLLLLVRFAEMLLSASTTKDDRIESGSYLSTEQKDDDDSWSHIIIDTLLDGTRTSSDTVNWLL

EELLKDKLQLWLSNRRDEGTGCSFSRKEQGIIHMISGLGFEWALSPILSCGVNINFRDINGWTALHWAA
RFGREKMVASLIASGASAGAVTDPSSQDPTGKTAASIAASHGHKGLAGYLSEVDLTSHLSSLTLEESELS



KGSSELEAELTVSSVSKENLVASEDQVSLQAFLDAVRNAAQAAARIQAAFRAHSFRKRKEREAAADAG
LDGYCIDAGSIDNNISVLSAVSKLSSQSCRDYNLAALSIQKKYRGWKGRKEFLALRQKVVKIQACVRGY
QVRKQYKLILWAVGILDKVVLRWRRKRIGIRSVRQEMESNEEESDDEDFLSVFRKEKVNA AIEKALKQV
LSMVHSSGARQQYRRLLLLYRQAKAKTERGSTSDEAPLSTSEEEVSNMEDDDLCQFWETFWPS

>Glyma.17G031900 (GmCAMTA12)

MANNLAAQQLVGSEIHGFHTLQDLDVGSIMEEARTRWLRPNEIHAMLCNYKYFTINVKPVNLPKSGTI
VLFDRKMLRNFRKDGHNWKKKKDGKTVKEAHEHLKVGNEERIHVYYAHGQDNPNFVRRCYWLLD
KSMEHIVLVHYREIQEMQGSPVTPVNSHSSSVSDPPAPWILSEEIDSGTTTAYAGDTSANINVKSHELRL
HEINTLDWDDLVDANDHNTTTVPNGGTVPYFDLQDQILLNDSFSNVANNLSADIPSFGSLTQPIAGSN
SVPYNFSSVNLQTMDDQANPHEQRNNTVSLSGVDSLDTLVNDRLQSONSFGMWVNPIMSDSPCSVDD
PALESPVSSVHEPYSSLIVDSQQSSLPGQVFTITDVSPTCVSSTEKSKVLVTGFFHKDYMHLSKSNLLCVCG
DVSVPAEIVQVGVYRCWVSPHSPGFVNLYMSIDGHKPISQVVNFEYRTPALHDPAVSMEESDNWDEFQ
LOMRLAYLLFKQLNLDVISTKVSPNRLKEARQFALKTSFISNSWQYLIKSTEDNQIPFSQAKDALFGIALK
SRLKEWLLERIVLGCKTTEYDAHGQSVIHLCAILGYTWAVSLEFSWSGLSLDFRDRSGWTALHWAAYCG
REKMVATLLSAGAKPNLVTDPTPONPGGCTAADLAYMRGHDGLAAYLSEKSLVQHFNDMSLAGNIS
GSLETSTTDPVISANLTEDQQNLKDTLAAYRTAAEAASRIHAAFREHSLKLRTKAVASSHPEAQARKIV
AAMKIQHAFRNHKTKKVMAAAARIQCTYRTWKIRKEFLNMRCQAVKIQAAFRCFQVRKHYCKILWS
VGVVEKAVLRWRLKRRGFRGLQVKTVEAGTGDQDQQSDVEEEFFRAGRKQAEERVERSVVRVQAMF
RSKKAQEEYRRMKLALDQAKLEREFERLLSTEVDMQLKT

>Glyma.07G242000.1(GmCAMTA13)

MANNLAVQLVGSEMHGFHTLOQDLDVGSIMEEARTRWLRPNEIHAMLCNYKYFTINVKPVNLPKSGTI
VLFDRKMLRNFRKDGHNWKKKKDGKTVKEAHEHLKVGNEERIHVYYAHGQDNPNFVRRCYWLLD
KSMEHIVLVHYRETQEMQGSPVTPVNSHSSSVSDPPAPWILSEEIDSGTTTAYTGDMSNNINVKSHELRL
HEINTLEWDDLVDTNDHNASTVPNGGTVPYFDQQDQILLNDSFGNVANNLSAEIPSEGNLTQPIAGSN
RVPYNFSESVILQTMDNQANPHEQKNNTVSLSGVDSLDTLVNDRLQSQDSFGMWVNHIMSDSPCSVD
DPALESPVSSIHEPYSSLVVDSQESSLPEQVFTITDVSPTCVSSTEKSKVLVTGFFLKDYMHLSKSNLLCVC
GDVSVPAEIVQVGVYRCWVSPHSPGFVNLYLSIDGHKPISQVVNFEYRTPALHDPAVSMEESDNWDEF
RQOMRLAYLLFAKQLNLDVISSKVSPNRLKEARQFALKTSFISNSWQYLIKSTEDNQIPFSQAKDALFGIT
LKNRLKEWLLERIVLGCKTTEYDAHGQSVIHLCAILGYNWAVSLFSWSGLSLDFRDRFGWTALHWAA
YCGREKMVATLLSAGAKPNLVTDPTPOQNPGGCTAADLAYMRGHDGLAAYLSEKSLVOHFNDMSLAG
NISGSLETSTTDPVNPANLTEDQQNLKDTLTAYRTAAEAASRIHAAFREHSLKLRTKAVASSNPEAQAR
KIVAAMKIQHAFRNHETKKMMAA AARIQCTYRTWKIRKEFLNMRRQAVKIQAAFRCFQVRKHYRKIL
WSVGVVEKAVLRWRLKRRGFRGLQVKTVDAGTGDQDQQSDVEEEFFRTGRKQAEERVERSVVRVQA
MFRSKKAQEEYRRMKLALNQAKLEREYEQLLSTEVDMOQL

>Glyma.11G251900 (GmCAMTA14)

MAGLEYSIDDLFQEAKRRWLKPVEALYILRNHDQCKFTHQPPHQPAGGSLFLENRRIMRSFRKDGHN

WRKKKDGKTVGEAHERLKVGNVEILNCYYAHGEENRTFQRRSYWMLEPEYDHIVLVHYRETSEGKSN
SEHVTQLPSEVTFEAQALRQLEEQLSLNDDGFNEIALDLVSGQDQRVVYKQDKSAALSGPNDLGQPCD
GYNGRQDDSGTYYHDFLDDCPGGNEKTIYWTKVLESCKPLSVIKLPDQHAYEAIGNENTLFSSGRGVI

ANLENNQWLNSNSNNIENYGGVKFPPYSLAETPGANSDYYETFFDQFQNQGPLGVDSSLTVVQKQKF
TIRAVSPEYCYSTETTKVIIIGSFLCHDSDSTWACMFGDVEVPAEIIQDGIICCEAPSNHLGKVNLCITSGN
RVPCSEMREFEFRNKTTSCTRCNSLETEGSKSPEDLLLLVRFAEMLLSSSTTKDDRIESGSHLSTEQKDDD
DSWSHIIDTLLDSTRTPSDAVKWLLEELLKDKLQLWLSNRRDEGTGCSLSKKEQGIIHMVSGLGFEWAL



NPILSCGVNINFRDINGWTALHWAARFGREKMVASLIASGASAGAVTDPSSQDPTGKTAASIAASHDH
KGLAGYLSEVDLTSHLSSLTLEESELSRESSELEAELTVSSVSEENLVASEDQVSLKASLDAVRNAAQAAA
RIQAAFRAHSFRKRKERDAAATVLDGYCIDAGSIDNNISVLSAMSKLSSQSWRDYKAALSIQKKYRNW
KGRIEFLALRQKIVKIQACVRGYQVRKQYKLILWAVGILDKVVLRWRRKRIGIQSVRQEMESNEEESDD
ADFLNVFRKEKVNAAIEKALKRVLSMVHSTGARQQYRRLLSLYRQAKIEHGSTSDEAPLSTSEENASNM
EDDDLCQFLDTFFWPS

>Glyma.08G105200 (GmCAMTA15)

MTPGYEYDINDLHQEAQARWLKPAEVMYILQNHEKFQFTQEVPQQPTSGSLFLENKRILRYFRRDGHN
WHKKSGGRTVGEAHERLKVLNVEALNCYYARGEQNPAFQRRSYWMLDPAYEHIVLVHYRNTSEGKL
SSGAGAQLSPSSSVYTQSPSPYSTQNPGSTSILGDSYEPNQSFESSPGSTKVTSEIFVLNNKMGHMDWADTE
SGTSSELEVTQALRRLEVQLSLNEDNFEDIVSFGSKHETVHDSNPKHDQRVISNQEQSAAFSRPDDQGLE
YDGCNGRQDHGYPDANEKALWTEQLESHKSSSAVKLPQKNVYMPAENENSVSSARRVPVSNQENSH
WLNFNCNNSENSVESQPQGVDEVKFPAYSSMLETQVINSDYYETLFDQSQIGAPPDANSSLTVAQKQK
FTIKTISPEWGYATETTKVIVVGSFLCHPSDSAWACMFGDVEVPIEIIQDGVISCEAPSHLPGKVTLCITSG
NWESCSEVREFEYHDKTNSCTRCTQSETEATRSPEELLLLVRLGQMLLSASTIKNDNIESGIPLIKPKADD
DSWSHIIDALLVGSGTSSGTVDWLLEELLKDKFQQWLSFRSREKDEETGCSLSKKEQGIIHMVAGLGEFE
WALNPILTCGVNINFRDINGWTALHWAARFGREKMVASLIASGASAGAVTDPNAQDPTGKTAASIAA
SSGHKGLAGYLSEIAVTSHLSSLTLEESESSKSSAYLQADRTVNSVSKENLTANEDQASLKDTLAAIRNVT
QAAARIQSAFRSHSFRKRRAREATASTGGIGTISEISAMSKLAFRNSHEYNSA ALSIQKKYRGWKGRRDF
LALRQKVVKIQAHVRGYQVRKHYKVIWAVGILDKVVLRWRRKGAGLRGFRQEMDINENEDEDILKVF
RKQKLDVEIEEAVSRVLSMVDSPDAREQYHRMLEKYRQAKAELAGTSDEASLSTSVGDDLFMDDFYPF
P

Protein sequences (of CAMTA family of Arabidopsis, soybean, tomato and maize) for phylogenetic tree
>AtCAMTA1L

MARKKKSVSFSHLDIARNEGNKIISFSVHA YSDRLGFVDSLFDYESLRSLLVDFWVYPSMVDRRSFGSITP
PLQLDMEQLLSEAQHRWLRPTEICEILQNYHKFHIASESPTRPASGSLFLFDRKVLRYFRKDGHNWRKK
KDGKTIREAHEKLKVGSIDVLHCYYAHGEANENFQRRCYWMLEQYYYRKASSHWVLVATLSLFSFGYL
RPSWVRHLMHIVFVHYLEVKGNRTSIGMKENNSNSVNGTASVNIDSTASPTSTLSSLCEDADTVLVQGI
VNKQVPSYDHLLNLKLEIAMVGHLLLACVMFHRFMGTESEKMQPSNTDSMLVEENSEKGGRLKAEHI
RNPLQTQFNWQDDTDLALFEQSAQDNFETFSSLLGSENLQPFGISYQAPPSNMDSEYMPVMKILRRSED
SLKKVDSFSKWAIKELGEMEDLQMQSSRGDIAWTTVECETAAAGISLSPSLSEDQRFTIVDFWPKSAKTD
AEVEVMVIGTFLLSPQEVTKYNWSCMFGEVEVPAEILVDGVLCCHAPPHTAGHVPFYVTCSNRFACSE
VREFDFLSGSTQKINATDVYGTYTNEASLQLRFEKMLAHRDFVHEHHIFEDVGDKRRQISKIMLLKEEK
EYLLPGTYQRDSTKQEPKGQLFRELFEEELYIWLIHKVTEEGKGPNILDEDGQGILHFVAALGYDWAIKP
VLAAGVNINFRDANGWSALHWAAFSGREETVAVLVSLGADAGALTDPSPELPLGKTAADLAYANGH
RGISGFLAESSLTSYLEKLTVDSKENSPANSCGEKAVQTVSERTAAPMTYGDVPEKLSLKDSLTAVRNAT
QAADRLHQVFRMQSFQRKQLCDIGDDEKIDISDQLAVSFAASKTKNPGQGDVSLSCAATHIQKKYRG
WKKRKEFLLIRQRIVKIQAHVRGHQVRKQYRTVIWSVGLLEKIILRWRRKGNGLRGFKRNAVAKTVEP
EPPVSAICPRIPQEDEYDYLKEGRKQTEERLQKALTRVKSMVQYPEARDQYRRLLTVVEGFRENEASSSA
SINNKEEEAVNCEEDDFIDIESLLNDDTLMMSISP

>AtCAMTA2



MADRGSFGFAPRLDIKQLLSEAQHRWLRPAEICEILRNHQKFHIASEPPNRPPSGSLFLFDRKVLRYFRK
DGHNWRKKKDGKTVKEAHEKLKVGSIDVLHCYYAHGEDNENFOQRRCYWMLEQDLMHIVFVHYLEV
KGNRMSTSGTKENHSNSLSGTGSVNVDSTATRSSILSPLCEDADSGDSRQASSSLQONPEPQTVVPQIM
HHQNASTINSYNTTSVLGNRDGWTSAHGNRVKGSNSQRSGDVPAWDASFENSLARYQNLPYNAPLT
QTQPSTFGLIPMEGKTEKGSLLTSEHLRNPLQSQVNWQTPVQESVPLOQKWPMDSHSGMTDATDLALFG
QGAHENFGTFSSLLGSQDQQSSSFQAPFTNNEAAYIPKLGPEDLIYEASANQTLPLRKALLKKEDSLKKV
DSFSRWVSKELGEMEDLQMQSSSGGIAWTSVECENAAAGSSLSPSLSEDQRFTMIDFWPKWTQTDSEVE
VMVIGTFLLSPQEVTSYSWSCMFGEVEVPADILVDGVLCCHAPPHEVGRVPFYITCSDRFSCSEVREFDFL
PGSTRKLNATDIYGANTIETSLHLRFENLLALRCSVQEHHIFENVGEKRRKISKIMLLKDEKEPPLPGTIE
KDLTELEAKERLIREEFEDKLYLWLIHKVTEEGKGPNILDEDGQGVLHLAAALGYDWAIKPILAAGVSI
NFRDANGWSALHWAAFSGREDTVAVLVSLGADAGALADPSPEHPLGKTAADLAYGNGHRGISGFLA
ESSLTSYLEKLTVDAKENSSADSSGAKAVLTVAERTATPMSYGDVPETLSMKDSLTAVLNATQAADRL
HQVFRMQSFQRKQLSELGGDNKFDISDELAVSFAAAKTKKSGHSSGAVHAAAVQIQKKYRGWKKRKE
FLLIRQRIVKIQAHVRGHQVRKQYRAIIWSVGLLEKIILRWRRKGSGLRGFKRDTISKPTEPVCPAPQEDD
YDFLKEGRKQTEERLQKALTRVKSMAQYPEARAQYRRLLTVVEGFRENEASSSSALKNNTEEAANYNE
EDDLIDIDSLLDDDTFMSLAFE

>AtCAMTA3

MAEARRFSPVHELDVGQILSEARHRWLRPPEICEILQNYQRFQISTEPPTTPSSGSVFMFDRKVLRYFRKD
GHNWRKKKDGKTVKEAHERLKAGSVDVLHCYYAHGQDNENFQRRSYWLLQEELSHIVFVHYLEVKG
SRVSTSFNRMQRTEDAARSPQETGDALTSEHDGYASCSFNQNDHSNHSQTTDSASVNGFHSPELEDAE
SAYNQHGSSTAYSHQELQQPATGGNLTGFDPYYQISLTPRDSYQKELRTIPVTDSSIMVDKSKTINSPGV
TNGLKNRKSIDSQTWEEILGNCGSGVEALPLQPNSEHEVLDQILESSFTMQDFASLQESMVKSQNQELN
SGLTSDRTVWFQGQDMELNAISNLASNEKAPYLSTMKQHLLHGALGEEGLKKMDSFNRWMSKELGD
VGVIADANESFTQSSSRTYWEEVESEDGSNGHNSRRDMDGY VMSPSLSKEQLFSINDFSPSWAYVGCEV
VVFVTGKFLKTREETEIGEWSCMFGQTEVPADVISNGILQCVAPMHEAGRVPFYVTCSNRLACSEVREF
EYKVAESQVFDREADDESTIDILEARFVKLLCSKSENTSPVSGNDSDLSQLSEKISLLLFENDDQLDQML
MNEISQENMKNNLLQEFLKESLHSWLLQKIAEGGKGPSVLDEGGQGVLHFAASLGYNWALEPTIIAGV
SVDFRDVNGWTALHWAAFFGRERIIGSLIALGAAPGTLTDPNPDFPSGSTPSDLAYANGHKGIAGYLSE
YALRAHVSLLSLNDKNAETVEMAPSPSSSSLTDSLTAVRNATQAAARIHQVFRAQSFQKKQLKEFGDK
KLGMSEERALSMLAPKTHKSGRAHSDDSVQAAAIRIQNKFRGYKGRKDYLITRQRIIKIQAHVRGYQFR
KNYRKIIWSVGVLEKVILRWRRKGAGLRGFKSEALVEKMQDGTEKEEDDDFFKQGRKQTEDRLQKAL
ARVKSMVQYPEARDQYRRLLNVVNDIQESKVEKALENSEATCFDDDDDLIDIEALLEDDDTLMLPMSS
SLWTS

>AtCAMTA4

MSSVAEDNSFTCDIATIFVAICRNPPANPSDSLFQYEISTLYQEAHSRWLKPPEVLFILOQNHESLTLTNTA
PQRPTSGSLLLENKRVLKFFRKDGHQWRRKRDGRAIAEAHERLKVGNAEALNCYYAHGEQDPTFRRRI
YWMLDPEYEHIVLVHYRDVSEREEGQQTGGQVYQFAPILSTONVSYNQYIGDSSDIYQQSSTSPGVAEV
NSNLEGSASSSEFGQALKMLKEQLSIGDEHVNSVDPHYIQPESLDSLQFLEYSDIDHLAQPTTVYQRPEN
NKLERCYGGNFGAQYSAKNDSNKLERCYGGYVGGAEYHSSNLMLVKNGSGPSGGTGGSGDQGSESW
KDVLEACEASIPLNSEGSTPSSAKGLLAGLQEDSNWSYSNQVDQSTFLLPQDLGSFQLPASYSALVAPEN
NGEYCGMMEDGMKIGLPFEQEMRVTGAHNQKFTIQDISPDWGYANETTKVIIIGSFLCDPTESTWSCM
FGNAQVPFEIIKEGVIRCEAPQCGPGKVNLCITSGDGLLCSEIREFEYREKPDTCCPKCSEPQTSDMSTSP



NELILLVRFVQTLLSDRSSERKSNLESGNDKLLTKLKADDDQWRHVIGTIIDGSASSTSTVDWLLQELLK
DKLDTWLSSRSCDEDYITCSLSKQEQGIIHMVAGLGFEWAFYPILAHGVNVDFRDIKGWSALHWAAQF
GSEKMVAALIASGASAGAVTDPSRQDPNGKTAASIAASNGHKGLAGYLSEVALTNHLSSLTLEETENS
KDTAQVQTEKTLNSISEQSPSGNEDQVSLKDTLAAVRNAAQAAARIQAAFRAHSFRKRKQREAALVA
CLQEYGMYCEDIEGISAMSKLTFGKGRNYNSAALSIQKNFRGYKDRKCFLELRQKVVKIQAHVRGYQIR
KNYKVICWAVRILDKVVLRWRRKGVGLRGFRQDVESTEDSEDEDILKVFRKQKVDVAVNEAFSRVLSM
SNSPEARQQYHRVLKRYCQTKAELGKTETLVGEDDDGLFDIADMEYDTLFSLP

>AtCAMTAS

MAGVDSGKLIGSETHGFHTLQDLDIQTMLDEAYSRWLRPNEIHALLCNHKFFTINVKPVNLPKSGTIVL
FDRKMLRNFRKDGHNWKKKKDGKTIKEAHEHLKVGNEERIHVYYAHGEDTPTFVRRCYWLLDKSQE
HIVLVHYRETHEVHAAPATPGNSYSSSITDHLSPKIVAEDTSSGVHNTCNTGFEVRSNSLGSRNHEIRLH
EINTLDWDELLVPADISNQSHPTEEDMLYFTEQLQTAPRGSVKQGNHLAGYNGSVDIPSFPGLEDPVYQ
NNNSCGAGEFSSQHSHCGVDPNLQRRDFSATVTDQPGDALLNNGYGSQDSFGRWVNNFISDSPGSVD
DPSLEAVYTPGQDSSTPPTVFHSHSDIPEQVFNITDVSPAWAYSTEKTKILVTGFFHDSFQHLGRSNLICIC
GELRVPAEFLQMGVYRCFLPPQSPGVVNLYLSVDGNKPISQLFSFEHRSVQFIEKAIPQDDQLYKWEEFE
FQVRLAHLLFTSSNKISVLTSKISPENLLEAKKLASRTSHLLNSWAYLMKSIQANEVPFDQARDHLFELT
LKNRLKEWLLEKVIENRNTKEYDSKGLGVIHLCAVLGYTWSILLFSWANISLDFRDKQGWTALHWAA
YYGREKMVAALLSAGARPNLVTDPTKEFLGGCTAADLAQQKGYDGLAAFLAEKCLVAQFKDMQTAG
NISGNLETIKAEKSSNPGNANEEEQSLKDTLAAYRTAAEAAARIQGAFREHELKVRSSAVRFASKEEEA
KNIIAAMKIQHAFRNFEVRRKIA A AARIQYRFQTWKMRREFLNMRKKATRIQA AFRGFQVRRQYQKIT
WSVGVLEKAILRWRLKRKGFRGLQVSQPDEKEGSEAVEDFYKTSQKQAEERLERSVVKVQAMFRSKKA
QQDYRRMKLAHEEAQLEYDGMQELDQMATEES

>AtCAMTAb6

MDGDGLGRLIGSEIHGFHTLQDLDVQTMLEEAKSRWLRPNEIHAILYNPKYFTINVKPVNLPNSGRIILF
DRKMLRNFRKDGHNWKKKKDGRTVKEAHEHLKVGNEERIHVYYAHGEDNTTFVRRCYWLLDKARE
NIVLVHYRDTQEAATTSGDSISSPISVSEQTFPNRVAAEDIDTVVRNHDISLHDINTLDWDELLVPTDLN
NQSAPTVDNLSYFTEPLOQNAANGTAEHGNATVADGSLDALLNDGPQSRESFGRWMNSFISESNGSLE
DPSFEPMVMPROQDPLAPQAVFHSHSNIPEQVFNITDVSPAWAYSSEKTKILVTGFLHDSYQHLERSNLY
CVCGDFCVPAEYLQAGVYRCIHPPHSPGMVNLYLSADGHKPISQCFRFEHRAVPVLDKTVPEDNQDSK
WEEFEFQVRLSHLLFTSSNKLNVLSSKISPHNLRDAKKLASKTNHLLNSWAYLVKSIQGNKVSFDQAKD
HLFELSLKNRLKEWLMEKVLEGRNTLDYDSKGLGVIHLCASLGYTWSVQLFSLSGLSLNFRDKQGWTA
LHWAAYYGREKMVAALLSAGARPNLVTDSTKDNLGGCMAADLAQONGYDGLAAYLAEKCLVAQF
RDMKIAGNITGDLEACKAEMLNQGTLPEDEQSLKDALAAYRTAAEAAARIQGAFREKALKAARSSVI
QFANKEEEAKSIIAAMKIQNAFRKYDTRRKIEAAYRIQCRFQTWKIRREYLNMRRQAIRIQAAFRGLQA
RRQYKKILWSVGVLEKAVLRWRQKRKGFRGLQVAAEEDSPGEAQEDFYKTSQRQAEERLERSVVRVQ
AMFRSKKAQQDYRRMKLTHEEAQLEYGCLEDI

>GmCAMTA1

MAEARHYVPPSQLDIKQIILEAQHRWLRPAEICAILSNHKKFLIASEPAHMPPSGSLFLFDRKVLRYFRK

DGHNWRKKKDGKTVREAHERLKAGSVDVLHCYYAHGEENENFRRRTYWLLEEELSHIVLVHYRHVK
GTKANFTCAKENEETLPYAQQTDKIMPKTEMETSLSSTLHPHSYQVPSQTMDRSMNSSQASEYEEAESA
FNNHASSEFYSFLELERPVEKITPQPADSYSPRPLTRKSVPNMNCIIESGTDDQEKSPVIPGVNYISLTQDN



KIKDIHNFGLTYESPKPLGFSSWEGILKNNAGSQHVPFQPLFPGTQPDNMGINSKFSQGHEIMVPYLTTS
TAKQHENGSLIQAEGNWQAYDVDSLRMSSWPIDSAYSGSSCDITCSNREQEVNDVDLQKSLEQCLLHP
YKONKVFMQNDPQEKLLNEKEKIKSDLEANRILDGIEDTYFTFKRTLLDGSPAEEGLKKLDSFNQWMS
KELADVEESNKPSTSGGYWDTVESENEVGNTTIPSQGHLDTYVLDPSVSHDQLESIIDYSPSWAFEGSEIK
VIISGRFLRSQHEAEQGKWSCMFGEVEVPAEITAKGVLCCHTPPHKAGRVPFYVTCSNRLACSEVREFDF
QVNYTPEVNTTGENRGSTFDTFSIRFGELLSLGHAFPQNSDSISVSEKSQLRSKINSLLREEEDDWDKLLK
LTQEEDFSPENLQEQLLONLLKDKLHAWLLQKITEEGKGPNILDEGGQGVLHFASALGYDWALEPTIV
AGVNVNFRDVNGWTALHWAAFCGRERTVAFLISLGAAPGALTDPCPEHPSGRTPADLASANGHKGI
AGYLAESSLSAHLTTLDLNRDAGENSGAKVVQRVONIAQVNDLDGLSYELSLKDSLAAVRNATHAAA
RIHQVFRMQSFQRKQLKEYDDDKLGLSDERALSLVKMNMKSHKSGPRDEPVHAAAVRIQNKFRSWK
GRREFLMIRQRIVKIQAHVRGHQVRKSCGKIIWSVGILEKVILRWRRKGSGLRGFKPEANSEGTMIQDVS
STDDDYDVLKEGRKQTEQRLQKALARVKSMVQYPEARDQYHRLLNVVTEIQENQVKHESSYNNSEEP
REFGDLNDLEALLDEDIFMPTAT

>GmCAMTA2

MAEARLYAPPSQLDIKQIILEAQHRWLRPAEICAILGNYKKFRIAPEPAHMPPSGSLFLFDRKVLRHFRK
DGHNWRKKKDGKTVREAHERLKAGSVDVLHCYYAHGEENENFQRRTYWLLEEELSHIVLVHYRQVK
GTKANFTSAKENEESLPYAQQTDKIMPQTEMDTSLSSTLHPHSYQVPSKTVDTSMNSAQTSEYEEAESA
FNNHASSEFYSFLELQRPVEKISPQPADFYSPRPLINDQEKLPIIPGVNYISLTQDNKNKDILNAGLTYESP
KPLGFSSWEGILENNAGSQHVHFQPLFPGTQPDNMGINSNFSQGEEIMVPYLTTSIAKQHENGSIIKAEG
NWQVYDVDSLRMSSWPIDSAYSGSTCEVSCSNCEQEVNDVDFQKSLEQCLLHSHKQNKVLMQNDLQ
EKLLNEKEKIKSNLEAYGIEDTYLSFKRTLLDGPPAEEGLKKLDSFNQWMSKELGDVEESNKPSTSGGY
WDTVETENEVGNTTIPSQGHLDTYVLDPSVSHDQLFSIIDYSPSWAFEGSEIKVIISGEFLRSQHEAEQCK
WSCMFGEVEVPAVIIAKGVLCCHTPPHKAGRVPFYVTCSNRLACSEVREFDFQVHYTPEDTTGENRGST
FDTEFSIRFGELLSLGHAFPQNSDSISVSEKSQLRSKINSLLREDDDDWDKLLKLTQEKDFSPENLREQLLQ
NLLKDKLHAWLLQKITEEGKGPNVLDEGGQGVLHFAAALGYDWALEPTIVAGVNVNFRDVNGWTSL
HWAAFCGRERTVAFLISLGAAPGALTDPCPEHPSGRTPADLASANGHKGIAGYLAESSLSAHLTTLDL
NRDAGENSGAKVVQRLONIAQVNDLDGLSYELSLKDSLAAVCNATQAAARIHQVFRMQSFQRKQLK
EYDDDKLGLSDERALSLIKMNVKSHKSGPRDEPVHAAAIRIQNKFRSWKGRREFLMIRQRIVKIQAHVR
GHQVRKSCGKIIWSVGILEKVILRWRRKGSGLRGFKPEANSEGTMIQDVSSTDDDYDVLKEGRKQTEQR
LQKALARVKSMVQYPEARDQYHRLLNVVTEIQENQVKHESSSNNSEEPREFGDLNDLEALLDEDIFMP
TAT

>GmCAMTA3

MAEGASYGLRRPLDIQQLQFEAQHRWLRPAEICEILRNYRMFHITSEPHNRPPSGSLFLFDRKVLRYFRK
DGHNWRKKKDGKTVKEAHEKLKVGSVDVLHCYYAHGEENENFQRRSYWMLEPDMMHIVFVHYLEV
KGNKNIVVNNEGDEVPTDSQKVTSPSSSLPTHHSCVSSLSTDSVSPTTSLMSLHEDADSEDIHHASSGLH
PLHESQHSGNSPLTEKIGAGSNSSYLMHPFSGDNEQSSISGTDYVPVVHGDKFRGNDTAYTDGQKPHG
MAPWGTVLQSTAKLHNDPSLASFPSILPSSMGDVLEQEHTIFGDLLMSKSGLTEEAESSQSLQSNWQIPF
EDNSGGMPMLTQTQSFGLQFRSDYGTGLLGNETRNASSEIAPILYSFHGEPKEQPMQOQNYPQELEDGQS
QHALKSNSANKVPDEETINYGLTVKSTLLDRDESLKKVDSFSRWITKELGEVADLNMOQSSPGISWSTDE
CQHVIDDTSLSPSLSQDQLFSINDFSPKWAYAESEIEVLIIGSFLKSQPEVITCNWSCMFGEVEVPAEVLA
DGILCCQAPCHKVGRVPFYVTCSNRLACSEVREFDFREGFARNVDFADFYISSTEMLRHLRLEDFLSLKP
VDPSNHSFEGDMEKRNLIFKLISLREEEDYSIKDEVTRELDISQHMVKEHLFHRQFKEKLYSWLLHKVTE



NGKGPNVLDEDGQGVLHLAAFLGYDWAINPIISAGVNINFRDVNGWTALHWAASCGRERTVAVLVS

MGADCGALTDPSPAFPSGRTAADLASSYGHKGISGFLAESSLTHHLETLTMDDQKGGQQEISGMKVVQ
TVSERSATPVHYCDIPDAICLKDSLTAVRNATQAADRIHQVYRMQSFQRKQLTQYEGDDELGLSDQQA
LSLLASRACKSGQGDGLANAAAVQIQKKFRGWKKRKEFLMIRQRVVKIQAHVRGHQIRKQYKPIIWSV
GILEKVILRWRRKGSGLRGFRPNAINKVPNQONDSLKEDDYDYLKEGRKQKEEKIQKALSRVKSMVQY

PEARAQYRRLLNVVEDFRQTKASNKGLINSEETVDGVEDLIDIDMLLDDDNFIPIAFD

>GmCAMTA4

MSERSSFGLGPRLDLQQLQLEAQHRWLRPAEICEILRNYRMFQITSEPPNRPPSGSLFLFDRKVLRYFRKD
GHNWRKKKDGKTVKEAHEKLKVGSVDVLHCYYAHGEENENFQRRSYWMLELDMMHIVFVHYLDV
KVNKTNIGGKTYSDEVTSDSQKSSSLSSGFPRNYGSMPSGSTDSMSPTSTLTSLCEDADSEDIHQASSGLH
SYRESQNLGNDRPMDKIHARSNSSYLMHPFSDNHGQLPVSGAEYIPHVQGNKSRASDTTYIEGQRAHG
IASWDNAMEQSAGKHADPSLVSSTSIPSSAMGNILDKNHTVPGNLLGHKIALTEVERGAQPVQSNWQI
PFEDNTGELPNWGFTQSLGLEFGSDYGTSLLGDVTNNAGPEIDPELFTFNGELKEQYTHGQSQPALKSN
SAYEVPGEASINYALTMRRGLLDGEESLKKVDSFSRWMTKELAGVDDLHMQSSPGISWSTDECGDVID
DTSLHLSLSQDQLFSINDFSPKWAYAESEIEVLIVGTFLKSQPVVAKCNWSCMFGEVEVPAEVLADGILC
CQAPPHKIGRVPFYVTCSNRFACSEVREFEYREGFDRNINFPDFFNNSSEMELHLRLVGLLSLNSMHTLN
QVFEGDMDKRNLIFKLISLKEEEEYSSKEETTAEMDISQQKLKEHMFHKQVKEKLYSWLLHKVTETGKG
PLVLDEEGQGVLHLIAALGYDWAINPIITAGVNINFRDVNGWTALHWAAFCGRERTVAVLVSMDAA
AGALTDPCPEFPLGRTPADLASSKGHKGISGFLAESLLTSHLESLTMDENKDGRKETSGMKVVQTVSER
TATPVLNGDIPDDICLKDSLNAVRNATQAADRIYQVFRMQSFQRKQLALYEDDEFGLSDQQALSLLAS
KACRSGQGEGLANAAAIQIQKKFRGWTKRKEFLITRQRIVKIQAHVRGHQVRKQYKPITWSVGILEKVIL
RWRRKGSGLRGFRPASQNKVPEQPSESPKEDDYDYLKEGRKQSEVKFKKALSRVKSMVQYPEARAQYR
RVLNVVEDFRQTKGGNLNLINSEETVDGVEDLIDIDMLLDDENFLPIAFD

>GmCAMTAS

MAERSCFGLGPRLDLQQLQLEAQHRWLRPAEICEILRNYOMFQITSEPPNGPPSGSLFLFDRKVLRYFRK
DGHNWRKKKDGKTVKEAHEKLKVGSVDVLHCYYAHGEENENFQRRSYWMLEPDMMHIVFVHYLD
VKVNKTNVGGKTYSDEVTSDSQKSSSLSSGFPRNYGSVPSGSTDSMSPTSTLTSLCEDADSEDIHQASSGL
HSYRESQNLGNDRPMDKIDARSNSSYPMHPFSGDHGQLPVSGAEYIPHVLGDKSRASDTTYIEGQRAQ
GIASWDNTMEQSAGEYADPSLVSSTTIPSSAVGNILEENHTVPGKLLGRKNALTEEERGSQPVQSNWQI
PFEDNTGELPNWGFTQSLGLEFGSDYGASLLGDVTNNAGPEIVPELFTFNGELKEQSVHQNFSKLYTHG
QSQPTLKSNSEYEVPGEASINYALTMRRGLLDGEESLKKVDSFSRWMTKEFAGVDDLHMQSSPGISWST
DECGDVIDDTSLNLSLSQDQLFSINDFSPKWAYAESEIEVLIVGTFLKSQPVVAKCNWSCMFGEVEVPAE
VLADGILCCQAPPHKIGRVPFYVTCSNRFACSEVREFEYREGFDRNIQFADCFNNSTEMVLHLRLVGLLS
LNSVRTSNQVFEGDMDKRSLIFKLISLKEEEEYSSKEETTAEMDISKHKLKELMFHKQVKEKLYSWLLHK
VTETGKGPLVLDEEGQGVLHLIAALGYDWAINPIITAGVNINFRDVNGWTALHWAAFCGRERTVAVL
VSMGAAAGAWTDPCPEFPSGRSPADLASSKGHKGISGFLAESLLTGHLESLTMDENKDGRKETSGTKV
VQTASERTATPVLYGDIPDAICLKDSLNAVRNATQAADRIYQVFRMQSFQRKQFAQYEDDEFGLSDQQ
ALSLLASKTCKSGQGEGLANAAAIQIQKKFRGWTKRKEFLIIRQRIVKIQAHVRGHQVRKQYKPIIWSV
GILEKVILRWRRKGSGLRGFRPAALNKVPEQPSESPKEDDYDYLKEGRKQSEVKFKKALSRVKSMVQYP
EARAQYRRVLNVVEDFRQTKGGNLNLINSEETVDGVEDLIDIDMLLDDENFLPIAFD

>GmCAMTAG6



MAEGASYGLRRSLDIQQLQFEAQHRWLRPAEICEILRNYRMFHITSEPHNRPPSGSLFLFDRKVLRYFRK
DGHNWRKKKDGKTVKEAHEKLKIGSVDVLHCYYAHGEENENFQRRSYWMLEPDMMHIVEVHYLEV
KGNKNIVVNTEGDEIPSDSQKVTSSSSSLPTHHSSVPSLSTDSVSPTTSLMSLRED ADSEDIHQASSGLRPL
YESQHSGNGPLTEKIGAGSNSSYLIHPFSGDYEQSSISGTDYIPVVHGDKFRGNDTAYIDGQKTHDVAT
WSTVLQSTAKLHNDPSLASSPSIPSSSMGDVLEQEHTIFSDLLMSKSGLTEVAESSQSLQSNWQIPFEDNS
GGMPMLTQTQTFGLQFRSDYGTGLLGNETRNACSESAAILYSFNGEPKEQPMQQNYLQELEDGQSQH
ALKSNSANKVPDEETINYGLTVKRTLLDKDESLKKVDSFSRWITKELGEVADLNMQSSPGISWSTDECQ
HVIDDTSLSPSLSQDQLFSINDFSPKWAYAESEIEVLIIGSFLKSQPEVTTCNWSCMFGEVEIPAKVLADGI
LCCQAPRHKVGRVPFYVTCSNRLACSEVREFDFREGFARNVDFADFYNSSEILLHLRLEDFLSLKPVDPS
NHSFEGDMEKRNLIFQLISLREVEEYSIKDEVTTELDISQHMVKEHLFHKQFKEKLYSWLLHKVTESGKG
PNVLDEDGQGVLHLAAFLGYDWAINPIISAGVNINFRDVNGWTALHWAASCGRERTVAVLVSMGAD
CGALTDPSPSSPAGRTAADLASSYGHKGISGFLAESSLTHHLETLTMDDQKGGRQEISGMKAVQTVSER
SATPVHFGDMPDLCLKDSLTAVRNATQAADRIHQVYRMQSFQRKQLTQYESDELGLSDQQALSLLASR
ACKSGQGDGLANAAAVQIQKKFRGWKKRQEFLMIRQRVAHVRGHQVRKQYKPITWSVGILEKIILRW
RRKGSGLRGFRPNVINEVPDQQNNSLKEDDYDYLKEGRKQKEEKIQKALSRVKSMAQYPEARAQYRRL
LNVVEDFRQTKASNEGLINSEETVDGMEDLIDIDMLLDDDNFIPIAFD

>GmCAMTA7

MAETTKYIPNSQLELEEILNEAEHRWLRPAEICEILRNHKKFKLTPDPPVMPPAGSLFLFDRKALRYFRK
DGHRWRKKKDGKTVREAHEKLKAGSVDVLHCYYAHGEDNEYFQRRSYWMLDEQLEHIVLVHYREIK
EGCKSGISHLPVVPVTLVGSSOQNTSVLSSTKINSPISLVQTSFTSSANKVYQNGRASEHEDVNSKNGPQAS
SHAQPISNYVLHSAPWLTHEAAGFSELLRNPLISSWPSSFPSYSPGTGLSPWTSIQNSSRNTINMHDGKH
HVEASEADLTVRKLSNAGLDSVHRMQDGVIFRDRLITDMCVQPVIDLPTVNQVKNEHGLDSFHAQVH
DHNDHPVVATTKILVEQKLODGGLYNDESEQVEYGEMKKLDSFGRWMDKEIGGDCDNSLMASDSGN
YWSTLDAHSEDKEVSSLRHMQLDVDSLGPSLSQEQLFSIHDFSPDWAYTGVRTKVLIVGTFLGSKKPSSE
TKWGCMFGEIEVSAEVLADNVIRCQTPLHSPGRVPFYITCSNRLACSEVREFEFDENPTKFLGPEGIKISP
EEEVRLOMRLLKLVDLGPDNKWLKCSVSECEKCKLKGTMYSVRDDSGVFEETFQIDGIGHINHRDILFQ
RLVRDKLYEWLIYKVHEGGKGPHVLDDEGQGVIHLAAALGYVWAMAPLVAAGISPNFRDSRGRTGL
HWASYFGREETVIVLVQLGATPGAVEDPTSAFPRGQTAADLGSSRGHKGIAGYLAEADLTNQLSVLTV
KENETGNIATTIAANSALQSVEDDSSSMTMDEQHYLKESLAVFQKSAHAAASILAAFRARSFCQRQLA
QSSSDISEVLDVVADSLSKVONKGHFEDYLHFA ALKIQKRYRGWKGRKDFLKIRDRIVKIQAHIRGHQV
RKQYKKVVWSVSIVEKAILRWRRKGAGLRGFRVGQPVGVVVKDAEKSDEYEFLSIGRRQKSDDVKKAL
DRVKSMVRNPEARDQYMRLIMKYEKFKIDDGGSSQSQHVG

>GmCAMTAS

MMSHNLTGQLVSAEIHGFHTLEDLDVSNTMEEAKSRWLRPNEIHAILCNHKYFKINVKPVNLPKSGTI
VLFDRKMLRNFRKDGHNWKKKTDGKTVKEAHEHLKVGNEERIHVYYAHGQDNPTFVRRCYWLLDK
NLEHIVLVHYRDTQELQLQGSPATPVNSNSSSASDPAASWIPSEDLDSGVNSAYAVELNDNLTAKSHE
QRLHEINTLEWDDLVVPNVNTSTTSNGGNVPYSFQENQSLLSGRFGNVSSNPSAEIPSFGNLTQPVSGS
NSAPYSFPDSAILLKNSPISSGGVDTLGTLVNEGLQSQDSFGTWMNIISDTPCSIDESALKASISSVHVPYSS
LVADNLQSSLPEQVFENLTEVSPTWASSTEKTKVLVTGYFHNNYENLAKSNLLCVCGDVSVPVEIVQVG
VYRCCVPPHSPGLVNLYLSFDGHKPISQVVNFEYRTPILHEPTASMEEKYNWNEFRLOMRLAHLLFASD
TSLNIFSSKVSPNALKEARRFSFKTSYISKSWQYLMKSIDDNTIPFSKVKDSLFETALKNKLKEWLLERIILG
RKSTEYDAQGQGVIHLCAMLGYSWAISLESWSGLSLDFRDKFGWTALHWAASYGMEKMVATLLSCG



ARPNLVTDPTPQYPGGCTAADLAYMKGCDGLAAFLSEKSLVEQFNEMSLAGNISGSLETSSTDPVNAE
NLTEDQLYVKETLAAYRISAEAAARIQAAFREHSFKLRYKAVEIISPEEEARQIVAAMRIQHAFRNYESK
KKMTAAARIQHRFRTWKYRREFLNMRHQAIKIQA AFRGFQARKQYRKIIWSVGVLEKVILRWRLKRKG
FRGLQVNPAREETQESDSIAEEDFFRTGRKQAEERIERSVIRVQAMFRSKKAQEEYRRMKLTHNQAKLE
LELEEFLDSEVDMLPKT

>GmCAMTA9

MMMSHNLTGQLVGAEIHGFHTLDDLDVSNTMEEAKSRWLRPNEIHAILCNHKYFKINAKPVNLPKSG
TIVLFDRKMLRNFRKDGHNWKKKTDGKTVKEAHEHLKVGNEERIHVYYAHGQDKPTFVRRCYWLLD
KSLEHIVLVHYRDTQELQLQGSPATPVNSNSSSVSDSAASWIPSDDLDSGVNSAYAVELNDSLTAKSHE
QRLHEINTLEWDDLVVSNANTSTTSNGGNVPYSFQQONQSLLNGSFGNVSSDPSAEIPSFGNLTQLVSGS
DSAPYSFPESADLLKSSPLSSGGVDTLGTLVNEGLQSQDSFGTWMNIMSDTPCSIDESALEATTSSVHVPY
SSLVADNKQSSLPEQVENLTEVSPVWASSTEKTKVLVTGYFHNNYQHLAKSNLLCVCGDVSVPVEIVQ
VGVYRCWVSPHSPGLVTLYLSFDGHKPISQVVNFEYRTPILHEPTALIEEKYNWDEFRLOMRLAHLLFAS
DKSLNIFSSKVSTNALKEARRFSFKTSYISKSWQHLMKSIDDKTIPFSQVKDALFETSLKNKLKEWLLERII
LGSKSTEYDAQGQAAIHLCAMLGYNWAISLFTWSGLSLDFRDKFGWTALHWAAYYGIEKMVATLLSC
GARPNLVTDPTPQYPGGCTAADLAYVKGCDGLAAYLSEKSLVEQFNDMSLAGNISGSLETSSTDPVNA
ANLTEDQLYLKETLEAYRTAAEAAARIQAAFREHSFKLRYQAVEIMSPEEEARQIVAAMRIQHAFRNYE
SKKKMAAAARIQLRFRTWKYRREFLNMRRQAIKIQAAFRGFQARKQYRKIVWSVGVLEKVILRWLLKR
KGFRGLQVNPAEEETQESDTIAEEDFFRTSRKQAEERVERSVIRVQAMFRSKKAQEEYRRMKLTHNQA
MLDELEEFLNSEDDMLPKT

>GmCAMTA10

MTPGYEYDINDLHQEAQARWLKPAEVMYILONHEKFQFTQEPPQQPTSGSLFLFNKRVLRFFRKDGH
NWRKKRDGRTVGEAHERLKVGNVEALNCYYAHGEQNPTFQRRSYWMLDPAYDHIVLVHYRNTSEG
KLSSGAGAQLSPSSSSVYTQSPSPYSTQNPGSTSILGDSYEPNQSFESSPGSTEVISDMFEFVLNNKMGHMDG
TDTESGTSPELEVTQALRRLEVQLSLNEDNFEDIVSFGSKHETTHDSNPQHDQRVISNQEQSAAFSGPDD
QGLFYDGYNGRQGDGGEFYHELIDHGYPDGNEKALWTEVLESCKSSSAVKLPOQKNVYMPVENLENSV
SSARRVPVSNQENSHWLNFNSNNSENSVFSQPQGVDEVKFPVYSSMVETQVINSDYYETLFDQSQIGAP
PDANSSLTVAQKQKFTIKTISPEWGYATETTKVIVVGSLLCHPSDSAWACMFGDVEVPVEIIQDGVISCE
APSHLPGKVTLCITSGNRESCSEVREFEYRDKTNSCTQCTQSETEATRSPEELLLLVRLEQMLLSASTIKN
DNIESGIPLIKQKADDDSWSHIIEALLVGSGTSTGTVDWLLEELLKDKLQQWLSCRSQEKDEETGCSLSK
KEQGIIHMVAGLGFEWALNPILTCGVNINFRDINGWTALHWAARFGREKMVASLIASGASAGAVTDP
NAQDPTGKTAASIAAGNGHKGLAGYLSEIAVTSHLSSLTLEESELSKSSAELQADMTVNSVSKENLTAS
EDQASLKDTLAAIRNVTQAAARIQSAFRSHSFRKRRAREVAASAGGIGTISEISAMSKLAFRNSREYNSA
ASAALSIQKKYRGWKGRKDFLALRKKVVKIQAHVRGYQVRKHYKVIWAVGILDKVVLRWRRKGAGL
RGFRQEMDINENENEDEDILKVFRKQKVDVEIEEAVSRVLSMVDSPDAREQYHRMLEKYRQAKAELA
GTSDEASLSTSVGDDLFIDDFYPFP

>GmCAMTA11

MAGLEYSIDDLFQEAKRRWLKPVEALYILRNHDQCKFTHQPPHQPAGGSLFLFNRRIMRSFRKDGHN
WRKKKDGKTVGEAHERLKVGNVEILNCYYAHGEENRTFQRRSYWMLEPEYDHIVLVHYRETSEGKSN
SEHVTQLPSEVTFEAQALRQLEEQLSLNDDGFNEIALDLVSGQDQRVVYKQDKSAALSGPNDLGQPCD
GYNGRQDDSGTYYHDFLDDCPGGNEKTIYWTKVLESCKPLSVIKLPDQHAYEAIGNENTLESSGRGVI



ANLENNQWLNSNSNNIENYGGVKFPPYSLAETPGANSDYYETFFDQFQNQGPLGVDSSLTVVQKQKF
TIRAVSPEYCYSTETTKVIIIGSFLCHDSDSTWACMFGDVEVPAEIIQDGIICCEAPSNHLGKVNLCITSGN
RVPCSEMREFEFRNKTTSCTRCNSLETEGSKSPEDLLLLVRFAEMLLSSSTTKDDRIESGSHLSTEQKDDD
DSWSHIIDTLLDSTRTPSDAVKWLLEELLKDKLQLWLSNRRDEGTGCSLSKKEQGIIHMVSGLGFEWAL
NPILSCGVNINFRDINGWTALHWAARFGREKMVASLIASGASAGAVTDPSSQDPTGKTAASIAASHDH
KGLAGYLSEVDLTSHLSSLTLEESELSRESSELEAELTVSSVSEENLVASEDQVSLKASLDAVRNAAQAAA
RIQAAFRAHSFRKRKERDAAATVLDGYCIDAGSIDNNISVLSAMSKLSSQSWRDYKAALSIQKKYRNW
KGRIEFLALRQKIVKIQACVRGYQVRKQYKLILWAVGILDKVVLRWRRKRIGIQSVRQEMESNEEESDD
ADFLNVFRKEKVNAAIEKALKRVLSMVHSTGARQQYRRLLSLYRQAKIEHGSTSDEAPLSTSEENASNM
EDDDLCQFLDTFFWPS

>GmCAMTA12

MANNLAAQQLVGSEIHGFHTLQDLDVGSIMEEARTRWLRPNEIHAMLCNYKYFTINVKPVNLPKSGTI
VLFDRKMLRNFRKDGHNWKKKKDGKTVKEAHEHLKVGNEERIHVYYAHGQDNPNFVRRCYWLLD
KSMEHIVLVHYREIQEMQGSPVTPVNSHSSSVSDPPAPWILSEEIDSGTTTAYAGDTSANINVKSHELRL
HEINTLDWDDLVDANDHNTTTVPNGGTVPYFDLQDQILLNDSFSNVANNLSADIPSFGSLTQPIAGSN
SVPYNFSSVNLQTMDDQANPHEQRNNTVSLSGVDSLDTLVNDRLQSQNSFGMWVNPIMSDSPCSVDD
PALESPVSSVHEPYSSLIVDSQQSSLPGQVFTITDVSPTCVSSTEKSKVLVTGFFHKDYMHLSKSNLLCVCG
DVSVPAEIVQVGVYRCWVSPHSPGFVNLYMSIDGHKPISQVVNFEYRTPALHDPAVSMEESDNWDEFQ
LOMRLAYLLFKQLNLDVISTKVSPNRLKEARQFALKTSFISNSWQYLIKSTEDNQIPFSQAKDALFGIALK
SRLKEWLLERIVLGCKTTEYDAHGQSVIHLCAILGYTWAVSLFSWSGLSLDFRDRSGWTALHWAAYCG
REKMVATLLSAGAKPNLVTDPTPOQNPGGCTAADLAYMRGHDGLAAYLSEKSLVQHFNDMSLAGNIS
GSLETSTTDPVISANLTEDQOQNLKDTLAAYRTAAEAASRIHAAFREHSLKLRTKAVASSHPEAQARKIV
AAMKIQHAFRNHKTKKVMAAAARIQCTYRTWKIRKEFLNMRCQAVKIQAAFRCFQVRKHYCKILWS
VGVVEKAVLRWRLKRRGFRGLQVKTVEAGTGDQDQQSDVEEEFFRAGRKQAEERVERSVVRVQAMF
RSKKAQEEYRRMKLALDQAKLEREFERLLSTEVDMQLKT

>GmCAMTA13

MANNLAVQLVGSEMHGFHTLODLDVGSIMEEARTRWLRPNEIHAMLCNYKYFTINVKPVNLPKSGTI
VLFDRKMLRNFRKDGHNWKKKKDGKTVKEAHEHLKVGNEERIHVYYAHGQDNPNFVRRCYWLLD
KSMEHIVLVHYRETQEMQGSPVTPVNSHSSSVSDPPAPWILSEEIDSGTTTAYTGDMSNNINVKSHELRL
HEINTLEWDDLVDTNDHNASTVPNGGTVPYFDQQDQILLNDSFGNVANNLSAEIPSFGNLTQPIAGSN
RVPYNFSESVILQTMDNQANPHEQKNNTVSLSGVDSLDTLVNDRLQSQDSFGMWVNHIMSDSPCSVD
DPALESPVSSIHEPYSSLVVDSQESSLPEQVFTITDVSPTCVSSTEKSKVLVTGFFLKDYMHLSKSNLLCVC
GDVSVPAEIVQVGVYRCWVSPHSPGFVNLYLSIDGHKPISQVVNFEYRTPALHDPAVSMEESDNWDEF
ROOMRLAYLLFAKQLNLDVISSKVSPNRLKEARQFALKTSFISNSWQYLIKSTEDNQIPFSQAKDALFGIT
LKNRLKEWLLERIVLGCKTTEYDAHGQSVIHLCAILGYNWAVSLFSWSGLSLDFRDRFGWTALHWAA
YCGREKMVATLLSAGAKPNLVIDPTPOQNPGGCTAADLAYMRGHDGLAAYLSEKSLVOHFNDMSLAG
NISGSLETSTTDPVNPANLTEDQONLKDTLTAYRTAAEAASRIHAAFREHSLKLRTKAVASSNPEAQAR
KIVAAMKIQHAFRNHETKKMMAA AARIQCTYRTWKIRKEFLNMRRQAVKIQAAFRCFQVRKHYRKIL
WSVGVVEKAVLRWRLKRRGFRGLQVKTVDAGTGDQDQQSDVEEEFFRTGRKQAEERVERSVVRVQA
MFRSKKAQEEYRRMKLALNQAKLEREYEQLLSTEVDMQL

>GmCAMTA14



MAGLEYSIDDLFQEAKRRWLKPVEALYILRNHDQCKFTHQPPHQPAGGSLFLFNRRIMRSFRKDGHN
WRKKKDGKTVGEAHERLKVGNVEILNCYYAHGEENRTFQRRSYWMLEPEYDHIVLVHYRETSEGKSN
SEHVTQLPSEVTFEAQALRQLEEQLSLNDDGFNEIALDLVSGQDQRVVYKQDKSAALSGPNDLGQPCD
GYNGRQDDSGTYYHDFLDDCPGGNEKTIYWTKVLESCKPLSVIKLPDQHAYEAIGNENTLFSSGRGVI
ANLENNQWLNSNSNNIENYGGVKFPPYSLAETPGANSDYYETFFDQFQNQGPLGVDSSLTVVQKQKF
TIRAVSPEYCYSTETTKVIIIGSFLCHDSDSTWACMFGDVEVPAEIIQDGIICCEAPSNHLGKVNLCITSGN
RVPCSEMREFEFRNKTTSCTRCNSLETEGSKSPEDLLLLVRFAEMLLSSSTTKDDRIESGSHLSTEQKDDD
DSWSHIIDTLLDSTRTPSDAVKWLLEELLKDKLQLWLSNRRDEGTGCSLSKKEQGIIHMVSGLGFEWAL
NPILSCGVNINFRDINGWTALHWAARFGREKMVASLIASGASAGAVTDPSSQDPTGKTAASIAASHDH
KGLAGYLSEVDLTSHLSSLTLEESELSRESSELEAELTVSSVSEENLVASEDQVSLKASLDAVRNAAQAAA
RIQAAFRAHSFRKRKERDAAATVLDGYCIDAGSIDNNISVLSAMSKLSSQSWRDYKAALSIQKKYRNW
KGRIEFLALRQKIVKIQACVRGYQVRKQYKLILWAVGILDKVVLRWRRKRIGIQSVRQEMESNEEESDD
ADFLNVFRKEKVNAAIEKALKRVLSMVHSTGARQQYRRLLSLYRQAKIEHGSTSDEAPLSTSEENASNM
EDDDLCQFLDTFFWPS

>GmCAMTA15

MTPGYEYDINDLHQEAQARWLKPAEVMYILONHEKFQFTQEVPQQPTSGSLFLFNKRILRYFRRDGHN
WHKKSGGRTVGEAHERLKVLNVEALNCYYARGEQNPAFQRRSYWMLDPAYEHIVLVHYRNTSEGKL
SSGAGAQLSPSSSVYTQSPSPYSTQNPGSTSILGDSYEPNQSFSSPGSTKVTSEIFVLNNKMGHMDWADTE
SGTSSELEVTQALRRLEVQLSLNEDNFEDIVSFGSKHETVHDSNPKHDQRVISNQEQSAAFSRPDDQGLEFE
YDGCNGRQDHGYPDANEKALWTEQLESHKSSSAVKLPQKNVYMPAENENSVSSARRVPVSNQENSH
WLNFNCNNSENSVEFSQPQGVDEVKFPAYSSMLETQVINSDYYETLFDQSQIGAPPDANSSLTVAQKQK
FTIKTISPEWGYATETTKVIVVGSFLCHPSDSAWACMFGDVEVPIEIIQDGVISCEAPSHLPGKVTLCITSG
NWESCSEVREFEYHDKTNSCTRCTQSETEATRSPEELLLLVRLGQMLLSASTIKNDNIESGIPLIKPKADD
DSWSHIIDALLVGSGTSSGTVDWLLEELLKDKFQQWLSFRSREKDEETGCSLSKKEQGIIHMVAGLGFE
WALNPILTCGVNINFRDINGWTALHWAARFGREKMVASLIASGASAGAVTDPNAQDPTGKTAASIAA
SSGHKGLAGYLSEIAVTSHLSSLTLEESESSKSSAYLQADRTVNSVSKENLTANEDQASLKDTLAAIRNVT
QAAARIQSAFRSHSFRKRRAREATASTGGIGTISEISAMSKLAFRNSHEYNSA ALSIQKKYRGWKGRRDF
LALRQKVVKIQAHVRGYQVRKHYKVIWAVGILDKVVLRWRRKGAGLRGFRQEMDINENEDEDILKVF
RKQKLDVEIEEAVSRVLSMVDSPDAREQYHRMLEKYRQAKAELAGTSDEASLSTSVGDDLFMDDEFYPF
P

>SICAMTAL1

MADSRRYGLNAQLDIEQILLEAQHRWLRPAEICEILKNYQKFRIAPEPPNRPPSGSLFLFDRKVLRYFRK
DGHSWRKKRDGKTVKEAHERLKAGSIDVLHCYYAHGEENENFQRRSYWMLEEEMSHIVLVHYREVK
GNRTNFSRIREPQQVTPDLQETDEDVHSSEVDSSASAKFYPNDYQVNSQVTDTTSFSSAQASEYEDAESV
YNQHPTSGFHSFLDAQPSAGDGLAVPYHPIPFSNDQVQFAGSSGTSFSSIPPGNGNTSTANTYVPSRNLD
FASWGTISVNNPAAYQSLHFQPSGQSSANNMMHEQGNTTMGQICSNDFTRQEHENHIDGLGNWQTS
EVDSSFISKWSMDQKLNPDLTSGQTIGSSGVYGVEHHNSLEASQLLPAQQDKHPIQNELQSQLSDANIG
GSLNADLDHNLSLGVKTDYSALKQPLLDGVLKREGLKKLDSFDRWVSKELGDVSESHMQSNSSSYWD
NVGDEDGVGNSTIASQVQLDTYVLSPSLAQDQIFSIIDFSPNW AFSGSEIKVLITGRFLKSQQEVENCSWA
CMFGELEVPAEVIADGVLRCHTPVQKAGRVPFYITCSNRLACSEVREFEFRVTEGQDVVANPNSCSSSES
LLHMRFGKLLSLESFVSQTSPPISEDNVSYISSKINSLLRDDDNEWEEMLHLTNENNFMAEKVKDQLLQ
KLLKEKLHVWLLQKVAEGGKGPNILDEGGQGVLHFAAALGYDWAVPPTIAAGVSVNFRDVNGWTA



LHWAASYGRERTVGFLISLGAATGALTDPTPKHPSGRTPADLASSNGHKGIAGYLAESSLSSHLFSLELK
EKKQGENEQAFGEAVQTVSERTATPAWDGDWSHGVSLKDSLAAVRNATQAAARIHQVFRVQSFQRK
QLKEYGGSEFGLSDERALPLLAMKTNRAGQHDEPHAAAVRIQNKFRSWKGRRDFLLIRQRIIKIQAHV
RGHQVRNKYKNIIWSVGILEKVILRWRRKGSGLRGFKPEAPTEGSNMQDQPVQEDDYDFLKEGRKQTE
ERLQKALERVKSMVQYPEARDQYRRLLNVVSDMQEPNSTAASYNSAEAVDFENDDLIDLGDLLDDDTF
MPTAP

>SICAMTA2

MDITQILSEVQHRWLRPAEICEILRNHRKFHLTPEAPFRPVSGSVFLFDRKVLRYFRKDGHNWRKKKDG
KTVKEAHEKLKVGSIDVLHCYYAHGEEDDNFQRRSYWMLEQDLMHIVEFVHYLEVKGNKVNVSSIRST
KSVHPNYPNDCSLSDSFSTRHKKLTSANADSTSLASTLTEAHEEAESEDSHQACSRFHSYPDRASGMDS
HLVENGDTISSSYGSPQSSVEYTPLPGIDGSGKCDLGNFASGPQRTIDLGSWEPLPQHCLNGEMVCQDD
FKNNLSVHGNWQYSFGQSPLQFHGQNVNQDLIADSSYDLGLPSDLLTVRGPSYLYSNEKEEQLAQLNL
QFLKSLVEVQGDINQENSMDMLELGDYSTIKQPHLSSVKVEEGLKKVDSFSRWVAKELEDVEELHMQP
SNOMSWNVIDTEEEGSCLPSQLHVDSDSLNLSLSQEQVESIIDFSPNWAYSNLETKVLITGRFLKSEGELV
EYKWSCMFGEVEVPAEVLADGVLRCHAPPHKPGVLPFYVTCSNRLACSEVGGFEYRFGPYQEVGAAD
VSMTEKHLLERIENLLSLGPVSSCRSSDSMEDSEEKRSTVNKIIPMMEEENQPIIERASYGDTSQCGVKED
LYFERKLKONFYAWLVHQVTDDGRGRTLLDGEGQGVLHLVAALGYDWAFKPILASGVSVDFRDMNG
WTALHWAAFYGREKTVVSLVSLGASPGALTDPSAEFPLGRTPADLASANGHKGISGFVAESSLTTHLSK
LTVITDAKEELDSEVCEAKVGETVTERVAVSTTENDVPDVLSLKDSLAAIRNATQAAARIHQIFRVQSFQ
RKQIEHCDNELSSDENAIAIVASRACKLGQNNGIAHA A AIQIQKKFRGWNKRKEFLLIRQKIVKIQAHI
RGHQVRKKYEPIIWSVGILEKVILRWRRKRSGLRGFRSEAVMSKPSTQEDSLPEDDYDFLKEGRKQTEVR
MQKALARVKSMTQYPEGRAQYRRLLTAAEGLREVKQDGPIQIPEIPEDTIYPEEELFDVDSLLDDDTFMS
IAFE

>SICAMTA3

MAESGYNTNDLVQEGRFRWLRPAEVLFILQNHDDRQLAHQPPQKPASGSMFLFNKRVLRYFRKDGHS
WRKKKDGRTVGEAHERLKVGNAEALNCYYAHGEKNSNFQRRSYWILDPAYEHIVLVHYRDITEDESR
PGYGEICSDAVIHSNGMNVSDITRMMEGVSNSPKVEISQALRRLEEQLNLNDDSSSDIYSLYSEIENSND
AENVVHDKSSLVQIQDNSNNFLFLPHSGESSESRDQLLNLDNSMWKEMLDHCRSSPASQPQAKCFEKL
DENGMLQTSSGSEPIEAIKSDRWPIIGGKEALKCSVTNLKQVDDFKYIGCAQINVFGSYPDQCTTIFDQD
QIGISSETNMSLTIVQKQKFTIHDISPDWGYASDATKVVIIGSYLCNPSEYTWTCMFGDTEVPVQITKDGAI
RCQAPPHLPGKVALCVTTGNRTPCSEVREFEYRAKFDDRGQNVVPEVGGASKSSEELLLLVRFVQMLLS
DSSVQIGDGSELSNDILEKSKASEDSWSQVIESLLFGTSTSTVTIDWLLQELLKNKLQQWLSSKLQVKNNE
MVYSLSRKDQGIVHMIAGLGFEWALHPVLNAGVSANFRDIRGWTALHWAARFGREKMVASLIASGA
FAGAVTDPSSQDPFGKTAASIASSCGHKGVAGYLSEVALTSHLTSLTLEECDVSKGTADIEAEQTISNITT
TSPVTHEDQLSLKDTLDAVRNAAQAAARIQSAFRAHSFRKRRLREAAHVATTCRDEYCILSNDVLGLS
AASKLAFRNVRDYNSAALSIQRKYRGWKGRKDFLVFRQKVVKIRAHVRGYQVRKEYKVCWAVGILEK
VVLRWRRRGVGLRGFRLEDEPIEESENEDILKLFRKQKVDAAINEAVSRVLSMVDSPEARQQYRRILEKY
RQAKVSQSSI

>SICAMTA4

MAESGYDINDLVREAQIRWLKPAEVLFILRNHENHQLSSEPSQKPPSGSLFLYNKRVLRFFRKDGHSWR
KKKDGRTVGEAHERLKVGNAEALNCYYAHGEQNPSFQRRSYWMLDPAYDHIVLVHYRDIIEGRQNP



AFMSESSPISSAFSPSPSSYSTPHTGSTGIASECYEQYQNQSSPGEICSDAIINNNGTTDTIGRTEEVISSPGLE
MCQALRRLEEQLSLNDDSLKEIDPLYGDAINDDSSLIQMQGNSNRLLLQHHSGESSESHHRDLTQDAH
VWKDMLDHYGVSAAAESQTKYLHKLDENAMLQTLSERRAIEAYESYKWRDFSDKETQTAPVQAFKQ
LEDFKYPTYPPDITTEGSNPDEYTTIFDQDQIGTSLEDEMSLTIAQKQKFTIRHISPDWGYSSEPTKIVIIGSF
LCNPSECTWTCMFGDIEVPIQIIQEGVICCQAPRHLPGKVTLCVTSGNRESCSEVREFEYRVKPDDCARN
NQPDVEGAYRSTDELLLLVRFVQLLLSDLSVQKRESSELGNDLLEKSKASEDSWSQIIESLLFGTSVPMVT
IDWLLQELLKDKFQQWLCSKLQQKDNQIDCSLSKKEQGIIHMVAGLGFEWALHPILNAGVSANFRDIN
GWTALHWAARFGREKMVASLIASGASAGAVTDPSSRDPVGKTAASIASCCGHKGLAGYLSEVALTSH
LSSLTLEESELSKGTADVEAERTISSISNTSATINEDQRSLKDTLAAVRNAAQAAARIQSAFRAHSFRKRQ
QREFGVSATTSVDEYGILSNDIQGLSAASKLAFRNPREYNSAALAIQKKYRGWKGRKDFLAFRQKVVKI
QAHVRGYQVRKQYKVCWAVGILEKVVLRWRRRGVGLRGFRHDPESIDEIEDEDILKVFRKQKVDAAL
DEAVSRVLSMVESPGARQQYHRILEKYRQSKAELEGADSETASTAHGHV

>SICAMTAS5

MESNRAGQLTGKEIHGFRTLQDLDIPSILEEAKMRWLRPNEIHAILCNYKYFNIFVKPVNLPTSGTIVLFD
RKMLRNFRKDGHNWKKKKDGKTVKEAHEHLKVGNDERIHVYYAHGEDLPTFVRRCYRLLDKSLEHI
VLVHYRETQETRGAPETSVAKSSPATPVNSSSSSDPSDPSGWILSEECNSVDEQAYGASQHANLEPNRD
MTAKTHEQRLLEINTLDWDELLAPNDPNKLMATQEVGGRASVGQQSQCEVNGYSLNDGSSSMARAPI
ASLESFVGQVAGSDAVNFNPLNDMSFRSGDGOMTSNFQKKESGVMTVGAGDSFDSLNKDGLQTQDSF
GRWINYFISDSSGSADELMTPESSVTIDQSYVMQQTENITEIFPSWALSTEETKILVVGHFPGRQSPLAKSN
LECVCADVCFTAEFVQSGVYRCVISPQAPGLVNLYLSLDGNTPISQVMTFEFRAPSAHKWTDPLEDQSN
WDEFRVOMRLAHLLFSTSKSLSIFSSKVHQNSLNDAKKFVRKCAYITNNWAYLIKSIEGRKVPSMHAKD
CLFELSLQTKFHEWLLERVIEGCKTSERDEQGQGVIHLCAILGYTWAIYPFTWSGLSVDYRDKHGWTAL
HWAAHYGREKMVATLLSAGANPNLVTDPNSENPDGYTAADLASKNGFDGLGAYLAEKALVAHFEA
MTLAGNVSGSLQTTTEPINPENFTEEELYLKDTLAAYRTAADAAARIQAAFREQSFKLQTKAVESVNQE
TEARNIIAAMKIQHAFRNYESRKKLAAAARIQYRFRTWKMRKDFLAMRRHAIKIQAVFRGYKERKQYR
KIVWSVGVLEKAVLRWRLKRKGFRGLQVQSSESVDIKPDGEVEDFFRASRKQAEERVERSVVRVQAMF
RSKRAQEEYSRMKMAHNNALLEYKRLINPDN

>SICAMTA6

MESSVSGRLLGCEIHGFRTMQDLDIPNIMEESKMRWLRPNEIHAILCNHKYFNINVKPVNLPKSGTIVLF
DRKMLRNFRRDGYNWKKKKDGKTVKEAHEHLKVGNDERIHVYYAHGEDNTTFVRRCYWLLDKTLE
HVVLVHYRETQEVSSNSTVAQGSPAAPVSSGSALSDPADLSASWVLSGELDSAVDQQYSASRHAHLEP
NRDMTVONHEQRLLEINTLEWDDLLAPGDPNKMVATQQAVGKTAYVQHTSYEQRNLCELNGYSFD
GGVSSSLERISTENNSNEITFQTVDGQMTSSFEKNESGVMTVSTGDSLDSLNQDRLQTQDSFGRWMNYL
IKDSPESIDDPTPESSVSTGQSYAREQIFNITEILPAWAPSTEETKICVIGQFHGEQSHLESSSLRCVCGDAC
FPAEVLQPGVYRCIVSPQTPGLVNIYLSFDGNKPISQVMSFEFRAPSVHVWTEPPENKSDWDEFRNQMR
LAHLLFSTSKSLNILSSKIHQDLLKDAKKFAGKCSHIIDDWACLIKSIEDKKVSVPHAKDCLFELSLKTRL
QEWLLERVVEGCKISEHDEQGQGVIHLCAILGYTWAVYPFSWSGLSLDYRDKYGWTALHWAAYYGRE
KMVATLLSAGAKPNLVTDPTSENLGGCTASDLASKNGHEGLGAYLAEKALVAQFKDMTLAGNISGSL
QTTTESINPGNFTEEELNLKDSLTAYRTAADAAARIQAAFRERALKVRTKAVESSNPEMEARNIIA AMKI
QHAFRNYEMQKQLAAAARIQYRFRTWKMRKEFLHMRRQAIKIQAVFRGFQVRRQYRKIIWSVGVLEK
ALFRWRLKRKGLRGLKLQSTQVTKPDDVEEDFFQASRKQAEERIERSVVRVQAMEFRSKQAQEQYRRM
KLEHDKATLEYEGTLNPDTEMD



>SICAMTA?

MAVDLEQILKELHHRWLLPHEVCQILRNHQSFCLTQQLQLKPPAGSIFLYDRKLLPNFCKDGHHWRK
NKDGQTIKEAHEKFKAGSVDVLHCYYVHGEGNKNFQRRSYWMLEEQLEHIVLVHYRDVKEGYRLGA
SRLQPVHPGLLLENPDSSSKPCEFVFGPAFQKSHTSNPSLVDLKEQALSSELHSGDSKGLVAFSRSKERFQL
NPQVRAFMSSGFRKFERNLNVMLQRKFYSGHYNLADLRSSKLTYAKLYAGKAVANNRSRLAITSGKVF
EENIHVAPPQIQNISSSQTVVTPDAAVKTSSLDGGLNSDEVGSLKKLDILGKWMDREFAGGNKSLMSSD
SGNYWNTLDTDNGDKEVSTLSRHLLLEANSVGTSPSQKQLFRIFDFSPQWAFSGVETKVLIVGTFLVHR
KYLTCLKWSCMFGEVEVSAEVQTQSIRCQVPFHAPGHVPFYVTCGNRLACSEVREFEYREKSSELALAL
RPSDEVHLQVQLVKLLYSGLNKKFLDCSSRECENCKLKTQLCSLKCQTGNATERLEDLLAVIECDHINF
KDVQIONFMKDKLYEWLVSRAHEEDKGPNILNDQGKGVIHLVAALGYEWGLLPLIAAGISPNFRDAC
GRTALHWAAHYGREDMVIALIKLGVAAGAVDDPTTASPGGRTAADLASSRGYKGIAGYLAESDLTSH
HQLLATSKNALDTIGAGLEAEKVYESAVQEIVPLNGTIDDDVSLKASLASLRKSAHAAALIQAAFRARS
FRORQLRESRNDVSEASLDLVALGSLNKVQKVNCFEDYLHSAAINIQQKYCGWKGRREFLKVHNQIVK
MQALVRGHEVRKQYKKFVWAVSILEKGILRWRRKKTGLRGFWPEKTSETGIVEREKEEEYDYLSIGLKQ
KCAGVEKALGRVESMVRHPEARDQYMRMVAKFKSCKLDDGGREVNRSSPPV

>ZmCAMTA1

MQQQQQGLDIGKLQEVVKTRWLKPQEVLKILQNHELFTISHKPPQKPQSGSWFLFNRRVLRYFRNDGF
EWQKKRNGKTINEAHERLKVDNVDALNCYYARGDKNPTFQRRIYWMLDPAYEHIVLVHYRDVLEGSI
SVSARNDSSTLNQNGSASRAEVHSSPGWTSELIAHCTNSCSPGSAEEVSSQISASESDLIQHKAALRKLK
QLSLEDKEDCDVNAEDVPADNEPIILPVIQNEEPGTSRNHDDIFDVLDFSEDHINGTGTHPCHSAIDVLK
NSDTWLEDDQLEAILHPACMTLTENQWFRIHEVSPESAFSYESTKVIIVGDFLCNPPHSSWQVLFGDVK
VCVEIIQQGVIRCHTPCLDAGKVRMCLLDGNGKSCSEAREFEFLEKPTKCMIDGNTNPCNEAQDVKLH
QIPTKSSEELSLLLHYVHTLFDGHASGLFSNFSLPLQNLGCGIQSNQMDVMKKAYKQLDPENVVSSVME
VLLNDKFKQWLSSKCEQNIDGDHLLPKQYRNITHTVAALGYDLALKPLLSSGVPINYRDANGWTALH
WAARFGREDMVVALLTAGAAAGALSHPTSEDPAAKTPASIALAYGFKGLSAFLSEAQLTTHLDSIESKE
NGKLDSREEGICRAVDRISDKSSHVHGGTDDQLALKDSLGAVRNAVQAAGRIQA AFRIFSFKKKKEMA
LGNRNSCCLSISEAGAVSHDMLEKA VLSIQKNFRCWKKRKEFLKMRNNVVRIQARVRAHQERNKYKE
LISSVGILEKVMIRWYHKGVGLRGFNSGAMTIDEEVDEDVAKVFRKLRVETAIDEAVSRVSCIIGSPKAM
HQYRRMLNRYQQTKDDQEK

>ZmCAMTA2

MPRSGSLFLFDRKVLRYFRKDGHNWRKKKDGKTVKEAHEKLKAGSIDVLHCYYAHGEENENFQRRTY
WLLEEDFTHIVLVHYLEVKGCKQSFNRVKEELMQLSNVDSPSCSNSITSQNQMGPQNMEA AESPISGQI
SEYEDTESDNCRASSRYHPLAEMQQLVDGVITENMLYPSASTVGSRQGYHGEMLPITDNLDNRSFSNH
DIARMLDGANIGLSDVSSTLFDSVPFNEPFINYSAGFTEPTLHSSFACLEANDLDDSSCLQTFISEALYTN
HLNQKEADALGFTGILASEVNRDRYNDGSIKHSLLKQSSLDLLTIEAPGLKKNDSFSRWMSKELEELDA
YVVNPSLSQDQLFSILDVSPSCAYIGTNTKVSVTGTFLVNKKHVESHRWSCMFGDVEVPAEVLTDGTLR
CYAPAHQSGRVPFYVTCSNRVACSEVREFEYRDSEAHYMETSRSQANGVNEMHLHIRLEKLLTLGPDD
HOMLVISSGNEKYEIMNAINSLMLDGKWSNQESSVKEVVSTARVQSLKKLVKEKLHQWLICKVNDDG
KGPNVLCKEGQGVIHLVAALGYDWAIRPIMIAGVNVNFRDAHGWTALHWAASLGRERTVSVLIANG
AAAGALTDPTSEFPSGRSPADLASVNGHKGIAGFLAESALTSHLSALTIRESNDSTVEACGLPFAEDLTGI
DSVHLAGEGPDAESLEGSLSAVRKSTQAAARIFQAFRVESFHRKKVVEYGDDTCGLSDECTLSLVSLKN



VKPGQHDTHLHSAAVRIQNKFRGWKGRKEFMIIRQRIVKLQAHVRGHQVRKNYRKVVWSVGIVEKVI
LRWRRKRPGLRGFRPEKQLEGPSQIQPAKAEDEYDFLHDGRRQAEARLQRALARVHSMSQYPEAREQ
YHRLTTCVAEMKQSRMMQDEMLSQAAGGADDFMAGLEDLICIDDAPPRCLPFGEAEPFYIR

>ZmCAMTA3

MAEARRHAVAPQLDIEQILKEAQHRWLRPAEICEILKNYRNFHIAPEPPNRPPSGSLFLFDRKVLRYFRK
DGHSWRKKKDGKTVKEAHERLKSGSVDVLHCYYAHGEGNENFQRRSYWMLEEDFMHIVLVHYLEVK
GGKSTSRIRGHDDMLQA ARTDSPLSQLPSQTTEGGNSLSGQASEYEETESDIYSGGAGYHPFSWTQHHE
NGGGPVIGTSIPSSYVPALPLGNLQGFPATVTNTDIYSRODALPVTLNEPGLAIEFNGADNQLDPSSLNG
LVKPFLOMSTPQSTVPSELFPFTEEHGNESFTFHEVYSNGLSIKDAEIVGTNEESVWKLPGAISSIPSEDSFQ
QNDRSLEETISYPLLKTRSSNLSEMLKDSFKKSDSFTRWMSKALGEVDSQIKSSSGVYWNSEETNNIIETSS
CDQLDQCTIDPVLAQEQLEFSIVDESPSWTYAGSKTRVLINGKFLNSAELKRCKWSCMFGEVEVPAEISAD
GILRCYSPSHKPGRVPFYVTCTNRLACSEIREFEFRPSVTQYMDAPSPHGATNKTYLOMRLDNLLSLGH
NEYQATVSNPTKEMVDLSKKISSLMTDNDSWSQLLKLASDNEPVTDDDQDEFFEKHLKEKLHIWLVH
KASDGGKGPNVLDDEGQGVLHLAAALGYDWVIRPAVSAGVNINFRDAHGWTALHWAAFCGRERTV
VALIALGAAPGALTDPTPIFPTGSTPADLASANGYKGISGFLAESSLTSHLQTLDLKEGKGSNPPEISGLP
GIGDVTERRASPLAGEGLQAGSMGDSLGAIRNAAQAAARIYQVFRVQSFQRKQAVQYEDDNGAVSDD
RAISLLSVKPSKPVQLDPLHAAATRIQNKYRGWKGRKEFLLIRQRIVKIQAHVRGHQVRKHYRKIIWSV
GIVEKILRWRRKGAGLRGFRSTEGATVGSSSNLIQNKPEDDYDFLQQGRKQTEERLOQKALARVKSMAQ
YPDARDQYQRILTVVTKIQESKAMQEKMLEESTEMDEGFFMSDFKELWDDDIPMPSWS

>ZmCAMTA4a

MSQSFDINVLREEARSRWLKPSEVYYILONHERFPITHEAPKKPPSGSLFLYNRRVNRYFRRDGHTWRRK
KDGRTVGEAHERLKVGNVDSLSCYYAHGEQNPCFQRRCFWMLEPAYEHIVLVQYREVAEGRYYSSQL
SNGPPEPLSSLGYPNAICGNQYHRSTSGTSEGSESHQSYSNLSSVTEVSSYSGNKEYNKNDGSLLSIPEVG
HTCQONQTGNGNSKNKSELNMALKKIAEQLSLGEDDDDDYIYSNQTHSMGGDNQIKQIRQEGTQKG
LSRNIAPSWEDVLHSSSGLPTSSIYQQSDVKYQKKSEYQPPEILDSSDLRIQLSATKRFLLGPEASIDSPSLN
SVLRNRVNSVTDTISAYDSRFESSLNPDWQTKTALTFQSNSQGSEITELFDHDHFEPYSREDTTISLGQTN
KFNIREVSPEWAEFSYEITKVIITGDFLCDPSNLCWAVMFGDNEVPVEIVQPGVLRCHTPLHSNGNLRICIT
SGNREVCSEFKDFEFRSKPTSSSFTDIAPSSRHLKSSEELLLLAKFARMLLSGNGNREVPDGDPQSGQCPK
LKTNEELWDRLINELKVGCENPLSSVDWIVEQLLKSNLQQWLSVKLRGFNGTDFLSKQEQGIIHLISALG
YEWALSPVLSAGVGLNFRDSNGWTALHWAAYFGREKMVAALLAAGASATAVIDPTAQDPVGKTAA
FLASERGHTGLAGYLSEVSLTSYLASLTIEESDVSKGSAEVEAERAVEGISOQRNAQRHGGTEDELSMKDS
LAAVRNAAQAAARIQNAFRAFSFRKRQQKTARLRDVYGMTQEDIDELAAASRLYHQAHASSGQFYD
RAAVSIQKKYKGWKGRKHFLNMRRNAVKIQAHVRGHQVRKKYRTIVSTVSVLEKVILRWRRKGHGLR
GFRAEQQPMVEAIEEDDEEDDDFDDDEAVKVFRRQKVDQAVKEAVSRVLSMVDSTEARMQYRRMLE
EFRQATAELEGSNEVTSIFDSDLELLGINNFM

>ZmCAMTA4b

MGFNRILTNGAPIGLFFGGSLFLYNRRVNRYFRRDGHTWRRKKDGRTVGEAHERLKFFVHVFLQTWSK
HSHRKQGRCRIPWPRVIVPNCGSGSPWVIVPNARESLLOQHSHDARTCVSVGQVEFHGCFRLSQMNAYY
GALGAFGQVGNVDALSCYYAHGEQNPSFQRRCFWMLEPAYEHIVLVQYREVDVVRNYSSQLSNGLPE
PLSSLGYPNAICGNQYHSSSSGASECSESHQSYSNLSSVTEVSSYSGNKEYTKNDGGLLSIPEVGHTCLQQ
NRTDNGNSKNKSGLNIALKKIAEQLSLGEDDDDYIFSNQAHSVGGDNQVKHIQQEGTQKGLSRNIAPS



WEDVLQSSSGLPISSIYQQSDVEYQKNSEYHPPERLDSSDLRIQLAAAKKFLLGPEATVDSPSLNSVLRNR
ANCVTDTISAYDSRFGSSLNPDWQTKTALTFQSNSQGSEITELFDHGHFEHYSREDTTEFSLGQTNKFENIR
EISPEWAFSYEITKVIITGDFLCNPSNLGWAVMFEGDSEVPAKVVQPGVLLCHTPLHCSGNLRICITSGNR
EVCSEFKDFEFRSKPSSSFTDIAPSSRHLKSSEELLILAKFARMLLSGNGNPEVPDGDPQSGQCPKLKMDE
GLWDRLIEELKVGCESPLSSVDWILEELLKSKLOKWLSVKLRGFENGTDSISKHDQGITHLISALGYEWALS
SVLSVGVGLNFRDSNGWTALHWAAYFGSCSFRRNTKVAKVATFLNMRRNAVKIQAHVRGHQVRKKY
RTIVSTVSVLEKVILRWRRKGHGLRGFRAEQQSMVEAIEEDDEEDDDFDDDEAVKIFRRQKVDQAVKE
AVSRVLSMVDSTEARMQYRRMLEEFROQATNWKDQMK

>ZmCAMTAS

MAGGAGGRDPLVASEIHGFLTCADLNFDKLMMEAGTRWFRPNEIYAVLANYARFKVHAQPIDKPISG
TVVLYDRKVVRNFRKDGHNWKKKKDGKTVQEAHEKLKIGNEEKVHVYYARGEDDPNFFRRCYWLL
DKELERIVLVHYRQTSEESALPPSHVEAEVAEVPRINMIHYTSSTDSASAHTELSSSAAAAPEDINSNGGG
AVSSETDNQGSSLESFWVDLLESSMKNDTPVDASACGGSLVSNQQTNNGMGDSGNNILYINATSNAIF
SPPTNVVSEAYANPGLSQVSESYFGSLKDQANHAPSLLTSDLDSQSKQHTNSLMKTPVSDNMPNDVPA
RONSLGLWKYLDDDISLDDNPSSGILPTEQVTGEIPFQITEISSEWAYCTEDTKVLVVGCFHENYRHLAG
TNLFCVIGDQCVDANIVQTGVYRFIARPHAPGRVNLYLTLDGKTPISEVLSFHYRMVPDSQNLAEDEPQ
KSKLOMOQMRLARLLFTTNKKKIAPKLLVEGSKVSNLLSASTEKEWMDLSKFVTDSKGTYVPATEGLLEL
VLRNRLQEWLVEKLIEGHKSTGRDDLGQGPIHLCSCLGYTWAIHLFSLSGFSLDFRDSSGWTALHWAA
YCGREKMVAALLSAGANPSLVTDPTHDVPGGQTAGDLAAGQGYHGLAAYLSEKGLTAHFEAMSLSK
GK

RSTSRTESLKRNTKEFENLSEQELCLRESLAAYRNAADAASNIQAALRERTLKLQTKAIQLANPENDAS
AIVAAMRIQHAYRNYNRKKMMRAAARIQSHFRTWQIRRNFMNMRRQAIKIQAAYRGHQVRRQYRK
VLWSVGVVEKAILRWRKKRKGLRGIATGMPVAMATDAEAASTAEEDYYQVGRQQAEDRFNRSVVRV
QALFRSHRAQQEYRRMKVAHEEAKVEFGRK

>ZmCAMTA6

MDAESPISGQISEYEDAETDNSRASSRYHPFTEMQQPVDGTVMGNFFGASSPSVSVNNLAAGYLGEMQ
PTGANFTSHFATRNDIASVFNDTGSELGGGPKTSIDSVLLGEPFPEYPGGFMESTLYSSVATLGNSLEDGL
QTFMSEALYTNNLTQKEVDALGAAGITSSKYLKNDAVGHWSLPISMSWYDVTLYFQTENDGYTDQSV
RYPLLKQSSSDLFKMEPDGLKKFDSFSRWMSNELPEVVDLDIKSSSDAFWSTTETVNVADGSSIPINEPLD
VEVVSPSLSQDQLFSIIDVSPSWAYNGTKTKVLITGTFLAKKEDVENCSWSCMFGDSEVSAEVLVDGSLR
CYTPVHHSGRVPFYVTCSNRVACSEVREFEFRDSETHYMDISDKHTTGINEMHLRIRLDKLLSLEPEDYE
KYVLSNGNKSELINTISSLMLDNNLSNLALPSDEKELCTVQDQNLEKQVKEKLYYWLIHKIHDDGKGP
NVLGKEGQGAIHLVAALGYDWAIKPIVAAGVNINFRDIRGWTALHWAACCGRERTVGALIASGAASG
ALTDPTQQYPSGRTPADLASENGHKGIAGFLAESALTSHLSALTLKESPSGNVEEICGLTAAEGFAASSSS
QLACVNSQEESLKDSLGAVRKSTQAAARIFQAFRVESFHRKKVIEYGDDDCGLSDERTLSLVSLRNPKSG
HGDSHSAAVRIQNKFRGWKGRKEFMLIRQKIVKIQAHVRGHQVRKNYRKVVWSVGIVEKVILRWRRK
GRGLRGFQPEKQLEGPSWQIQPAKAEAEDEYDFLKDGRKQATGRLDRALARVRSMNQYPEARDQYRR
LQACVNSLRESQAMQDRMLADSAGTDGGDEMTELEELCRDDGDAPMSTIS

>ZmCAMTA7a



MLEEDYMHIVLVHYLETKGGKSSRARGNNIIQEA AVGSPSQIMEVESSLSGQASEYEEAESDIYSGGAGY
DSFTWMQQHENGTGPVIDSSLFSSYTPASSIGNYQGQHATQNKSFYPVNQHNGPLILNGSSDMLGTNG
RANQTDLPSWNSVIELDEPGQMPHLQFPVPSDQGATTEGLGVDYLTFDEVYSDGLSLNDIGAAGTHGK
SYLQFSSATGDLSATENSLPQQNDGSLEEAAIGYPFLKTQSSNLSDILKDSFKKTDSFTRWMSKELPEVED
SQIHSSSGGFWSTGEANDITEASSHEPLDQFTVSPMLSQEQLFSIVDFAPNWTYVGSKTKILVAGNILNDS

QITERCKWSCMFGEVEVPAKILADGTLICYSPQHKLGRVPFYITCSNRLACSEVREFEFRPTVSQYMDAP

SPHGETNKVYFQIRLDKLLSLEPDEYQATVSNPSLEMIDLSKKISSLMASNDEWSNLLKLAVDNEPSTAD
HHDQFVEKLIKEKLHVWLLNKVGMGGKGPSVLDDEGQGVLHLAAALGYDWAIRPTLAAGVNINFRD
VHGWTALHWAAICGRERTVVALIALGAAPGALTDPTPDFPGSTPADIASANGQKGISGFLAESSLTSHL
QALNLKEANMAQISGLPGIGDVTERDSLHPPSGDSLGPVRNAAQAAARTYQVFRVQSFQRKQAAQSED
DKGGMSDERALSLLSVKPPKSGQLDPLHSAATRIQNKFRGWKGRKEFLLIRQRIVKIQAHVRGQQVRK

HYRKIVWSVGIVEKVILRWRRRGAGLRGFRSTEGSVESSNGGTSSSSIQDKPSGDDYDFLQEGRKQTEER

LQKALARVKSMAQYPEARDQYHRILTVVSKMQESQAMEEKMLEESAGMDFMSEFKELWDDDTPIPGY
I
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MASAEARRLAVVPQLDIEQILKEAQHRWLRPAEICEILKNYRNFRIAPEPPNRPPSGSLFLFDRKVLRYFR
KDGHNWRKKNDQKTVKEAHERLKSGSIDVLHCYYAHGEENINFOQRRTYWMLEEDYMHIVLVHYLET
KGGKSSRARGNNMIQEAAVDSPLSQLPSQTMEGESSLSGQASEYEEAESDIYSGGAGHDSFTWVQQHE
NGTGPMIASSVFSSYTPALSIGNYHGLHATQNTSFYPVNQLNSPVILNGSSAMLGTNGCANQTDLPSW
NSVIELDHEPVOMPDLQFPVPPDQGTSTEGLGVDYLTFDEVYSDGLSLODIGATGTHGESYLQFSSGTG
DLAATVNSFPQENDGSLEAAIGYPFLKTQSSNLSDILKDSFKKTDSFTRWMSKELPEVEDSQIQSSSGAF
WSSEEANNIIEASNHEALDQFTVSPMLSQDQLFSIVDESPNWTYVGSKTKILVAGNILNDSQITERSKWS
CMFGEVEVPANILADGTLICYSPQHKPGRVPFYITCSNRLACSEVREFEFRPTVSQYMDAPSPHGETNKV
YFQIRLDKLLSLGPDEYQATVSNPTLEMVDLSRKISSLMASNDEWSNLLKLAVDNEPSTADQQDQFAE
NLIKGKLHIWLLNKVGMGGKGPSVLDDEGQGVLHLAAALGYDWAIRPTLAAGVNINFRDIHGWTAL
HWAAFCGRESTVVALIALGAAPGALTDPTPDFPGSTPADLASSNGQKGISGFLAECSLTSHLQVLNLKE
ANMAQISGLPGIGDVTERDSLQPPSGDSLGPVRNATQAAARIYQVFRVQSFQRKQAAQYEDKGGMSD
ERALSLLSVKPPKSGQLDPLHSA ATRIQNKFRGWKGRKEFLLIRQRIVKIQAHVRGHQVRKHYRKIVWS
VGIVEKVILRWRRRGAGLRGFRSQEGSVESSSGGTSSSSIQNKSSGDDYDFLQEGRKQTEERLQKALARV
KSMAQYPEARDQYQRIFTVVSKMQESQAMQEKMPEESAEMDMSEFKELWDDDAPIPGYF



GmCAMTASs 2000 bp upstream sequences for cis-motifs analysis
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ATGCCCCGATAAAAAAAAGAAAGCTACGTGTGACAACCCTATGAAGGAAAGAGATACCAACCA
ACTACATTCTGAAGGAGAGCACCATGAGTCACGACCAGGAGGTGGCTGTTCCAGCAGGTGAAAG
CCTAATTATGTGCATGTCGTGAGAAAGATAAGTCAAGTATTTCACAACTCAAAAAAAAAAAAAC
AAATTGAAAAATGCCAAGATGTCAAACGCCTTGGATAAGAATACGATCGACAATACTTTTCCGG
AATAGAAACTAAAATTATATATGTTTGTTTGATCGACCATGTTAAAACTTTAGTTCAGACTTTAGA
CAACAGAAAATGGTATTTITTTTTCAATTAATAGACAGAAAACATATAATACGTCGTGTGTTTTGT
TTCAGGTTTCGCTTTCTTCGATGTGAATAATACATGCCITATATATATTACTTITTCTCGGTTCTTTTT
ATCCACTAATAAACTACATTTTTGTITTATTTATITATATATCTTTTTAATTATACCATTATCAATATC
TAGCTAATTCTTAAATACTTITATACTCATCATAAATGAGAAAGAAATAATACTCTTTAGCAGCTA
CAAATAATTITAACATCAACGAAAATTACTAATITATATATATCTTTGACCTACAGATCAGGCTAT
TCAATGCGCGGGAGGAAGTCCAAACTAAATGTTAAACAAGAACACTGAAAATAACAAGATAGA
CGAGTCGGAGTACACGACACAACCCACAAAGCCCATTTATGACAAGTACTTAAGAACTGGCAAT
CCTTTTATTGATGTTTTAATACGGTATTTTCAATTTTTGGCTTTTCAGGTGTTGCCCTCAGCTGCCAT
TAGCTATTTTGTTTACGAGTTCATGAAGATAGTTCTCAAAGTAGAATCAACATAGATGATTATATA
TATTTGATCTTTGAAGATGGGAGTTTCTCCTCATTTCCTTAATCATGGTCACCTTTGTTTTTITTGTGT
GTTGGAATGTTATTATATGCGGGGGAATCGAGGGTGTCTCACACAAACAATTTAATGGTATGTTT
CTGTTGTATITTACTGATTITATGTTTACTTAATAATAATCCGAAGAAAGGAAAAGGAATGGGGCT
CAAAAAAATTTGATGCTTGGCTAATTAGACTTGAATTTTCCTTCATGAAGCAAATCCTAAAAACC
ATTATAATAGTTTTTTTTITATCTITTCTCTTTCCGACATAATATTGTGTCAAATCTTGTACGTAATTGG
ATATAGAACCTATTATTTTATAACAAACTTITAAAATTAAAAAAAAATTGACAAATTGATTTTTTA
AGTITATGCAAATAAAGTATATATATTATCATGTGTGTTTGAAGAAATATTGATAACGGGTGTGTTT
GCTTTGGCAGTTTGAATTGTTITACCCTITTAATTTTCACGCCGACGGAAAAAAAATGACACAGAAG
CTATAATATGTGTGGATCATTGGCTTCAAACGTATCTAAGAAAATAATTTTGAATTTITAATTTITAT
TAAAATTGATTTITAAAGTGATATAATTTATGTTITAATATTAAAAAAATATGATTAATATITAAAT
ATTTITATTATAAAAACAAGTTAATAGTAATACTTAGTATATAATCTTTTAAGTGACACAAAAATT
ATTTCAATTAAAAATTAATTATTITICATAAAACTATTCCCTAACAAGTGTAAAAGTTITACITAAAA
TAACAATAACTAGTATATTAACGTGATTITAGAAAATCCAGCATGAATAAAAAACATTAAATTTA
GAATATTCATCTCTAAACAATTTCITITTTGGTACATATGTTCACCTCTAAACAATTGACCCTAAAT
TTATTTTCTTAGCACATATCAAAACGCCGTCATATAATCCCCGAGTATAGGCCAAACAAAAATCT
GAGAAGCTGCGACGAAAAAGGAAGGATAAGCCAAATATCAGTCAAACTGGAATCACACAATGC
TATTITGACITGGACAACCCTITCAATGTCTTTITTICTTCTCTITGATAGTACAACACAACACAACAC
AACAATGCTATCACAGACAAGTITCCCGCGTTGAAAACTTTTCTTITITCGTTCATTGGTATTTGGTA
CATCTATCTCCCTCTTAACACCCATTACACTCTCTCTCCGCGTTAAAAAAACTATCTGAACTTTCCT
AGTITATTACAATTTATTACACAACCCATCTCTCITTTTTGTTTCGCITAGATTTAGAAACACAGACT
TTTCCAAAGTGCTCGTITACCTCAAACCTCAGAAAAATAAACATCGAGTTATCACTTGTITITCTITT
TGTCGGGAGACAAAAACATTGATCAGTTCAGCTTCTCACTTCC
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TGAGATAAAGCGCTGCAGGTGAATGTTAAAATTACTCATGATTTCATITTAAATTTTITTITATACTT
TGAAGGTCGTAAGTAATTITATTTITTTCGGTTTTACAACTTTGAAGTTGTAAAACCTTTTITTCTAA
ACAAAAAATTGTITTAAGTITTITITTITTITGAAAATATAAAAGTTITATACTTTITTATGGTTTATTITT




CITCTAATTTITTAAAATTATAAAAAAATTATITAAATGTCAAATAAATAATTITAATTTTACTTAT
TAATAGTTTTTITATTTAATATGGTGTATATTTTTAATGGTTATATTTTATATATTATTAATTTATTITA
ATGGTTTATTATTTAAAATATATCATATATTITITAATATTATTTTATTTAAATATTTTTATTTATTTA
AAATTTAGATAATCTATTAATAAAAATAGATAATGAAATTAAAAACAACATACTACATTAATAA
TGCACAATATTAAAGAAAAACATAAAAATATGCAACTAGCCGGATTTGTTTTTGAACATTTITAC
TGTAAAAATAACCTAATAATAAAACTTAATATACAACTAGTCGGATTACATTTATATATATATAT
ATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATT
TGATATGTAGATTATATTATAAGTTGTTAAATATCATATGTTACCGTCTAACAAATATAAATGCAA
ATATAATTAATTITATGCATATGAACGTITATTGTAATTITATAACCACGTCAAAACAACTCATTTT
GCTGAAATTCAAATAGTCACAATATATTACTTAAAATAATAAAGATAACAGTTATITAAGAATAA
TCAATTTATTCAGTAAAAAAAAAAAGAATAATCATTTGCACGATTAGTAGAAATGTTTTACGTTA
CITTGAAGAGAAGTGGGGGTATGAGTAACTTAAATTAAGTGAATATTTGGGTGAGATTGCATGCA
AAAGAAACAAAAAAAAAAATCTTTGCCGAACTTCTTCACTCTATTTTATCTAACACAAAAATTAT
TTAAAATTATTTCAATTCAAATTCAAATTAATTATGAACATAAAATTAATCCCTAACAGTGTAAA
AGTTTACATAAAATCACAATAATTITTTATATTAACGTGATITAAAAAAAAATCGCATGAATCAAA
CACCATTAACTTTTAGAATATTCATCTCTAAACACTTTCTTTITITTCCTCTAAACAATTGACACTAT
GTTTAAAGGAGTGATAATATATTTTCACAATATAAAATTTITAAATATTTAATCAATAATTTTATTTT
TTTATGTCACTTITCTITITITGCCTCTAAACAATTGACACTATGGTTAGTCITGACATTCAAGACAAA
TATTAATTTAGATAACAAACTGAAAAAATGCATAAGAAAAAAGTATATTAGACATTITTTITATTCC
AAAAAAATGATATAAACATCTATGAGAGATGCATCTITGAAGAATATTAGAGAGAGAATAAAAT
ATATGTGATGAGAAAAAAAAGTTTAGTAGTCAATAGAAAAAAAGTTTTAACAAAATCTCAAAGA
TTTAGGTGAGACGGTTTGATATATGTTITATACTAAAAAAATATGATAAAATTCATCAAAAACCT
TTTTAAAAAATAATTCATCAAATTTTITTITITTATAAGTTGTAAAAAAAGTTTITAATTAAATATCAG
CATATITTATTATTITATTCAAAAATCTTAAAAATCITACTTAAATATCACAATACTTATTTAATCA
TTTAAAAAATTTGATTAAATAGTAAGTGTCTTTTAAAATCTTTTCAATTCTAATCTAATATATTCCT
TAATTTATTTGGACATATCAAAATGACGTCATACAGTCCCCGAGTTTAGGAAAAAAAACTGAGA
AGCTGCCACGAAAAAGGAAGGATAAGCCAAATATCAGTCAACTTGGAATCACAAGAATGCTCT
GACTTAGACAGCCATTITCTATAGITTITITCITCTCTITTGATACAACAACACAACAATGCITTCACA
CACAAGTTCCCGCGTITGAAAACTTTTCTTITITCGTTCATTGGTATTGGTATTTGGTATATTCATCTC
CCTCTTAGCACCCCITATTAGTATTATTACACTCTCTCTCCGCGTTAACAAAACTATCTCTGAACTT
TCCTAGTTATTACAATTTATTACACAACCCATCTCTCTTITCTGGTTTCGCTITAGATTTAGAAACACA
GACTTTITCCAAAGTGCTCGTTCGTTTACCTCAAACCTCAAAGAAAAAAAAAAACATTGAGTTATC
ACTTGTITITCITTTITTGGGAAGACAAAAACATTGAGTTCAGCTTCTCACTTCC
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TATITAATTATAAATTATTATTATTATGATTITTAAAGTAATTATCCTAAAAATGGGTTGTGATCGA
ATAAAAATGAAAAATTATTTTATAATATAATTGTCTAACTTAATTTTTTTTAGATGAAATAGTTTTA
TATAAAAGATAATACTATGATITAAAAAACGAAGGTCTACTGTTACTCTTCAAAATATCTTAAGC
TATATTTAGACAAAATAACTTAAAATCTTCCAAAAAAATTTAAAAAATAATATAAATTTGTTGAT
GCTAAATTATTTAGGTCCTTTAGATCTTGGGCTAAATAATTATTAGGGTTAGAGTATTTTGAACCT
GGACATATTTITAGATCTITGTGTTAGTTTTATGGGTCTTTAGGGTGATTGTGGGTCAAATTCAAAC
AATGACCCGATAAATACAATCCAAAAAAAAGTTGGATTGGTTITGTATCATTCGTTTAATTCGAAT
CITAAAACTATGAATTTGATAACTTTAATTTGAATATCAGATTTTAACGTGTAAAATTCAAACTAA
TCCAAACTTATACTATTITAGAAGATITTAAATTITCITATGTTGCGTAATTITCATAGTAATGTAATT



TTTATGTTATATAATTATATTATTCTITACTTTTAATATTATTTATTACCTTITATTITATTATGATTTITT
TATAGTTTCTCTATTATTITTTCCATTTITGTTTTATTTATAATATTITTTTTATTAGGTGATCTGATGACC
CACTCAAAACAACTTACATGTGACTAGTTITGATTCAGTITTGGGTITATATTTTITTATATAAAATAA
AAACAATCCAAACCAATTTGTITTGGTTTAAAATATCTCCTAAATCCAAATGAATCCAAACCATGA
TCATTCATAACGAATCGATCATTGGGATAAAAATGGTACACTCCACACCACACTACATTAATGAG
AGGAAGCTACTAATCAAATGATTATAGACCTAATAAATAATTTGTCTGTAAACCATATCAAACCA
TTCATTATTATTATTATTATTATTATTATTATTATTATTATTATTATTATTATTATCTCTATATITAAT
TGTCTAAATAGTTTAATTATTTCTTTCAATCTACTTTITATCTTTAAATCAAATTITCAATAACTTTTT
TAATAAAAATATCAATAATTAAAAATAACTTITATATCATAATTAAAATTATTTATTATAAATITAA
AATATAATTTAGAGAGCITAGTTGACTTAAAAATTTAAAATATTACGTAAAAAAAATCTAAAATC
TAAAATATATATTAAATATTTAATATTATTTATTTACTAAAAATTTCAATTATATAAAAAAATAGT
TATCTTAAATAAAATAAAATATTATTITAATAATATTTCACTTTAAAGACCTAACATTTATTCATGA
GTAATTAGTTCCTATTGAGAAAAATAAAGATAAAAACGTTAAAATAATCTGATCTAATTATTCAC
TCCTCTAATCACTTAATCGAATTAGATTCTCTTTATATCTTITITCTTTTAATITITTTAATTATTGAAT
TTGAGTATATAAATGTTATTCCTCATAAATITTGTATCATCCCCATTTAATTITTCTITTCCAAAAGA
TTATCAAAATGAAATAAATATAGGAAATAAGGAAAAAGGAAATGAAAAGGATCCACTTCCCAA
AAGTCAAAGTCAAAATACATCTAACAATTITTTAATTITTTTITTCTTTITITTTTITACCTTTCTTCGC
ATAATTITATTTTACTAAACACTCITITTCTCCTTACTTTITATTCTCTCCGTTAATAATTGTAAAACA
TITATGCAGAAGTATTTTTACTCTTTTGCAGATAACAAAACGTTCATTCTTITCAGAATATATATAA
GGAATATGTTCTCTATATTCGTITATCCTTTCAATATCTTTCGTCTTCTTATTATCTCAAATGGATTAA
AACATATAAATCATAAATAAAATCCGTTAAATAAGAATTGAGACAGCGTTGTATACTTTTCAGTA
ATTTTTAATTGATAATACTAGTAGTAAAAGTITACTCTGCTGTATAGTATAAATACTAAATATACAG
TATCAGTTITTTCACTTTATCGCGCGTCAGTTGAGAAAAGGAAAAGAAAGGATAAAAAGAAAAG
AAAAAAAGTCTCTGTCGTCTCTCTCGTCCTTCGTCGTTCGCGTTGATCTCAGATTCAGTCTTCGCC
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AAATCAATTTAAAAAAATAATGATTAAAAATTATTACAAATAGTAAAATCATCAACATTAAACG
AAGAAGGATTAAGAGTAACTTITAAAAAAAATTAAGACTAATAAAGACAAATTATTTTTITAAA
GACTAGAAAATAATTATCTTTAAAGGATTAAAAATATITAATTTITITATAATTITATAATAAGAA
ACTAAAAAACTCTGCAGACTGCGGAATCAGTCCGGTATGTGGCGGCATAAATCGGGCACTTCTT
AATTATTTTTACTTTTCTTAAGAGAGAAAAAAAAAGGCCAAGAGATGCATGTGCATTCTITTGAAA
GITGAAAACGGACGGTTCCGGGTATCCACCTACCCGATCGCCACGCGTCCAAGAATGATGGGCT
TCAAAAACATTTTGGGAATAAATAATTCAATTTTITTITTCGAGACACAATAATAAATTAAAATTCT
CAACTTAGGAAACGATTITTTITCATTATTITCACCTTTCCTATTAGATACTCCCATTTCAACATTGT
TCCITITATITATCTTCAAGATACATTITATACATTGCTCTTACAATTAATTAGAAATTITTTATTAA
ACATTTTAAATAAAACCCAATTITACTCATAAACAAATAAAAACTGATTTTATCTITATITATATA
CTTCATTTTGTTAATTATATATATTITATITTAATGTAAACTCTTTTITITTATTTCAAATTAAGTTCTAA
TAGTTITCTTAAAAAAGTATTAATTATTAAAAGTAATCTTACCATAATITAAATTATTTATTATGA
ATTCAAAATATTATGAATTATAATTATATAAAAATATTITATTCTGTATAATACGCATGTTAAAATA
ATACTCCAAGTATTGATGAATGGTATTGTATCATTATTCTGCACCAATCAAAAGTCATTTTCTACG
GGTTTTATAGAAATTAAATTTATCTITATATAATGCCITGTGTAGGCTAAATACTGCITTAAAGTAT
CGATTTTTTTATITATAAATATTAATTATTAATTTATTAATTTITGTTAATAGTTAAGAAGACTTCA
AACCCACTTATTITCITICTTCTTCITTCTCTTATCATCAAATCAACTCTATTAGAGGGTGGGTGGTG
CIGCTTTGITTGTGCCITTTTGCATGTATGTTCTITTTTGTCTITCTCCTTITTATAAGGAGAGAAAG




ATGAGAGTGAGGTGATATGTGAGTTTAATITAATCATACAAAATCGGCTTGTAAAGATTATTCTIT
ATTTATATAGTTTATCTITGACACTATTITTATTTATCATGAGACTTGAACATGTCCCATCACCACAT
CTCTCCTCACGCTTATCAAGGCTACCTITCCTAGAGCGCGATAATCATAAGAATCTTTTCACAAAA
CTAACTTATCAATATTGCCGGTTAAGATAAAGATAAATTCATTCTAACCTATTTTATATATTGTAG
TACAAGATTGTTGGATAAAAATACAAATAATCITATTAGTATTGTGTGATAAAGATAATTTTGTTT
TAAATTATTTTGTATATTATATTACAAGATTTITTGTTAGATAAAAACACAATAATCTTATTAATAT
TACATGTAAGATAAAAATAGATCTATTATAACCTCTCATATATAATATITAAATGAGTTAACTTG
AACTCATATTATATTCAATTITAATCAATTTTGAATITACATAAATAATCTTATCAACATTITCATATT
AGACTATGATTCAAATAAATAATTTITTTAAGAATTTTATGGAGGATAAGAATACAAATAATCITA
TCAATATTGCATGTGAAATAAAATCAAAGATAAATTCGTTCAAACATGTITATATGTGITATACTA
CAAAATTTTATACCAGATAAGAATACAAGTAATCTTGTCAATAGTGCGTCATAACCTCTTATGAG
CCAGATAGAGACCAAGCTAAATTCTTTATAACCTCTTATATATATATAAAATAAAATATGATAAA
AAACGGAAGAAGCAAAAATATAGGTGGTAGCTGTCCCGCCTGTCCGGGTTATTCACTTCGTCAC
GTCACTGTGTGAAAAGAAGCTGACTGGAAAGAGCGAAAGAAAGTAAGAACGAACGAGCGAAA
GCAAAAAAGTGTGTGTTGATTGAGATACTGCTAACTCCTITCAACGTTTACGCGTGGATCTCTCTCT
CTCTCTCTCTGATTCTTCGGTCTTCGCC
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CGGGAAATGGCAATTGAGGGAAATAAAAAACAAAAAACAAATATGAAAGCGAGTTGTTITATTT
CAAAGTATAGATTGGATCCAACCAAACTGCACTTTTTAGTITATAACTAATAATTTTAAAAGTGCC
ACAAATTTAAAATTAAAATAAGAAATAAGAAAACATACCCAAAAATATCATATTGACATTTGAT
CAAACACATAACCTGCAGCCAATAAATGTCCTAATGAACATGATCAGAAAATGCATAACTGTGA
GCACTAAAAATACCACTGAGCCACATACACCATGATCCAAATAAAAATTGCAAAAATAAAAAC
CGCAAAAAGATACTGTGAGGTGTAAAGCTTGCATGCAAATCCAAATAATTAAGCACTGAGGAAA
ATACATAAAAATTATAGCTTACCTCGTAGATTATCCCGTAAAACTCTGAACAATATCAGAAATAT
GAGTTTAAGGAAAAAATAGCAACGAAGCATCCAATAAAACCACAAAAAATCATACAAAAAAA
ACATAAACACCGTTTTAATAAAATCAAAATAAAAGAACCTCTATCTTCCTCITAATTTCTTCGACA
ACTTCTTITGTCAAAGCTGCTGTTGTTACTGTAGCCTGTTCCAAAAATAAAACCTGTTAATTITTTTGC
TTTITCTTITTCTGGGGTGCATTTTCTAAGCAAAACGTGAAGAAGTGAAAAAAACACAAAAGGAA
TAGAAAGAAGAGTGAAAGGAAACAACACGAGTTGGTGAGAATGTTCCAAGTGGTTCTGTGAGAT
CCTCGTGCAGAGACCAAAGCGAGCAGCAAATGAAGAAGAAGAAGAACAAAGAATGCATTGCG
AAAAGCGGGTGGCTITCAGCATITCGGGGAAAGTTCAGTTTCCGAACAAAAAAGAGAAAGAGAT
AAACAGAGAAAAGAGAAAGATTITAAGATTTGAGGAATAGAGAGTAACGTGGAGAAGATTGAGG
AAGAGAAAAGGAAGATTGAGGAAGGGAGAGTAATGTGGAGAAGATTCAGGAAGAGAGAGGAA
AGTTTCGATTATTAAGTGAAATTAAATGGAGAGTTGAAATCCGCCAATCAGGGAGTGACATATGT
TCGAAACTGCACATGCAACACGACACGTGGCAGGAACAATAGAAAAAAAAGTGCAAAAAAAT
AAAGGGGCAAAATGACAAAAAAATTAAGGAAATGGATAGGTGTCACAATCTTAGGAGGGACAC
AATAGGCTTTTCGAGGGACTTCTCITTTATAGATAGTATATAGATATTACAAGATTTAGGGTTGAA
AAGAACATAAATAACCTITGTCAATATTAGGTGTITAAATAAAAATAAATTITATTCITACTTATTTTA
TATATTATAAGATTTTGTGTTGGATAAGAACACAACTAAATAAAGATAGTTCCATTATAATATGTT
ATGTATAGTATITAAACCGAGITAATTITGAACTTGTATTATATTGAATTGAATTAATTITAAATTCA
CATAAATAATCTTATCAATATITCATATTAGTTTTGGATTCAAATAAATAAACTTTITGAGGATTTT
GTATCATAAAAGAATATAAATAATCTTATCAATCCTGTGTGCATGCCAAAAGTAAATTCGTTCTA
ACATGITATATTATAAGATTGTCAAATATAAATITATTCTAACATGTTATATATGATATATTACGA



GATTTTGTATTITGTITAAGAATACAAATAACATTGTCAATATTACGTGTCAGTTTGAGACAAAATA
AATTTATTTTAACCTATTAACATGTATGTAGTAAATTATATTACAAAATTTGGTGTTAGATAAAAA
CATAAATAATATTGTCAATATTGCGTGTTGGACAGGGATAAAGATAAATCCGTTATAATCCTTAT
ATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATA
TATATATATATATTATTTGATGAATTITGATAAAAAAAAACGGAAATATAGGTGGTGCTGTCCCG
CCTATTCGGGTITATTCCCTTGGTCACGTCACTGTGTGAAAAGAAGCTGACTGGAAAGAGCGAAAA
GCGAAGAAAGTAAGAACGAACGAAAGCAAAAAATTGTGTGCTGATTGAGATACTGATAACTCCT
TCAACGTTTCCGCGTGGATCTCTCTCTCTGATTCTTCAGTCTTCGCC
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ITTTAATTTCTTTTGAGTGTATTTAGTCATTATATACTTACAAAAAGTATAAGTAAAAACAAATTAT
TATTAAAAATTTAATTTITACAAAATGTAAAATAAATTTTAAATATTTAAATTTAATTAATGCAAC
TCAAGTCAATCTAACTCATAAACATCCCATATATATATATATATATATATATATATATATATATAA
TTTTTTTTTTAATCTCATAATTCTTTAGATTGTGTAATTTITATAATTCTTACTTTITAATATTATTITATT
AGTTTTCTTTITATTTTATTATGATTTTTACCAAAAGATITAACTTAATTGATAAATGTTTTTTTATTG
CCACATATAAAAATAATATTGTGATTTTCTTITAATTTATATATATTATITTTAATGTTTCTGTCCAA
ACCAACCCGAATATAATCAAGCTGGTITGGGTTCGAGTTATCGTTITTITITTITTGTTGATAAAAAC
AAATCAATCCCATCCAATTAATATTAATTATTAATTAGTTTAGATTAAAATGTCTTCCAAGCCCTG
AATTAACCTAACCCGTGATCATCCCAATGGATCCAATCCTGGAATGAAAATCGTGCACTCCACAC
CAGACTACGTTAATGAGAGGAAGCAACTAATAAAATGAATATAGACCTATTAAATAATITATCA
CTCAATGTCAAACCATTTTTTTATTATCTATATATTITAATCGTCTAAAAAGTTTCATTATATTTTTITC
AATATGCTTITITTATTITTCTITAAATTAAATTTCAATAACTTITITATAATATATATATATATATAT
ATATATATATATATATATATATATATATATTATTTAGACGTTCATTCTITATAAATTTTCCAGAATAT
AAAGTTATTGAAATAAAGTGAGGAGAAACAACGTTITTITAAAAATGGTGAACGCTTTGITATTT
TCCAAAGAGTAAAAATACTTCTCCATAAATATTITTACAATTATTAACGGAGAGATATAAAAAGC
GAGCAGAAAAAGACTGTTITAGTAAAATAAATTATGCGAAGAAAAAGTAAAAGAAGAAAAAAA
ATATTAAAAAGATTGTTAGATGTAGTTTGACTITGACTTTITGAGACCAATAGTTGAATGGAAAAT
GAACCTCTTCATTITICTITITCITTCATITCCTCTGTTTCTITICGTITTATAAACTTITIGGAATATAA
ATTAATTGAAGATGACACACATTTTATITTATGAAGAGTAACATITATTTTGTCAAAAGTITAGTA
ATGAAAAAATGCAAGGAAAAAAATAGAGAGAATTTAAATCCGGTTAAGTGACGTITITTTAATAG
ACAAATAAATAATCGGATCGGATTTTCTGATGACCTTGATCTGAAAATCCATCTGTTATTTTTGTT
ATTTGGGGITACTTATTCATGAATAAATTTCATAGGTITAAAGTGGAATATTAACTAATATATATT
TATTCAATAGAAATATTITATTITITTATAATTAAATTITATAATAAAGAAATAATTTTAAACATAATT
AAATTATAATAAATGTTATTATAATATTGAATATATAATTTATATTTTAGTTTTITTACATATTATAA
ATATCTTTAAATAAATTITCTCTATGACACAGTTGTCTCATTAACACCCAAAAAAGTATCTTAAAA
AAAAGTAAATTTACACGAGTTAGGAAAAAAAAATATAAATGATAAAAATTTATGAATATTTGAT
GCAATTAGATAGTTAAGATTAAATTTAAGATAAAAAAATTITAACTTAATTAGTTGAACATCATAT
CATACATAAATTATTATAAATTTAATATTATTTITTATTITTACAGGTAAAAAAATATATCTAAAA
TCATTAATTAAGTTAAAATAATCTTTAAACTTTITTTITTATATGTTGGATTAAGCTAGTTAAGCTCTC
TAATTATATTTTAAATTTATAATAAATAATITAAATAATGATATAAAGTTATAATAACAAAAGCTT
CAACATTTAAACAAAAAGAAAAAAGTTCATTCTATCAGITITTCACTTTATCGCGTCAGTTGAGA
CITGAGAAACAGTCCAGGAGAGAAAAAAAAGGATAAAAAGAAAAGTCTCTGTCGTCCTTCGTC
GITCGCGTTGATCTCAGATTCAGTCTTCGCC
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ACTATTAAGATTTGGTTGGATTATITAAATAAAGTGAATTCAATATAACTTAATTAAGTATGATTA
AACTGGATTGAAAGTCAAACTAAATTCAACCTAACATGTCTCTCACTTACTTTCAAATGGACTTC
CAAATTGTACTGATATTGGAAAAATAACAATAAGGCAATTGCTTCGATCCCCCTTITTTTGCTTCC
TGTACCAACAAAAAGACTCAAACGGACAACAATGCCCCTTCATCCAAACACTCAACACCACCGT
GCCTCAGCTCCATGTAACCACCCAACACGACCCCTTCTAACAAACACCACCACCCAACACCGIT
GTCAACCACTATGATATAGGGGAAGAAGACACACACAACATCAACACACAAGAAGTGTAAAAT
GCCATAATTATGGAAACTCCTTITTGAAATAGTITAAAAAAATTGAACATGCCAAAAAGGATTTT
CCAAAATGTTGTCACGTTITAAACTTCCTTGACTCCATGCATGGTTCGTGGGTGGCGACATGATGT
TGGATGCAAGGGGTGGTTGGGTGGTGGATCTGGTAATGTITTGGTTAGGTGGTGGTGGCGGCTAT
GGAAGATGTTGGCTGAGAGGAGGAAAGGACATATTTGTCCATTCATGTTTTCTATGAGGTGCAGG
AAGAAATTGTCTAACAATAACACTAGATTATAGTAGCTGAAAGACAATTGCTTTAGATACCCAAT
ATTTTTGTTGGGATACCCATCAACACAATGAAAGGACTAAAATGTCCTTCCCCITTTTACGGATCG
GCAATCCGTATGACTCATACAGATTGACGATCCATATGACTCATAAGGATTGACGATCCGTATGA
GITTTTTCTTTTITACGGATTGTCAATCCGTAGGTCCACACGGATTGTCAATCTATATTGGGTCTAC
GGATTGTCAATCCGTACTTGGTCCATAGGATTTTITTAATTITITTTTTAAATATAATTITATGATTTAAT
TTAAAATTAATGGTCCAAAGAGGAATCAAATTTATGTCTCTCACATTATTAATAAAAACACTCAA
ACCAACTGAACTAATAGACACATTATGTTATAAACAAATAGTGTCGCTATATATAACACTAAAAT
TTCTAATTTATATITAACGTATATGTAAATTTACATAATAAATTTITGAAATGATTATTTITITATCTA
ATAATTAATTTGTITATATATAAAAATTATAAATAAAAATCATAGGTTTAATAAATATTTACATAT
GTAAAAAAATATCAAATTTATTTAATTATCAATTGTTATAAAAAACATATAAATACATCATTCAA
TTAAATATCATATTTATITAATTTTTAATCATTATAATAAACACCTAAATACATCATTCAGITAAAT
ATCAAATTTATTTAATTATCAAGTTITGTAAATAAATTAAATGAATAAAACAAAAAAAATTTTAA
AAAAATAAAATTTACTTTITTAATCATTATAGTTATICGGATCAACAATATCTACGTGTTITAAAA
AAAATTCATACGAATTGTTATCCGTATGAGACGCTTTCAACCAAATGGGCTTGCAAATTGTCCTTT
TGGGCTTGGTAGCTGGTGATITAGTAGATGAATGATGGAGATTAAAATATGATTAGTGGCCATAA
GACTAAAATTAAAAACGTCATACATTTTTCTAATCTGTTTTCGTTGATAACTTITATATGCCATCIT
CGGITGTTTCATGATTAAAAATTCATATTTCTTTGTGAATTTTITCTATGCAAATTGAATACCATTTG
CCAATTTGGACCTGGATCGATATATCTTTITITTITATGAAACTAACATTTTATTATAACTTTTTITTIT
TGTTAGCGTATGCCTAAAAATGGGTATTTGGGTCGTAATTCACGGACCAATTCATATTAAGTITATA
TGAGTTTACGTITAAACATTGAGGAATCTAGTTAAAAAGGTTGCGTCAGTGTGTGATAGATACTAC
CTAGGACTAGGAGGCCACAACACAACGAAGAACCCGCGTACTATCGTGGACATGCTTTGGCTTA
CATCGTAAGAAACAAGTGCCACGTCGGACATGTGTGAACGCTACGTGTITGGGCITTGACTTCAAC
TCTCTCTTTITCITTAAGTACCTTTCACGCGCCACCGTTGCTCTCCGTCCCTGTCTTGTCCCTCTCTTT
TCTTTTCATTATTATTCCTITCATTTCTATTTCCTTCAACACTCTTTCATTTCCCTCITACTCTGTTTITG
GCCTTITTCCTITCATCGCTTTCATCCAATTCAATTCAATTCTCTGCACTGGCTTTTTGAAATTITCCATG
TGTGAGCGAGAGATTATTGCTATGTTGTAATC
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GAATATATAAAATATAAAAAATAAAATAAAGAAAATAAATTGATATGAAATTTATTATTCTATC
CTTTTACTTTTTAGGTTTAATTATTATTTTTGTTATTTAATTTGTTTTITAGTTCAATTITAATTATTTAA
TTTATTTATTTGATTCAATTTGGTTCACGACCTTAAGTAATACTAATAAATTATGTTTTTGTCTCGAT
AAATTAATAAATTTITGTTTITTATTITTAATAAAATTATTITTGCGTTGAGTTTCAAATAAAAAATAT




ATATGTITATTITTIGTITCAATITTITCATTITTTCTCTATTGTATATAGATCATTTGTTATTATTTCTTATT
AAATATTTTTCAAAAGAACTAATATAAAATAAACAAAATTITTATAAAAAAATTAAAATAAAAAA
ATAGATATATATTAGAAAGACTAAAATAAAATAAACAAAATTAAAAATAAAAATTTAATTITTAT
TAGAAATITAATAAAAAAAAATTATGAAAGAATCTAAATAAGATTTGTITAATTTATTAGAGATTA
AAAATATATTTAAACTTTITAAATTAAATTAAAATTATTAATTGTCCCCACTGATTAAAAACTTCT
ACATCCGTCGGTGCATTTAAAGCTAGTTAAGAACTTATGAGTATATTAATATTGAAACTCGTGCTT
AAAAATTAAAATACTATTAATAAATTCAAATGTGAGTGATAGAAGTTCCTATATAGTATTAGTTC
TGAATGCCGAGTTTGGATTCTTTGGAATGAAGGAAGGAAAGCAAATAAGAGGACGATGGAGGG
ACCGAAAAAAGTACTGATAATTTTCCTTCAATTATTGAACGACAGCTTTATGGGAAAGGATAAGA
AAAAAATGTAGAATCAGAATTTTTITGTAATCTGTCCACTTITAAACGGAGTGGGAAAATACCTTA
ATTTTAGCATTTTTTITTACTAAAGATATTTATAATATATATTTTGTATTATTITTITTATAAAAGACAAT
AAAAATAAAATAAAAAGTGATTAATAATTITATTTACAAAATTAAATATTAAAGTAATTATTTATT
TTAAAGTGCATCAAGAATATCTCTTATCAGTAATCAGAGTTITAATTCTTTCCAAAGCGTAAAAGTT
ATCAACCCATGACAAATATTTAAAGAACTCGGTTATTAACCAATAGGAATGGAATTAATACATAT
TCTATCATAAATTATAGAATATGGTATTTAGACCACAATCTGTCAAAAAAAAAAAGAAAAAAGA
GACAAAAACCAAAATACTTGCGCGTGTGCTTGTTATGCAATTTCCCAACAAATTTGGGGAAATAG
ATTTGTITTGTTGAATACTACATAGTTTACATACAAATTGGATTGGAGTATATATATCAAAAAATGC
ATTTGCATGCGACATAATGATTTGATGACGATAACATGGCACCGTTTTTCTTGGCTTTGCCGATIT
GTACTGTAATAATCTTCGACCCCTCATTGAATATTTAGTAGTCATTTGTTATTTTCTAGAATATTIT
ACATTAATTTCAATTITAAAAATAAAAATATTAAAAAAGATAAATTAAAATAAAGGAAAAGTGAG
GAGTITGTATTAAAAAAACAACTGTCATTATCGTATGAATATAAAATTTTCATTCTITTCAAGGAAA
TAAAAAATGTGTAATATAAATTCTTAAAATGAAATAATACTTAAGAAATCTGTCAAAGAATTTAA
CTTAATTAGTTAAATAAATACATAAGTTATTATAAATTTAATATTATITTGTATTCCAATGAATAA
GAAAAATGAGATAATAGGAGTGCTACGGTTAAGTAACACTGTAATTTGATGATGTTCCCTCTAAA
ATTGGATGGAATAATGGATTATTTATATITATATTITTITTTCTITCAACTTTITCCGCCCATAAAGA
AAAAAACCCTTITITCTCTITTTACTTTITTITICTITCTAAAATCAATCATATATGAGAGAAGCCAAT
GAAAGAAATTTAGAAGGCGAGAATATITITATTAAAAAAAAGAAAATAATTCGAAAATAGTAA
GTGAAGAAAGAAAAAGCAACAGAGGAGACCTGAGTGACATTATTCAGTTCCGACTTACCGTTTC
TCTTTCTTCCAATCTCCGGAATCAGGTAAAATTITCTACCTTITTCTCTCITCGCATITGACTTITGAC
TTGTTTTITITCITITTITGTTCTCTCTTCAGTTCACAACTAGTTATCTGATTCTGTATATTATCTGAC
TTCTTGCCAAGGTTGTCGGTGCTGCAATTGTTAGTTITGTGCTAAGAGAAGAAGCTGTTGGGAAA
GITTCTTITGITGTG
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AAGTGACCTACAACGGTTTGATGAATAACTAAGCACTCCTTTATTTGTTAAAATTTAAAATCATAT
CCATATCTAAGATGTACTTAATGTITAATTTCAGGATGTGTCAAATACCATGTACTCATITATGAAA
AGACGGACTCCTCCATCTAAATTTGGAAGGGATTATAGAATACAAGATTATTTATAATCATTTGA
GAAAGTCTACAAAAATTGACTATGGATAGAGGACTTITGCACAATCACAAAATTTGAAAGTTGG
AACTCAAACAAATGCAACATTITAACTITATTTTATTITGGACTTGTTTGCAATTITAAGTACATTATA
CAATACTAATATCTGTAAATTTITGTITATAACTCTITGGTAATATATTITGTGTAAAATGATGCTTG
GAACATCATGAAAACATTTGTTGAGAATTTTTATITATAACTCTTGGTGGTATATITTGTGTAATTT
TTTGTITTATAACTCITGGTGTTGGTAGTATATTTTGTITATAACTITGGTITATTTITAGAGTITAAA
AAAAGTTCAAAAACCAACTTCAATITTTAGAAAAATCGTGATTTAAAAAAAATCAATGTTGTTTT
ATCGATTTITTTAAAAATCAATATTGTTGTTTACTCACCATATCAATITITAAAAACCGATGTITTGT



GAGATGAAAACAACATCAACTTITGTAAAAATTGATATTATTGTTTGGTAAAACAATATTGATTTT
TTAAAAAATGGATGTTAACATTGATACTTTTAATGTTAATGTTAGTAATTITCAATATTAATTAATA
ATCGATATTAAAAGTTCTTAATAGCCAATATTAAAAATCCATTTTCAAATATGAAATAACAATCT
CATAATTACTATGTGTGTAAAGTATAAAGAGACTAATATTCCATCGAGCAAATTGAAGGGATAA
AATAATAAATTATAATAATATGGTATITAGATCACAATATGTAAACAAAAAAAAAACACAAAAT
TTGCGCGTGTGCTTGTITATGCAATTTCCCGACAAATTGGGGTAAATAGATTTGTITGACTTTGTTGT
ATACGAGTACATACTTACATACAAATTGGAATTTATATATATAAAAAAAAAAAGCATITTGCATG
GACATAATGATTCGATGACGATAACATGGCAGCGTTTCTCTTGGCTTTGCCGATTTGTACTGTAAC
AATGTTCAACCCTCATTCGTCCCCCGTGCAAAGTGCAAACCTTTTTCCTACACAGTGAAGAAAAC
TTTGGGTCCGITATTCGGAGITAAAAAAGAGTGGAAAAAAATTTAAAATGAACAGTAAAATTAA
ATTAAATTTTAATTTAGAATTTTATTTTAGTGCACTCTTATTTTATTTCATTCCACTTTATTGAACAA
ATTCTTTGGAAGTGTTTATTTTCGTGAGCTCACTCCTITAAATATTAGGTGAATTTGTTCAATCTITTA
AAAAAATTAAATAACTGTITITTTAAAAATAAATATGATITATITCITAAAATAAATAAAAAATG
ACTTATTTTAAATAAAAACAGTTTATCAAACACATAAAAAATATAAAACTGTTITATTITTACTAAG
AAAAATACTTTITTAAAAAATAAGTTTAAATAAACTCATCCAATTTATTITTCATCAAAAGATATTTA
GTAGTCATTTGTITATTITCTAAAATATTTTACATGAATTTCAATCTAAAAGTAAAACTATTAAAAA
AGATAAAATAAAATAAAAAAAGTAAGGAGATGCATTAAAAAATAATTCTCATTATCATATGAAT
ATAAAAATTTCACCCTTTTATAAGGAAATACTAAAGGAGAAAGAAATACGTGTAATATAAATTC
TTAAAATTAAATAACAACTTAGGAGACCAATGGAAGATGTGAGATGTTAGTAATGTTACAGTITA
AGTCTCACTGTAACTTGATGCTCCCTCTAAAATGGATGGATTATTITATATITACTTITCAACTTTT
TTCTCTTTACTITCCTTTITITCITICTITCTAAAATCCATCATATCTGAGAGAAGCCAATGGCAGAA
CITTAGAAACCGGGAATATTTITCATTAAAAAAAAGAAAATAATTAGAAAATAGAAAGTGAAGA
AAGAAAAAGGAACAGAGTAGCAGAGTGTCATTTTGCCGTTTCTCTTTCTTCCGATTCCAACAGAC
CAATCAGGTAAAATTCCTACCTITTITICTCTCCGCGTATTTGATTGTITGACTTTITITTITTITITTTG
TTCTCTCTTCACTTCACAACTTGTTTITCTGATTCTATATATTATGCTCTTCACTTATTGTTCTCTTTTG
TTTGATCATGTCITTGCTGACTTCTTGTITAAGGTTGTCGGTGATGCAATTGTTGTTGGTTITTGTGCTA
AGAGAAGAAGCTGTTGGGAAGGTTTCTTTCGTCTTTTG
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ACATAAAATTAATTTAGTTAGTTATTAGAAGITATTTAAATAAGTITAGTTGATTACTCAAGTTATA
GITACTAAAAATTATTTTAAGTAAGTITAATGTTGATTACTCAAATTAATTATTITCTATCTTTGTAT
AAATACATCAATTITGTAATAATTTAATTGAATGAATGAATCCTAAAACTACTTITCATCTATCIT
GTATTTCTTTCATTCCTAATATATATATATATATGTTAGAAGGTAAAATTATAGTTAAAATTAATTT
AAGTAAACATTITAATTACACTTAACGGTITATAAATAAATTTATITAAATTTAAAACAATCAGGT
CITAATCAGATATAATACTCAGGACTCAAGTTGTTAAATGATAGTTAAATACTATCTTCATAATG
AATATITATTTATTTCTATCAAATTTATAATAGCAAATAAAATACTACCATGCTCTGAAAAATAAA
ATCCCATATGTGCATATGGAAAACGTTTGGAATAATTITATTCCCACGATGGAAAGAATTTAAAAC
AATGGGCAGTATGTATGACTCTATCITCCCCAAAGATTATCCAGTTTTCTTATCCAAGTTCAGCAA
TTAACATGGCITTGAATCAAACACGTGTACTCCATACACACTITCTCTCTCGTTCGTGTCATCATG
GACCTGAAATTCACCTCTITGTTCCCCAAGTACTTCGTGAGGAAATGACATTGATTAAATGCCACA
TGCTTCTTGAACCATACCCTCTCAAATTAAACCTCAAATTAATTTAATTCACACACTTGTGTTGCA
ATTTGTITTCAGTTTITCAAAATAACTGAAAAGAATTTAAAATATGATTAAAATGAGAAGTTATTIT
AAATGTTITTCTCATAAAATCTGCTAGCATTTCTCAAACACATGTACTATATATAACAAATAAAAT
GAGATTAATGAATAACATACTTITGAAATTGTITGTTTTGAAATGTGGATGAAGTCAATGTCTTITTA




TTATTATTATTATTATTGAAAGTCAATATATCAACTCAAACGCCTATTACTACTAATAAGTTITCA
CCCACCTGAAATTAGTCCTGTACTTCAACCCTCGTTCACACAGTACAAACTTGTCTTTTGTGTTTA
ATAATGATGATCAGATCTITCCTTITATGATGATATCATTGCTAATCAGGTTGCCCAAGAGATATTCA
ACCCACTCACCTCATTCACAATTTCACATTITGTITTITTATTAATAATTAATTITGACCTAAATACA
TGTAGCGGCATTTTCTAAATTTATAATGAAAGTTITAATTTCAATATATTATGCACGGTAAATATTTT
TATATTAATTAACTTITTAATTATGGCATGCTATATTATTAAAATATGCATGATGAAACTTTTGATT
TATGGATCATCCACTCAATAATGAATGTGITCGCCTITGCATATCTCCCTITTTTGATGAAGTCCTTG
CATGTCGCTTAAAAACACCTTCGCTCATTTATACATTAAATATTTITATTAAGATAAAAAATGAAA
ATATTTAAAATAAACACAATTATAATCGAAGAGTAGAACTATITATAATATTTITTTAATCTCTAT
AGTCTAGTCAGACTTITAATCGCGTACGTCTTTTGATATTITCTTTAAATATTTAAGAGGGTGGTTAG
CAAAGTTAACAAAAAAGTAAATTTTGTGTATAATACTACTAAATGTTTATITAATTATAAAAGGA
CGACTACCTGATTGTGATTACCGCTTAGAAAAATCACACTTGGTCCAACTTGGAAAGTCTTTTTTT
AATCGCTGTATTGTAAAGTCTTTCTCATATAGATCTTGAATATTCTAAAATTAAATTAAAGAGGTG
AGAAAAGCAAGACATAGTAGTAGCAAATAGTAACATCTCTTGGTCTTGGTCGGGGTCTCCAACTT
GTTTAATAAAATTGTATTGTATCCAAAAAAAAAAAAAAAAGTTGTITAATAAAAGCACGTTTCGC
TAACCTTAACCTTTATCACAACCTCAAATCAACTCTAAGCTAAGCTTCAACTAACGCCAACTGCG
TCTGTTTCAGCTITTCTGCTTTITGCCACTTCCTTTCTCAGATCCATTATTCTTCGGAACCAACTCGCA
CCGCAGCGAATCTAGCAGCTTCTGCGGTTCCAACAATGCTCTGTGTCCGGTTCTACTACTTGTAGC
TITTTATTCCTCGGATTCAACACC
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TATTAGTGAGATCAATTTTAGTGCCACGTGGACTATCCAACGTGACACTAAAGGATGATGTGGCA
TGGCACGTGGATGTGCCTCTTAAAAGATGTCACGTCATTTGATGATAACAAAACGAGTAAATAA
ATAATTTAGTCTCTGACTTTGTATCCTTGTTGCATATTAGTCCCTAACTTAATGAAAAATTCAAAAT
AGCCCITATCTITGCATAAGTGTITGCAAAATAGTCITTCTGTTAAATTTTAAAGTAACGTTGITAGT
GAGGTCAATTTTAGTGTCACGTCATTTGATGATGATAGAATAAGTGGCTTCTTCAAATCTGATGGT
TCTGAACCAATTGAGGCATATATAAGAAAAAGAACCCACATACACTTACACAAATAAAAAGTAT
CAAAAATCCACAACAATAACCTTATCACTGCAGCCGTCAACACCAATGGACGAGGTCTGCATAA
CCATTITTCTTTTCTTITITTITCTTCAATTACCATCAATGTATCATTCCAGGTTCTGATTTITTTTITGT
GITCTGAATAGGAAGAGAAAAAATCAGAGGAAAACAAAGTGGAGGAGAAAAAAGCAGAGGAA
AAAGAAAAGAAAGAAGAAGAGAAAAAATCAGAGGAATAAAAAGATGACAAGGAATCCAAAA
AGGAATCTGCGTCGCTAGAAATTGTGCAAGGCATAACCTCCGCAATGCATGAACATTITAAGCAT
GATTTATGACATCTTTTAAATTAGGGACCATTITACAATACTTATGTAAAAATAGAGATTATTTTG
AATTITTCATTAAGTTAGAGACTAATATGCAATATGTGTACAAAGTTAGAGACTAAATTGCATAT
TTACTTGTTTTGTTATCATCAAATGCGACATCITITAAAAGACACGTCCACGTGTCATGTCACGTC
ATCCTTTAGTGTCACGTTGGATAGTCCACATGGCACTAAAATTGACCTCACAAATAACGTTAAAA
TTTAACAGAAGAACTATCGTGCAACATTITATGCAAAGATATGAACTATTITGAATITAACATTAA
GTTAGAGACTAATATACAAAATTGCTACAATCTCTCAAACTCAATTGTCTATTCATTCATTTITATTT
TGATTGAAAGTCGTGTACTGTATGTTGACATGTTGACATGTTGACACAGACAGGGAAATCAAAGG
CAAGTGGAGTTCAAAACGAATGATTAAACGTCATCCACTAACTATGTCTATAGGGAAGAAATTC
AAAAAGCAAAGAATGGTACATGTITAACTAATTGTCATATTITTCACACGATGAGGGTGGAGCCITG
GATTTTGACTACTACGGTGGAAGATGAAGTCAAGGTAAGCTCAAGAAGCAAAGTGTGACACTTA
CGACTTATTCCGAGCGAGGTCATTCTCAACGAGCTCATGCTATTATTCITATTACTGATTCACGTT
ACTCACGGGTTCTCTTCATATGTGGTATGAATCTTCATITGTTCACACTGCAAGTGAAGTGCTACA
CAACAACACTTAACTCTCCGTCCTGGTGAACTCGAACGAAATTTCCTCCGACAGTITTCAAAATTC




AAAACATTCATACTTAAGITAAAAATGTTITTAACAAATATTCATAAAATTTTCATAAATAATAA
CTAGAATACATTGACATTATAAATATTCATTATACTACCATCTAATCCGCCTCGAGCAAATAAGA
CTACTAGAAAGTAGAAACAATTAGACTCITTCTGGTTATITAAGGTAATTACAAACTATTACTTIT
ATTTTTCAAATITITAGTATAATTITTGAGAGTCAGAATTAATTTATCCAAACATATTATAAAACAT
TCGATGTAAATGTAAGGTAGTGATTGATGAAAGAATTTTTCTTTTITATTITITAATCCTTTGTTTCAT
CATGAAAAAATGATCTAATTCATTTGAAGTTCGATTGCACAATAAGGAAAGTCTAGACTAAAAC
TATTTCCGTCAAAAGATCATGTITGAAAATTCAATCTTTAACTTTAACGAATTAAAATCACTTGGT
TACTAAGAAAAAGAATTAGTAATGTGTGTTTAGAATTAGACAAAATAAAAGTGTAGGTAAGACA
GAAGGAAAAAAGTAAACAAGAAACATTCTGGTTCTCTITAGGTGATTGCAAATGCTCAGAATTAA
TTGGGGGTATAAAATAATGACACCAAACCTITTITCAACCAAGTITATCTCTGTCTGTCAGTGGGCC
AGTTCAAGTCTGAGAAAAGGCCGGTGCTTGTGTTGTGTGTTGTGGCTTGTTITAACTCTACAATAAT
ATATCATCATCAACTTITTTCATTCCTTAGGTTTGTGTITGTGGAGAAGCTAGTGCTATTTCTCCAAT
TITAGTTCCCCTATCCTCTCCGCGATTAATTACT
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TATTAAAAAAAAGAAGCCTACTTGATTAGATAGATAAGACATATCATATTCATATITCAAAAGA
GGCCATGATATCAATTTGATATTITCATATCCCGTTATTTITATTAAATCAACTCATAAAACAAAT
ATGTGCAGAAATCATGTTATGCTTTACAGGAGTGACAAAATCGGATCACTTCATTGGGCCAATCT
ITTTACTTTTGTTTTITTTITTTTTAGTTITGAGTTCTTITAATTTATCGACCCATTTCTCCTCATCCCACT
TAATTCGCTAAAAAATAATTGAGAACGACATAAGGTCGGTTAATTTGTCAACTATTITITTCAGA
AAATATTTAGTATGTGGAAATTTTTTAAGTATTTCTCTCAAATTTTATTITATTATAACTTATAAATTT
ATATATGAAGTTCTTITAATTTITGATATATAACTATTATCCATCAATTGGAAATTATTTTAAGTTCCT
ITTTTAAGTTTCTTTTATTAAAAAAATTGAGTATTITATTTTAATAATATATATATATATATATATGT
ATATATAATITACAAATCATCACTAGAATAATITAATATTAAAATATTITITGAGGTTGGTAAGAA
AAATAGAAATTCTTGTTTGAGAATAAACCTAGCACCTTATTITTATATAACCAACAAAAAATTTA
CAACTAAAAAAAGATTGTGACTTTGAATACTTTCACTAACAAAAACTAAAAAATTAACACTAAT
CITAAAAAAAAAAAACTAAAAAAAAGTCAACTITATCAAATAAGATAAAAAAATAATATAAATT
TAAGATAAAAGAAAATTTATTATTCITCACTTCACTACGTATGAAAAATAAAATTCATGATTATIT
CCTCATTACCATATATGTTACCGTAAAATGTGAGTTAAAAGCATAAATATAAGATGCTATTACAA
TATTTTITTAGATATITITATTAAATTTCTTAGTTTCTAAGAAGAGAGAAATATAATAAAAATATA
ATTATTATTATTITAACATAATCCAATAAGAAACTAAATAATTTITITTAGAATTTCTCAAATAGCAA
AATAATAAAATAAAATTGGAAAATGTGTAACTAACTTAAGTTGATTTTITTACTIGTTTATTTTITT
GAGTAAAGCTITATAAGCTTTGTITAACATGACATITCAGTGAAAAGAAAATATTITGTITTTCTTTTTI
CTAGCTITGGTATTAACATAAAAATGAGAAGGACATATTAAAGATATCATTTCATTACTTAAATGG
TTTAACAAAAAATAATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATTA
TGATTCTATAATTATTAATAAAAAATATTTCAAAACTAAAAATTAGTCTTATACTTITTCTAATATT
TTTAATTTGTTAATGTGTTAAATGTTTITITITATCTTTTTTGTTITTITIGTTTTTITTITTATTTTTTCCTGAT
AATATGAATTITAATTTTCITAATTATATTAACTAATAACTAGTATGATAAAATATTITITATITAAT
TAAAATTAATTTATTAGAAAAGTTGAAATATATTTGAAATTTGATTAGAATTTAATTCTTATATTA
TAATAATTTTATATTATCATTTAATTATAAAATATTATTTATATGACTTITAAAATAATTATTATAA
AAGITAATTAATTTATTTATITTTATTAAAACCCACTAATACCAACCTAATGGTAAAGTTGGCATA
ATGCGCGTGGTTGTATCACTTGTATGTTTATTTTCCGTAACAGCCACGGTAAAATAAAAAAGCCA
CTGTAAAATAAACTATITITCCTTGGATAAGTATTITTAGTCTITGAAAACATTTTGGTTAACTCITG
TCTTCITTITTCGTCTTGAAAACAACCTTTTGTCITCATCTATITATITATTTTATICGAATTAGTATT




TTAATCGTACTTAGCTTCTTCITTITTITACACAAAAGCTCITATTITTATTITATITTATAACTTATACT
GTAACTAGTAATAATTTAACGCATAAGAGTCAGACTGTAGAATAGAAAACAGAAAGGAACAGG
AAAGAGTGTCATTCAGCTCCAACGAGGCGATCATATTTCTCTGCAATCCGAACAGACCCACCCTT
CTCTGCAATTAGGTAAATTTACCACCTTTTCTATTTTITCTCACTACTCTTCTAATITITCACCCTGT
ITTTTATTTTATTTTTAGTTGAGAACGATGTTTTTTTCTTTTATCGAGTCACCACTTTGCTCTTTTTTT
CATTITTCATGTAATATGCAGTTGCTGAGTTITAGGTGAGAGAAAAGTGTTCGGAATTTCCCAAGG
TTTCTGTGAAT
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GAAAAGAGATTAAAAATATTITTITATAAAATACAATAACTGAATTGGATGGTATTAAATITGGA
GTACTAAAATTAAGATTTTATGGAAATATAAGAACTGAAAACATATTTTTITCCTTCTITTAATCA
TCACTCGCTTCCTTAAAATCATTTTITATTTAAGTACTCTTTTGAGTTAATTTTTATCCTCCAAAGCTC
AGGCACATATCCTTACCTATAATGTCAAAGTGTTTTGCAAGAAACAACAATAGATATATACTTAG
ATAGTACATGTACACATTITCTTTCGGTGGCCACGAGAAGCCGCCAAATGAATTITAGACTAGTGA
GCACTACAAATTTGACCCAAGTGTTITTITITTATCCTTAAAAAACATTATAATAATTAAACTAGAT
ATTATTTATAATTTTCATTITCTTITAATTTTAAAAATATITTAGAGAAGATAAAAAATATGGAATA
AGGACAGATTGAAGAAACTTGGACTGGAAAGAAAGAAGAAAGTAAGACAAAAAGAGAAAGGA
TAAAGAAGAAGAAAAGACACCCATAGTATCATTGATTCATCAAAATAAGGTATITAAGTTTATTT
TTAACCTTITTITTTACTAGTTAAAAGATTITGATAAATAATTTTITITAATAATTTCTAATATTTTTTGGA
GTATTGTTTTTAAAAACATTTGCTTTTATCTTTTAATTTITAATATTTTATTITTATTTITATCTTCAATT
TATTTATTTTATTTTCGTATTATTTTTITAAAAATAAATTATAATTTTATTATTTTTTTTTGTCATTTTAT
ACTTTTGAATTATTTCAACGATTAATTITATCAAACACTTATAATTTAATAAATTAATTITTTAGTT
TTAAAGATTAGTCAATCATAGCATAAGCAAAAAAGGATAAAAAGAAGAAAACAAAATAATAAA
CATGAGATATTTTTITAAGITATITGGTAAGAAAAATAAAAATTATTGTTITGAGCATAAACCTAAC
ACCITATITITACATATACTCAACGAAAATTITACAACTGAAAAAAATACAACTTATCAATTAAG
CTAAAAATAAAAGTAACCTAAAATTTAAGATAAAAAAGAAATTTACTATTCTTAACTTCATCTAC
GTATGAAAAACAAAATTCACGATTATITCACTCATCTATGATTTATGTTACTGTAAAATATGAGTT
GAACATAAATATGATGCTATTAATATATTTTCTTAGATATGTITATTAAATTTCTTAGATTTITGAAA
ATAGAGAAATATAATCAAAATATCATTATTCTTATTTAACATAATCTCATAAGATACTAAATTAA
AATATTAAAATTTTGTAGTACTITCAAACAGAAAAATAATAAAATAAAATTGGAAAATATGTAAT
TAACTTTAATTGATTTTTTTACTTATTITITTAATAAAGTTTATAAGCTTTGTTTAACATGACATTTT
AGTGAAAATATTTITTITCTTICTITITTCTAGCTTGATATTAATATGAAAATGAAAAGGAGATATTG
AAGATATCATTTCATTACTTTTAATTITITAAAATAAAATATAATATATATTATGATTTTATAAATA
TTAATATAAATAAAAATAAAAAATATITCAAAACTAAAAATTAATCTTATACATTITTAAAATATT
TTTATTTATGACTGGATGGGCGTGGTAAAGITAATCITATATATGGATTAAATAACATITAATGTA
TTTTGTTAAATATTTTGAGGATTTTATCATAATGAATATTITITTGTATTAAAACTCACTAATATCAA
CCTAGTGGTAATGTITGGGATAAATGCGCGTGGTTGTATGGTTATTTITCATTACAGCCATTGTAAA
AGAAAATAATTTTCCTTGGATAAGTAGITTTACTCTCGTAAAACAACCTTTTGTCTTCATCTATTAA
TTTATTTTATTCGTAGTATITAATCGTACTTAGTTCTTATTITTATTTATTTATAACTTATAATTTTATA
ATACTATAATAGTGTAAGAGTCAGACTGTAGAATAGAAAACAGAAAGGAACAAGAAAGAGTGT
CATTCAGCTCCAACGAGGCGATCATATTTCTATCGGTTCCAATACGAACAGACCCACCCTTCICT
GCAATTAGGTAAACTTACCACCTTITITCTATTITTTITCTCACTACCCTTTITAGTTTCTCATCCTGTTTC
TGATTTCITTTAGTTGAGAACGATGATTGTTTTCTITTTATTGAGTCGTCACTTTGCTCTTGTTTCATTT




TTCATGTAATACGCACTTGCTGAGTTITAGGTGGGAGAAAAGTTITCGGAATTTCCGAAGGTTTCT
GTGAAT
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CCAAACTCAAGGCACCTTGAGCGTCCAGGTACTTGAAAAAGCAAGCCAGGCATTAACAACACG
AATAGCACCACAGCCACAACCACAGGCCCACAGTCCAACATTATTAATCTATTCTTCCAATITAT
TAATGTGTATTGATAAGTAAGAAAGAACACACAGAGAGTCCTTGTTGTGCTATTCAGAGAAAAT
ATGTACTGCTATATATATACTATGTATTAGGAAGGTGTCGTGCATGGGTGGAGGCCTCGGTGATT
AAGCTACGTTTGGATTCACCGCCACTGTGCACGTGGTGCTTGTGGTTCAGATTTGGATTAAGGATA
ACTTGCTTCACATCATAATTCTAACTATTATCCATGTGCTTCACCTTTCACCGTTTATTTCATGCTC
AAGCAAGGAATTATATTAGTTATAGAGCCAGACAGACACTACTCATGTTITAGAAATTCGGAACTT
AATTAATAATTGGCTTGGTTTCATGTTCCATACTTCATAAATCTTCTTAAAGGAACTCCACTCATC
AGCTATATAGCAAGGATGACAACTTCACAATCATTCACTTGTATTCATAAAAAAAATATCTACAA
TGACTAGAATGATTTITITAGGGAAACAAATGCTGTACTATITTITTITTATATAAAAAATGTCAGG
GAATTTCTTGCAAATCGATTTGATACAAAAATATTTATATTITITAAAGTAAAAAATATTITCAAA
CTGTAAAAATATACTCCTATATITAAAGAATAAAATACACAATITAAAAGATTGAGAATTTCACT
CTCCTAAGTTTCATAATTAAAACATITITTATATICTTGATCTCTITCATATCTCTTTTGAATGTCCA
ATTCACGCATTATCTCTCCAATCACCAAAAAAAAATTGTATAATATTACATCACTTAAATAATTG
AAACTTGTGCAAAACTAGCATTGAAAGTTTAGTGAAGTTTTCTTTTTGCTGAATGTAAAGTTTAGT
CAAGTTGATCACTAAGGTGGCAGCGAACCAGGAACATAGTAGACTCGTTCGAGTTTGGGCCTTCC
AAGAAAAAATGTTGTGATGAATATTGGGCTGGAAAAAAAAGAATTTAAATCCACTTCAGTAACT
TAACACAGCCTTCGAAGAAAAAAAGTTGTAATGAATCTAATTGTTTITTAAAATAAAACTTATTA
ITTATTTTAAATTITAATTATATATAAATAATTTGTTACATATGATCCCTACTTAAAAGTTGCTTGAT
TATGGTTGTAATTCCCTAATCCCTAAACTGTTACCATTACATTATTACATAGTTCAGCCATATGAA
GITATGAACAGAAATTGTAACTATTCAAGAAGACTTCATCAATAGACTTCTGAATACACGATCTC
TAACTTCATTCTTITGAGCGTTTAATTTCTCTGTATITTGTCGGTATCAAAAGAGTATAGTAGCTAT
AGGGGAGAAATTCAAAAACCAAAGAAAATGATGCATGTTAGGTCTACTCAAGTACCAAGAGAG
TGACATTTGCGACTTATTCCCAGTCAGGTCATGCTTTTCTITACTGATTCACGTTACTCACGAGTTCT
CITCAGGTCACCACCACCAATATTCATITGTTCACACTTTCAAGTCTTTACTCACTGCAACTGAAT
TGCTACACAATAATTAAGGTTGTGTTTGATITAGGATGAGAGAAAAAAAAGAACTTTATACTTTT
TATATGGAATTCATACTTTTATTACTTITAAGITAAAAAGAAATCTTCTATTTCTATTCTCTTTTITAT
CITCTAAATCAAACATATCCITAACTTITCTTCAAAGGGAGTCGAACGAAATTTCCTCCGCGAGA
CATATCTTATCCATAATTCTCTAACTTTGGTACAATTTATCCAAGAAATTCGTCGTTAGATGTCTCC
GACACTTTCAATTITACATTACATATAACCACCACTGTTTACTTATTGTTACATACTTAGATGTCAA
AAATATTTITAAAATTAAGAAATATAACAAAAGCTTATCCATAAAATTITCAAAACAATAATTAC
AATACATTGGCATTATAAATATTCATTATACTACCATCGATCTAATCCGCCTCGAGCAAATAAGT
TCATGGACACAATTGTTGTCCTTCCTACCCACATGGAGGAATAATTGATTGGATTTCTATAGTTTC
AGATATAGAAAAGACGATTATTATTAAGTTCTTACTTCITAGTGTGTGTGTGGGCACCATTAAGTT
CTGCATGATTCCAAGACTGACGTGAGCAAGAAACAATAAGATGAGTTCTGAATTCTITGGGCTAAT
TTGACATTGTC
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GAGTTTGTITATAGTTCTITGGCTTGTTATAGAAAATTTATTATTGTTGTTCATGAAGGTAGTTATAT
TATGTTATATTITCITTGTTGITAATAATATCGAATGTCITGTGTTTITAATAATGTCTTCATATAAG



ATTTTGTAAGTAATGTGATATTACAATGAAAATAATATTTITAAATATITTAATTITAAAATTATTAT
ATTTTTTITITATAAATTGGTTCTAGTTGATTTATTCTAAAAACAAATAAAATATTATTTTITTTGTTGC
AAGAAAACAACAACGATTGATCTATAATTGATGTAGAAAGTATTTITATACATTTTITTACATTAAT
TTTITCAAAAAGCAATATTGTATAAGACTTTTAAAATTGATTITITTCAAAACTGATATAGAAAGTA
CITCATAATACATGATTCAACATTGATTTITTCAAAAATCAATATTGTACAAAAAAACAATATCA
ATTTTGTTITGAAATTGATGTTGAATTTTTGCATATTTITACATTTTTTITTCTTTTTTCTTATAATACAAT
ATTAGTTTTCTTAAAAATCGATATTATAAAGTGTATITTAGCATCGATTITCATAATTGATGITAAC
ATTGATACTTTTAATGTTCATAATTTCAACATCGATTTAAAACTGATGAATGTATAAAATAATTAA
TGTTAAAAACATTTTTITCAATAATAGTGACTTTGAAATTGTTTGTTTTGAAATGCGGATGAAGTC
AATGCCATATTITATATATTGAAAGTCAATATCACTATATCAACTCAAACGCCTACTACTTCTAATA
AATCITCATCAACCTAGAATTAATCCTCAACTTCAAGTCTCGTTCACACCGAGCAAGCTTGTCTTT
TTGTGTTTAATAATGACCAGGTCTITCCTTTATGATGATATCATTGCTATGCAGATCAGCGAGATAT
TCAGCCCAGTAACCTCATTCACAGTTTTACTCTACATTTTATATTTGACATTCTGTTITTATTAATAT
TATAATTAAGTTGACCTAAATGTACATGTATATGTATATATATAATAAGAAAAATGTGAATTTCT
AGAGGGAAGTATTTITCCTTTTGCTCACATTTGAACCACAATCGTAGTGGTAAACAACTGTGTTTGG
GAATTAGATTTTCACTACCAATAAAAACAAAACATTTCAGTCGGTTTTACACTTCTGTAACAAAA
AAAAAGTCCGTTTTACAATTITAATCATTAGTTTGTGGCGACATTTCCGTGCGCAATAATTATATGA
GCGGCATTTTCTAAATTTGTAATAAAAGTITACTTITCATTTTGTATCCACGTAAAATATTTTTATA
TTGATTAAACTTTTGATTTATTGATCATCCACTCAATAATGAATGTGTTCGCCTTGCATATCGCTITA
AAAACACCTTGGCTCATTTATACATTAAATATTTTACTAAGATAAAAAATGAAAATATTTAAAAT
AAATACAAATATAATCGAAGAGTAGAATTATITATAATATTCTTITITATCTTITATTCGCGCAATC
GAATATTITATTTAGTCTTTTGATATITCTTTAATTATITAAGAGGGTAGTITAGCAAAGTTAACAAA
AAGTAAATTTTGTGTATAATACTGCTACATATITATTAAAGTTAACAAAAAGTTAAAAGGACTAC
CTGATTATGATTACCGCTTAGAAAAAATCAAACTTGCTCCAACTTGCAAAGTCTTITTITTAATCA
GTGTAAAGTCTTTCCCACATAGATACTGAATATTCTAAAAATAAATTAAAGAGGTGAGAAAAGC
AAGACATATAGTAGTAGCAATCTAATAGTAAATAGTAATATCTCTTGGTCTTGGTCTTGGTCTTGG
TCTTGGTCATGGTCTCCATATAGTATTGTATATATATAAAAAAAATTTGTTTAATAAAAGCACGTT
TCGCAAACCTCAACCTITAATCACAACCTCAAATCAACTCTGTAATAAGCTTCAACTAACGCTAAC
TGTGTCTGTTTCAGCTTTCTGCTTTTGCAACTTCCTTTCTCCGGTCCATTGTTTGCAGCGAATCTAGC
AGCCTCTGCGGITCCAAAAATGCTCTGTGTCCGGTTCTACTACCTGTACTTGTAGCTITTTTATTCCT
CGGATTCAACACC




Alignment of Arabidopsis and Soybean CAMTA family protein sequences
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SNKLERCYGG
HPTEEDMLYF
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NGSLIQAEGN
NGSIIKAEGN
AESSQSLQOSN
ERGAQPVQSN
ERGSQPVQSN
AESSQSLQSN
SNAGLDSVHR
TSNGGNVPYS
TSNGGNVPYS
YHELIDHGYP
YHDFLDDCPG
VPNGGTVPYF
VPNGGTVPYF
YHDFLDDCPG
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VLEACEASIP
DPVYQNNNS-
VEFMONDPQEK
VLMONDLQEK
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VENLENSVSS
IGN-ENTLFS
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LKNNAGSQHV
LENNAGSQHV
LO-STAKLHN
ME-QSAGKHA
ME-QSAGEYA
LO-STAKLHN

LDSGVNSAYA
LDSGVNSAYA
HETTHDSNPQ
-EIALDLVSG
IDSGTTTAYA
IDSGTTTAYT
-EIALDLVSG
HETVHDSNPK

SLRMSSWPID
SLRMSSWPID
GMPMLTQTQS
ELPNWGFEFTQS
ELPNWGFTQS
GMPMLTQTQT

AKGLLAGLQE
HSHCGVDPNL
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NLEAY----G
NSANKVPDEE
NSAYEVPGEA
NSEYEVPGEA
NSANKVPDEE
TKILVEQKLQ

ARRVPVSNQE
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TMDDQANPHE
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FGLQFRSDYG
LGLEFGSDYG
LGLEFGSDYG
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ILRRS---ED
ALLKK---ED
HLLHGALGEE
QVDQSTFLLP
DQPGDALLNN
DGSLDALLND
TLLDGSPAEE
TLLDGPPAEE
TLLDR---DE
GLLDG---EE
GLLDG---EE
TLLDK---DE

VDTLGTLVNE
VDTLGTLVNE
NSENSVFEFSQP

VDSLDTLVND
VDSLDTLVND

NSENSVFESQP
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AGISLSPSLS
AGSSLSPSLS
DGYVMSPSLS
FEQEMRVTGA
PTVFHSHSDI
QAVFHSHSNI
DTYVLDPSVS
DTYVLDPSVS
DDTSLSPSLS
DDTSLHLSLS
DDTSLNLSLS
DDTSLSPSLS
DVDSLGPSLS
LVADNLQSSL
LVADNKQSSL
PDANSSLTVA
LGVDSSLTVV
LIVDSQQSSL
LVVDSQESSL
LGVDSSLTVV
PDANSSLTVA
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7
CCHAPPHTAG
CCHAPPHEVG
QCVAPMHEAG
RCEAPQCGPG
RCFLPPQSPG
RCIIPPHSPG
CCHTPPHKAG
CCHTPPHKAG
CCQAPCHKVG
CCQAPPHKIG
CCQAPPHKIG
CCQAPRHKVG
RCQTPLHSPG
RCCVPPHSPG
RCWVSPHSPG
SCEAPSHLPG
CCEAPSNHLG
RCWVSPHSPG
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SLKKVDSFSK
SLKKVDSFSR
GLKKMDSFNR
QODLGSFQLPA
GYGSQDSFGR
GPQSRESFGR
GLKKLDSFNQ
GLKKLDSFNQ
SLKKVDSFSR
SLKKVDSFSR
SLKKVDSFSR
SLKKVDSFSR
EMKKLDSFGR
GLQSQDSFGT
GLQSQDSFGT
QGVDEVKFPV
--YGGVKEPP
RLOSONSFGM
RLOSQDSFGM
--YGGVKEFPP
QGVDEVKFPA

R
650

EDQRFTIVDF
EDQRFTMIDF
KEQLFSINDF
HNQKFTIQDI
PEQVEFNITDV
PEQVENITDV
HDQLFSIIDY
HDQLFSIIDY
QODQLFSINDF
ODQLFSINDF
QODQLFSINDF
QODQLFSINDF
QEQLFSIHDF
PEQVENLTEV
PEQVENLTEV
QKQKFTIKTI

QKQKFTIRAV
PGQVFTITDV
PEQVFTITDV
QKQKFTIRAV
QKQKFTIKTI

* k.

ol

7
HVPFYVTCSN
RVPFYITCSD
RVPEFYVTCSN
KVNLCITSGD
VVNLYLSVDG
MVNLYLSADG
RVPFYVTCSN
RVPFYVTCSN
RVPFYVTCSN
RVPFYVTCSN
RVPFYVTCSN
RVPFYVTCSN
RVPFYITCSN
LVNLYLSFEFDG
LVTLYLSFDG
KVTLCITSGN
KVNLCITSGN
FVNLYMSIDG
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WAIKELGEM-
WVSKELGEM-
WMSKELGDVG
SYSALVAPEN
WVNNEISDSP
WMNSEFISESN
WMSKELADV-
WMSKELGDV-
WITKELGEV-
WMTKELAGV-
WMTKEFAGV-
WITKELGEV-
WMDKEIGGD-
WMN-IISDTP
WMN-IMSDTP
YSSMVETQVI
YS-LAETPGA
WVNPIMSDSP
WVNHIMSDSP
YS-LAETPGA
YSSMLETQVI
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WPKSAKTDAE
WPKWTQTDSE
SPSWAYVGCE
SPDWGYANET
SPAWAYSTEK
SPAWAYSSEK
SPSWAFEGSE
SPSWAFEGSE
SPKWAYAESE
SPKWAYAESE
SPKWAYAESE
SPKWAYAESE
SPDWAYTGVR
SPTWASSTEK
SPVWASSTEK
SPEWGYATET
SPEYCYSTET
SPTCVSSTEK
SPTCVSSTEK
SPEYCYSTET
SPEWGYATET
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RFACSEVREF
REFSCSEVREF
RLACSEVREF
GLLCSEIREF
NKPISQLFSF
HKPISQCFRF
RLACSEVREF
RLACSEVREF
RLACSEVREF
RFACSEVREF
RFACSEVREF
RLACSEVREF
RLACSEVREF
HKPISQVVNF
HKPISQVVNE
RESCSEVREF
RVPCSEMREF
HKPISQVVNF
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VIADANESFET
NGEYCGMMED
GSVDDPSLEA
GSLEDPSFEP

—----CDNSLM
CSIDESALKA
CSIDESALEA
NSDYYETLFD
NSDYYETFFD
CSVDDPALES
CSVDDPALES
NSDYYETFFD
NSDYYETLFD
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VEVMVIGTFL
VEVMVIGTFL
VVVEFVTGKFL
TKVIIIGSFL
TKILVTGFFH
TKILVTGFLH
IKVIISGRFL
IKVIISGEFL
IEVLIIGSFL
IEVLIVGTFL
IEVLIVGTFL
IEVLIIGSFL
TKVLIVGTFL
TKVLVTGYFH
TKVLVTGYFH
TKVIVVGSLL
TKVIIIGSFL
SKVLVTGFFH
SKVLVTGFFL
TKVIIIGSFL
TKVIVVGSFL
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DFLSGS—-—---
DFLPGS-—---
EYKVAE----
EYREKPDTCC
EHRSVQ—----
EHRAVP-—---
DFQVNY-—---
DFQVHY----
DFREGF----
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EYREGF----
DFREGF----
EFDENP-—---
EYRTPI-—---
EYRTPI----
EYRDKT-NSC
EFRNKT-TSC
EYRTPA----
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Q-SSRGDIAW
Q-SSSGGIAW
Q-SSSR-TYW
GMKIGL----
VYTPGQ----
MVMPRQ----
P-STSG-GYW
P-STSG-GYW
Q-SSPG-ISW
Q-SSPG-ISW
Q-SSPG-ISW
Q-SSPG-ISW
A-SDSG-NYW
SISSVH----
TTSSVH----
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QFQONQG----
PVSSVH----
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QFONQG----
QOSQIGA----
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LSPQEVTKYN
LSPQEVTSYS
KTREETEIGE
CDPTES---T
DSFQHLGRSN
DSYQHLERSN
RSQHEAEQGK
RSQHEAEQCK
KSQPEVTTCN
KSQPVVAKCN
KSQPVVAKCN
KSQPEVTTCN
GSKKPSSETK
NNYENLAKSN
NNYQHLAKSN
CHPSDS---A
CHDSDS---T
KDYMHLSKSN
KDYMHLSKSN
CHDSDS---T
CHPSDS---A
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—TRKLNATDI
-SQVFDREAD
PKCSEPQTSD
FIEKAIPQDD
VLDKTVPEDN
-TPEVNTTGE
-TPED-TTGE
—ARNVDFADF
—DRNINFPDF
—-DRNIQFADC
—ARNVDFADF
-TKFLGPEGI
LHEPTASMEE
LHEPTALIEE
TQCTQSET-E
TRCNSLET-E
LHDPAVSMEE
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TTVECET---
TSVECEN---

DTVESENEVG
DTVETENEVG
STDECQH---
STDECGD---
STDECGD---
STDECQH---
STLDAHSEDK
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WSCMFGEVEV
WSCMFGEVEV
WSCMFGQTEV
WSCMEGNAQV
LICICGELRV
LYCVCGDFECV
WSCMFGEVEV
WSCMFGEVEV
WSCMEFGEVEV
WSCMFGEVEV
WSCMFGEVEV
WSCMFGEVETI
WGCMEFGEIEV
LLCVCGDVSV
LLCVCGDVSV
WACMEGDVEV
WACMEGDVEV
LLCVCGDVSV
LLCVCGDVSV
WACMEGDVEV
WACMEGDVEV
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YGANTIETSL
DE-STIDILE
MSTSPNELIL
QLYKWEEFEF
QDSKWEEFEF
NRGSTFEDTFS
NRGSTFEDTFS
Y-ISSTEMLR
F-NNSSEMEL
F-NNSTEMVL
Y-NSS-EILL
KISPEEEVRL
K-YNWNEFRL
K-YNWDEFRL
ATRSPEELLL
GSKSPEDLLL
S-DNWDEFQL
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NTTIPSQGHL

EVSSLRHMQL

o
700
PAEILVDGVL
PADILVDGVL
PADVISNGIL
PFEIIKEGVI
PAEFLOMGVY
PAEYLQAGVY
PAEITAKGVL
PAVIIAKGVL
PAEVLADGIL
PAEVLADGIL
PAEVLADGIL
PAKVLADGIL
SAEVLADNVI
PVEIVQVGVY
PVEIVQVGVY
PVEIIQDGVI
PAEIIQDGII
PAEIVQVGVY
PAEIVQVGVY
PAEIIQDGII
PIEIIQDGVI
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QLRFEKMLAH
HLRFENLLAL
—-ARFVKLLCS
LVRFVQTLLS
QVRLAHLLFT
QVRLSHLLFT
-IRFGELLSL
-IRFGELLSL
HLRLEDFLSL
HLRLVGLLSL
HLRLVGLLSL
HLRLEDFLSL
QOMRLLKLVDL
OMRLAHLLFA
OMRLAHLLFA
LVRLEQMLLS
LVRFAEMLLS
OMRLAYLLF-



GmCAMTA13
GmCAMTA14
GmCAMTA15
Clustal Co

AtCAMTAl
AtCAMTA2
AtCAMTA3
AtCAMTA4
AtCAMTAS
AtCAMTAG6
GmCAMTA1
GmCAMTA2
GmCAMTA3
GmCAMTA4
GmCAMTAS
GmCAMTA6
GmCAMTA7
GmCAMTAS8
GmCAMTA9
GmCAMTA10
GmCAMTAl1l
GmCAMTA12
GmCAMTA13
GmCAMTA14
GmCAMTA15
Clustal Co

AtCAMTAl
AtCAMTA2
AtCAMTA3
AtCAMTA4
AtCAMTAS
AtCAMTAG6
GmCAMTA1l
GmCAMTA2
GmCAMTA3
GmCAMTA4
GmCAMTAS
GmCAMTAG6
GmCAMTA7
GmCAMTAS8
GmCAMTA9
GmCAMTA10
GmCAMTAl1l
GmCAMTA12
GmCAMTA13
GmCAMTA14
GmCAMTA15
Clustal Co

AtCAMTAl
AtCAMTA2
AtCAMTA3
AtCAMTA4
AtCAMTAS
AtCAMTAG6
GmCAMTA1l
GmCAMTA2
GmCAMTA3
GmCAMTA4
GmCAMTAS

RCWVSPHSPG FVNLYLSIDG HKPISQVVNFEF EYRTPA---- LHDPAVSMEE S-DNWDEFRQ OMRLAYLLFA
CCEAPSNHLG KVNLCITSGN RVPCSEMREF EFRNKT-TSC TRCNSLET-E GSKSPEDLLL LVRFAEMLLS
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RDFVHEHHIF
RCSVQEHHIF
-KSENTSPVS
DRSSERKSNL
SSNKISVLTS
SSNKLNVLSS
GHAFPQNSDS
GHAFPQNSDS
KPVDPSNHSF
NSMHTLNQVF
NSVRTSNQVF
KPVDPSNHSF
GPDNKWLKCS
SDTSLNIFSS
SDKSLNIFSS
—ASTIKNDNI
—-SSTTKDDRI
KQLNLDVIST
KQLNLDVISS
-SSTTKDDRI
—ASTIKNDNI

—
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KVTEEGKGP-
KVTEEGKGP-
KIAEGGKGP-
RSCDEDYIT-
KVIENRNTK-
KVLEGRNTL-
KITEEGKGP-
KITEEGKGP-
KVTENGKGP-
KVTETGKGP-
KVTETGKGP-
KVTESGKGP-
KVHEGGKGP-
RIILGRKST-
RIILGSKST-
RSQEKDEETG
R---RDEGTG
RIVLGCKTT-
RIVLGCKTT-
R---RDEGTG
RSREKDEETG

SLGADAGALT
SLGADAGALA
ALGAAPGTLT
ASGASAGAVT
SAGARPNLVT
SAGARPNLVT
SLGAAPGALT
SLGAAPGALT
SMGADCGALT
SMDAAAGALT
SMGAAAGAWT

780

920
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EDVGDKRRQI
ENVGEKRRKI
GNDSDLSQLS

KISPENLLEA
KISPHNLRDA
ISVSEKSQLR
ISVSEKSQLR
EGDMEKRNLI
EGDMDKRNLI
EGDMDKRSLI
EGDMEKRNLI
VSECEKCKLK
KVSPNALKEA
KVSTNALKEA

KVSPNRLKEA
KVSPNRLKEA
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NILDEDGQGI
NILDEDGQGV
SVLDEGGQGV
CSLSKQEQGI
-EYDSKGLGV
-DYDSKGLGV
NILDEGGQGV
NVLDEGGQGV
NVLDEDGQGV
LVLDEEGQGV
LVLDEEGQGV
NVLDEDGQGV
HVLDDEGQGV
-EYDAQGQGV
-EYDAQGQAA
CSLSKKEQGI
CSLSKKEQGI
-EYDAHGQSV
-EYDAHGQSV
CSLSKKEQGI
CSLSKKEQGI

DPSPELPLGK
DPSPEHPLGK
DPNPDFPSGS
DPSRQDPNGK
DPTKEFLGGC
DSTKDNLGGC
DPCPEHPSGR
DPCPEHPSGR
DPSPAFPSGR
DPCPEFPLGR
DPCPEFPSGR
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SKIMLLK--E
SKIMLLK--D
EKISLLLFEN
—-KLLTKLKAD
KKLASRTSHL
KKLASKTNHL
SKINSLLREE
SKINSLLRED
FKLISLR--E
FKLISLK--E
FKLISLK--E
FOQLISLR--E
GTMYSVR---
RRESFKTSYI
RRESFKTSYI
-PLIK-QKAD
—-HLSTEQKDD
RQFALKTSFTI
RQFALKTSFI
—-HLSTEQKDD
-PLIK-PKAD
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LHFVAALGYD
LHLAAALGYD
LHFAASLGYN
IHMVAGLGFE
IHLCAVLGYT
IHLCASLGYT
LHFASALGYD
LHFAAALGYD
LHLAAFLGYD
LHLIAALGYD
LHLIAALGYD
LHLAAFLGYD
IHLAAALGYV
IHLCAMLGYS
IHLCAMLGYN
IHMVAGLGFE
IHMVSGLGFE
IHLCAILGYT
IHLCAILGYN
IHMVSGLGFE
IHMVAGLGFE
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TAADLAYANG
TAADLAYGNG
TPSDLAYANG
TAASIAASNG
TAADLAQQKG
MAADLAQQONG
TPADLASANG
TPADLASANG
TAADLASSYG
TPADLASSKG
SPADLASSKG
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EKEYLLPG--
EKEPPLPG--
DDQLDQOMLMN
DDQWRHVIGT
LNSWAYLMKS
LNSWAYLVKS
EDDWDKLLKL
DDDWDKLLKL
EEDYSIKDEV
EEEYSSKEET
EEEYSSKEET
VEEYSIKDEV
-DDSGVFEET
SKSWQYLMKS
SKSWQHLMKS
DDSWSHIIEA
DDSWSHIIDT
SNSWQYLIKS
SNSWQYLIKS
DDSWSHIIDT
DDSWSHIIDA
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WAIKPVLAAG
WAIKPILAAG
WALEPTIIAG
WAFYPILAHG
WSILLEFSWAN
WSVQLFSLSG
WALEPTIVAG
WALEPTIVAG
WAINPIISAG
WAINPIITAG
WAINPIITAG
WAINPIISAG
WAMAPLVAAG
WAISLEFSWSG
WAISLEFTWSG
WALNPILTCG
WALNPILSCG
WAVSLEFSWSG
WAVSLEFSWSG
WALNPILSCG
WALNPILTCG
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HRGISGFLAE
HRGISGFLAE
HKGIAGYLSE
HKGLAGYLSE
YDGLAAFLAE
YDGLAAYLAE
HKGIAGYLAE
HKGIAGYLAE
HKGISGFLAE
HKGISGFLAE
HKGISGFLAE

810
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950

TYQRDSTKQE
TIEKDLTELE
—----EISQEN
IIDGSASSTS
IQANEVPFDQ
IQGNKVSFDQ
TQEEDFSPEN
TQEKDFSPEN
TRELDISQHM
TAEMDISQQK
TAEMDISKHK
TTELDISQHM
FOQIDGIGHIN
IDDNTIPFSK
IDDKTIPFSQ
LLVGSGTSTG
LLDSTRTPSD
TEDNQIPFEFSQ
TEDNQIPFSQ
LLDSTRTPSD
LLVGSGTSSG

R

VNINFRDANG
VSINFRDANG
VSVDFRDVNG
VNVDFRDIKG
ISLDEFRDKQG
LSLNFRDKQG
VNVNEFRDVNG
VNVNFRDVNG
VNINFRDVNG
VNINFRDVNG
VNINFRDVNG
VNINFRDVNG
ISPNEFRDSRG
LSLDFRDKFG
LSLDFRDKFG
VNINFRDING
VNINFRDING
LSLDFRDRSG
LSLDFRDRFG
VNINFRDING
VNINFRDING
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SSLTSYLEKL
SSLTSYLEKL
YALRAHVSLL
VALTNHLSSL
KCLVAQFKDM
KCLVAQFRDM
SSLSAHLTTL
SSLSAHLTTL
SSLTHHLETL
SLLTSHLESL
SLLTGHLESL

820
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960

PKGQLFRELF
AKERLIREEF
MKNNLLQEFL
TVDWLLQELL
ARDHLFELTL
AKDHLFELSL
LOEQLLONLL
LREQLLONLL
VKEHLFHRQF
LKEHMFHKQV
LKELMFHKQV
VKEHLFHKQF
HRDILFQRLV
VKDSLFETAL
VKDALFETSL
TVDWLLEELL
AVKWLLEELL
AKDALFGIAL
AKDALFGITL
AVKWLLEELL
TVDWLLEELL

R

WSALHWAAFS
WSALHWAAFS
WTALHWAAFF
WSALHWAAQF
WTALHWAAYY
WTALHWAAYY
WTALHWAAFC
WTSLHWAAFC
WTALHWAASC
WTALHWAAFC
WTALHWAAFC
WTALHWAASC
RTGLHWASYF
WTALHWAASY
WTALHWAAYY
WTALHWAARF
WTALHWAARF
WTALHWAAYC
WTALHWAAYC
WTALHWAARF
WTALHWAARF
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TVDSKENSPA
TVDAKENSSA

TLEETENS--
QTAGNISG--
KIAGNITG--
DLNRDAG---
DLNRDAG---
TMDDQKGGQQ
TMDENKDGRK
TMDENKDGRK

830

900

970

LVRLGQOMLLS
* . .

ol

840
EEELYIWLIH
EDKLYLWLIH
KESLHSWLLQ
KDKLDTWLSS
KNRLKEWLLE
KNRLKEWLME
KDKLHAWLLQ
KDKLHAWLLQ
KEKLYSWLLH
KEKLYSWLLH
KEKLYSWLLH
KEKLYSWLLH
RDKLYEWLIY
KNKLKEWLLE
KNKLKEWLLE
KDKLQOWLSC
KDKLOQLWLSN
KSRLKEWLLE
KNRLKEWLLE
KDKLQLWLSN
KDKFQOWLSF
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910
GREETVAVLV
GREDTVAVLV
GRERIIGSLI
GSEKMVAALT
GREKMVAALL
GREKMVAALL
GRERTVAFLI
GRERTVAFLI
GRERTVAVLV
GRERTVAVLV
GRERTVAVLV
GRERTVAVLV
GREETVIVLV
GMEKMVATLL
GIEKMVATLL
GREKMVASLI
GREKMVASLI
GREKMVATLL
GREKMVATLL
GREKMVASLI
GREKMVASLIT
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980
NSCGEKAVQT
DSSGAKAVLT
—-DKNAETVEM
-KDTAQVQTE

ENSGAKVVQR
ENSGAKVVQR
EISGMKVVQT
ETSGMKVVQT
ETSGTKVVQT



GmCAMTA6
GmCAMTA7
GmCAMTAS8
GmCAMTA9
GmCAMTA10
GmCAMTA1l1l
GmCAMTA12
GmCAMTA13
GmCAMTA14
GmCAMTA15
Clustal Co

AtCAMTAl
AtCAMTA2
AtCAMTA3
AtCAMTA4
AtCAMTAS
AtCAMTAG6
GmCAMTA1
GmCAMTA2
GmCAMTA3
GmCAMTA4
GmCAMTAS
GmCAMTA6
GmCAMTA7
GmCAMTAS
GmCAMTA9
GmCAMTA10
GmCAMTA1ll
GmCAMTA12
GmCAMTA13
GmCAMTA14
GmCAMTA15
Clustal Co

AtCAMTAl
AtCAMTA2
AtCAMTA3
AtCAMTA4
AtCAMTAS
AtCAMTAG6
GmCAMTA1
GmCAMTA2
GmCAMTA3
GmCAMTA4
GmCAMTAS
GmCAMTA6
GmCAMTA7
GmCAMTAS8
GmCAMTA9
GmCAMTA10
GmCAMTAl1l
GmCAMTA12
GmCAMTA13
GmCAMTA14
GmCAMTA15
Clustal Co

AtCAMTAl
AtCAMTA2
AtCAMTA3
AtCAMTA4

SMGADCGALT
QLGATPGAVE
SCGARPNLVT
SCGARPNLVT
ASGASAGAVT
ASGASAGAVT
SAGAKPNLVT
SAGAKPNLVT
ASGASAGAVT
ASGASAGAVT
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R

990
VSERTAAPMT
VAERTATPMS
APS-PSSS--
KTLNSISEQS
TIKAEKSSNP
ACKAEMLN-Q
VON-TIAQVND
LON-IAQVND
VSERSATPVH
VSERTATPVL
ASERTATPVL
VSERSATPVH
ALQSVEDDSS
TSSTDPVN-A
TSSTDPVN-A
MTVNSVSKEN
LTVSSVSEEN
TSTTDPVI-S
TSTTDPVN-P
LTVSSVSEEN
RTVNSVSKEN
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106
QLAVSFAAS-
ELAVSFAAA-
ERALSMLAP-
EDIEGISAMS
EAKNIIAAMK
EAKSIIAAMK
ERALSLVKMN
ERALSLIKMN
QQALSLLAS-
QQALSLLAS-
QQALSLLAS-
QQALSLLAS-
VLDVVADSLS
EARQIVAAMR
EARQIVAAMR
-TISEISAMS
NNISVLSAMS
QARKIVAAMK
QARKIVAAMK
NNISVLSAMS
-TISEISAMS

-
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DPSPSSPAGR
DPTSAFPRGQ
DPTPQYPGGC
DPTPQYPGGC
DPNAQDPTGK
DPSSQDPTGK
DPTPQONPGGC
DPTPQONPGGC
DPSSQDPTGK
DPNAQDPTGK
* . *

R |
YGDVPEKLSL
YGDVPETLSM

PSGNEDQVSL
GNANEEEQSL
GTLPEDEQSL
LDGLSYELSL
LDGLSYELSL
YCDIPDAICL
NGDIPDDICL
YGDIPDAICL
FGDMPD-LCL
SMTMDEQHYL
ENLTEDQLYV
ANLTEDQLYL
LTASEDQASL
LVASEDQVSL
ANLTEDQQONL
ANLTEDQQONL
LVASEDQVSL
LTANEDQASL
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-KTKNPG--Q
-KTKKSG--H
-KTHKSGRAH
KLTFGKG--R
IQHAFRN--F
IQONAFRK--Y
MKSHKSG--P
VKSHKSG--P
—-RACKSG--Q
—-KACRSG--Q
-KTCKSG--Q
-RACKSG--Q
-KVONKG--H
IQHAFRN--Y
IQHAFRN--Y
KLAFRNS--R
KLSSQSW--R
IQHAFRN--H
IQHAFRN--H
KLSSQSW--R
KLAFRNS--H
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1000

TAADLASSYG
TAADLGSSRG
TAADLAYMKG
TAADLAYVKG
TAASIAAGNG
TAASIAASHD
TAADLAYMRG
TAADLAYMRG
TAASIAASHD
TAASIAASSG

R |
KDSLTAVRNA
KDSLTAVLNA
TDSLTAVRNA
KDTLAAVRNA
KDTLAAYRTA
KDALAAYRTA
KDSLAAVRNA
KDSLAAVCNA
KDSLTAVRNA
KDSLNAVRNA
KDSLNAVRNA
KDSLTAVRNA
KESLAVFQKS
KETLAAYRIS
KETLEAYRTA
KDTLAAIRNV
KASLDAVRNA
KDTLAAYRTA
KDTLTAYRTA
KASLDAVRNA
KDTLAAIRNV
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R . |
GDVSLSCAAT
SSGAVHAAAV
SDDSVQAAAT
NYN---SAAL
EVRRKIAAAA
DTRRKIEAAY
RDEPVHAAAV
RDEPVHAAAT
GDGLANAAAV
GEGLANAAAT
GEGLANAAAT
GDGLANAAAV
FEDYLHFAAL
ESKKKMTAAA
ESKKKMAAAA
EYNSAASAAL
DYK----AAL
KTKKVMAAAA
ETKKMMAAAA
DYK----AAL
EYN---SAAL
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1010

1080

HKGISGFLAE
HKGIAGYLAE
CDGLAAFLSE
CDGLAAYLSE
HKGLAGYLSE
HKGLAGYLSE
HDGLAAYLSE
HDGLAAYLSE
HKGLAGYLSE
HKGLAGYLSE

Koo ek ek

R |
TQAADRLHQV
TQAADRLHQV
TQAAARIHQV
AQAAARIQAA
AEAAARIQGA
AEAAARIQGA
THAAARIHQV
TQAAARIHQV
TQAADRIHQV
TQAADRIYQV
TQAADRIYQV
TQAADRIHQV
AHAAASILAA
AEAAARIQAA
AEAAARIQAA
TQAAARIQSA
AQAAARIQAA
AEAASRIHAA
AEAASRIHAA
AQAAARIQAA
TQAAARIQSA
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R . |
HIQKKYRGWK
QIQKKYRGWK
RIQNKFRGYK
SIQKNFRGYK
RIQYRFQTWK
RIQCRFQTWK
RIQNKFRSWK
RIQNKFRSWK
QIQKKFRGWK
QIQKKFRGWT
QIQKKFRGWT
QIQKKFRGWK
KIQKRYRGWK
RIQHRFRTWK
RIQLRFRTWK
STQKKYRGWK
STIQKKYRNWK
RIQCTYRTWK
RIQCTYRTWK
STQKKYRNWK
SIQKKYRGWK

* x

1020

1090

SSLTHHLETL
ADLTNQLSVL
KSLVEQFNEM
KSLVEQFNDM
IAVTSHLSSL
VDLTSHLSSL
KSLVQHFNDM
KSLVQHFNDM
VDLTSHLSSL
IAVTSHLSSL

R |
FRMQSFQRKQ
FRMQSFQRKQ
FRAQSFQKKQ
FRAHSFRKRK
FREHELK-VR
FREKALKAAR
FRMQOSFQRKQ
FRMQOSFQRKQ
YRMQSFQRKQ
FRMQOSFQRKQ
FRMQOSFQRKQ
YRMQSFQRKQ
FRARSFCQRQ
FREHSFK-LR
FREHSFK-LR
FRSHSFRKRR
FRAHSFRKRK
FREHSLK-LR
FREHSLK-LR
FRAHSFRKRK
FRSHSFRKRR

HEGE :

R . |
KRKEFLLIRQ
KRKEFLLIRQ
GRKDYLITRQ
DRKCFLELRQ
MRREFLNMRK
IRREYLNMRR
GRREFLMIRQ
GRREFLMIRQ
KRKEFLMIRQ
KRKEFLIIRQ
KRKEFLIIRQ
KRQEFLMIRQ
GRKDFLKIRD
YRREFLNMRH
YRREFLNMRR
GRKDFLALRK
GRIEFLALRQ
IRKEFLNMRC
IRKEFLNMRR
GRIEFLALRQ
GRRDFLALRQ

* .k *

1160 1170

1030

1100

TMDDQKGGRQ
TVKENETG--
SLAGNISG--
SLAGNISG--
TLEESELS--
TLEESELS--
SLAGNISG--
SLAGNISG--
TLEESELS--
TLEESESS--

R |
LCDIGDDE--
LSELGGDN--
LKEFG-DK--
QREAALVA--
SSAVRFAS--
SSVIQFAN--
LKEYD-DD--
LKEYD-DD--
LTQYEGDD--
LALYE-DD--
FAQYE-DD--
LTQYE-SD--

YKAVEIIS--
YQAVEIMS--
AREVAAS---
ERDAAATVLD
TKAVASSH--
TKAVASSN--
ERDAAATVLD
AREATAS---

A . |
RIVKIQAHVR
RIVKIQAHVR
RITKIQAHVR
KVVKIQAHVR
KATIRIQAAFR
QATRIQAAFR
RIVKIQAHVR
RIVKIQAHVR
RVVKIQAHVR
RIVKIQAHVR
RIVKIQAHVR
RV----AHVR
RIVKIQAHIR
QAIKIQAAFR
QATKIQAAFR
KVVKIQAHVR
KIVKIQACVR
QAVKIQAAFR
QAVKIQAAFR
KIVKIQACVR
KVVKIQAHVR

* *

1040

1110

1180

EISGMKAVQT
NIATTIAANS

-KSSAELQAD
—-RESSELEAE

-RESSELEAE
—-KSSAYLQAD

R

1050
—----KIDISD
—-—-—--KFDISD
—-—---KLGMSE

-CLQEYGMYC

—----KLGLSD
—----KLGLSD
—----ELGLSD
-—-—--EFGLSD
-—-—--EFGLSD
—----ELGLSD

B

1120
GHQVRKQYRT
GHQVRKQYRA
GYQFRKNYRK
GYQIRKNYKV
GFQVRRQYQK
GLQARRQYKK
GHQVRKSCGK
GHQVRKSCGK
GHQIRKQYKP
GHQVRKQYKP
GHQVRKQYKP
GHQVRKQYKP
GHQVRKQYKK
GFQARKQYRK
GFQARKQYRK
GYQVRKHYK-
GYQVRKQYKL
CFQVRKHYCK
CFQVRKHYRK
GYQVRKQYKL
GYQVRKHYK-

* k.

[ I
1190

VIWSVGLLEK IILRWRRKGN GLRGFKRNAV AKTVEPEPPV SAICPRIPQE DEYDYLKEGR KQ-TEERLQK
IIWSVGLLEK IILRWRRKGS GLRGFKRDTI SKPTEP----
IIWSVGVLEK VILRWRRKGA GLRGFKSEAL VEK--MQDGT
ICWAVRILDK VVLRWRRKGV GLRGFRQDVE STED-S—----

—--VCP-APQE DDYDFLKEGR KQ-TEERLQK
——————— EKE EDDDFFKQGR KQ-TEDRLQK

EDEDILKVFR

KQKVDVAVNE



AtCAMTAS
AtCAMTAG6
GmCAMTA1
GmCAMTA2
GmCAMTA3
GmCAMTA4
GmCAMTAS
GmCAMTA6
GmCAMTA7
GmCAMTAS8
GmCAMTA9
GmCAMTA10
GmCAMTA1l1l
GmCAMTA12
GmCAMTA13
GmCAMTA14
GmCAMTA15
Clustal Co

AtCAMTAl
AtCAMTA2
AtCAMTA3
AtCAMTA4
AtCAMTAS
AtCAMTAG6
GmCAMTA1l
GmCAMTA2
GmCAMTA3
GmCAMTA4
GmCAMTAS
GmCAMTA6
GmCAMTA7
GmCAMTAS8
GmCAMTA9
GmCAMTA10
GmCAMTA1l1l
GmCAMTA12
GmCAMTA13
GmCAMTA14
GmCAMTA15
Clustal Co

AtCAMTAl
AtCAMTA2
AtCAMTA3
AtCAMTA4
AtCAMTAS
AtCAMTAG6
GmCAMTA1l
GmCAMTA2
GmCAMTA3
GmCAMTA4
GmCAMTAS
GmCAMTA6
GmCAMTA7
GmCAMTAS
GmCAMTA9
GmCAMTA10
GmCAMTAll
GmCAMTA12
GmCAMTA13
GmCAMTA14
GmCAMTA1S5
Clustal Co

1260

ITWSVGVLEK AILRWRLKRK GFRGLQVS-- ---QPDEKEG ---—----- SE AVEDFYKTSQ KQ-AEERLER
ILWSVGVLEK AVLRWRQKRK GFRGLQVA-- ---AEEDSPG --—------- E AQEDFYKTSQ RQ-AEERLER
IIWSVGILEK VILRWRRKGS GLRGFKPEAN SEGTMIQDVS --—----- STD DDYDVLKEGR KQ-TEQRLOQK
IIWSVGILEK VILRWRRKGS GLRGFKPEAN SEGTMIQDVS ------- STD DDYDVLKEGR KQ-TEQRLQK
IIWSVGILEK VILRWRRKGS GLRGFRPNAI NKVPNQQ--- ----NDSLKE DDYDYLKEGR KQ-KEEKIQK
IIWSVGILEK VILRWRRKGS GLRGFRPASQ NKVPEQP--- ----SESPKE DDYDYLKEGR KQ-SEVKFKK
IIWSVGILEK VILRWRRKGS GLRGFRPAAL NKVPEQP--- ----SESPKE DDYDYLKEGR KQ-SEVKFKK
IIWSVGILEK IILRWRRKGS GLRGFRPNVI NEVPDQQ--- ----NNSLKE DDYDYLKEGR KQ-KEEKIQK
VVWSVSIVEK AILRWRRKGA GLRGFRVGQP VGVVVKD--- —------ AEKS DEYEFLSIGR RQ-KSDDVKK
IIWSVGVLEK VILRWRLKRK GFRGLQVNPA REETQESD-- —--—-—---- SI AEEDFFRTGR KQ-AEERIER
IVWSVGVLEK VILRWLLKRK GFRGLQVNPA EEETQESD-- --—-—---- TI AEEDFFRTSR KQ-AEERVER
VIWAVGILDK VVLRWRRKGA GLRGFRQEMD INENEN---- —-—-——————--— EDEDILKVFR KQKVDVEIEE
ILWAVGILDK VVLRWRRKRI GIQSVRQEME SNEEES---- —-————-—-----— DDADFLNVFR KEKVNAAIEK
ILWSVGVVEK AVLRWRLKRR GFRGLQVKTV EAGTGDQDQQ --—-—----- SD VEEEFFRAGR KQ-AEERVER
ILWSVGVVEK AVLRWRLKRR GFRGLQVKTV DAGTGDQDQQ --—-—----- SD VEEEFFRTGR KQ-AEERVER
ILWAVGILDK VVLRWRRKRI GIQSVRQEME SNEEES---- —-————-—-----— DDADFLNVFR KEKVNAAIEK
VIWAVGILDK VVLRWRRKGA GLRGFRQEMD INEN----—-—- ————————-— EDEDILKVFR KQKLDVEIEE
Kok saak ckEkx X Koo . [ .
B L e e e I T L T
1200 1210 1220 1230 1240 1250
ALTRVKSMVQ YPEARDQYRR LLTVVEGFRE NEASSSASIN NKEEEAVN-C EEDDFIDIES LLNDD--TLM
ALTRVKSMAQ YPEARAQYRR LLTVVEGFRE NEASSSSALK NNTEEAANYN EEDDLIDIDS LLDDD--TFM
ALARVKSMVQ YPEARDQYRR LLNVVNDIQE SKVEKALENS E--ATCFD-- DDDDLIDIEA LLEDDDTLML
AFSRVLSMSN SPEARQQYHR VLKRYCQTKA ELGKTETLVG E---DDD--- ---GLFDIAD MEYDTLFSLP
SVVKVQAMFR SKKAQQDYRR MKLAHEEAQL EYDGMQELDQ MATEES---- —-———-—-—-————= ——————————
SVVRVQAMFR SKKAQQDYRR MKLTHEEAQL EYGCLEDI-- ----—-—----= —————————— ——————————
ALARVKSMVQ YPEARDQYHR LLNVVTEIQE NQVKHESSYN N--SEEPR-- EFGDLNDLEA LLDED--IFM
ALARVKSMVQ YPEARDQYHR LLNVVTEIQE NQVKHESSSN N--SEEPR-- EFGDLNDLEA LLDED--IFM
ALSRVKSMVQ YPEARAQYRR LLNVVEDFRQ TKASNKGLIN S--EETVD-- GVEDLIDIDM LLDDD--NFI
ALSRVKSMVQ YPEARAQYRR VLNVVEDFRQ TKGGNLNLIN S--EETVD-- GVEDLIDIDM LLDDE--NFL
ALSRVKSMVQ YPEARAQYRR VLNVVEDFRQ TKGGNLNLIN S--EETVD-- GVEDLIDIDM LLDDE--NFL
ALSRVKSMAQ YPEARAQYRR LLNVVEDFRQ TKASNEGLIN S--EETVD-- GMEDLIDIDM LLDDD--NFI
ALDRVKSMVR NPEARDQYMR LIMKYEKFKI DDGGSSQSQH VG-—------— —————————-—- ——————————
SVIRVQAMFR SKKAQEEYRR MKLTHNQAKL ELELEEFLDS EVDMLPKT-- ---------= —-—————————
SVIRVQAMFR SKKAQEEYRR MKLTHNQAML D-ELEEFLNS EDDMLPKT-- -------—-—-—- ——————————
AVSRVLSMVD SPDAREQYHR MLEKYRQAKA ELAGTSDEAS L---STS--- ---VGDD--- LFIDDFYPFP
ALKRVLSMVH STGARQQYRR LLSLYRQAKI EHGSTSDEAP L---STSEEN ASNMEDDDLC QFLDTFFWPS
SVVRVQAMFR SKKAQEEYRR MKLALDQAKL EREFERLLST EVDMQLKT-- -—-—-----———= ——————————
SVVRVQAMFR SKKAQEEYRR MKLALNQAKL EREYEQLLST EVDMQL---- —-—-—-—-—-—-—-—-— ——————————
ALKRVLSMVH STGARQQYRR LLSLYRQAKI EHGSTSDEAP L---STSEEN ASNMEDDDLC QFLDTFFWPS
AVSRVLSMVD SPDAREQYHR MLEKYRQAKA ELAGTSDEAS L---STS--- ---VGDD--- LFMDDFYPFP
Sk ek ke ek Kk .
.
MSISP----
SLAFE----
PMSSSLWTS
PTAT-----
PTAT-----
PIAFD----
PIAFD----
PIAFD----
PIAFD----



Regulatory Network of ATCAMTAS5 (GmCAMTA12 orthologue in Arabidopsis) predicted with String
database.

(The CGCG/CGTG motif in promoter region is shaded in green)

1. AT3G62140 (NIP-30)
Promoter (2 kb upstream)
ATATAATATTAGAAAACTTGTGTACAGGCATAATATTATGTGTACCCCGGCCCTTTTCGAATGTAT
ATCTCTTGTGAACCAGCTCCATTGGCTTTAACTGCGTIGATATTTTATTGTGCTATATTTATGATGTG
TTTGTTTTTAAACTATCATGTATTTGTTTCTAACTCGCATGAGAATTGCCAATCTATTGGACGAACC
TAGAGACCATTTTTCGACTCAAATTTATATATTATTTTATCTGTGTGCAGATAGAGATTTGTAAGG
ATCATTGTATTTTAAAACGATTGATGGGAGTTGTAATTATGAACGTIGGGTATAAGTGTTCATCATG
AAGTCGACCGAATATTAGTTCACATATATCTTAGTAATTTCTTATGTTATCCCCATAGATATATTTG
TATAGATATGATTCCTCTATATGGTTAATTAATATACCTTCTAGGCTAGCTTCTAGCCATTTACTTG
TTCTTCTGCGAAGTTGTTAAATATACTCTTTAAATATATCATCCCACATATTGTTGTGAATATCTTG
GGTTGGCGTATTATCATCTAATAAAGGTGTTTAGTTATATTTGACACAAAAGATAATAATATGGG
AATCCAATGAAAAAGAAAAGAATTTGCATTATATACCATATTAATTTTTTCTATATGATCAAAAT
TGAATACAGATGAATTGCACTGITATTTTTCAATAAAACATTTTTCTTAGCATATTGACAAATATA
TTTCAACTATTCAATAAACAAAATAAAAAACAAATAGTCATAAATGGCTGATTCTGATTAGTITAA
CGAATAAACGTATTCCGAGAATTGCAGCTGATTTTTTATTAACACTAGGTAATCATTCGCGITACG
CTGCGATATTTTCAGATTTTTITGTATTGTTTAATTITAAATATAATTTTITAATTATCTAATCATTCACT
CATGTAATAAGTAATTATTCTTAGTATTAAAATATATTTTCTAACAACATTCTCAACAACGCATTA
TACACAAAGTTCCTAAACAATGTTCGTCTTAAACCAATTAAACAGAGAGTAATGTTGGGATTCTC
GAAACCTAAAAATTTGATGATTAAACTTCTTACATACTTTTCACCCTCGGCGATTITATTATATAGA
TATATAGCAATATGCAAACTATTCAAACTATTAACTAATGCATGACTATTATACACTCATAATTA
GAGTTAAGATTACGAAAAAAAATCTTCAAGAAAACTAATAAAATAATTTTATTAAAAACATGTA
ATAACAAAATAAATTTAGTATTAATACAATTAAATATGTAAAATTAAATAATAAATATATGATTA
ATCTATAAATTAAAAATTAAAGAGCTTACATTAATTATTCAGTGGATACATGACAAATGCTAAAA
TGATGATATCATATGAAAAAAATTGGCCAACTTTCATATATATGATTGTCGTTATCATTCATCACT
TCTCTTTTCGCTACTCGTATATAATACGTAAATATGTGTGTACATATATGATGTTATATGATTCTCT
TCTCACATGAATAATCAAATTCGCTGTGGAGTGATCTTGTCATGAAACCATGTCAAGACAAGAAA
TCGTAATCTAATTAAAATGGATCAATAATGAGAGGTCGAATTCCGTTAAATAAATTAAAGATTAG
TAAAACTTGACATGGTATATATCCAAAAACAGTGTGGTGTAATGGTATTGTTCTCTTACAATAAT
ATGAATCTCGTTTATTCTTCTTGCGGGCAGAAAAAAAAAGTATTAATTTATAAAATACTTCTATTC
TAACGAATTATTTGCGCCGAGTAATCAAGAAACCAATATTATATTAGAACTTCACAAACTCAAGT
AAACTCAAAAAGATAATCTAAACTAAAAAGTACAAAGACTTGGCCATCGATTGGATTATCTATA
GGATTAATAAATAGAGTATCTCACTTACTTTAACTTATATTTCCATCCATACTTTAATATTAATATC
CGTTGATATTATACTTACTACTGAAA

CDS
ATGGTTGATGAGACAGAAAAACCTATTAGGTTACTCAATITCGTCTCCGAGGAACAGTTAGATGA
ATCGAAGAAAGAAAGAGGAGAAAGAGTTGAAGATGGAACATTCCAGAGGGACAGGGCTCTCTA
CGAGATTITGAAAGAGAACAAAGACAAGAAGGACGCTGAGTITAATGAACGATTCAAGCATAG
GCCACCCAAAGCTCTGGATGAAGATGAGACCGAGTTTCITGATAAACTGGAAATGTCAAAGAGG
GAATATGAACGTCAATTGGCAAATGAAGAAGATGAACAGCTTCGTAATTTCCAGGCAGCGGTTG



CAGCACGATCTGCAATCCTTCACGAACCAAAGGAAGCAGCACTGCCACCACCAGCGCCAGTCAC
CAAGGAACAAAAACCAATCGGGAAGAGAAATCCTGCGACTCGTCCATTTAAAGCGATCATAAA
AGTCAAGCCACAACCCAAGAAGGCTAAAGCAACAGAGAAAGAAGAGAAAGAGATCCCAGGGA
ATGGAAAACCGGCCAGCCATATCGACCAGGCTTCTITAGATTCTGTAAAAGGCAATGTCACAGG
TAAAACTACTGAAGGTCTGCAAACTGGTTTAGCCTTAGTCTCATATAGTGATGAAAGTGAAGACG
ATGATTAA

Protein
MVDETEKPIRLLNFVSEEQLDESKKERGERVEDGTFQRDRALYEILKENKDKKDAEFNERFKHRPPKAL
DEDETEFLDKLEMSKREYERQLANEEDEQLRNFQAAVAARSAILHEPKEAALPPPAPVTKEQKPIGKRN
PATRPFKAIIKVKPQPKKAKATEKEEKEIPGNGKPASHIDQASLDSVKGNVTGKTTEGLQTGLALVSYSD
ESEDDD*

2. AT1G30650 (WRKY14)
Promoter (2 kb upstream)
ATATAATATTAGAAAACTTGTGTACAGGCATAATATTATGTGTACCCCGGCCCTTTTCGAATGTAT
ATCTCTTGTGAACCAGCTCCATTGGCTTTAACTGCGTIGATATTTTATTGTGCTATATTTATGATGTG
TTTGTTTTTAAACTATCATGTATTTGTTTCTAACTCGCATGAGAATTGCCAATCTATTGGACGAACC
TAGAGACCATTTTTCGACTCAAATTTATATATTATTTTATCTGTGTGCAGATAGAGATTTGTAAGG
ATCATTGTATTTTAAAACGATTGATGGGAGTTGTAATTATGAACGIGGGTATAAGTGTTCATCATG
AAGTCGACCGAATATTAGTTCACATATATCTTAGTAATTTCTTATGTTATCCCCATAGATATATTTG
TATAGATATGATTCCTCTATATGGTTAATTAATATACCTTCTAGGCTAGCTTCTAGCCATTTACTTG
TTCTTCTGCGAAGTTGTTAAATATACTCTTTAAATATATCATCCCACATATTGTTGTGAATATCTTG
GGTTGGCGTATTATCATCTAATAAAGGTGTTTAGTTATATTTGACACAAAAGATAATAATATGGG
AATCCAATGAAAAAGAAAAGAATTTGCATTATATACCATATTAATTTTTTCTATATGATCAAAAT
TGAATACAGATGAATTGCACTGTITATTTTTCAATAAAACATTTTTCTTAGCATATTGACAAATATA
TTTCAACTATTCAATAAACAAAATAAAAAACAAATAGTCATAAATGGCTGATTCTGATTAGTITAA
CGAATAAACGTATTCCGAGAATTGCAGCTGATTTTTTATTAACACTAGGTAATCATTCGCGITACG
CTGCGATATTTTCAGATTTITITGTATTGTTTAATTTAAATATAATTTTITAATTATCTAATCATTCACT
CATGTAATAAGTAATTATTCTTAGTATTAAAATATATTTTCTAACAACATTCTCAACAACGCATTA
TACACAAAGTITCCTAAACAATGTTCGTCTTAAACCAATTAAACAGAGAGTAATGTITGGGATTCTC
GAAACCTAAAAATTTGATGATTAAACTTCTTACATACTTTTCACCCTCGGCGATTITATTATATAGA
TATATAGCAATATGCAAACTATTCAAACTATTAACTAATGCATGACTATTATACACTCATAATTA
GAGTTAAGATTACGAAAAAAAATCTTCAAGAAAACTAATAAAATAATTTTATTAAAAACATGTA
ATAACAAAATAAATTTAGTATTAATACAATTAAATATGTAAAATTAAATAATAAATATATGATTA
ATCTATAAATTAAAAATTAAAGAGCTTACATTAATTATTCAGTGGATACATGACAAATGCTAAAA
TGATGATATCATATGAAAAAAATTGGCCAACTTTCATATATATGATTGTCGTTATCATTCATCACT
TCTCTTTTCGCTACTCGTATATAATACGTAAATATGTGTGTACATATATGATGTTATATGATTCTCT
TCTCACATGAATAATCAAATTCGCTGTGGAGTGATCTTGTCATGAAACCATGTCAAGACAAGAAA
TCGTAATCTAATTAAAATGGATCAATAATGAGAGGTCGAATTCCGTTAAATAAATTAAAGATTAG
TAAAACTTGACATGGTATATATCCAAAAACAGTGTGGTGTAATGGTATTGTTCTCTTACAATAAT
ATGAATCTCGTTTATTCTTCTTGCGGGCAGAAAAAAAAAGTATTAATTTATAAAATACTTCTATTC
TAACGAATTATTTGCGCCGAGTAATCAAGAAACCAATATTATATTAGAACTTCACAAACTCAAGT




AAACTCAAAAAGATAATCTAAACTAAAAAGTACAAAGACTTGGCCATCGATTGGATTATCTATA
GGATTAATAAATAGAGTATCTCACTTACTTITAACTTATATTITCCATCCATACTTTAATATTAATATC
CGTTGATATTATACTTACTACTGAAA

CDS
ATGTGCAGCGTCTCTGAGCTTCTTGACATGGAAAACTTCCAAGGAGACTTAACCGACGTCGTACG
AGGAATCGGAGGCCACGTGTTATCACCGGAGACTCCTCCCTCGAACATCTGGCCTCTTCCTCTGT
CACATCCAACACCATCACCGTCAGATCTTAACATAAACCCCTTCGGAGATCCCTTTGTGAGCATG
GACGATCCACTCCTCCAAGAACTAAACTCCATCACAAACTCCGGCTATTTCTCCACCGTAGGAGA
TAACAACAACAACATTCACAACAACAATGGTTTCTTGGTTCCAAAGGTATTTGAGGAGGATCATA
TAAAGAGTCAATGTAGTATCTTCCCAAGAATCCGGATCTCGCATAGTAACATCATCCACGATTCT
TCTCCGTGTAATTCTCCGGCCATGTCGGCTCACGTTGTCGCAGCCGCAGCAGCCGCCTCGCCGAG
AGGCATCATCAACGTAGACACAAACAGTCCTAGAAACTGTCTATTGGTTGATGGTACCACGTTCT
CCTCGCAGATTCAGATATCTTCCCCTCGGAATCTAGGCCTTAAAAGAAGGAAGAGTCAGGCAAA
GAAGGTGGTGTGTATTCCGGCCCCGGCTGCAATGAACAGCCGATCAAGCGGAGAAGTGGTTCCA
TCGGATCTATGGGCTTGGCGTAAATACGGTCAAAAACCTATCAAAGGCTCTCCTTTTCCAAGGGG
TTATTATAGATGCAGCAGCTCAAAAGGTTGTTCAGCAAGAAAGCAAGTCGAAAGAAGCCGAACC
GATCCAAACATGTTGGTGATTACATATACCTCCGAACATAACCATCCTTGGCCCATCCAACGCAA
CGCTCTCGCCGGCTCCACACGCTCCTCCACCTCCTCCTCATCTAACCCTAATCCTTCCAAACCCTC
AACCGCAAACGTAAACTCCTCATCCATTGGCTCCCAAAACACCATCTACTTGCCTTCCTCCACCA
CTCCTCCTCCTACCCTCTCATCCTCCGCCATCAAAGATGAACGAGGGGACGATATGGAGTTGGAA
AACGTAGATGATGATGATGATAACCAGATTGCTCCATACAGACCGGAGCTTCATGATCATCAGC
ACCAACCAGATGATTTCTTTGCAGATCTITGAAGAGCTAGAAGGAGATTCTCTAAGCATGTTGCTT
TCTCATGGCTGTGGCGGCGACGGGAAGGATAAAACGACCGCGTCCGATGGGATCAGCAATTTCT
TCGGGTGGTCGGGAGATAATAATTATAATAATTACGACGACCAAGACTCAAGGTCGITATAG

Protein
MCSVSELLDMENFQGDLTDVVRGIGGHVLSPETPPSNIWPLPLSHPTPSPSDLNINPFGDPFVSMDDPLL
QELNSITNSGYFSTVGDNNNNIHNNNGFLVPKVFEEDHIKSQCSIFPRIRISHSNITHDSSPCNSPAMSAH
VVAAAAAASPRGIINVDTNSPRNCLLVDGTTFSSQIQISSPRNLGLKRRKSQAKKVVCIPAPAAMNSRSS
GEVVPSDLWAWRKYGQKPIKGSPFPRGYYRCSSSKGCSARKQVERSRTDPNMLVITYTSEHNHPWPIQR
NALAGSTRSSTSSSSNPNPSKPSTANVNSSSIGSQNTIYLPSSTTPPPTLSSSAIKDERGDDMELENVDDDD
DNQIAPYRPELHDHQHQPDDFFADLEELEGDSLSMLLSHGCGGDGKDKTTASDGISNFFGWSGDNNY
NNYDDQDSRSL*

3. AT1G53720 (CYP59)

Promoter (2 kb upstream)
AAAAGGTCAACATTGAATTAGTTGTCCCCTGTTAAAATGGCTATCTTTAAAGCTAACTCAAGTTCT
GTATGATGAAATGGAAAGGTAGAAGTTTACATTACTTCTTGATCTTGAGAATGGCGCCAAAACCG
CTGTACATGAAACAGTATACATTAGACCATAAACAAAGTGTTAATCCTTTGAGTTACATACAATT
CTAGCTGACAAATCACCTGATCAATGACAGAACTACCACGATGAGGGCCACATGGGGTTTGATC
AGGCCGATATAATGGGATGTGGGTCAATAAAACTCTAGGATGTGACTGTGCGTCTAAAAAAGAT
AAGAAAATTTTATGTATAAGCTTCACAAAGATAGTATATACAGAAGAGGATGCAGCTGAATAAC
ACACACACCGGTGGAGACATTTTGTACAAACTTCCAAACTTCTGAGGCCAGATCCTTTTITAGAAT
TCCCTGCAACATATACATCACTTTTCAGTTACAGATCCTTGGTTTCTCTTTGAGGAGAAATTCTAA



GCATGTAAAACAATATCTTAATGATCAGAGCAAAGTTTGTAACAACCATCGATAGCTTGGGCATC
AATACTGATGAACTCAACATTTCCAATCATAAATCTGCGGTTTCTGACCCCAAATACTTITTTCGTA
TCGATCAATCACCTGTTGAATTGTGAAGGTATATCAATATATAGGTCGCTGACATATGTTATACAT
TTGAGAAAAAAAAAAGTGATAAATGTACTACGCCTTGCTTATGGGAAGCAACCCGAGAATAGCC
AATGTCATGATTCCCAGGGATGTAAAATGTAGGGATATCCCCAACTCTGCCTTCTGAATTCAAAC
CAAATACATGTTITCAATCGGITTAAAGACTCCTGCCATCTGATAAAATAAGAAGTTAAGCATTTC
CACGAACCCTTTGAGCAGAAAGAAGAACAAGTGAAAGACAAGAACAAGGAGAGCTTACTCTTC
CTCGGAAAGAAATGGCCCGCCATCGAAATAATCACCTAAAAACAAAACAACATCGGGTTTGAA
AGGCAAGACAGACCGAAAGAATGATCTCCGCATGTTTATATCAGTATAAAACTGAGCAAGCTCC
AAAGCAAGTGTCTTITGACGACAAACGAAACGATGTCTTATCCATGAGCTGCATAAAAACAACAA
CAATAAACACATAATCAGATGATCAAACTCCATTAAAACAACACACAACAAAAATCGAAAATC
ATTTGAAGAGCTCACCTGTGGATCAGTAACAATGGCTACTTTAGTAAAATTTCCATCACTCTCCAC
TCCATCACTCTGCAACACAAAGAAGCTAACAGATATTITAGTAATCACAACTAAACAGTGACTAG
AATAAATGATGAATCATAGAGATTTCTTCCACATTGGCCTTCTAATAATGTTGCATCTAAGCTATT
TTTCGATTAGAGAACGATTACATTCTCAAGAATAAGAATATAAAAACCTTGGCTTTATACAATIT
ATAGCAACACAAGGATGATTACAGAGAGAAATAAGCAAATACACAATCAAGGTCGAATTAAAC
GCAATGAATCTCCAAAATTGAGCATCCGTTACTGAAAAAAATGGAAACTTTTTGGAGAGAGAGA
CCTTATGGTGAGGCCAAGAACAAGTGAAGAGAGAAGGAACCCAGAAGGCGAACATTITCTCCGT
AGAGGATCGTCGCAGCCCAAATGAGACATAACGCCACCGIGAGCTTATGGTGGTGTTITCATTTTT
TCCGAGTATCTGAATCTCCTCCCTTCTCGGCTTTGCTTCGCCGAGATATGTATCTAATGATCGTTGT
CGTTGACCAAAAGAGCGGTCAAGACGCGACAGACGCTGAGCTGCGTTTGAGTATACCGAAAAA
CGCCGAAACTTGGGAATGAATGCGCTATTCCAAAACTACTGGGCCGAGTTTATATTGGGCCTATA
CITITGTTGTTATTGGGCCTATGCTTATTAGAACAGTGACGAACAAAGAAATAATGAAAAAC

CDS
ATGTCAGITCTITATTGTGACGAGCCTTGGTGATATAGTAATTGACCTTCACTCGGATAAATGCCCT
TTGACTTGCAAGAACTTCCTTAAGCTITGCAAGATCAAGTACTACAATGGGTGTCTTTTTCACACT
GTGCAAAAGGATTTCACAGCACAGACTGGTGATCCAACTGGTACGGGAGCTGGTGGAGATTCAA
TCTACAAATTTCTGTACGGTGAGCAGGCTCGTTITTACAAAGATGAGATTCATCTTGATTTAAAAC
ATTCAAAGACCGGCACTGTTGCAATGGCCAGTGGTGGAGAGAATCTCAATGCTTCCCAGTTCTAT
TTCACACTTCGTGATGATTTGGACTATCTTGATGGGAAACACACTGTGTTTGGACAGATTGCTGAG
GGGTTTGACACTTTGACTAGGATAAATGAAGCTTATGTTGATCCGAAGAACAGACCCTATAAGA
ACATTAGAATCAAGCACACACATATACTTGATGATCCATTTGATGATCCCCCACAGCTGGCTGAA
ATGATGCCAGATGCTTCCCCTGAAGGAAAACCGAAAGAAGAGGTCAAAGATGACGTGCGGCTTG
AAGATGATTGGGTTCCAATGGATGAAGAACTTGGTGCTCAGGAACTGGAGGAGGTITATCCGCGA
AAAGGCAGCCCATTCAAGTGCTGTTGTACTTGAAAGTATAGGAGATATCCCCGAGGCTGAGGTA
AAACCTCCTGACAATGTGCTGTTCGTCTGCAAACTGAATCCAGTGACTGAGGATGAAGACCTCCA
TACCATTTITITCACGCTTTGGAACCGTTGTATCGGCTGATGTAATCCGGGATTTCAAGACAGGTGA
CAGTTTGTGCTATGCITITATAGAGTTTGAGAACAAGGAGTCATGCGAACAAGCGTACTTTAAGA
TGGACAATGCTCTGATCGATGATAGACGGATACATGTGGATITCAGTCAGAGTGTGTCCAAACTT
TGGTCACAGTTCAGGCAAAAAGACTCCCAAAAGGGCAAAGGGAATGGGTGTTTCAAATGCGGCT
CGACGGATCATATTGCCAAGGACTGTGTGGGTGGTCCGTCTTCAAAGTTTATTGTAAAAGATCAA
AACAGACAGCACGGAGGAGGTGAAGGCTATGAGATGGTGTTTGAGGGTGATGTGCATGAAACC
CCCAAGCATAATAGTCATGAGAGGGAGAGGAGTGAGAAGATTCAGAGGAGAAGTCCTCATGGT
AATGGGGAAGGCAAAAGACAGCACAGAGATGAACGTGATGATGGTAGAAGACAGCATGATCG



GGAAGACGCACGAGAACTGGAGAGGAAACACAGAGAGAGAAAAGAAAGAGAGAGTAGGGAA
GATGAAGACAGAAGAAGAAGAAGACGCCGTGAAGAGTCTAGAGATAAAGAGAGTCGGAGAGA
GAGAGACGAAGATGATCATCGGAGTCATAGAGATTATAAAGAGAGGAGAAGAGAGAGAGACG

ATAGACATGGAAGAGAAGCTAGACATGAGAGAAGGGATAGATGA

Protein
MSVLIVTSLGDIVIDLHSDKCPLTCKNFLKLCKIKYYNGCLFHTVQKDFTAQTGDPTGTGAGGDSIYKFL
YGEQARFYKDEIHLDLKHSKTGTVAMASGGENLNASQFYFTLRDDLDYLDGKHTVFGQIAEGFDTLTR
INEAYVDPKNRPYKNIRIKHTHILDDPFDDPPQLAEMMPDASPEGKPKEEVKDDVRLEDDWVPMDEEL
GAQELEEVIREKAAHSSAVVLESIGDIPEAEVKPPDNVLEFVCKLNPVTEDEDLHTIFSRFGTVVSADVIRD
FKTGDSLCYAFIEFENKESCEQAYFKMDNALIDDRRIHVDESQSVSKLWSQFRQKDSQKGKGNGCFKC
GSTDHIAKDCVGGPSSKFIVKDONRQHGGGEGYEMVFEGDVHETPKHNSHERERSEKIQRRSPHGNGE
GKRQHRDERDDGRRQHDREDARELERKHRERKERESREDEDRRRRRRREESRDKESRRERDEDDHRSH
RDYKERRRERDDRHGREARHERRDR*

4. AT1G68090 (ANND)
Promoter (2 kb upstream)
CGCCAGAGACTTTCTCTGATGAATTTACAATTGCATCAGAAGAAGATTGTTGGTCCAAGTTGTTAT
GATCGCCTTCATCCTTCAGTTTCTTACTGCCTGCATGGTGGTGGTGGTGATGATGACCCCAAGTAT
TGGACCCAGATGAGTTTTCTTCGACATACCGCACCAACTTCTCCACAAGAAGGAAGACCACAAT
CCCAGCTGGATAATTAAGAATGATGATTGAAAGTGTCAATTCTGTCAAAATATTTTGTTCAATAA
ACACAAGAGGAAGTGTTATGATACTTACCAAGAACAGACAATCCAACAGACAAATCTTGTATAG
AATGTGAGTGTGAAGGCGAATCCGAATGAGAATGATCATGATGGTCATGGTTCTCATGGTGATCA
TTAGAGTGAGAGTGGCCACCACCTGCCAAACCATAAATATATTTTGCACTTCAGGAAGATATAA
AAGCAAACAAAATGAGAAGGCATAAAAGCCAAATTATGAAACAATGCAGATACTAAAAAAGA
GATCAGAAACTTGTGTCCATTACTGTACCAAAAGCATGGGGCAGTTGGTGAAGAAAAGCATCTC
CCAACATACTGCCTGGTAAACAAATTAACTGAATCAACAGATCATATATTATTAACATTTCCAAC
TCATCCAAGTGATAAAGTTGCGACGAAACACAGTGTATAGATATTGCTAAAATATTTTTCTTGCA
TTCAGAACCACCACCGCCAAAGAAAAAGCTACTGTAGTCAGTCTAATGACTTACCCCAAAGAGA
GCCAAAGAATCAACGAACCATTTTGATGGCTTCCCTTGAACTGTTAGTTGCAACATAAGACTTGA
AACAGTTACTCTCATGAACACATTATAGCACATGAATAAACGAAAGAGAGCATTTTCTCCAGGA
CAATTAAAAGCAATGCTTITTTGGTTTTCATAGGTATACAAAAAATTGCTTACCAAACATAATGGG
AAGCAAAACAAGGCAGATGAGTGAGGCCAAGCTAACTAAAAGAGAGCATCCCAATGCATTAAG
CCACAGAGCTACAAAAACCAACAAGAAGAAGAGATTCTAATCATCAAGTAATGATTTGTAAAA
CCCAATGAAGAATGTAGCTAAAGGAACCAAATTTACCAAACCCCGTAAGAGTGGAACTTGATTEC
GIGATCGTGATCATGAAGACAAGGCCCAAACCCACATAATCTCATATCCTCCTCTTCAGCAAGCT
CCTCCGGCAACTTCATCTCCACCTTCGCCGTCGTCTTCTTCACATGATGATCATGATCGTIGGTCGT
GGTCGIGGTCATGAGAATGACTACACCCACCACEGTIGATGATGCACGIGATCGTCALCGCGCCGG
CGTTGACTGAGAGAATCCGGATTCAACGCACAGATCCAGAAACAGTACCAAAACCAGAATCGG
AACCAGTAGCTTTCTCAGCGAGAACGACATCTCTGAGTGAGCTAAGAAGAGCGACGGTTGAAGC
GAGTGCCTTCAATAGTGATGAAGCAGACGATGCAGAAGAAGAGAATGATAATTCCGATTATGAT
TCCGAAAGTGACAACATCCATTTGGGGAAAGTAATAAACCTITAGGAGATCTTTTTATAATTTGTA
GTTTTGGCCCATTGTTTCGAAATTAAGTCGAAAACCCCCTTTTACTAGGCTACAGACTCTACACAA
CTCTTATAAAAGTCTITTATGTTGATGATAATCATGAAACATAGAGATATCTATCGGATCCTAAAA
AATGTTATCCGTTAAATTTTATGCATCAAAGCATCCATCGTTACACGAATGAAACAGAGGATTCA




ACTCCTAAAATCAAGGTCTAATGTCCATTTCCTTTGCATATTTCAACCCAAAACCCAATCGCCAC
AAATCACACCACACCAACAAAACAAAAGAAAAAACAAAATCAAGAGAATACAACAAAAAAAA
GAAAGAAGAAAGGTATAGAGTTTTACAATATCTTCTTCGGAATCTTTAGAGGAAGAAAGAAAAA

CDS
ATGGCAACAATGAAAATACCAATGACGGTACCTTCTCCTCGAGTCGATGCTGACCAACTCTTTAA
GGCCTTCAAAGGAAGAGGCTGCGATACTTCGGTGATCATCAACATCTTAGCTCATCGCAATGCAA
CACAACGAGCTCTCATCGAACAAGAATACGAAACCAAATTCTCGGATGACCTCCGAAAACGTCT
CCACTCTGAGCTTCATGGTCATCTCAAGAAAGCCGTTCTTTTGTGGATGCCTGAAGCAGTGGAGC
GAGACGCTTCAATACTGAAACGCTCCTTAAGAGGAGCCGTGACTGATCATAAAGCGATTGCTGA
GATTATATGCACACGATCTGGCTCTCAGCTTCGTCAGATCAAACAGGTCTACTCAAACACTTTCG
GTGTGAAACTTGAAGAGGACATCGAATCCGAAGCTTCTGGCAATCACAAAAGAGTTTTGCTCGC
GTATTTGAACACTACGCGATATGAAGGACCAGAGATCGATAATGCGAGTGTAGAGAACGATGCT
AGGACTCTCAAGAGCGCGGTTGCAAGGAAGCATAAATCTGATGACCAGACGTTGATTCAGATAT
TCACTGACCGAAGCAGGACTCATTTGGTCGCTGTAAGATCTACTTACCGTTCCATGTACGGCAAA
GAACTTGGAAAGGCCATAAGAGATGAGACTCGCGGGAACTTCGAGCATGTCCTTCTAACAATTTT
ACAATGTGCTGAAAACTCTTGTTTCTATTTCGCAAAGGCATTGAGGAAATCAATGAAAGGATTAG
GAACAGATGACACGGCGTTGATAAGAATCGTGGTGACGAGAGCAGAGGTGGATATGCAGTTCAT
CATCACAGAATACCGTAAGAGATACAAGAAGACTTTGTACAATGCTGTTCATTCTGATACAACTA
GTCATTACAGGACTTTITCTCCTCTCTCTITTAGGCCCCAACGTTTGA

Protein
MATMKIPMTVPSPRVDADQLFKAFKGRGCDTSVIINILAHRNATQRALIEQEYETKFSDDLRKRLHSEL
HGHLKKAVLLWMPEAVERDASILKRSLRGAVTDHKAIAEIICTRSGSQLRQIKQVYSNTFGVKLEEDIES
EASGNHKRVLLAYLNTTRYEGPEIDNASVENDARTLKSAVARKHKSDDQTLIQIFTDRSRTHLVAVRST
YRSMYGKELGKAIRDETRGNFEHVLLTILQCAENSCFYFAKALRKSMKGLGTDDTALIRIVVTRAEVDM
QFIITEYRKRYKKTLYNAVHSDTTSHYRTFLLSLLGPNV*

5. AT4G11640 (SR)

Promoter (2 kb upstream)
TTGTCGATTCCTCTTGCGGAGAGATGCAATCGATTCGTGGCAGTACACGGTTGCTTCAGAGGCAT
CGTTTCTCCATCTCCAACACTCTTCGTTTCACTTCTTCTTCTTCTTGTGGAAGCTGGTCTGAAAATG
AATCCAGAAAACTAGGGTTTGATTCTTGCCCTTCTAGCAGAGCTGCGACATATCTCATTAGCTCGT
TGAAAAATGCAGGCTTTTCCTCTTCAGCTATACCTGTAAGCCACTTTCGTTCTCTATCTTGGTTTAA
CATTGTCGAAATGTAGAAGAGGTTTGGTTGGTAATGGAGATCTTATATCAAATGGGTTITGAAAAT
TGCAATTAGTGTAGAAAAACGCAAACTTTGCTCTTGTGTGGTAGTAAGAGTTATGTAGATATAGA
AGAACCAGCTTTGACACAAGTTTTATGATTTCACAAGTTGTITCTACTTTATATGTTTGGGTCACAG
TGATATCTATCTAGTATGTTAATGTACATTAGGTITTCTACGTGTITTACGATGTTCTTGGAAATATTT
TGGCAGAAACAAAACTTTACGTATGCGTCGAGGTGTTTTTCCACCACTGGAGATTCTTCTGTITCAA
GGATCTCCTGAGTCAGATTGTGTTGTGCCTCAGAGAATCAAGTTTAAGCGGCTTGATAAAACCGC
TAAGCATATAATGCAGGTACTACAACTCAATTACTAGACAACTGTCATGGATAAATCATGTCATA
TGACACAATCTTCTGCAGATTGTAGACAAGGAAGCGGTTGAGGAAGTGAGATCTCTTAGAGAGA
TTCCTGAGATAAAGCCCGGTTACATTGTGCAGCTAAAAGTGGTAATTTCTTTITTTCTTGGTGAATG
GGATTGAACTATCTTTGTCTTTAAAGTGAAACCTTTTCATAGGCTTGCCATTTACTTTTGTTITTAA
CAGGAAGTGCCTGAGAACAAGAGACGIGTATCAATCGTGAAAGGCGTCGTCATAGCAAGGCGT




AATGCTGGTCTGAACTCAACATTTAGAATTAGAAGGCTTGTTGCTGGAGTGGGCGTTGAATCCAT
GITCCCCTITGTAAGTAACTTGAAGCTCAAACTGCAACTACTTATTCTTTITTTTCTTTCTCTCAGAAT
TTGTATATGATATGATAACTCAAGCCACCATGTTTTGTGTGCCTTAAATTGATGTGAGTGAGGGTG
TTTGGTGACAGGTATTCCCCAAACCTGAGGGAGATTAAGGTGGTGGACAAGAAGAAAGTAAGAA
GAGCCAAGCTATATTACCTCAGGGACAAGGTGAATGCTCTTAAGAAGCATTAACAACCTCAGTA
AAAAAAACAATCTACTCGIGTCTTAAACAATTTTCCAATGTTTTAGTTGCACTCTCTCAAAAGGA
GACGATTTGCCTCAAATTTCACGTATTGAATTTGTGCAATGGTGAATCTTCTTCAATTCTCTTCTCT
CCCTTGTTGGAAAAAGCACATGGGCTAAAGACATGTTATAGTTTTATATATGGAGACAAGTAATC
CACGACGTTTCTTGTATAATAAAACAGCGIGACGTTCTITTTTTTTAGCTCCATAACACAACGCTGT
CITTGAGTAAATGTATCTGTCCTCTCGAATTCTGCAATTITCCTGAAACTGGGCAAATTGAAATTCC
CAATCCTAAACCCTAAGCTCAAATTTGAGAAATTAGGTTTGTTTTCATCCTTITCTITTGTCTCAGTCA
CITAGTTTTTGGGTTTTAGTAGACTCCTTTGTATTTTTTAACCCAAAAATTGCAATGTCAAAAGTTT
CAGTCTITTTGCAACTTCTGCTGTGTTCTTTTGTGATITGAGACAGAAGAGAAACTTAATTTGTCTTT
AAAGCTAACATTTITAGGTAGCAAAAATTAGTATATTGAGCATAAAGTTAACAAATTTGAAGTTA
TTTAAGATGATTGAGGATATGGTTTTCTATTCTGATAAGTAGGAAGTTGATGAAGTGATAATGAA
GCTTCTTTGAAATGTTTTTACTTTTITAGAA

CDS
ATGGAAGCAAATAGAGAGAAGTATGCTGCTGATATATTGTCCATAAAAGAAGCTCATGACCGTA
TTAAGCCGTATATACATAGAACTCCGGTGTTAACATCTGAATCGTTGAATTCAATCTCCGGAAGA
AGCTTGTTCTTTAAGTGTGAGTGCCTTCAGAAAGGTGGAGCTTTCAAATTCCGTGGAGCTTGCAAT
GCTGTTTTGTCTCTTGATGCTGAACAAGCAGCCAAAGGAGTTGTAACACACAGCAGTGGAAACC
ATGCTGCTGCATTGTCTTTGGCTGCAAAGATTCAGGGAATACCGGCATATATTGTTGTACCAAAA
GGTGCTCCAAAGTGCAAAGTTGATAATGTGATCAGGTATGGTGGTAAGGTTATATGGAGTGAAG
CAACAATGTCITCTAGAGAGGAAATAGCTTCAAAAGTTITGCAGGAAACAGGTTCAGTITCTGATC
CATCCATATAATGATGGACGCATTATAAGTGGTCAGGGTACAATTGCATTGGAACTGCTGGAGCA
AATCCAAGAGATTGATGCTATAGTITGTGCCGATAAGCGGGGGTGGTTTGATATCTGGTGTGGCGC
TTGCTGCCAAATCTATTAAGCCTAGTATCCGGATTATAGCCGCTGAACCAAAAGGAGCTGATGAT
GCGGCTCAGTCTAAGGTCGCTGGTAAAATCATCACTITACCTGTGACTAATACTATAGCTGATGG
CCTTCGAGCTTCTCTTGGAGATTTAACCTGGCCGGTGGTGAGGGACTTGGTAGATGATGTTGTCAC
CITGGAAGAGTGTGAAATAATCGAAGCCATGAAAATGTGCTATGAGATACTGAAGGTCTCTGTG
GAACCAAGTGGAGCTATTGGCCTTGCAGCAGTITITATCAAACAGTTTCCGCAACAATCCTTCTTGT
CGTGATTGCAAAAACATAGGAATTGTACTCTCAGGAGGTAATGTTGATITGGGCTCTCTATGGGA
TTCATTTAAGAGTTCAAAATAA

Protein
MEANREKYAADILSIKEAHDRIKPYITHRTPVLTSESLNSISGRSLFFKCECLQKGGAFKFRGACNAVLSLD
AEQAAKGVVTHSSGNHAAALSLAAKIQGIPAYIVVPKGAPKCKVDNVIRYGGKVIWSEATMSSREEIAS
KVLQETGSVLIHPYNDGRIISGQGTIALELLEQIQEIDAIVVPISGGGLISGVALAAKSIKPSIRITAAEPKGA
DDAAQSKVAGKIITLPVTNTIADGLRASLGDLTWPVVRDLVDDVVTLEECEIIEAMKMCYEILKVSVEPS
GAIGLAAVLSNSFRNNPSCRDCKNIGIVLSGGNVDLGSLWDSFKSSK*

6. AT5G50320 (ELO3)
Promoter (2 kb upstream)



GICCITTTITICTITIGTTGTTGTTGTTGITATATTGGCTTGCATTATGAAATATACTGACACCACACT
GAATCTATATCTCCTCTTTCTTCAGCAATATACTTAACAGTTTATCCCGTGCGTATGGCCAAATGA
TACTGAAAAGTGGTTTCTTTCATGCGGATCCACATCCTGGAAATATCTTGATTTGCAAAGGTCAA
GAGGCAAGTCATATTITTGCTTGTAGTCATTATTTGGTAGTTTITTAATTCGCTTAGTGTITACCTTCTG
GCAGAACTTGCCCGTCTATATAGTCTGAGTTGTAATCTTGTTTCCCGTCATTAGGTTGCATTGCTGG
ACTATGGTCAAGTGAAGGAACTACCCAACAAGTTGAGACTTGGTTATGCAAATTTGGTCATTGCC
ATGGCTGATAACAATGCTITCACGAGTATCACAGAGCTTTTGGTAACTCAAAACTCATTAAATCTC
CATGCACTACTGAAGTAACTTTGTGATCTAAATTGTTCGTTTTTGTTCATATCATCTGTTTTGTGGC
TCAAAAGCATTTTTGTCATTAGCAAATCTTTTTCTTTTGAGAAAGATATTCCAATAAGAACCAGTC
CATAAAAGGTGAAACCATTITGTTACCACAAAAGTITATTTTGTGAGCGAGGATTTCATITTGTTTAG
GCTATGAAGATTAAGTACTTGATCATTATGTITCAAAAAACGGCTTITCCACTTTITAAATTGAATAG
TTTAGTATGTGAGAACTGTTTITGAGGCAAGTATGTGGTGGATTATTATGATTGAAAGTGATAAGA
AAACGTTTTTTTTTGTCCAATATTGGAATATTCACTGTCAACAGTTTGGATTACTGCAGCACTAAA
TTCCTTAAGTTATTGTGGCTGTGAATGTTCAGGGAAATGGGTTTACATACAGTGGCCAAGTGTGA
GAATGAGCAGCAAGAACTTCTGCGGTTAGCACAAACACTTITTITGATACAAAGATGCCTACTGGTC
AGACAGTTTTACAACCTTTCTCAGATGACTCTTCGATTAAAAAGATAGCCGTTGAGGTAAGTAAA
GCTCCATTGATGGTCACAAAGTAAAAAAAAGTTGTGTGTTCTACAGGTAATAATATATACCAAAC
TAACTTGAATGTGTTCTTTGTCGGTAGACATTTCCAGAGGAACTGTTCTCTGTACTTCGCACTGTG
GTTCTGTTAAGAGGACTCAGTGTTGGGATGGGAGTTAATTATTCGTIGTGCAGAACAATGGAGAGC
AATGGCCGAAGAGGCTTTACTTGCATCTGGAAGAGTGACAAGAGGTAAGTGGTTATATCGTATA
GTACTCACTACACTTTTTGCATAAAAAACAAGTGCTGATGGAGTTGGTAACATAACACCTGAGTT
TTACAGATGGCAAAGAAAGATCTCGTAGACGGGCTTCTCTACGAAGGCTACGCACAGGAAGTTA
GGAAAAAGATAGGAGTATTTCTCATCACTTAGACTCTCCCATGAGCAGGATCTGAGCTTTTTTCAT
TTATTGTTCTTITCITITGTGAGAATTTGAATGATAGGAGAAGTTGGATAACACTTGAATGTAATTG
GCTGATATAAAATTATGATGGAAGATTTGTAAATCAAGATITAATTCCCAAAAGATAGGATTATA
TGTTTTGGTACTCCTTCTCCACAATAGTITGGAGAGGACTATTATCTCCAACAGCTATAAGCCATCT
TGGCTATTACGTCGGCACATATATATGCCATTACGATTCATGGAGTCATTCTCAAAGATGACTGC
CTCAAAACCCAAGTTATCACTGCACATCATTGTCTAACACAAAAGGCTGGTGCTTCAGCTTCITA
AGGAGACTGAATCTTCATATAGATTTTGGTTCCACACCATTTTATGTCTITTITCTGTTGCCTCAAAAA
AAAAAATTGAAGCGTTGACAAAAAAAAAAGTTAAACAGATTAAAACGATGTCGTTTAAAGGAT
TTCATTAACACAAAATCTGCGTTCAACGAGTTC

CDS
ATGGCGACGGCGGTAGTGATGAACGGCGAGCTGAAAAAGCAACCTCGGCCAGGTAAAGGCGGC
TATCAGGGCCGTGGATTAACTGAAGAAGAAGCTCGAGTTCGCGCCATATCGGAGATTGTTAGCA
CCATGATTGAGCGTTCACACCGCAACGAGAATGTTGACCTAAACGCAATTAAAACCGCCGCTITG
CCGGAAATACGGCCTAGCACGTGCGCCTAAGCTCGTGGAGATGATTGCTGCGCTITCCTGATTCAG
AGAGAGAGACTCTTCTCCCGAAGCTCCGTGCCAAACCGGTTCGAACAGCTITCAGGGATCGCCGTT
GTGGCGGTTATGTCGAAGCCTCATAGGTGCCCGCATATAGCTACGACGGGGAATATATGCGTTITA
TTGTCCCGGTGGACCTGACTCTGACTITGAGTATAGTACTCAGTCITACACTGGATATGAGCCTAC
CAGCATGCGAGCTATTCGAGCCAGGTACAATCCATATGTTCAGGCAAGAAGCAGGATAGATCAG
CTGAAGCGGTTGGGTCACAGTGTAGATAAGGTITGAGTTCATTITGATGGGAGGTACTTITCATGTC
ACTGCCTGCTGAGTATCGGGATTTCTTCATACGGAATCTTCATGATGCTITATCAGGACACACTTC
TGCCAACGTTGAAGAGGCAGTTGCITACTCTGAACATAGTGCAACTAAATGCATTGGGATGACA
ATTGAAACGAGGCCAGATTACTGCCTTGGACCTCATTTACGACAAATGCTGATTTACGGTTGCAC



CCGGCTAGAGATAGGTGTCCAGAGCACATATGAAGATGTTGCCCGTGACACAAATAGAGGTCAT
ACTGTTGCTGCTGTAGCTGACTGCTTCTGCTTGGCTAAAGATGCTGGTTTCAAGGTGGTTGCACAT
ATGATGCCTGATCTTCCTAATGTTGGGGTTGAGAGAGACATGGAAAGTITCAAGGAGTTITTCGA
GAGCCCATCTTTTAGAGCAGATGGGTTAAAAATATATCCCACCCTTGTGATCCGTGGAACTGGAC
TTTATGAACTATGGAAAACTGGGAGGTACCGAAATTATCCACCTGAGCAGCTTGTGGATATAGTT
GCAAGGATTCTCTCCATGGTACCTCCATGGACACGTGTATATAGAGTTCAGCGTGATATTCCTATG
CCTCTGGTTACGTCAGGGGTAGAAAAAGGAAATCTITCGTGAACTGGCTCTAGCCAGAATGGATG
ACTTGGGCCTTAAATGCCGTGATGTCCGTACTCGTGAAGCTGGAATTCAGGACATTCATCATAAA
ATTAAGCCAGAACAAGTAGAGCTTGTGCGTCGTGATTACACTGCCAATGAAGGTTGGGAGACGT
TCCTTTCTTATGAAGATACACGCCAGGACATTCTITGTTGGATTGCTACGTTTGCGAAAATGCGGGA
AGAATGTAACGTGTCCAGAACTCATGGGAAAGTGTTCTGTTGTCCGTGAGCTTCATGTATACGGA
ACAGCTGTACCAGTTCATGGTCGAGATGCTGATAAGTTGCAACATCAGGGCTATGGTACACTTCT
GATGGAAGAAGCAGAGAGGATTGCTAGAAGAGAACATCGATCTAACAAAATCGGTGTGATTTCT
GGTGTAGGAACCAGACATTACTACAGAAAGTTGGGTTATGAATTGGAAGGTCCITACATGGTGA
AGCATCTTCTTTGA

Protein
MATAVVMNGELKKQPRPGKGGYQGRGLTEEEARVRAISEIVSTMIERSHRNENVDLNAIKTAACRKYG
LARAPKLVEMIAALPDSERETLLPKLRAKPVRTASGIAVVAVMSKPHRCPHIATTGNICVYCPGGPDSD
FEYSTQSYTGYEPTSMRAIRARYNPYVQARSRIDQLKRLGHSVDKVEFILMGGTFMSLPAEYRDFFIRNL
HDALSGHTSANVEEAVAYSEHSATKCIGMTIETRPDYCLGPHLROMLIYGCTRLEIGVQSTYEDVARDT
NRGHTVAAVADCFCLAKDAGFKVVAHMMPDLPNVGVERDMESFKEFFESPSFRADGLKIYPTLVIRGT
GLYELWKTGRYRNYPPEQLVDIVARILSMVPPWTRVYRVQRDIPMPLVTSGVEKGNLRELALARMDDL
GLKCRDVRTREAGIQDIHHKIKPEQVELVRRDYTANEGWETFLSYEDTRQDILVGLLRLRKCGKNVTCP
ELMGKCSVVRELHVYGTAVPVHGRDADKLQHQGYGTLLMEEAERIARREHRSNKIGVISGVGTRHYY
RKLGYELEGPYMVKHLL*

7. AT3G49050

Promoter (2 kb upstream)
CAAAACTTCACTTTTAGGTACTTTGTTGATCTAATATTACATAAATTGCACTGTTCTCAGCTAAAT
ATGTCTTCTACCAAAGGAAATCAGATAGGCCAAAAATGGATCCAGCCTAAATGTGTACCGGAAT
GTTTGTTATTCCATCTTGAGACATTCGTGTGGACAGGATACGAATGGCAACGAAGAGATGAGAA
AGAAGTGGCGAGATACATCCTAAGAAACACAACAAGTTTGAAGAAAGCAACTTTCTCCACAAA
ACCCATCGAACCGGTAAAGCTCAAAGTTTTTAAAAAGAGACGTGAGATCCTCAACGAGTTGGCT
AGTTTGGGCAGGGCTTCAAATCCAAGTGATTTTGTGTTTGAATCTATTTAATCTCTCGAGCATATA
TATATTATATATGGTTTGTTGACCATTGGGAAATGTAAAACTCTCAACTTTATCAATCGATAGGAT
GCCAAATCTTGGTTACATTTTGAACTTATACTATTGTAGATATATATTTTTCTAACAAAAGCTGAA
CTTAGGTTTTGAATAGTATGGACTTTCTAGAAGAAATGATATGAATTGATTGCACATAGGCTTTTT
CTAACAAAAGCTGAATTGGCAATTTGCTACTTAAATGAATTTGATTGCATAATTTATTGTAGTGCT
TGAAAATTCTGAACTTGCAAGTTCTGTAATAGGAAACACATCACAAAATAATTGCAATTGGTCCC
AAAGGCGTATAAACTTGTTTTCCTTTCCATGACTCTTTTGACCTCTAGGTAATAGTAAAGCCAGTA
GATGGAATTAGCAGCTACCAACCTAACTTAAATGAATTTACAGTTGCTATATATGATTTTCTTTTT
AATATATAATACTAAATTAGAACCAGCCAAAGAAAATTAATTGAGAATTATTCAAAAGCCATTG
TGATTTTCTGTTTGTCAAGAAAAAAACTACTTCCTTAATTTTTTTTCCTACATAAAAATTITAGATTG



AAATCTACATTAATGTTCAGAATITACAGTITACAAACAGTTACAGTAGAAACTCTATAAATTAAT
ATTCGGTAAATTAATAAACACGATAAATTAATAAATTATGTCGATTCCAAGTCGGGTCAATGTAA
AAATTAACCAAAATCGATAAGATAATAAGATAATAATTITTTITTGAAATCTCTITTGTCAAAATAT
GGTCTCAATAATATCATAAATCAATAATTACTAATCTTAAACATACTTITTAAAGGTAATCTAGTAC
AATATGACTTTAGTTATATTTGTTTTTICTTAAAGTTTGAATCTTTCTGAAGTTCATCTCTAATTTTC
TTTATTGCATCAAAAACTCTTGGTGTTGTCTITITTGATATGCATCCAAAAGTTGTGAAGAGTTTTAG
ACGCGATAATTGCTTCCITACGIGTCAATATTTAAGAAAGTTITCACATTATCGTCTTCAAGTTCTTC
ACCAACATTATAAACAGAAATCACAATTTCTTCGAAAAACTCTGAATTTITGAGTATGCTTCATTT
GCACCTAGATATTCGAGTAGGCTATTGACATTTATTCTATTCCGAAAGAAGATAGTGTTATATTTT
GCTTAAATATTITCTATAAATTAATAAATATTAATITATCCTGTAAAATAATATTTATTAATTTATAG
AATAAATTAATTTCACTATAAATTAAGAAAATTTCATGGTCCCAACATTATTAATTTATAGAATTT
CTACTGTATATGGAATCTATTCAATAAAATAATATGACTAATGAAAATCAACCACTATTTATTITG
ACTAAACAAGTITACACAACTACTACAACCACCAAATTCTCATTTTTAATTGTAATTGTGTAATGTT
GATGAACTTTITCAGTCTAAATCTAGAAACTTGGGACAAATTAAACAAAAATTAACACTAATTAT
CTCGAAATTTAACTCTTAAATTAATAACCAAAATTTTGTAAGAAAATAGTATTATTTATATTTTAT
CITCTTCACACAACACAACACAGCAAGCTC

CDS
ATGTCGATTCTATGTGGTTGTTGCCCTCTTTTAGAATGTGTTTACTGTCTTGGTTGTGCACGTTGGG
GITATAAACGTTGTCTTTATACTGCTGGTCACGACAGTGAAGATTGGGGACTTGCAACAACTGAT
GAATTCGAACCGGTTCCTCGGTTTTGTCGTTATATTTTAGCTGTTITACGAGGATGATATTCGAAAT
CCTTTGTGGGAGCCTCCAGAAGGATATGGGATTAACCCTGATTGGTTGCTTCTAAAGAAGACTTA
TGAAGACACTCAGGGTCGTGCTCCAGCTTATATATTGTATCTTGATCATGTTCATCAAGATATAGT
TGTTGCAATCCGGGGGTTGAATTTGGCTAAGGAGAGTGATTATGCAATGCTTTITGGATAATAAGC
TTGGTGAAAGGAAGTTTGATGGTGGITATGTGCACAACGGGCTTGTGAAGTCTGCTGGTITATGTGT
TAGATGAGGAATGTAAAGTTTTGAAAGAGTTGGTGAAAAAGTATCCGAGTTATACTCTGACTTTT
GCTGGACATTCACTTGGGTCTGGTGTAGCTACAATGTTGGCTTTGTTAGTGGTTCGACATCCGGAA
AGATTGGGGAATATTGATAGAAAGAGAGTTAGGTGTTTCGCTATTGCGCCTGCGAGGTGTATGTC
GITGAATTTGGCTGTTAGATATGCAGATGTGATTAACTCTGTCATACTTCAGGATGATTTCTTGCCT
AGGACAGCTACACCTCTAGAAGACATATTCAAGTCTGTATTCTGTTTGCCATGTITGCTATGCATA
AGGTGCATGAAGGATACATGTGTTCCAGAGCAAAAGATGCTCAAAGATCCTAGACGGCTITATG
CTCCTGGTCGCATGTATCACATCGTCGAAAGAAAGCCTTGCAGATTAGGAAGATATCCTCCGGTT
GTGAAGACAGCAGTGCCGGTAGATGGAAGATTCGAACACATTGTTCTTTCITGTAACGCAACTTC
AGACCACGCCATCATCTGGATCGAACGAGAAGCTCAGAGAGCTCTCAACCTAATGATGGAGAAT
GAGAAGAAAATGGAGATCCCGGAGAAGCAAAGGATGGAGAGGCAAGAATCATTAGCCAGAGA
GCACAACTTGGAGTACAGAGCAGCGTTAAGACGAGCAGTAACGTTAGATGTACCTCACGCAGAG
TCAATGGCCTATGAGTACGGAACATTCGACAAAACTCAAGAAGACGAAACCGAAGAAGAAGAA
GTAGAAACAGAGGAAGAAGAAGAAGACACAGACTCGATTGCACCAATGGTGGGTGAATCATCA
TCATCATCTTCTGTTAAACCAACTTACAGGATAAGACGAAACCGTAGAGTTAGTTGGGACGAACT
AATCGAACATCTCITTGAACGAGACGAGTCTGGTAACTTGACATTCGAGAAATCAGATITACCTC
AATGA

Protein
MSILCGCCPLLECVYCLGCARWGYKRCLYTAGHDSEDWGLATTDEFEPVPRFCRYILAVYEDDIRNPL
WEPPEGYGINPDWLLLKKTYEDTQGRAPAYILYLDHVHQDIVVAIRGLNLAKESDYAMLLDNKLGER



KFDGGYVHNGLVKSAGYVLDEECKVLKELVKKYPSYTLTFAGHSLGSGVATMLALLVVRHPERLGNID
RKRVRCFAIAPARCMSLNLAVRYADVINSVILQDDFLPRTATPLEDIFKSVFCLPCLLCIRCMKDTCVPE
QKMLKDPRRLYAPGRMYHIVERKPCRLGRYPPVVKTAVPVDGRFEHIVLSCNATSDHAIIWIEREAQRA
LNLMMENEKKMEIPEKQRMERQESLAREHNLEYRAALRRAVTLDVPHAESMAYEYGTFDKTQEDETE
EEEVETEEEEEDTDSIAPMVGESSSSSSVKPTYRIRRNRRVSWDELIEHLFERDESGNLTFEKSDLPQ*

8. AT4G21390 (B120)
Promoter (2 kb upstream)
GAGGTTTGAGTTTGATTCATCATGTTAACTGAATTTGTAATTCTGTTTGTTTCTCAGGTGTGGAGAT
GTTGGAGAGAAGACATTATACTAAGCGTTATTGATCCGAGTCTAACCACGGGATCAAGAAGCGA
GATCTTGAGATGCATACACATTGGTCTTTTATGTGTTCAAGAAAGTCCAGCGAGTAGACCAACTA
TGGATTCGGTTGCTCTAATGCTCAATAGCTATTCCTATACTCTCCCAACGCCTTCAAGGCCCGCCT
TTGCGTTAGAGAGTGTCATGCCTTCGATGAATGTTTCTTCTTCCACAGAACCGTTATTAATGTCCTT
GAATGATGTCACTGTTTCTGAGTTATCTCCTCGTTAGGAAGCTTAATCTGCATATCTTTTTAGTTTC
TTCAATGATGGATTTTGTTTGTGTGATTTTTTAGACAGCTTGGCTTCATCTAGCTTTTGAAACGAGT
AGAAGTTATAGCTTTTTCTTTTAGTTCTACACATTCGTCGTTAATGGTAGATTTGTTTTGCAAATTC
GATTTTACTGTGTTTTAAAACATATAACATGAAATTTAACTTAAGAAAATGAAAATAGTATTAGA
CTTTTACTAAGAAAAGCTTTCTACTTTATCCTACACATGAAATGCATACACATTGGTCTTTTCAAA
AGCAACAAATCAATGTTAAATACAGTTTTCTTTATCTTAACTCCTAATAATGTAGCTATAGAATTC
ATGACTAAGCATTGTGGACCCTTGGAGCATTTTTAGATGGAGATGGGTGTTTGTTTCTTTATTAGG
TTTTGTTGCCTAGTAGCCACATTCTCTCAGTTAAACTAATACATTTGTAAATTTTCACTTGTAATCA
ACTAATCCACCAAATGAATCAATAATGTAAACTCCAGAATCGATCTGGCATTGTATGAGTATCAA
TATATGCTTTAGTGCCACTTGCTAGTGCAATCCACTTGAGGTTTGGCTGCATCGATATTAGATATA
AATACTTAAGCGTCATGCAAAAAAAAGATTACTAAATAATTGTAGGGTITATTATGGGATTTTAGG
CGAGCAAACAACATTTAAACTTTGAAGGAATACAATTTGAAATATCAAGATACGTAAAATATGT
CACGTGCAATAAAATAAAGAGAAGACCCATCCAAATCAAGTGTGCGATACTTTGACCATATGAG
TCAATGTGGCGGCCAAAGGCAACAAGCATATCTAATCTAAGTATTATATAACTAAGCAAATATTC
CACTAAACTAGTATACAAAGCCAACTGCTCCACTAATTGCCTGACATACTTATTTATTTTCAAATT
TGGTAACCACACCTATAGCTTATACATTTTCTTCGATGGCCTTATACAATAGGAATATACTATTAC
CTTCTCATTGTTCTTATTATCATCAACCATTTGATAAATCCTCATCACTCTTAAACATTGACTATGA
ACTAAGGACGTCAGAAGTAGTCCATACAAGATATGAATGGTTGGATCGTCCTAAGTCATTGTATT
AATATACGTTTCTAATCAATGGAAACTATATAATTGTAATATAATTTTTACTAAATCATGTAACTT
GAAAACCTAACTTTCTTTCTTAATAAAAATTGAACCGCTAAAGTATCTAATCCATCATGTGTCAA
CTGACACCGTCCAAAATCCTCTTAGAGATGTAAGAAAAAGTTTCAAAACAATTAGGTCAGCCAC
CAATCACATATTTCTATGCAGGTTGTATAATCTTGAAAAAGAACAAAAAAAGTAGATGACAAAA
AAGAATTAAAAGACAATAATAATAATACCTTATAAAGATGATAATAATTCAAACAGTTTGACCT
TTTTATTTCAATTCTCTGGTCCAACTTTCCAACCTGACGAGACAAAAATATAGAAACTTCTCAACA
GCAATAAAACAGCAACCTTTCCTTTTTGTATCCCTTCTCCTTTGTCACCTCTCCTCTTACTTTTTTAT
CAATAGGAAGTTTCCGCCATTGTGACAGAC

CDS
ATGAGATTCTTCCGCAAAACCTCACTTTATCTTTCTCTCTTCTITATACTTCTTTCTITATGAATCTTC
CATGGCTGCAAATACAATCAGAAGAGGCGAATCITTAAGAGACGGAATCAATCACAAACCTTTA
GTCTCTCCACAAAAGACATTCGAGCTAGGTTTCTTCAGTCCTGGAAGCTCTACGCATCGTTTCCTA
GGGATTTGGTATGGGAACATCGAGGATAAAGCTGTGGTATGGGTAGCAAACAGAGCAACTCCAA



TTTCAGACCAATCTGGAGTTCTCATGATAAGCAACGATGGTAATCTCGTGTTATTAGACGGGAAG
AACATCACTGTCTGGTCTTCAAACATCGAGTCAAGCACTACCAACAACAACAACAGAGTCGTIT
CTATACATGACACTGGGAACTTITGTTTTGTCTGAAACCGACACAGATAGACCTATTTGGGAGAGT
TTCAATCACCCAACAGATACCTTCTTACCGCAGATGAGAGTTCGTGTGAATCCACAAACCGGAG
ACAATCACGCTTTTGTCTCATGGAGATCTGAGACTGATCCTTCCCCTGGTAATTACTCATTAGGGG
TTGATCCCTCTGGAGCACCAGAGATTGTGCTTTGGGAAGGGAACAAGACGAGGAAATGGAGAAG
CGGGCAATGGAACTCTGCGATTTITACCGGGATTCCGAATATGTCTCTGTTGACGAATTATCTTTA
CGGATTCAAGCTTTCATCTCCTCCAGATGAAACAGGTAGCGTGTACTTCACGTATGTTCCTTCAGA
TCCATCAGTGTTACTTAGGTTTAAGGTTCTITATAATGGAACCGAAGAGGAATTGAGATGGAATG
AGACTTTGAAGAAGTGGACTAAGTTTCAGTCTGAGCCAGATAGTGAGTGTGATCAGTATAATCGT
TGTGGCAAGTTTGGTATTTGTGATATGAAGGGCTCTAATGGAATCTGTAGCTGTATTCATGGTTAT
GAGCAAGTTTCTGTTGGGAATTGGAGTAGAGGTTGTAGAAGAAGAACACCGTTGAAGTGTGAAA
GGAACATTAGTGTTGGAGAGGATGAGTTCTTGACTTTGAAATCTGTGAAGTTGCCTGATTTTGAA
ATTCCTGAACATAATCITGTTGATCCTGAGGATTGCAGAGAGAGGTGTCTGAGGAATTGTTCTTGC
AATGCTITATTCTCTTGTTGGTGGTATTGGATGCATGATITGGAACCAAGATTTAGTGGATTTACAA
CAGTTTGAAGCTGGTGGTTCTTCGCTITCATATCCGTCTTGCTGATTCCGAAGTAGGGGAGAACAG
GAAAACAAAGATTGCAGTGATTGTCGCGGTTCTTGTTGGTGTGATCTTGATAGGAATCTTTGCTCT
GCTTCTATGGAGATTCAAGAGAAAGAAAGATGTTTCAGGAGCATATTGTGGTAAGAACACCGAT
ACATCGGTTGTTGTTGCTGATCTGACCAAGAGCAAAGAAACTACTTCAGCGTTTTCAGGATCAGT
AGACATAATGATTGAAGGGAAAGCTGTTAACACATCCGAGTITACCTGTCITTTCTCTGAATGCTA
TAGCCATAGCTACTAATGATTTCTGCAAAGAAAATGAGCTTGGAAGAGGTGGATTCGGACCAGT
CTACAAGGGTGTTCTCGAAGATGGACGTGAGATAGCTGTGAAGAGATTGTCTGGTAAATCAGGA
CAAGGAGTTGATGAATTCAAGAATGAGATTATTCTCATAGCGAAGCTTCAACATCGGAATCTTGT
GAGATTACTTGGATGTTGCTTCGAGGGAGAAGAGAAAATGCTTGTTTATGAGTATATGCCTAACA
AGAGCTTGGATTTCTTCCTCITTGATGAAACGAAACAAGCGTTGATAGACTGGAAACTGCGGTTT
TCGATAATTGAAGGGATTGCGAGAGGATTGCTTTATCTTCATAGAGATTCAAGATTGAGAATCAT
TCATAGAGACTTGAAGGTTAGCAATGTGTTGTTAGATGCAGAGATGAATCCAAAGATCTCAGATT
TTGGTATGGCAAGGATCTTITGGTGGTAACCAAAATGAAGCTAACACGGTTCGCGTITGTITGGAACT
TACGGATACATGTCTCCTGAATACGCGATGGAAGGACTTTTCTCGGTGAAATCCGATGTTTACAG
CITCGGTGTCITGTTGCTAGAGATTGTAAGTGGGAAGAGGAACACAAGTCTTCGATCTITCTGAAC
ATGGAAGTCTCATTGGTTATGCTTGGTATTITGTATACTCATGGGAGATCAGAGGAGCTTGTGGATC
CTAAGATCAGGGTCACATGCAGTAAGCGAGAGGCCTITGAGATGCATACACGTAGCGATGCTATG
TGTTCAAGATTCGGCTGCGGAGAGACCCAACATGGCTTCAGTTTITGCTTATGTTAGAGAGTGACA
CAGCGACGCTCGCTGCGCCTAGACAACCAACGTTTACTTCCACCAGAAGAAACTCCATTGATGTC
AACTTTGCTCTTGATTCGAGCCAACAATACATCGTITTCTTCTAATGAGATCACTTCAACGGTTGIT
CITGGACGATAA

Protein
MRFFRKTSLYLSLFLYFFLYESSMAANTIRRGESLRDGINHKPLVSPQKTFELGFFSPGSSTHRFLGIWYGN
IEDKAVVWVANRATPISDQSGVLMISNDGNLVLLDGKNITVWSSNIESSTTNNNNRVVSIHDTGNFVLS
ETDTDRPIWESFNHPTDTFLPOMRVRVNPQTGDNHAFVSWRSETDPSPGNYSLGVDPSGAPEIVLWEG
NKTRKWRSGQWNSAIFTGIPNMSLLTNYLYGFKLSSPPDETGSVYFTYVPSDPSVLLRFKVLYNGTEEEL
RWNETLKKWTKFQSEPDSECDQYNRCGKFGICDMKGSNGICSCIHGYEQVSVGNWSRGCRRRTPLKC
ERNISVGEDEFLTLKSVKLPDFEIPEHNLVDPEDCRERCLRNCSCNAYSLVGGIGCMIWNQDLVDLQQF



EAGGSSLHIRLADSEVGENRKTKIAVIVAVLVGVILIGIFALLLWRFKRKKDVSGAYCGKNTDTSVVVAD
LTKSKETTSAFSGSVDIMIEGKAVNTSELPVEFSLNAIATATNDFCKENELGRGGFGPVYKGVLEDGREIAV
KRLSGKSGQGVDEFKNEIILIAKLOQHRNLVRLLGCCFEGEEKMLVYEYMPNKSLDFFLFDETKQALIDW

KLRFSIIEGIARGLLYLHRDSRLRIIHRDLKVSNVLLDAEMNPKISDFGMARIFGGNQNEANTVRVVGTY

GYMSPEYAMEGLFSVKSDVYSFGVLLLEIVSGKRNTSLRSSEHGSLIGYAWYLYTHGRSEELVDPKIRVTC
SKREALRCIHVAMLCVQDSAAERPNMASVLLMLESDTATLAAPRQPTFTSTRRNSIDVNFALDSSQQYI

VSSNEITSTVVLGR*

9. AT2G43110
Promoter (2 kb upstream)
GATCTTTTCCATGCTCATATCCATTAAGACTTGAGTGTCCGATAGTAGAACAATACTTCACTCTTA
TTTTGTCTCTAAGACTCCTTTTTTTTTITTCCTTTTITTTGTTCTATTTGTTTTGCAGGTGTCAATGGAAG
TGCATGAGAGTCACTTCAAGGATCTTGATCCAATAATAAGAATATGTAATGTTITCCAAAAGCITA
TGAACCTAATCTATGTTTTATGAATATATATGACTATCGGCTTTAGTCTTCAGTATCAGTTTCTTGT
TTACATTTGGATGTATCAGCTGCTAAAAAAATGCATAGTTTCCCATCCCATTTGAAACGACGTTTT
CTCTCATGTCTTCCACTAATATAATCTTCTGGTCATGAGAACAGAACAGGAGCTCTGTTTTTICTCA
CACAATGATCGAACACACTTTTGTCATATAGTATAGAGAAATATTAACACTTCTTTTTAGGCATCC
GTATCTAGAGTCTTTGTTTCACTGTGACCTACCTAAGTATATCAAAACGCACGTTTGGAATTCTGA
ATGGCACTTTCGTAAATAGGAGGGTACAAACATTTCTCCTITTTAAATTGTTTTCATCGTIGAACTCT
CTCACTCACTCAACAAAGTAAAGAAACAATGGCGTATTCTCTTCCTACATTTCCCCAAGCCTTAC
CTTGCTCGTCAACCAAAACTTCTTCCTCCTTGGCTACCTTCCGATCTCCTTTCTTAAGATTCAATGG
TTCCACTTCCTTAATCCCCTCCTCTATCTCCATCACTTCACGTIGGCACATCCTCCCCGACCATCATC
CCACGIGCTGCCGCCTCAGAATCCGACTCTAACGAAGCCCTAGCCAACACAACCTTCCACGGCC
TCTGCTATGTCTTGAAAGACAACATAGACACCGACCAGATCATCCCAGCAGGAGCCGCTTGCAC
CTTCCCATCGAACCAGCAAGAGECGTGATGAGATCGCCGCTCACGCTCTCTCTGGTCTACCAGACT
TCCACAAAACACGGTTCATTGAGCCAGGAGAGAACAGATCAAAGTACTCAATCATAATCGGCGG
CGAAAACTTTGGTTGCGGATCGTCACGIGAACATGCTCCGGTCTGTCTTGGAGCAGCTGGAGCTA
AAGCCATAGTTGCTGAGTCTTACGCAAGAATCTTTITTCCGTAACTCGGTTGCTACAGGAGAGGTG
TTTCCGCTCGAGTCAGAGGTTAGAGTCTGTGAGGAGTGTAAGACAGGAGATACGGTGACGATCG
AGCTGAGTGATAGTGGTGGTTTATTGACTAATCACACGACCGGTAAAAACTATAAGCTGAAGTC
GATCGGTGATGCTGGACCGGTTATTGATGCTGGTGGTATTTTTGCTTATGCGAGGATGATGGGAAT
GATTCCATCATTAGCTTAATCCTCTTCCATAACCATGATGGTGTTCTTGTATGCATAACTATTTGAT
GAATATTTGTGTTTTAGAGTTTTCTATTTTCTTAACTTITTTATGTTTGTTTGATTTGGTATTGTTGIT
GITACCTAAAGAATAAGAAATCAAAAGCAAAATAGACCGACATGTITCCAAGATATGTGAATATG
GTGAGTGTTTACTAAATTATGCGAATATTGTTGTTGCAACCTTATTTTCTTCCAAGTTGGGCATCAA
TTTCCCTTTTTGGGCTTAGTCTTCTTTITGTTTGTAAATTTAGTTTGTTTTAGTTTATTGTTGGCCCATT
TCTGTAGGGTTTGGCCCGTTAAGTAAGTACCATGTAAACCCAGAAAATTTACAACGAAAACCCTIT
TAGCAAAAAAGTAATAATTCCGTTGGTAACTTTTCTCATTGTAGTACATGGCATATTITACTTACT
CTACTAACCAATTTGGTTTGGTTATTGAAAATTTGGCGGTTTAAACAAACCGATATAAAATAACC
GITAAGCGGTAAAAGAAAGGACATCGCTAAACCTAAATTTGCGACTCCTACTTTATAACGCCGCT
CTTCTTCTCCATTGTITTGTATACTCT
CDS
ATGGCAACTACAGAGCTAAAACCCTCCGCCGTTAAAAACCCTAAAAGAAATCGAAGACCATCA
CATGGTCCGAAGAAAGATTTGAAGAAGAAGAAGACTAAGATTACTAAGAAGACTAAGAAGTCG




AAAGCTCCCACCTTTGATAAGACCATTGAGAAGAGTAGAAGTAACGACCAGAAAACCGACAAC
GACGAAGACGAGCAACTGTATTCGGAACCGGTATCGGCCTCTGAGCAGCTCAACTACTTTTTGAA
TCATCTTGACTCCGCCATTGGTATCAAGGTTITCTTCTTTAGAGCTTGAACCCATTAAAGATACGTG
TATAGTTGAGTTATCTCAAGGGTTGGATCAAGATGTAAGCAACTTGGGAGAACATATAAAGCTIT
CITGTGGGTCTTCATGGAGAGAGACTCTTTGTGAAGGAGAGTCACTTGAAAGGAAAGTTGAACC
GGGAAACCCATCTGTTCTTGTTATTAGTTCCTCTGCTCTGAGATCTTITGGAACTTCTAAGGGGTTTG
CATTCATTGACTAAGCAATGTCCAGCAGTGAAGTTGTTCTCAAAGCATITGAAGGTTGAGGAACA
GGTATCTCTGTTGAAGAAACGGGTTAATATTGGGAGTGGCACACCAAACAGGATCAAAAAGCTA
GTCGACATAGAAGCTTTAGGGCTTTCGCGTTTAGATATGATTGTGATCGACATGCACCCAGATGT
CAAGGGATTTTCCTTATTCACATTGCCTCAAGTCAGAGATGAGTTITTGGGATTTGTATAAAAACTG
CTITCCACCAGAGAGTCCTAGAAGGAAGACTTCGTATCTGCATGTATGGTCCAAAGCCTTCTCCAA
ACCTAAAGAAGAAGAACAAGAAATAA

Protein
MATTELKPSAVKNPKRNRRPSHGPKKDLKKKKTKITKKTKKSKAPTFDKTIEKSRSNDQKTDNDEDEQ
LYSEPVSASEQLNYFLNHLDSAIGIKVSSLELEPIKDTCIVELSQGLDQDVSNLGEHIKLSCGSSWRETLCE
GESLERKVEPGNPSVLVISSSALRSLELLRGLHSLTKQCPAVKLFSKHLKVEEQVSLLKKRVNIGSGTPNRI
KKLVDIEALGLSRLDMIVIDMHPDVKGFSLFTLPQVRDEFWDLYKNCFHQRVLEGRLRICMYGPKPSPN
LKKKNKK*

10. AT3G19850
Promoter (2 kb upstream)
ACATCAAATTTTAATGTTCGTACCGCGTTTCGAATGATTTGCCGCTCTGTTGTAATATTITGAATTAT
AATCAGTTCGTTGATGAAGCAAATAAATCATGGTTCTTGAACAGTGTTAGCCGACTAGTTTITATG
TCTTAACCATTTTTTTCTTGCTCTCTAGAGCACTGCTTGAACATTATGATATTGTATAATTTTTGGC
ATAGAAATGTAAACTTGACAAAATTTTTGATGATTACTTAAGTTTTGGTCTCGAGATTCTAAAGAT
TTGCACAAAAAAACAAAGGATTGTTCTTCTAAAAGAAAAAGTTAAATCGAAAAGGACACAAAA
TTTATGTAATTTITATTGTATCCTCTTTTTGGGCTAGCTTTAGTCGATGAGGCCAAATGGGCCTGTTA
ATTATTTATTTTTACTTTAGTATTTTTTAAGTGGGCTTCTTCCTTTGGGGCTTTACATTTTTGTTGGTC
CCTGTAAAATCCTGTTAAAGGGCTTAAATACTAGAGCACAAAAATTTTAAAACAATAAAACCTA
AATCCTCTCGTCGCCTTCGTTTCTTCGTCCCACTCCCATCCCATTGATGAACCCTCAGAAGACTTTG
CCCTAAACCTCACATACTATTCATAATTTGTATGGATATTAAAATGATATTTTATTTGGAAACTTC
ATTTTTAATAATAAATAAAAACTATTATCGGAAGTTAGTCATATTTTTTTATTTTGTACTCAAAGA
GTCGTAATGTATATCGACATTGGTGTATCTTTTTTTTATAACATTTTTGTTACATATATCGTTTITCAA
TTACATATATTTTACATGGCTGGATTTGGATAATGATGAAAAGCAAGTAGTCGACTTTATTCACA
AACGTTAGAGTCATAAAACCCTACCCGGCCCATTCACATGCAATGAAAGTGAAACTCCCAACTT
TACAAGCAACTGATATATAAATATTCTACAAATAAAAAGGGAAGAAAACTCTTGAAATTACATG
GAAGTGGAATAATAGTATTACGAATTTATAATGTAATGCCAAGAAAGGGAGAATATTTATAATTC
ACATAAAAACAAAGGGGGCACATTCATATATACGTTACGTGTGTATAAAACAGCATATAAATAC
AGAATATATATATTACAACTTGAGTAGCATAGTCCTTGAGCTATTGACAAGTCATAAGTGAGAGT
TCATGAAGCATCATTTTCTGTGCTACTGGAAATATATATTTGATATTAGTCGTGACCTATAGTTCA
CTGTCTAAAATGTAAATCTTATTTGATTTGATGCAATACATTTTTACTTITACCCCAAATAACCTGA
ATAATGTTGGTCATAATTATGAATTATTCTCAACAAATTGTAAGCTATTTCCCTGCTGTTTGTTTAC
CCACCTACTGTATTTTTTTTTTCTTCCTCTAACACCAATTTTTATTTTATTTTTTGGCCATCCTGATCA
ATGAAGCATTAAGGAATCAATCTTTGCACCTGGTTATTTTTAGTAACAACTAACAACGCCTCGTC




ATATTGATTTGTGCTCTGCACACAAGATTATATGGATITCAAAATAAACATGCAGTCAATTAATG
CAGTTTATATAACTTTTCTITAAGTTCGATGTITAGAAAAAAGGTTTTCTAATGTAAAGAAGTAAACT
ATGCATGTCAAGCTAATTGCTCCAAAATTAATATCATATAGTACATTTCGATTAAGCAATGAATC
TTATTATCTAATACCAAAAAAACTAAACAATAACGAACAATAATTTITTCATTACAAACGGCAAC
AAATTATTACATTITTCACTATTTTAGATGGTCTACACACTAGGGTTACAAGTTGGTCCATGCGACC
AGTTTATACAATTTITTCGATGACGTTTGTATATAAGTITCCTTTITGCATAAATTTATATGAGTTATAA
AGGATGATAAAAGAAAGTGTACATTAGATAATTGAAATAAAGACGCCGAAAAAGAGATATATA
AATAGCCGTTTCCATGTGATAACTATT

CDS
ATGTCTCTTTGCTGTGATCITCAAATCAATCTCAATAACCAATITACTTTCTTCGTCAATCAGGATT
TGATCTCAGAGTACTCAGGCTTCTITGAGGAAGATGATAAAACAGAGCAATAAGAAGAAAAAGA
ATCACAAGAACAGTAGAATCATCATCGAGGTTGAAGATTTTCCAGGTGGGTCAGATGGGTTCGA
CITGGTTTTAAGATTCTGITATGGTGGAGGAATCTCGATAGATGTCTCAAATGTGTCCATITTGCA
TTGCTCTTCTGTCTTCCITGAGATGACAGAGAAACTCTGTTCCTCGAATCTCTTGCTTCGAACAGA
GAAGTTTCTAGAAGGAATGTTCTACTGGTCCTGGAACGACATCGTATTGTGTCTCAAGAGCTGCG
AGCAAGTGTTCITACACGCTGATTCTTACGGTCTTGTTGATAAGCTTGTTTTCGGGGTTTTAGCCAA
AATCCCTCAGAATTCAGACGTGAGTCATGTCTTTTCATCATCCTCTCCGTCTTCCTCTGCCTCTGCC
TCAGCCTCCTCTCAGTCGCCGGAGACGGCAATGATTAGGTCGTATTCAGACAAAAGGTCTACTTC
GAGGTCTTITTTCTTGCAGGACAAGTAACGAGTGGTGGTTCGACGATATGTCAATTCTCGGGCCAA
AAATCATTGAAAAGCTGATAAATACACTTGGTGCGCATGATAAGAACAATGACAGCTTGGTCCT
CACAAAATTTCTTCTCCATTACCTCAAGACAAAGGTCCCAAACAAGTCAACCAACAAGCTCGAG
TATTCAGGTTTAGCTGATACAGCGGTTCAAGGAGTGGTTTTCGCAGCGAAAACCGCGTTTTCATG
CAGAAAAATGTTCTGGGTTCTGCGAGTTTTATCGGGATTITAGCATAAGTAAAGAATCAAGAATTG
GTTTAGAGAGGGTITATAGGAGAAATGCTGGATCAAGCAACACTTGATGATCTTCTGATACCAGCT
GGAGGAAAAGGAGAAAAAGGGGTTTACGATGTGGATTITGGTGATAAGATTACTCAAAGTGTITTG
TAAGAATTGGAAACACAGAAGAAGGAGATCAGAATTTGAGAATGAGAAGAATTGGGAAGTTGA
TTGATAAGTATCTCAGAGAGATATCTCCAGACCAGAATCTTAAAGTGTCAAAGTITTCTTGAAGTT
GCAGAGAGTTTGCCAGATTCAGCTAGAGATTGGTTTGATGGATTATACAGAGCCATTAACATCTA
TCTTGAGTCTCATCCGAAACTATCATCCGAGGATAGAACAAAACTATGTCGATGTCTAAACTACA
AGAAATTGACATTGGACACATGCAAACAACTTGCAAAAAATCCCAAGATCCCTCCAAATATTGC
AGTTCAAGCACTCAAGTCACAACAATTATCAAACGAGACTCGACCACACTCAAGAGAGGACAA
GAACAAAGTAAACAAGATCTGGAATTCACGTAAGTACTITAGAAGAGAAACCAATACTGGTGTGT
TTGAAAGGTTTTGATATGTCGGAGAAGTITTGAAGATGATCTAATGATGAATTTGGAGAGGAAGCA
ATGGAATAATTCTGAAAAAGTITAGTAAGGAGAAGAAGAGTGAAGTAATGTCAAGATCTGTGAG
ACATGGACATACACATTCAAGTTCTAGTTITTCCAAGGCTTTGTTAA

Protein
MSLCCDLQINLNNQFTFFVNQDLISEYSGFLRKMIKQSNKKKKNHKNSRIIIEVEDFPGGSDGFDLVLRE
CYGGGISIDVSNVSILHCSSVFLEMTEKLCSSNLLLRTEKFLEGMFYWSWNDIVLCLKSCEQVFLHADSY
GLVDKLVEFGVLAKIPQNSDVSHVFSSSSPSSSASASASSQSPETAMIRSYSDKRSTSRSFSCRTSNEWWEDD
MSILGPKIEKLINTLGAHDKNNDSLVLTKFLLHYLKTKVPNKSTNKLEYSGLADTAVQGVVFAAKTAF
SCRKMFWVLRVLSGFSISKESRIGLERVIGEMLDQATLDDLLIPAGGKGEKGVYDVDLVIRLLKVEVRIG
NTEEGDQNLRMRRIGKLIDKYLREISPDQNLKVSKFLEVAESLPDSARDWFDGLYRAINIYLESHPKLSSE



DRTKLCRCLNYKKLTLDTCKQLAKNPKIPPNIAVQALKSQQLSNETRPHSREDKNKVNKIWNSRKYLE
EKPILVCLKGFDMSEKFEDDLMMNLERKQWNNSEKVSKEKKSEVMSRSVRHGHTHSSSSFPRLC*

GmCAMTA12 regulatory Network

1. GLYMA19G40910.1: (GmNIP 30)

Promoter (2 kb upstream)
TTAGAGTCTGAAGGATTAATCAAAGCGCAATAATAATTTGTGCTTAAGTTTTGCTCTTTGACGACC
TCTCTTCTAGTTTTAGTCTGACTGACATCAACATCAGGGGAGTATCGAGTAAAATAAGGAGTTTA
TAACATTAGTTAGTGGTTTAGTAATTCATGTTTATGTGTCATTCCCTTGTAACAATCTATCAATAGT
AGCATCGCCTAAGATTAAAGGGTGGGGAACTTTGTACTAAAAACTCATTCATAAAGCCTACACA
TACGTCCTCTTAGATAAACAAGCATCTAGAGGAGAAAACATATAAAGTTCCAACAAGAAAGAA
AAGTTTGTTGATTTTTCTTTCTTITCGTTGTTTTTATTACTTTTATTTGTTTTGCTTCTCATGTTTCTAGT
GAATTATTATATTTGTTGTCCATAGCCCTTCTTCATTCTATCATCTAACAATTTGCTGAGTTTTCTITG
ACATTATTGAATCAATGCAAGGCTATGAAAAATCATCGTCAACACAAGCCTCTAAACCTTTCACT
GAAAAAAAAATTATAATGTTTCACATTAGGAGATTGAAATAACACATTTCTTCTTACAACATGAT
TTTTTTTTTACATTTCTTGCAATTTGATTAAAGGTATTAATGAAAATTGCCAAATTTAGCATTAAGT
AGATAGAAAAATAAACATGATTACAACAACAACAAACTCATACTTTTGGTTCACAATTTTTAGGA
TAAATGCATCCTAATGACATATGCTTTTGGCTATGCCCCATAGGATGTCAAATTTTCATTTTTAGA
GAAAAGATATTGTTAATCCTAAGCCCTAGTTCCTTAGCTAAGGCTCAACAATGAGATTGGTTTTTT




TTTTTGCCCTACTTGAGAAATAACTGACTCATCITITTTAAAAGTCTCATCAGGTGAAAAAACTCA
TTGTGAAGTGTAATCTAGATCATACCAATAATCATAGAAAATCTCATATGTGACACCTTCTACTCC
TCACATATATATATTAATAATAAAAGGAATAAAAAATTAGAATTAATTTAAAAAATTITAAAACA
CATTTAAATACAAGCTITITCGAAAGGATAAAAAATATAATTTATATGTTAAAAAATTAGTTATAA
TATAATGTATTITATTTAAAATATTTATTATAAACCTAGTITATATGAAGTCAACATTTAAGATATTA
GITAGTTTGAAATCTTCAATTCACGTATTATTTATCCTTTTCCTTATGACCATAGATTITTTTATATC
AAAACACTAAAATATITGTAATATAAATAGTGATCCAAGTGTITTTAAGTGTTAGAAGTCCCATAT
CTATTTTTTCCAAACATTTTTACCCCCTTCAAATATAAATCTCTCTCTGCAGGTCTCGTATTTGTTTC
ACTTGTCATCTCATGAGCTTACACTTCCCCTAAAATGGACAATTGGCTAAATTATATCTCATATGT
GAGATTTITTITCTCCATCCACAACTCCTTGTCATCAAGACTITTCAAAGATTTATCATATGTTGTGT
GATTTTCTITCATCATTAACATCCAAATTGAGTTCTCTATAACGATTCTCGAATTTAATGACTATATC
ATTTGGGTTCTTAATCCATTAAAAGAATCTITGAGGTTCCTCACGAGGCAATGTTGGATCCTCTTCC
ATTGGTGTAATTATTTTATCTCGAGAATACCTTTGAGATGTATTTTGTGATGAAATATTGACATCCT
TTAAGTGCGAGGAAATGAAATGAAATCCAATTCAACAATATAATAAACATAAATGAGATGTAAC
TTTTGTATGTGTGTTCAATAATATAATCATCTTAAATAAAATGGTAAACATITATTATTGAAGAAT
TTATGCCAATACAAGTITGACGAGACATTTATGATGAAGGTAATGTCGTTITTTTTAAAACATACTA
AACCCAATAGGACAATAAAAACATGATGTTAGTATTTATTTATTATTTGTAGTTGGATTATTGTTT
TTGTAACAATTTATAGCTGGA

CDS

ATGGATGAAGATTCGGATCGTCCTATCAGGATTATGAACTTCGTCTCCGAAGACCAATTGGTAGA
AGCTAAAAAAACAAGAGGTGAACGAGTTGAAGACGGCACTGCCCAGAGGGATAGACCTCTCTA
CGAGATTCTAAAGGAGAATAAGGATAAAAAAGATGCGGAATTTAATGAAAGGTTCAAGCACAG
ACCTCCTAAAGCTTTAGACGAAGATGAGACTGAGTTTCTTGATACTTATGAAACAACAAGAAGG
GAATATGAACGACAAGTGGCAGATGAGGAAGCCCAACAAATCCGAAGCTTTCAAGCAGCGGTG
GAAGCACAGTCCAACATCGTGCATGAAGTAAAGGAAAAAACTCCATTACCTGTCGTCCAGGAAC
AGAAGTCTGCTGGAAAGAAGAATCCAGCCTCTGGCCCATTAGGCATGATTATAAAAGTCAAGCC
TCAAGCTAAAAAAGCCAAGGTGGATCAAGGAAATGCTGAGGAAATITCAAAGGCAGGAAACAC
TCCTGTGAATGATAAGAGTAAGTCGTITGGAAACAGTACAGCCATTGAATGGTGAAGCTGATAAG
TCCCAAGTTGTTGCCCTAACTGGCCTTGTTTCGTACAGTGACGAAAGTGACGAGGACTTGTAATA
ATCACCTCGGAA

Protein

MDEDSDRPIRIMNFVSEDQLVEAKKTRGERVEDGTAQRDRPLYEILKENKDKKDAEFNERFKHRPPKA

LDEDETEFLDTYETTRREYERQVADEEAQQIRSFQAAVEAQSNIVHEVKEKTPLPVVQEQKSAGKKNPA
SGPLGMIIKVKPQAKKAKVDQGNAEEISKAGNTPVNDKSKSLETVQPLNGEADKSQVVALTGLVSYSD
ESDEDL)

2. GLYMA12G15430.2: (GmPLA 1-I1d)

Promoter (2 kb upstream)



TGGCTTTTCTTAAAACAATTGTGCTCACCCTAGGTCAAGGCCCAAAATGACTCTTCTITGAAACTAG
AGGTTTTTTTCGCAAAACACTTATTAGAACCCATTITTITCTTTCTTACAAGGCCCAAAAGCATATTIT
CTCITATGTCTATATITTAAAAAGGCTAAAATAGAATATTTATTATTAAATAAGGTATATGCATAA
ATAATAATAAAAAATAGAATTITGTAACGGTATAATGTGCATATAGTTAATATCTTGTTGTTATTCT
ATATATGAGTAGTGGTACATGAACAACTCATAATTTTATACATTITTATCAATACCTTTTATTTTTCT
TTATCTCTCITITTATCACATCATAAACCTITATCATACAATATGTGAATAGTTAATATCTAGATGTT
GGATAGCATATTAATGTCTATCAAATATTTTTCTATTATTTGAGACAAGTAGGTGTGTGGGAGTCA
AATTATCCTTCCAAATTAATCACCCTACAATAAATGCTAATCACTAATCAATTAATATAGAATATT
GAGTAGATATTAACTATCCACACCCTGATCAAGGATTGAAACGGCATAAGCAAAAATTAGTGTA
AAATTATGTTTTTAGTAATATACAAAACCTTATTATTATCATCTCTGCCCTCACCATAAGCTTTCTC
ATCTTTITAGAGTAAAAGTCCTITTITTAAAATAAAAAATTATGGCCCACAAATTAAAATTCTATC
CACTAGTGTCTATTGATAAGGAATTCATTTTGTCTTGACTAGGGTAAAAGCAAAGTAGCTATGTCT
TAATCTCGATATAGAAAAAATCAGATAGGCTTTCGCCTTCCTTTTTTCCGTCCAACGAGGTAGTCT
TTGGAGAATTATTCCTAATAATATATATATATATATATATATAAAAATTAACTAATTAAGAATATA
AAATAATTTACTACGAAACCTTTITTAACAAATTGAGTAATGAATAGGTTTAATTGTTTTITTATAT
GTAAGTTAGTATITTTTATTITCGGTCACCGTAAGTTTATTATAAATTTATGTTTTITTAATTTTGAT
TTTTGTAAGATATTTTITATITATTTTTAATTCTGTAAGATATTTTTATITATTITITAATTCTGTAAGTT
TACATTTTITTAATTTITAGTTTCATITTAACTTTTCCATTTATACTCTTCAAAATTTATATITATAGGA
ATCAAAATTAAAAAAACACAAATTTATCACACCAAAATTAGAAAAAAAATAACTTACACGTATC
AAAACTGAAAAATATACTAACTTACCGGGGGAAAAAAGATATTTAAGGCTGATGAATATAATCT
TGTTAACGCTAATAATGAGAAAAAAACACACACAGTGATTGACTAAGAAAGAAAGCCGAATAA
TGTTITAACACGTTAAAGCATTTCCTTTATITTAGATAACATTTTCTAATTATITGTTAACTTITATT
TTGTAAGGCATTGTTITATAGGAACGTTCCTATAAATAAATCTTCTTAGTATITGATAAAAAAAAA
TATCGAATGCCTTGAACCATAATAAGCATATTCAAAACTTATCTAGCATAACTGCATAAGAGAAT
TAATAGAAGGATGCAGTAAACTGTAAAAGGGATTTAAAATTATTATTAATGAATTITAATTTTCAC
ATATTATTAATATATATITITAAAATCATCTTAGTITAAATATAATITAAAAATAATTATTATAAAA
AAATTCAATAAACTTACATAAGTGATATATATCATCATTTITITTATAAGTACAATGATATCATCA
TTTGTAACTAAATAATAGTAAAAAAATACCITTTTTAAGAGGTCAGATATATTITTCACTTGAGAT
ACTTCAACTAGAGTCATGGTGATTATTATGTCAACAATGTTCCTCTGTCAGTATTAAGAATTTTGA
CCTCAAACTACTAATTAAACCAAAATAATCTAAACTTTATTCATCGAGTAATATCTATTAAATAA
CCGATGGTAAAATCATTCC

CDS

ATGTCGGGTTGGCTCACAATCTACACGTCTGACAACCCAAAATCCCCCTITACCAAATCCAGCGC
AAGAACGCAGCTTCAAGCCCACGTCAAATCCCTCTTACAACATTACAGCTCTGAGAACCCCAGC
TTGGTCATCGTGGGGCACAGCCTCGGCGCAACCCTATCCATCGTGAGCGCCITCGACCTGGTCGA
AAACGGGGTAACGGAGGTCCCGGTCACCGCCATCGTGTTCGGGTCCCCCCAGGTCGGAAACAAG
GCCTTCAACGAGAGGTTCAACATGTITCCGAACTTGAAAGTTTTGCACGTGAAGAACGTGATCGA
TTTGATCCCACACTACCCGGGGAAGTTGTTAGGGTATGAGTACATGGGCACGGAGCTGGTGATAG
ACACGAGGAAGTCGCCGAGCTTGAAGGACTCGAGGAACCCGGGTGATTGGCATAACTTGCAAGC
GATGTTGCATGTGGTGGCGGGGTGGAATGGGAAGAAGGAGGAGTTTGAGATGAGGGTGAAGAG



GAGTGTGGCGTTGGTGAATAAGTCGTGTGAGTTTCTGAAGGAGGAATATGGCGTGCCAGGGTCGT
GGTGGGTGGAGAAGAATAAGGGGATGGTGAAGAGGGAGGATGGGGAGTGGGTGTTGGATGCGC
CAGATGAGGAGGATGTGCCTGTGCTCGAAGAGATTTGA

Protein

MSGWLTIYTSDNPKSPFTKSSARTQLQAHVKSLLQHYSSENPSLVIVGHSLGATLSIVSAFDLVENGVTE
VPVTAIVFGSPQVGNKAFNERFNMFPNLKVLHVKNVIDLIPHYPGKLLGYEYMGTELVIDTRKSPSLKD
SRNPGDWHNLQAMLHVVAGWNGKKEEFEMRVKRSVALVNKSCEFLKEEYGVPGSWWVEKNKGMV
KREDGEWVLDAPDEEDVPVLEEI

3. GLYMA18G40360.1 (GmNAB)

Promoter (2 kb upstream)
ACAATGTAAAATAGGATCAAAGTATCATAAACGAAAACGAAAGTCGTAGAGGAAAGAAACATG
CAAGAAAATAGAGGGAGTGAGAGATGAAACAGGAGAATAAAACATGAGATAAACAACTAACT
TTATTGGAGAAAGGATAAAAATAGATTITCAAATCAATATGTAAATAAAATAATAATAATAATA
AACATATAAGAAAGGTGAGAAAAAGAAATAATGGATTCAACACATAAAAAAATAAGAGGTATA
AATAGTAAAATAAAGGGGTGCATTTATTTATCTTCAAATGAAAATAAGTGAAGCAGGGGTGCAA
ACATATGTAATTAAGGATGCAAAATATAAAATTITGACACAAATATAAGTGACTITATTAAAATG
AGGAAGTGTGTTTGCCCACCCTCAAATATATATGGGTCTGCTGCCCTGGGTCTAGGGTTCAGATA
GGAGTGTCCTAAGGTTTAGGTTGTCATGCATAGTCACATAATGAGTTTGTTGCTCTATAACTCATT
GACTTAGTGAAAAATCTCAAGTGCTACTTGACGACAACTAGACATAAGTITAAGTGACCTGAATT
AAGATAAAATATTAGTTCAATCTTTTTATCCCTTAAACTTTTTAATTACTTGTTTTTATTATTTGTGC
ATAAATTATGTTAGAGTTTTGGGGATTTAACTCAATTCTCTTTATTATTAGAATTATTAAGTTATTG
AAGTCACTTGATTAACACAAGTITGGTCTCGATTAGCCGGACTAGACAAATCATGAACATCGCTAC
TTGTTACTTATAGTATTTTTTTCCTATCCTTGCATATTAACGCAGACTTATGTGTCAGCTAAGTTGTT
GITATTAAATGTCAGCCTCTATTAATCGACACAAACAATITAGTGAGACATGATCGTTGCTTAACT
AACGGTAAATTCAATTTAAGCAACACCTTTGCATGAGTAACGACTTTTAGCAGTCGTCACTAGCT
AATTGCGAATTTCTTGTAGTGTCTTGTTACTGTAGTTTGACCTGTATATTTTTTGAAAGACAAAATC
TGACACTACATTTAACTACTTATATGGTTGGTTGAAAGTTAAATTCAATATGTCTAAAATTTCATA
ACCAATGGTGCGGTTGGTCAAGTGGTTTGTAAGTTTGTCTTGATAATGAGCACAGGAATACTCTC
AAGTGAGTGGTCCTTGATTCGACTCCTGTGGAAAATAACAATTCTTGAAAAGGAGGAGTTGGTAG
AAATTGATGCAGAACTATCTCTAAAAGGAGGAAACCCATAAAATAAGTATATAAAAAGTATTTC
TAAAATTCCATAGCTATCATCATATCATGCTATAGATTTTACATAAAACAATGATAGATTCATTTG
TAGCAAGTTGCCATTTTAGTAACAAGAAAAATGGAAGATAAGAAGATCAGATAATAAATTAAAC
TATCTGATTAAAGAGACTCTAACACCATACGAACAAACCATGTAATTTAAATACTTAAACCTCTA
TATAATAAATAAGATGGAATGATCCTATCCAGCTAAAACAAGATTATCTCTGATAAAAGATATTT
TTGTCTATAAAGAAAATGGATAAATTTCATCAAAGCACTGGAAAAATAATAAACAAAATACTAA
TTCTATTTCAGAACTTATGATAGAAATATATCCCCTTATTGCTAATGAAGAGTTTAGTACCACCAC
AAGTGGACCAAAATGTTTATTTAATTTTTCACTTTTCAAATATATCGITACATTACCAAAAAAATA
TCACAGATGACAGCTGCTACTGTGATAAACGGTTAGCTAATTCTTITGATCGAACACATAATTATT
GTATTTGCGTACCTAACACAAGCTAATACAATGAGCATATACCTGAATTAACTTITACCCTCAGG




GAAAACATTTITTTAGCTAGCTTTTCACCGAGACTAAAAGAGCACAACTATAAAATCATATAAAC
TCTTATTGATCCTCTCAAGGCAGTGTAAAGCAAATGTCTAGTAGAAT

CDS

ATGTCTTATTGCAATTTCCCCTITCGCTTTGCAAACAAAGATGGAGTTCAATTCCCAAAACCCTAAA
AAATCTGAGATAAGATGGAGCCCAGATAATCAAGGTGGTCCTGGACAAGGGAAGTCTITATTCTIT
GITACTTITGCAAGAGAGGGTITCTCAAATGCACAGGCCCTGGGAGGCCACATGAATATCCATAG
AAAAGATAGGGCGGCAAAGCTCAAGCAATCTITCTGAGGAAAACTTGCTTTCATTGGATATCTCA
ATCAAGGCCACAAGTGATCATCCTAATGACCCTTCTGATTITCGAAGAGAAAATTTTGTITTCGGTTG
GGTGCTGGTGAAGAGAAGCATCCTAGAAACCATAAATATCCATTCAATTITTTITTCCTCGCAAAGA
TGATCATCATGATCATGCACCACAAATTCCCCATCTITCCTTCTITTGTTTTGGGGCAGATGGTTGA
GGAGAAGAAAGCTGAATTAGACCTITGAGCTTAGGTTAGGGCTTCATCCTCGGGAGTCAGCAACA
TTGAACACTAGATCGTTCTTTTGA

Protein

MSYCNFPFALQTKMEFNSQNPKKSEIRWSPDNQGGPGQGKSYSCYFCKRGFSNAQALGGHMNIHRKD
RAAKLKQSSEENLLSLDISIKATSDHPNDPSDFEEKILFRLGAGEEKHPRNHKYPFNFFPRKDDHHDHA
PQIPHLPSFVLGOQMVEEKKAELDLELRLGLHPRESATLNTRSFF

4. GLYMA06G18150.1 (GmELO)

Promoter (2 kb upstream)
GCTATATGAGCCAAGTCAAAAAAGCTTATTTTTATTTGAGTTATCTTTTTTGAAACCCAACCTAAT
CCTAATTGCGAGTTGGACCATCACCCTAGATTCATTTITGCAAGCTCTAGTTATGGGTATTGCATAG
GTGTGTGCATGAAAAATATGCTCCAACTTCAAAAATATTTITTCATITGCACACTACACATAAGTTA
ATTAGGTAATGCTAAAAAAACTTGAAAACATTAAATGCATTACAACATCCAACTAGAAACAATT
TTGATAAAATGTTCACAATTATTATITAAAATGTCGTCATTTCAATTAACATAACCATCATTCCAA
TTAGTGTTAATTAGCACATCATACTTITTTCCTTAACGTAATCAATGTTTCAGTAAAAAAATGAACA
AAATAATTTTTTITGAAAAACATAAAGAACCAAAGTTAGACCTTTAAAACTTAATAGACCAAAAT
AGAAAAACATAAAAATATAAAGGAGTGAAAGTGACATTTGACCAATTGTAAAATATAAATCTA
AATAAAAAATACATCAAAATGTATTITAGTGTITTITATGTTTACAATTATATTCAAATTAGTTTGTTG
TTTTTTAAAAGTTTAATTTAGACCTTTTAAAGTGAGTTAAAATGATATTTTTAAAATAATAATAATT
TTTTATTITTTGGAACATCATTTTGAACCTTITGTTGATTGATTGAGACATGAAAATTGTCTCATAGA
TTCACGTAGATGACAATTATAAAATATTAAAAAAAATCATAAATCAATAAAAAAGGGTTCATGT
TCCAAAATAAAAAATTAATTATTATTITAGAAGGATGATTTTGATTCACTCAAAAAATGATTAAA
TTGAAGTTTTAAAAAATGATAGATGAATCGTTTCTAACGAGGACTCACTTAAAAATATAAATGAC
TAAATTTAATTGTTITAAACATTGGTTTGGTTGCACATTAAGATAAGGAAGCACGGGTGGAAGAAC
ACATAATTGAATGGATATTGGGATATGTGTGTGGTTTGGTAGGACAGAAGAGGGAAGACGIGTG
GAGAAAAAAATGCTACTGTTCATTTCTTCACTAAACATAGTGAATAAGCGCAAAATTGGGGTGC
ATATTGCAGACCCTTACTAGAGACTAGAGAGCCCGTAAAGGCACAGGTTTTGTGCCTTCCTTTTTT
CAATGTTTTCTACTTTTITTITTACAATATAATAATATATTTTGATTCATTTTTTTITTACTTTTAAACTAA
TTTTAATTTAAATATTITATCTATTATTTTITTATTGATCTTTAACCAAATAACCTCACTTTCACTTTAT




TTCTTACCTACTTITTTITICTATTATTTTTITTATTCTCAATCAAACACACTTTAAAAGATAAAAAATC
AAATTAAATATAATAAAAAAATAAAGACTAAATATCATTTTAGCCAAAGTTAATAAATTTGTTTT
CTTATTTAAGTCATAAACTTAAATATATTTTITGTTTTTTATATITAAATTAATGTTACACAACATTT
ATAAATTTATGAATTAAGTTGATTATTTAAAAATGTGAAGATTTGTTTACAAATACATAATTCAAC
CACTAAATATTTTATATACCGGTATGATTGACAATTTATAAGATAAGATGACAAGAATATTTTTA
AGTATTAAAATITAATTTAACAACATTAAGGCCCGTTCATITGCATAGAAAAATGATAGAAAATA
AAAGAAAGTAACTCCATATGAGACTCATATTITAAATCAAAACTTITATCATATTTCACTTITATIT
ITTTATTITCACTTTACTGGACCAACCTAAATGAGATGAAATACTAATAAAAAACCTAATTATTAT
TTTTGGAAAAAAATATTAGAAACACTGGGGCACACTTTCATTGAAGACAATTATTAAATTAACGT
ATAAAATAAGATAATTATTAAATTTACAAGAGAAAATCTGAAGAAAATAAATTACGATAAATTA
ACATTTTATTGAGAGTAGTAACACAAGTCAC

CDS

ATGGCGGCGGTAGCGGTGGCAGAGGTTGGGAAGGCCCCACGGCCGGGCCAGGGCGGTTACGAA
GCGCACGGCCTGAGCGAGGAGGAGGCTCGTGTACGCGCCATCGCGGAGATCGTGAGTTCCATGG
TGGACCTCTCCCACAAAGGCCAGAACGTGGACCTGAACGCGCTCAAGTCCGCGGCGTGCCGCAA
GTACCGGCTCTCACGCGCGCCGAAGCTCGTGGAGATGATCGCGGCGCTCCCCGACGCCGAGCGC
GAGACGCTCCTCCCCAAGCTCCGCGCCAAGCCCGTCCGCACCGCCTCCGGAATCGCCGTCGTCG
CCGTCATGTCGAAGCCGCACCGGTGCCCACACATCGCCACCACCGGGAACATCTGCGTCTACTG
CCCCGGGGGACCTGACTCCGACTTCGAGTACAGTACCCAGTCTTACACCGGTTATGAACCAACCA
GCATGCGTGCAGTTCGTGCGAGGTATAATCCATATGTCCAAGCGAGGTGCAGGATAGATCAGCTT
AAGCGTTTGGGTCATAGTGTAGACAAGGTTGAATTITATCTTAATGGGCGGTACCTTCATGTCACTT
CCGGCTGATTACCGTGATTACTITATAAGAAATCTTCATGATGCTTTGTCTGGACACACATCTGCC
AATGTGGAAGAGGCAGTGGCTITACTCTGAGCATGGGGCAACCAAGTGTATTGGCATGACAATTG
AAACGAGGCCAGATTATTGTCTTGGGCCTCACTTGCGCCAAATGCITICTTATGGTTGTACACGAT
TGGAGATTGGAGTCCAAAGCACCTATGAAGATGTTGCTCGAGACACAAATAGAGGACACACTGT
TGCTGCTGTAGCTGATTGTTTTTGCCTGGCTAAAGATGCTGGTTTCAAGGTTGTTGCTCATATGATG
CCTGATCTTCCAAATGTTGGTGTTGAAAGGGACATGGAAAGTTTCCGGGAGTTTTITGAGAGTCC
CITGTITAGAGCAGATGGGCTTAAAATATATCCTACACTTGTAATTCGTGGAACTGGGCTITATGA
GCTCTGGAAAACTGGCAGGTATAGAAACTATCCACCAGAGCAACTTGTGGACATTATAGCAAGG
ATCCTTGCAATGGTACCCCCATGGACACGTGTITATAGAGTTCAGCGGGATATTCCCATGCCTCTG
GITACCTCTGGGGTTGAGAAAGGAAATCTGCGGGAGCTGGCATTAGCTCGAATGGAAGACCTGG
GATTGAAATGTCGTGATGTTCGGACCAGAGAAGCTGGAATCCAGGATATTCACCACCAAATTAA
GCCAGAAGAGGTGGAGCTTGTTCGGCGTGATTATATGGCAAATCAGGGTTGGGAAACATTTCTAT
CATATGAAGATACACGGCAGGATATCCTTGTTGGTTTGTTGCGGCTGCGAAAATGTGGCCGCAAC
ACAACTTGTCCAGAGCTTATGGGGAAGTGTTCTATTGTTCGTGAACTCCATGTITATGGAACTGCT
GTACCAGTTCATGGACGGGATGCTGACAAGCTACAACACCAGGGTTATGGCACACTTTTAATGG
AGGAGGCAGAGCGCATTGCTTGCAGAGAACACAGATCAACAAAAATAGCTGTAATTTCAGGGGT
TGGCACACGCCATTATTACAGGAAACTGGGATATGAGCTTGAAGGACCTTACATGGTGAAATAT
CTAGTGAAATAA

Protein



MAAVAVAEVGKAPRPGQGGYEAHGLSEEEARVRAIAEIVSSMVDLSHKGQNVDLNALKSAACRKYR
LSRAPKLVEMIAALPDAERETLLPKLRAKPVRTASGIAVVAVMSKPHRCPHIATTGNICVYCPGGPDSD
FEYSTQSYTGYEPTSMRAVRARYNPYVQARCRIDQLKRLGHSVDKVEFILMGGTFMSLPADYRDYFIRN
LHDALSGHTSANVEEAVAYSEHGATKCIGMTIETRPDYCLGPHLROMLSYGCTRLEIGVQSTYEDVAR
DTNRGHTVAAVADCFCLAKDAGFKVVAHMMPDLPNVGVERDMESFREFFESPLFRADGLKIYPTLVIR
GTGLYELWKTGRYRNYPPEQLVDIIARILAMVPPWTRVYRVQRDIPMPLVTSGVEKGNLRELALARME
DLGLKCRDVRTREAGIQDIHHQIKPEEVELVRRDYMANQGWETFLSYEDTRQDILVGLLRLRKCGRNT
TCPELMGKCSIVRELHVYGTAVPVHGRDADKLQHQGYGTLLMEEAERIACREHRSTKIAVISGVGTRH
YYRKLGYELEGPYMVKYLVK

5. GLYMA05G37930.4 (GmSRL)

Promoter (2 kb upstream)
CCCAGTCACCATGATGCTCCTAATTITTCATAGACTTGAGAATGGAAATGACTTCTTGTGCAGCTGG
TTTCAATGGATCAGATACTACTAAAACCCCAACTACTTCCCTATTTATAGACACTATAATTCCAGT
TTGAGCCATTCCTTCCGCTGCTGCAAGTATCTCTTCAGAATCAACAGGAAGTGCAACATTGTGGT
CCGCCATCAAGGTCTTGTTAACCATAAGTCAATTGTAAGTTTTGTGTTTATCTCTATATTAATTTTT
GAGTTTGCATATTTGGTTCTTCTAATTTTTTAAGTAAATCAAGTCTATTTATTTTAAGATTAAACCA
ATTTAATTTTTICTGTCAATTGTATTITATTGAAAACTTTITATATAGTTTATTTGGTAAGGAGAGAAA
TAAAATAATATAAAAAGAGAATAGAAAATAGGATCATTTTTAAGTTGTTCAATAAAAAAGAAAA
TGAAAGAAAAAAAGTITAAACTTTTTCTTTCATTTTACTTAACCGTGAAAAAGTTAAATAATATAT
ATATATATATATATATATATATATATATGTATATATATATATATCCATCTGTATAAAAATAAGAAT
AATTTAATTACACAAAAGCAATTTTCTCTCACTTTCTATCCAGAATGGGATGAAATAAAACAACA
ATGAGCTCATAAATATTTCCAATAAAAAATTATAAAAATAAGAGTTATTTAATAATTAATTACCC
AAAACTCCAAAACTCCAAAACAACCTTTTTCTGCTTCTGCCCAGAATGAAAAAAAATAAATGAA
AAAAATAGCGAGTCTCAATTACTTTTTTATGGTTCCTTTCTTCCTTCTGAACCATTATCATGTAGTG
AAAAGATTTTTICTTTCTITITTCCTTTTCATTITCATAGGCTGATTITCGGTCTTCTCCCTTTCATTGTTCC
AAACATTATGTAGAATTCTTGGTTTCTTTCCAAATCTTTACTTCCTCAGCTCCATAATAATTTTCGT
ATAATTTTTTAAAATAATTATTACTTTAACTTTTGAAAGTAACATTAAACATTTTTATTAATATTIT
TTTTATAATATTAATGATCAACAATAAAAATTAATATTAATTGATAGGATAAAATTAAATTTTTIT
ATACATGATAAGATTAATTTTGTATAATTATCATTTITTAATCTAAGATAATATITATAATGAGATA
GGAAGAGTTTATTTTATGATAGTTTAAAACGTAAAATAATTTTAAAAATTTAGAAGAGACTTCCT
GTAGATTATAACAAATTITTATAAAGAGAAAATTTGTTATGTACTGCGAACGTAACTCACTTAATC
ATAATTTACAATATATGAAGTTGTTGACTTTTAACTTTTTTTTTAAATAATTTAAATAATGATTTAT
GATTGAATAATAATAAAAAATTATATAGTTATTAAACTTTTITATAAGATATATAGTTGTGTTCGGT
AAAATTAATTTGAAACTAAAAGGTCAACTAGTAACTGGAAAACTAATTTATTAAATTACAAGAA
TITAGTAAAATTAAATTTTGAAGTAACTAAAAAATATAAATGACATAAATAATAAAATTATGATT
TGTTTAAAAAAGGATAATCAAGAAATTAAATAAATATATTGAAAATAATAAAAAAATATAAAA
AATTAGAAATTAATGTTAAAAACACACTAATTCAAGTAATTTTITAAAATACACTATAAATTATIT
AAAAATTATTATTTATTAATCAGTCAAATAAATTTTTCAATTAATAAAAAAATTAAAAACTAATTT
AAATATCTTGTAAAAAATAGCCATAAGATTATATTCAAAAAGAGAAAACATTTAAGATTCTATGT
AGTAAAATTTAATGTATATTTTTAGTGAGAGAAATATITAAAACAATTITCAATGAATCAATITTAA




AAACAATGTTTAAAAAATAAAGAGCTATAATATAAGATTTITAAATTGAAGAGAAAACGAAATIT
CCTAACAAGATTTAATTATTAATTAACTA

CDS

ATGGAAGAAGAGAGCCAAATAACAAAGGGAAAATATGCTGCTGATATTTCITCCATAAAAGAA
GCACATGCCAGAATAAAATCATTGGTTCATAAAACTCCGCTTCTGTCCTCCAGCTCTCTGAATGCT
ATGTCAGGAAGGAAGCTCTACTTTAAATGTGAATGTTTACAAAAGGGTGGAGCTTITAAATTTAG
GGGAGCCTGCAATGCTGTGTTTTCTCTCAATGATGAAGATGCTTCTAAAGGGGTTGTAACACACA
GCAGTGGAAACCATGCCGCAGCATTGGCTTTGGCTGCAAAACTACGGGGGATCCCTTCGTATATT
GITATTCCAAAAAATGCCCCAACTTGCAAAATTGAAAATGTAAAGCGGTATGGTGGTCAGGTTGT
CTGGTCTGAAGCCTCTGTTCAATCAAGGGAAGAAATTGCCAACAAAGTGTGGCAAGAAAGTGGT
GCTATCTTTATACATCCATATAATGATGGACGCATATTAAGTGGCCAGGGTACCATATCCTTGGA
GATTCTGGAACAAGCACCACAAATAGATACGCTAGTAGTACCCATAAGTGGTGGTGGTTTGATAT
CAGGAATAGCATTGGCTGCCAAGTCCATTAACCCAGCTATTCGTATTITTGCTGCTGAACCTAAA
GGTGCTGATGATGCAGCACAATCTAAAGCAGCTGGGAGGATAATACGATTGCCTGAGACCAACA
CTATAGCTGACGGGCTTCGAGCATTTCTTGGAGATTTCACATGGCCTGTTGTACGAGATCITGTTG
AGGAAATTATAACTGTTGAAGACAGTGAAATAATAAAAGCCATGAAACTGTGTTTITGAAATTCTT
AAGGTTGTTGTAGAACCAAGTGGAGCAATTGGCCTTGCTGCTGTTCTATCCGATACTTTCCAGAA
AAATCCTGCATGGAAGGATTGCAACCATATAGGAATAGTAGTTTCAGGAGGCAATGTITGATCTG
GCCATGCTTTGGGATTCTTTGAACAAAGGAAAGTGA

Protein

MEEESQITKGKYAADISSIKEAHARIKSLVHKTPLLSSSSLNAMSGRKLYFKCECLOKGGAFKFRGACNA
VFSLNDEDASKGVVTHSSGNHAAALALAAKLRGIPSYIVIPKNAPTCKIENVKRYGGQVVWSEASVQSR
EEIANKVWQESGAIFIHPYNDGRILSGQGTISLEILEQAPQIDTLVVPISGGGLISGIALAAKSINPAIRIFAA
EPKGADDAAQSKAAGRIIRLPETNTIADGLRAFLGDFTWPVVRDLVEEINTVEDSEIIKAMKLCFEILKVV

VEPSGAIGLAAVLSDTFQKNPAWKDCNHIGIVVSGGNVDLAMLWDSLNKGK

6. GLYMA08G01670.2 (GmSR2)

Promoter (2 kb upstream)
AAAACAATGAGCACATAAATATTITATAATAAAAAAAGATAAGTAAGAGTTATTTAATAATTAAT

TACACAAAACTCAAAAGCAACATTTITCTCTGTTTCGTCCAGAATGGACAAAATAGTAAAATITAA
TGTATITITTAATGAATITTAAGAGGAGAAATAATTAAAATAATTTAATTGATTCAATTITGCAAAA
AATTTATTTTAAAAATAAAGAGCTATAAAATITTAAATAGAAAAAAAAATTACTAACAATATTTA
ATTAATTAAAGGATATATTTGAGTAAGTAATCATTTTTGTCTITAAAAATATATAATATTAACAGA
TITATTCAAAAAAGATGAAAAAATAAAATTITAATCATGAAAGGATAAAAAATGAGACAAATAT
GTCTCACCITAATGTTAGAAAACTTGCCTATATGATAAGTAAGATAAAAATGTCATGAATTTAAT
GCTCATATGAACATAAGAATTAACTAAAGTCACTTAGAGATGCATTTCTAATTITAACAACTTATT
AACATITTAGTACTTCAATTATACAATTTACTCACAAATATATCTATGAAATATATAAATCTAACT
AGCTAGCATCATTAACTATGATACATGTATCAATAACACATTATATTTAGAAGTTTATGATTTTGT
TATTACAAATATTITATTACAATTATAGTTATACTTATAATGTGAACTTATCATAAATAAATCAAGA




CTCAAGAGGAGAAGGTAAGATAAGAGTAAATTTTTAAATAAAAAATTAGTTTATAAAATCITAA
GAGTGCGTTTATAAAATTTGAATTTATTATAATITAGAATTCATTGTTITGAATACTTTITATGAAGA
ATTTAAAATTITGAAATTITAAAACAAAATTTTAAATAACTAAAAATCTGGAATTTCAATTTTCTT
TTAGAAGGTGAGAAATTTGAAATTTTCAAGAGGAGTATAACTAGCACACCAATCATATATITTICT
TTTTTTCATCCTCATAATTTITAATTITTTITTATCCAAACACAAAAATTTGAAAATAAAAGAATTTCA
TTTAAAGTATTTGAAATTCTTAATTTAAAATTTITCAAAATTITTAAATTITTTGTAAATGAATTGTGT
AAGTATAAAAGATGTATAGAAACAGAACTAAAATATATTTATAGCTTTCCGGTAATTACCACCTA
TATTATAATAGAAATTGACAAATTATACTTTCAAATCAATCTAATATTTTCATCTTTGATGAATITG
TTAGCGCACAAGITTATAGGGAGAAAAATGACTGTTTTTACCTTGGATTAAAGTITGAAGAACTGG
GGTGAGGGTITCATTTCCCCGACCAGAACTGCTTCAGGTTGCCAGCCTGCATTTITCAATTCAACTAG
TAAGTTTCGGATTCTCTTCAAAATCAATACCACATATATAACACTTGTATTTGACTTCGGATTCTCT
TTTCGTTTCACCTGCGGACAACCTTCTGTCAGTTTTTTTTITTTTATCAGCAAATGTTAGATATTAGA
TTTITGTTAACCGATGATTGGAACCCTCGACCTCACTCCCTTCGCCACCAAGTCAACCITATAAGA
CITTACTAACGIGGAATACTCCCCTTGTCAAACATTCAACGTTGTACCAATGTTTTTCATTCATGTT
TCTAGGAATTTACCCCACACTTITATTITACCCCCCACACTCTTITATGCAATTITAAA
TTTGAGATCATAAGAGAATTAATTGGTACTGTGGGTAGGTAATCTCTATTTTATITTCGTACAAAT
TCAGATTATGGAACTAACTTACCTTTATGCCTTTGGCTTTGTTGTTGTTGTATATTGCTTGGTAATC
ATGGGACACAATACTAAAATTGTTTGATAGCGIGTITTTITGTTTAATAGTTAGCTCAATTTCATAG
TGAAAGGAGAAAATTGGTGGATTGGCATTAAACATTGTTTCTGTTGGAAAGACAAATACGCACT
GATCTGTCTTCATTCACTTCTGAGACCAATTACTTAG

CDS
ATGGAAGAAGAGAGCCAAATAACAAAAGGAAAATATGCTGCTGATATTTCTTCCATAAAAGAA
GCACATGCCAGAATCAAATCATTGCTCTCTGACTGCTGTCAGGAAGGCAGCTCTACTTCAAATGT
GAATGTTTACAAAAGGGAAGAAAAGATGATGACACACTTCCTTGTGCATCCTATGGCCATCAGT
GGAGCTTITAAATTTAGGGGAGCCTGCAATGCTGTGTTCTCTCTCAATGATGAAGATGCTTCTAAA
GGGGTTGTAACACACAGCAGTGGAAACCATGCTGCAGCATTGGCTTTGGCTGCAAAACTACAGG
GGATCCCTTCGTATATTGTTATCCCAAAAAATGTGCCAACTTGCAAAATTGAAAATGTAAAGTGG
TATGGTGGTCAGTTTGTCTGGTCTGAAGCCTCTGTTCAATCAAGGGAAGAAGTTGCCAACAAAGT
GTGGCCAGAAACCGGTGCTATCTITATACATCCATATAATGATGGACGCAAATTAAGTGGCCAGG
GTACCATATCCITAGAGATTCTGGAACAAGCACCACAAATAGATATGCTAGTGGTACTCATAAGT
GGTGGTGGTTTGATATCAGGAATAGCATTGGCTGCCAAGTCCATTAACCCAGCTATTCGTATTTIT
GCCGCTGAACCTAAAGGTGCTGATGATGCAGCACAATCTAAAGCAGCTGGGAGGATAATACGAT
TGCCTGAGACCAATACTATAGCTGATGGGCTTCGAGTATTTCTTGGAGATITGACATGGCCTGITG
TACAAGATCTTGTTGAGGACATTATAACTGTTGAAGACGGTGAAATAATAAAAGCCATGAAACT
GITTITTGAAATTCTTAAGGTTGTTGTAGAACCAAGTGGAGCAATTGGCCTTGCTGCTTTTCTATCC
GATACTTTCCAGAAAAATCCTGCITGGAAGGATTGTAACCATATAGGAATTGTAATITCAGGAGG
CAATGTTGATCTGGCCTTGCTTTGGGATTCTITGAACAAAGGAAAGTGA

Protein

MEEESQITKGKYAADISSIKEAHARIKSLLSDCCQEGSSTSNVNVYKREEKMMTHFLVHPMAISGAFKFR
GACNAVFSLNDEDASKGVVTHSSGNHAAALALAAKLQGIPSYIVIPKNVPTCKIENVKWYGGQFVWS



EASVQSREEVANKVWPETGAIFIHPYNDGRKLSGQGTISLEILEQAPQIDMLVVLISGGGLISGIALAAKSI
NPAIRIFAAEPKGADDAAQSKAAGRIIRLPETNTIADGLRVFLGDLTWPVVQDLVEDITVEDGEIIKAM
KLFFEILKVVVEPSGAIGLAAFLSDTFQKNPAWKDCNHIGIVISGGNVDLALLWDSLNKGK

7. GLYMA20G32540.2 (GmUC1)

Promoter (2 kb upstream)
TTATTTATGTTTTGTCTAAAAATTTATAACAAATAATGTATTCATTGCAATTAGTAATTAGTGAAG
AAAGCAGCAAGGTITATATTGGTGTGTGTAATGTGTTTAATAGTATCGCTTCACTTGTTATGTTGCG
GATAGATAGCCAAAGTTTCTTGCTCAGATGTTCCAATACAATAATAAAAAAAATTTAAATAGTAG
AAAAATATTATAGAAAATAAATATAACAAAAAACACACATATAATAATAATAATTTATTATTAT
ATAAATAATAATTTCATATATATATATATATATATATATATATATATATATTAAAATAATACAAAA
ATAAGATATATTTTTATTCACAAATAGCAAGTCTTGTTTAAATTAATTTCAATCATAAATTTATATT
AAAATGTTITATTTITACCTCAAACATACCTCATTCCATCTCAAAATTTATGACATAAATGTGAGAG
GTATTGCTCTAAAACAGTTGTCATAGAAACAGTTTAGGAGGCAATGAATTTCTTAAACTTACACT
ACTCGCAAGAAGTGATTATTTCTGTGATTTTITAAAAAGGTTTATTATAATTATTTTATTTTATACT
ATAAATCTAAGATGTTATTTAAAATGTAATGTITTTTITTITTACTITTTTCTAATGAGTTATATATTT
ATTTATCATTITTAAAAAATTITAAGCTATCAACCAGGTTCAATITAAAAAATTGAACCTTTTCAAT
TAATTATTTATAAATTTCATATTAATTTTTTCTCTAATTATTTAACCTTTAAATGATTTTTAAAGTTG
TATAATCTTTTTTCTCTTTAAATTTAAACCCTTTATGTTTTCTTACTTGCTTGTCTGAATTAATTCTGA
ATATTTATCTTTTAGTTTTAAATATTTTTATAAATTAAATTAAATTAAATCACATGTATCATCCACA
AAATACTTATTAATTTITATATTATTATTTAGTCGTTATTTTCTTITTGGATAAATTTTITTAACACGAG
TCTTTCACTCACACTAGTITGTGACTTGGGTCTAATTATTAGATTTITTGTITGTGGTTAAGAAATATGT
AAATTTCTCAATAAATTCATATTAAGATTGGTGGTCTTTCTTAGTCTTACAAAGTAATTTTTCTTTT
CCTAATCTAAACTTTTTTAAGTGAAAAAAAAGGTGGTGTCAAATCATATGATTGGGCGATTATTC
AATTTTTAACCTAAATITATGCAAATATTITAGATITAATGACACTTTITAGTCTCTTTATTATCATCA
AAATTTGAATTTTATATITICTITITGCAAATTTGATTITTCATTATTTGTATAATTATGCTTTITATCTA
TTAAGACTTAAATAATTTTITTAGTCTCTATAAAGTATGATTTITTTAATTAAAGACCTTTAAAGATT
TTTTTCTTTAGTTCTTTAAAGATTTAAAGTTTTTTATTTTAATTCTTGTTGTAAAGTAATACCGTTAA
TTAATAATGTAATAATGATGTTGATAATTCATTAATTTTTCATATTATCAATGAGTTTGATAGGAT
AACTATAAGTAATTITTITGAAAATCTATTTTTAAATTTTCCATTAAGTAGTTTAACCTCATTAATT
TTTTAAAATAAACTAAACCCGAAACTCGTACATTGTACGTAAAAAAGATAAGTAAAAAAGAATT
AATATITTAAAATGCAAACAAAAAAAAGTGTAAATGCAACAGAGTATGACGCATGGAATTTTGA
TTTGGTGGCTGAACTGATTTTTTATATTTATTGGTAGAGTTTAAAAACGTAATTTATTTAAAAAAA
ATATTATCTCTTATTCCCATGATATATTTITATGCAAATATAAAACTATGTTGTAATTGCATGACCAT
AATTTGTTTITCTTAAGTCTTAATCAAACTCCTTCATTCTTGAGTCCATTTTGATTTCCTCTGCATCTA
AACTCTCTTAATTGCACACACAAGACTCAAGTITACTCCGCACGTGGCACCATTCCACAACCGATG
CTCTA

CDS
ATGTCTGACCCTTCTACCCTCTITACCCTCCTCCCACCACCACCACAACCACCATGTGCCACTCATC
CAAGGCGGCGCCACCGCACCCTCCTCCTCCTCCACCACCCTAGCCCGAGAATACCGCAAGGGCA
ACTGGACCATCCAAGAGACCCTCATTCTCATCACTGCAAAAAAGCTCGACGACGAGCGCAGGCT
CAAAACCCCTGCTGCATGTAGCACCTCCACCACCACCACCAGAACCAGCGGCGAGCTCCGGTGG
AAATGGGTGGAGAACTATTGCTGGAGCCATGGCTGCTTGCGAAGCCAGAACCAATGCAACGACA
AATGGGACAACCTCCTCCGCGATTACAAAAAGGTTCGCGACTACGAGTCCAAATCAAACGACAA
CGACAACAACAACAACAAACACTTCCCTITCTTATTGGACCCTCAACAAACAACAACGTAAGGAA
CAGAACCTCCCCTCCAACATGGTCTTCGAAGTCTACCAAACCATCGCCGATGTCCTCCAACGAAA
ACAAACACAATCCCAAAGACAACATCAACAACCTCTGGCTATTCCATTAGTTACTTCCTCACCCT




CACCACTTCAAACACTTCCACCACCTCCTCTACCACCACCGCCGCCTCCGCCACCTCCTCCTCCGC
CAGTTAGCTCCACCACTCCGGTAGGCTCAGAGAGATCGGAATCATCAGGAACTGAGCACAGTGA
GGATGATGATGATGGGTCGGAATCAAAACGTAGGAAAGTTAAGAACCTTGGTTCAAGAATAATG
CAAAGTGCATCGGTGTTGGCACGAGCTCTTAGGAGTTGTGAGGAGAAGAAGGAGAAACGGCAC
CGTGAAATGATTGAGCTGGAGCAAAGGAGGATTCAGATGGAGGAAGCTCGGAATGAGGTTCAC
CGGCAAGGCATCGCGACCCTTGTCGCCGCCGTCACCAACCTTTCCGGTGCCATTGAGTCACTCAT
TAATAATTCTGAACGCCATGGCCAAAGATAA

Protein

MSDPSTLLPSSHHHHNHHVPLIQGGATAPSSSSTTLAREYRKGNWTIQETLILITAKKLDDERRLKTPAA
CSTSTTTTRTSGELRWKWVENYCWSHGCLRSQNQCNDKWDNLLRDYKKVRDYESKSNDNDNNNNK
HFPSYWTLNKQQRKEQNLPSNMVFEVYQTIADVLQRKQTQSQRQHQQPLAIPLVTSSPSPLQTLPPPPL
PPPPPPPPPPPPVSSTTPVGSERSESSGTEHSEDDDDGSESKRRKVKNLGSRIMQSASVLARALRSCEEKKE
KRHREMIELEQRRIQMEEARNEVHRQGIATLVAAVTNLSGAIESLINNSERHGQR

8. GLYMA17G07200.2 (GmUC2)

Promoter (2 kb upstream)
AACAATCTTATAAATTTTTTGTTAGACACTTTTAATTATTCAAGCCTATTATTTCTTITATATATAATT
TTTTTTTTTATGTTAATGGGTCTAATTCTGAACGAATGCGTTACTGTAAATCATCTAACACTTTTTTT
AATTCACACGGATTAAAAAAATACATTITITTTCTATCITATTTCATCGTATCATACACTTTCCTCTT
TGTTATACAAATTTTTGTATAAAGAAATTATACAAACATAATGTCTCATTTTATAATTCCATCTCC
CATGTGCTTGGTCCAGTCAACAATTTGTAAAATCACTGAACCAGGTTGGGAGGGAAGGAGAGAG
AAAGAAAGATAGAATAGAAGAGTAAGTTTGGTCCTAATTAATAATGGCATCGTIGCCAAAGACAG
AGTACAGAGCTAGATAGAACTGCTTGTTTCTCCATTCTGGCACTGACTATAGTTGATGAAATTGA
AGGCAAAGTCATCAATACAGATTCAATAGAGTCAGGTCTGTAACTGTTAGTAGTAGTAGTTGTTC
TGTAACTTAACATCACAGACGATTAGAGATATGGATTCAAAGGGACCAGTACGAAATTCACTAC
ATATCTACATTTAGGAATTATGTACAAGCTACCCTGCCGTTTTATATTTATTTGATTCTTTTCAAAG
CGATCGAGGAAGTACGGTAAAAGGTAAATCCGAAAACAAAAAAATTATTAAAGTTAAAGGTTG
TTAAAAGAATTITATTTTITCTTTCGTTTTTITAAATTTCATTAATTTITTAGTAAGAGCATTTGAATIT
TAAATATCACATCAATACTTTTTTTTTTTTTTATCTTTTTCTTCTATCACATCACATTATTTATCATAT
ATGTTTITTTTTTCTCTTATTAGGAGTAGAATAATATTTAAGGTGCCTAATTATATITATTCTTAATTT
TTAAGAGTAGTAATATTTGAATACCTGATAATTTTAAACATCTCACCAATTTTGCTTCTTTTITTTAT
ITTTTCTTTTCCTATTTGTATATTATCTATCACATTTATATTTTTCGTTTTTTTTTTTCTTITCTCATACA
TATACTAAGTGCTGAATAGCATTGTGGGTGTTGAATAACATGTGGATGTCTATAGTCTATCTATAT
TTTCCATTTTTAATCAGCAAGTATAAATACGTACTTCACAGGATAAAAAATAAATAAATACGTAC
TTCATCCTTTAAAAATACACCTGACACACCTTAAAAGATTATTTTTCGGTGGAGGGGTAGATTTGC
TAATTGTCAAGTAATTGEGTIGCTTTGTATTGGGTTCGAATCGTAACAATGCACGTTATGTAAATTC
AATTAATTTCAAGGGAAAATATGAATTATTGGTAGGTCTGCTATATATTATTGACTGAATACACC
CAAATTGAGTAGCCTTTGTTCTTATCATATGTACATACATGGGCAGACAGATATACATTGCTTCTA
TATAACTTGATTATTCTACATATAGACTTCGTATCGTAATTCATACGAGGTGTTCATGAGCAGAAT
GCTTCAATATTAGTTAATTAATCTAAGCCGCCGATTTCGTTAAAACGGGTTCATTGTCCAATCCTC
TATGGACAGATAGTGCCAGAGTGAAACATAGGTATAGTACGTCCTTGATITAAGACAAAAATGT
AAAAATAGTACTCCAATCATGTITCATTGTTTAGTCGAGTCAAGGTGGTTTATCTTGCCCATTTTGT




AATTCCAAAATTGGAACATTGATGGAACACTTCATGATTCGAGTTTAAACTCGTTGTTGACAAGG
GGTCACAACAATGCTAGTTAAATTTTTGTGATTATATGCTTCTTAAATTGAACGTCCACTCATTTTC
AAGACAGAAAACAAAGTTAAAATACAAATAAACCTGATTAATCTTCTTGGTGGGTTTCATACGG
GGTACCCCATAACATTATTTITTGGCCATCGACCGACAAAGGATCCAAACTCTGCCATTAATGAA
GGCGACAACCTCTTTGATTC

CDS

ATGAATTTCCATAACCCCAATACTTCTCTTCACCTAAGCCAACACGATGATGAGAACCATCTCAA
CCTAGATCTTCTITCITGAGCCATCTTCTTCTTCTTCATCTTCACCTTCACCTATTTGTTCCATGGAGC
CACGGATATTCTCATGCAACTATTGCCAGAGAAAGTTCTATAGCTCTCAAGCACTAGGGGGTCAC
CAAAATGCCCACAAGCTTGAAAGGACACTGGCCAAGAAGAGCAGGGAACTGAGTTTGAACATG
CAATCTTATGGAGCAGCGGAGCAAAGATCAAACTTTGGTGCTTCACACCATCTTGGTCATCGTGC
TCTTGGGGTTGTGGATAACCAAGGACAAAGTTATGTGAGGCTTGGTGGAAGGAAAGAGTTCAGT
TATGGTTCCAAGGAAGGGGTAGGGGTGGCTTCCTGGTCAAGGGCTTCTGAACATGTTCAGGAGG
ATATGGGCCAACTTGACTTGTCGTTAAGGCTTTGA

Protein

MNFHNPNTSLHLSQHDDENHLNLDLLLEPSSSSSSSPSPICSMEPRIFSCNYCQRKFYSSQALGGHQNA
HKLERTLAKKSRELSLNMQSYGAAEQRSNFGASHHLGHRALGVVDNQGQSYVRLGGRKEFSYGSKEG
VGVASWSRASEHVQEDMGQLDLSLRL



Table S1. Physico-chemical properties of all GmCAMTA proteins. (aa- amino acids, MW-
molecular weight, pl- isoelectric point, Asp- Aspartate, Glu- Glutamate, Arg- Arginine, Lys-
Lysine, II- instability index, Al- aliphatic index, GRAVY- grand average of hydropathy).

T S T
(GGlymm gﬁiﬁfﬁw 1122 12698943 579 159 130 17668 4768 7597  -0.625
(GGlymm gﬁiﬁfgfo 1102 12442956 566 156 124 17322 4350 7779 -0.59
%ymm giiﬁfgfo 1088 12247836 569 151 118 16999 4997 7617  -0.552
%ymm gﬁiﬁfj)oo 1079 12126143 572 148 122 16874 4599 7727 0522
%ﬁ” gﬁiﬁf&oo 1088 12194102 558 150 123 16966 4500 7590  -0.514
%ﬁ” gﬁiﬁfg)oo 1081 12160922 558 150 117 16890 5060 7712 -0.541
%ymm giﬁgigf)oo 999 11228390 681 131 126 15695 4079 8039  -0.490
(Géff giiﬁfg)oo 911 10308474 764 105 106 14419 4207 8072  -0.428
%’f gﬁiﬁfgfo 911 10296937 655 100 103 14385 4348 8042  -0.420
%’f gﬁiﬁffg)o 983 1093147 543 132 103 15150 4909 7392  -0.547
(Géff giiﬁ(fff)o 92 10803677 539 137 109 14981 4647 7613  -0.520
(GCZ]T éﬁﬁgﬁfgf 922 10386970 739 104 104 14503 4129 813  -0.394
(GGlymm C“ﬁﬁéizfg)o 921 10429399 708 107 105 14545 4160 7960  -0.455
(GCZ]T éﬁﬁiiff)o 910 10239456 554 130 106 14222 4531 7858  -0.531
Clyma.08g105200 g5 Joyre711 581 124 104 14945 50690 7330  -0.552

(GmCAMTAL15)




Table S2. miRNA potential targets in GmCAMTA transcripts. The potential miRNA target sites
predicted with the online psRNATarget tool. Keeping a Max. Expectation value = 5, Max UPE=
25. (EV - Expectation Value, M — Multiplicity).

miRNA UPE
Vs Alignment EV Target Inhibition M
Transcript Access
gma-miR5780c 22 AGGUUCAGGGACUAUAUAAUUU 1
Vs 3.0 21.668  Translation 1
GMCAMTA1 2541 GGAAAGGCCCUAAUAUAUUAGA 2562
gma-miR5780c 22 AGGUUCAGGGACUAUAUAAUUU 1
\E 3.5 21.158  Translation 1
GMCAMTA2 2496 GGAAAGGCCCUAAUAUAUUAGA 2517
gma-miR9726 22 CUUCUUUUUUUAUUACGGAUAU 1
vs il 4.0 18.124  Cleavage 1
GMCAMTA3 965 AGAGGAAAUGAUACUGCUUAUA 986
gma-miR343b 24 AGGCUUAGUUGAACUAGACAUUCU 1
vs rorinriooriorron: 4.0 19.255  Cleavage 1
GMCAMTA4 3038 AACCAAUCA--UUUGGUCUGUGGGA 3060
gma-miR1533 19 AGUAAUAAUAAAAAUAAUA 1
Vs 4.5 12.197  Cleavage 1
GMCAMTAS5 3731 ACAUGAUUAUUUUUAUUUA 3749
gma-miR5369 19 ACUGUAGGAGGAAAAGAGU 1
\E 4.0 11.815  Cleavage 1
GMCAMTA6 3896 UCACAUUUUUUUUUUCUUG 1474
gma-miR5041-
5p 21 AACUCGUUCAACUUCUACUUU 1

3.5 13.098  Cleavage 1

VS

GMCAMTA?

1454 CAGAACAAGUUGAAUAUGGAG 1474




gma-miR6299

22  ACUGUUUAGUUAUUAAAAUUUA 1

vs 4.0 15.803  Cleavage
GMCAMTAS8 1507 AGCCAAGUUGUUAAUUUUGAGU 1528

gma-miR6299 22 ACUGUUUAGUUAUUAAAAUUUA 1

vs i, 4.0 18.409  Cleavage
GMCAMTA9 1562 AGCCAAGUUGUUAAUUUUGAGU 1583

gma-miR5030 22 GGCCAUUUUGUGUUUAACAAGA 1

vs i 4.5 18.387  Cleavage
GMCAMTA10 3309 UUUGUAAAAUAUGAAAUGGUCU 3330

gma-miR2111b 21 AUUUGGAGUCCUACGUCUAAU 1

vs Lnriiiioriooiianioioi 3.5 13.344  Cleavage
GMCAMTAI11 1488 AGAACCUCUGGGUGUAGAUUC 1508

gma-miR6299 22 ACUGUUUAGUUAUUAAAAUUUA 1

vs rontt 3.5 14.396  Cleavage
GMCAMTA12 1529 AGCCAAGUUGUUAAUUUUGAAU 1550

gma-miR6299 22 ~ACUGUUUAGUUAUUAAAAUUUA 1

Vs 3.5 14.287  Cleavage
GMCAMTA13 1507 AGCCAAGUUGUUAAUUUUGAAU 1528

gma-miR2111b 21 ~AUUUGGAGUCCUACGUCUAAU 1

vs Lonnrinorrooorroooniion 4.0 15.576  Cleavage
GMCAMTA14 1266 AGGACCUCUGGGUGUAGAUUC 1286

gma-miR1522 20 UAAAGUAAAAUUCGUUAUUU 1

\E 5.0 14.966  Cleavage

GMCAMTA15

700 UAUUCGUUCUGAACAAUAAA 719




Table S3. Nuclear localization signal in GmCAMTA family. The position, sequence (NLS) and
cut off score are shown. GmCAMTAI0 has the highest score of 9.5 while GmCAMTAS3 has the
lowest value of 5. Predicted with the online cNLS mapper tool at http://nls-
mapper.iab.keio.ac.jp/cgi-bin/NLS Mapper form.cgi

Proteins Pos. NLS Score
GmCAMTA1 110 ENFRRRTYWLLEEELSHIVLVHYRHVKGTKA 6.4
GmCAMTA2 38 NYKKFRIAPEPAHMPPSGSLFLFDRKVLRH 6.3
GmCAMTA3 924 RGWKKRKEF 5

GmCAMTA4 110 ENFQRRSYWMLELDMMHIVFVHYLDVKVNKT 5.9

GmCAMTAS5 110 ENFOQRRSYWMLEPDMMHIVEFVHYLDVKVNKT 59

GmCAMTA6 920 FRGWKKRQEFLMIRQRVAHVRGHQVRKQYKPI 6.1

GMCAMTA7? 35 ILRNHKKFKLT 7.5

GmCAMTAS 794 RGFQARKQYRKIWSVGVLEKVILRWRLKRKGF 52

GmCAMTA9 795 RGFQARKQYRKIVWSVGVLEKVILRWLLKRKGF 51

GmCAMTAI0 786 SFRKRRAREV 9.5

GmCAMTAIl 828 RGYQVRKQYKLILWAVGILDKVVLRWRRKRIGI 51

GmCAMTA12 803 RCFQVRKHYCKILWSVGVVEKAVLRWRLKRRGF 6.1

GmCAMTA13 804 RCFQVRKHYRKILWSVGVVEKAVLRWRLKRRGF 6

GmCAMTA14 777 RGYQVRKQYKLILWAVGILDKVVLRWRRKRIGI 5.1

GmCAMTA15 773 SFRKRRARE 7



http://nls-mapper.iab.keio.ac.jp/cgi-bin/NLS_Mapper_form.cgi
http://nls-mapper.iab.keio.ac.jp/cgi-bin/NLS_Mapper_form.cgi

Table S4. GmCAMTA Protein Interaction Network predicted with STRING database.

Protein Description

GLYMA14G39640.1 GIBBERELLIN-REGULATED PROTEIN
GLYMA17G07370.1 CBL-INTERACTING SERINE/THREONINE-PROTEIN KINAS
GLYMA19G40910.1 -

GLYMA06G15080.1 Uncharacterized

EDS1 Ehanced disease susceptibility 1

GLYMA03G38310.1 NEFA-INTERACTING NUCLEAR PROTEIN NIP30
GLYMA02G41280 GIBBERELLIN-REGULATED PROTEIN 12-RELATED
GLYMA04G10750.1 SERINE--TRNA LIGASE, MITOCHONDRIAL
GLYMAO01G40090.1 BTB AND MATH DOMAIN-CONTAINING PROTEIN 42
GLYMA06G10621.1 Serine--tRNA ligase / Seryl-tRNA synthetase
GLYMA04G38630.1 alpha 1,3-glucosidase (GANAB)

GLYMA19G41740.1 Calmodulin binding protein-like

GLYMA19G41730.1 Calmodulin binding protein-like

GLYMAO06G16371.1

Glucan 1,3-alpha-glucosidase / Exo-1,3-alpha-glucanase

ICE2

GLYMA09G34300.1 EXTRA-LARGE GUANINE NUCLEOTIDE-BINDING PROTEIN 3

GLYMA01G01470.1 EXTRA-LARGE GUANINE NUCLEOTIDE-BINDING PROTEIN 3

GLYMA18G23030.1 SERINE/THREONINE-PROTEIN KINASE RIO1

GLYMA09G30230.2 EXTRA-LARGE GUANINE NUCLEOTIDE-BINDING PROTEIN 3

GLYMA12G15430.2 PHOSPHOLIPASE A1-IIDELTA

GLYMA18G40360.1 Uncharacterized

GLYMA17G07200.2 Uncharacterized

GLYMA20G32540.2 Myb/SANT-like DNA-binding domain (Myb_DNA-bind_4)

GLYMA04G36790.1 elongator complex protein 3 [EC:2.3.1.48] (ELP3, KAT9)

GLYMA08G01670.2 L-serine ammonia-lyase / Serine deaminase

GLYMAO05G37930.4 serine racemase (SRR)

GLYMAO06G18150.1 elongator complex protein 3 [EC:2.3.1.48] (ELP3, KAT9)

GLYMA06G01080.2 2-OXOGLUTARATE (20G) AND FE(II)-DEPENDENT OXYGENASE-LIKE
PROTEIN-RELATED

GLYMA16G31930.2 RING-H2 FINGER PROTEIN ATL60

GLYMA16G14080.2 G-TYPE LECTIN S-RECEPTOR-LIKE SERINE/THREONINE-PROTEIN KINASE
SD1-13

GLYMA20G39240.2 U3-containing 90S pre-ribosomal complex subunit

GLYMA03G04960.1 Protease inhibitor/seed storage/LTP family (Tryp_alpha_amyl)

GLYMA11G11100.1 NPHS3 family (NPH3)

GLYMA15G41680.1 CELL CYCLE CONTROL PROTEIN 50 // SUBFAMILY NOT NAMED

GLYMAO03G28660.1

TAG lipase / steryl ester hydrolase / phospholipase A2 / LPA acyltransferase
(TGL4)

GLYMA12G35680.3 PHD FINGER TRANSCRIPTION FACTOR

GLYMA20G28680.1 POLYPHOSPHATE 5'-PHOSPHATASE-RELATED

GLYMA07G01300.2 CALCINEURIN B-LIKE PROTEIN 10

GLYMA06G42750.1 Fruit bromelain

GLYMAO08G19410.2 Premnaspirodiene oxygenase / Hyoscymus muticus premnaspirodiene
oxygenase

GLYMA04G42640.1 F-box protein 9 (FBXO9)

GLYMA12G20180.1 PHD FINGER TRANSCRIPTION FACTOR

GLYMA16G30140.1 CGI-141-RELATED/LIPASE CONTAINING PROTEIN // SUBFAMILY NOT
NAMED

GLYMA16G04700.1 THIOREDOXIN-LIKE 1-1, CHLOROPLASTIC-RELATED

GLYMA13G34740.1 PHD FINGER TRANSCRIPTION FACTOR

GLYMA06G01180.1 FINGER AND BAH MOTIF CONTAINING PUTATIVE TRANSCRIPTION
FACTOR-RELATED

GLYMA06G34850.3 PHD FINGER TRANSCRIPTION FACTOR

GLYMA04G01140.1 FINGER AND BAH MOTIF CONTAINING PUTATIVE TRANSCRIPTION

FACTOR-RELATED




Table S5. Primers for qPCR of GmCAMTA family plus internal references.

# Gene Primer Primer Sequence (5" - 3°) bp SI;;ZC:E;;

1 GmCAMTAI1 Forward GCTACGTCCGGCTGAAATC 19 228
Reverse TAGCAATGCAACACATCCACG 21

2 GmCAMTA2 Forward CTCGGTAATTATAAGAAGTTTCG 23 169
Reverse TTAGTCTCTCATGAGCTTCTCTC 23

3 GmCAMTA3 Forward TTCTTACGGATTGCGTCGTC 20 197
Reverse CCTTTCTAAAGTATCTCAAAACC 23

4 GmCAMTA4 Forward CAGAGATGGATATATCACAACAG 23 179
Reverse AGCCCAATCATAACCAAGAG 20

5 GmCAMTAS Forward GAAATTATGGTAGTGTGCCTTCT 23 226
Reverse TGCCCATGATCACCTGAAAAC 21

6 GmCAMTA®6 Forward TCAATTAAGGATGAAGTGACTAC 23 141
Reverse TACATTTGGCCCTTTACCAC 20

7 GmCAMTA7 Forward CTGAAATATGTGAGATACTTCGC 23 216
Reverse AACAATGCAAGACATCCACACTA 23

8 GmCAMTAS Forward ATGACCTAGTGGTTCCAAATGT 22 202
Reverse CTATCTGGGAAACTGTAAGGG 21

9 GmCAMTA9 Forward TCACTGAGGTGTCCCCTGT 19 220
Reverse CCATCAAAGCTCAAATAGAGAG 22

10 | GmCAMTA10 Forward GAAAGGCTGAAGGTTGGA 18 204
Reverse TACACAGAAGAGGAACTTGG 20

11 | GmCAMTA11 Forward TGGTTTATAAGCAAGATAACTCTG 24 180
Reverse GCTTACACGATTCCAGCA 18

12 | GmCAMTAI2 Forward ATGCAAATGATCATAACACAA 21 160
Reverse GTCTCACTCAGCCTATTGCT 20

13 | GmCAMTAI13 Forward ATGAACCATATTCGTCTCTGG 21 266
Reverse ATTCACAAATCCTGGAGAGTG 21

14 | GmCAMTA14 Forward TGAGTTTGAATGATGATGGC 20 247
Reverse TTACACGATTCCAGCACTTTC 21

15 | GmCAMTA15 Forward CTAATCAGAGTTTCTCCAGTCCT 23 305
Reverse CCCTTGATCATCGGGTCT 18

16 GmActinll Forward ACCGGAATGGTTAAGGCTGG 20 139
Reverse ACTGAGCCTCATCACCAACG 20

17 GmEF1 Forward TGCCGCCAAGAAGAAGTGAT 20 160
Reverse ACATGAAATCGGCGGACACT 20




Table S6. Primers for the qPCR of the GmCAMTAI12 orthologue’s regulatory network and internal
reference in Arabidopsis.

# | Gene/Protein Primer Primer Sequence (5" - 3°) bp :;;(;Cz;;t)
1 | At3G62140 Forward CGAACCAAAGGAAGCAGCAC 20 | 131
(NIP30) Reverse TAGCCTTCTTGGGTTGTGGC 20
2 | At1G30650 Forward CGTCGTACGAGGAATCGGAG 20| 185
(WRKY14 Reverse AGCCGGAGTTTGTGATGGAG 20
3 | At1G53720 Forward CAAAAGGGCAAAGGGAATGGG 21| 132
(CYP59) Reverse ATAGCCTTCACCTCCTCCGT 20
4 | At1G68090 Forward TTCACTGACCGAAGCAGGAC 20 | 180
(ANNDS) Reverse TTTCCTCAATGCCTTTGCGA 20
5 | AtGI11640 Forward AGATTTAACCTGGCCGGTGG 20| 134
(SR) Reverse GGCCAATAGCTCCACTTGGT 20
6 | At5G50320 Forward GGTTCGAACAGCTTCAGGGA 20 | 168
(ELO3) Reverse TGCCTAGGACAGCTACACCT 20
7 | A3G49050 Forward TGCCTAGGACAGCTACACCT 20| 153
(CaMFISP) Reverse GATACATGCGACCAGGAGCA 20
8 | AtG21390 Forward CAGCTTCGGTGTCTTGTTGC 20 | 101
(B120) Reverse ACAAATACCAAGCATAACCAATGA 24
9 | At2G43110 Forward ACCGGGAAACCCATCTGTTC 20 | 146
(DEAD BOX ™" Roverse ACAGAGATACCTGTTCCTCAACC 20

Containing
Helicase)
10 | At3G19850 Forward CAGGTGGGTCAGATGGGTTC 20 | 198
Reverse CGATGTCGTTCCAGGACCAG 20
11 | AWGI2110 Forward ACCGGAATGGTTAAGGCTGG 20 | 139
(AtActinl) Reverse ACTGAGCCTCATCACCAACG 20




Table S7. Primers for the qPCR of GmCAMTA12 regulatory network.

Gene/Protein Primer Primer Sequence (5'-3’) bp :;;(;C:E;t)
GLYMA19G409 | Forward AGATGCGGAATTTAATGAAAGGTTC 25
10 (NIP30) Reverse CCACTTGTCGTTCATATTCCCT n| °
GLYMAI12G154 |  Forward GTCGAAAACGGGGTAACG 18
30.2: (GmPLA 139
1-11d) Reverse TCAAATCGATCACGTTCTTCACG 23
GLYMA18G403 | Forward TATCCATAGAAAAGATAGGGCGGCA 25
60.1 (GmTACL1) | Reverse ACCAGCACCCAACCGAAACA 20 148
GLYMA06G181 Forward CTTGTTGGTTTGTTGCGGCT 20
50 (GmECP3) Reverse TTCTCTGCAAGCAATGCGCT 0] B
GLYMAO5G379 | Forward TGTTTACAAAAGGGTGGAGCTT 22
30 (GmSRL) Reverse TGCTGTGTGTTACAACCCCT 0| W
GLYMAO8GO16 | Forward GCTGATGATGCAGCACAATCTAAAGC 26
70 (GmSDA) Reverse CAACAGGCCATGTCAAATCTCCA 0|
GLYMA20G32 | Forward GGTGGAAATGGGTGGAGAACTATTG 25
540 (GMASR3) | Reverse GCGAACCTTTTTGTAATCGCG a|
GLYMA17G072 | Forward TAGGGGGTCACCAAAATGCC 20
00 (GmzFP) Reverse AACCCCAAGAGCACGATGAC 0] ¥




