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Coding sequence comparison between Ntε-LCY1 (Nt-1) and Nsyε-LCY (Nsyl) 

 
Nsyl : ATGGATTGTATTGGAGCTCGAAATTTTGCTACAATGGCGGTTTTTACGTGTCCGAGATTCAAATCATTAGGAAGAAAGAGAATTATGCCA :   90 
Nt-1 : ATGGATTGTATTGGAGCTCGAAATTTTTCTACAATGGCGGTTTTTACGTGTCCGAGATTCAAATCATTAGGAAGAAAGAGAATTATGCCA :   90 
                                                                                                         
Nsyl : AGAAAAAAGCAACCATTTTGGCCTATACATATGAAAGTGAAGTGTAGTGGAAGTGATAGTTGTGTAGTGGTTAAAGAAGATTTTGCTGAT :  180 
Nt-1 : AGAAAAAAGCAACCATTTTGGCCTATACATATGAAAGTGAAGTGTAGTGGAAGTGATAGTTGTGTAGTGGTTAAAGAAGATTTTGCTGAT :  180 
                                                                                                          
Nsyl : GAAGAAGATTACATAAAAGCTGGTGGTTCAGAACTTGTTTTTGTTCAAATGCAGCAGAATAAAGACATGGATCTACAGTCTAAGCTTTCT :  270 
Nt-1 : GAAGAAGATTATATAAAAGCTGGTGGTTCAGAACTTGTTTTTGTTCAAATGCAGCAGAATAAAGACATGGATCTACAGTCTAAGCTTTCT :  270 
                                                                                                          
Nsyl : GATAAGTTGCGACAAATATCATCAGCTGGACAAACTATACTGGATTTAGTGGTCATTGGCTGTGGTCCTGCTGGTCTTGCTCTTGCTGCG :  360 
Nt-1 : GATAAGTTGCGACAAATATCATCAGCTGGACAAACTATACTGGATTTAGTGGTCATTGGCTGTGGTCCTGCTGGTCTTGCTCTTGCTGCG :  360 
                                                                                                         
Nsyl : GAGTCTGCTAAACTCGGGTTGAACGTGGGGCTCGTTGGTCCTGATCTTCCTTTCACAAATAACTATGGTGTCTGGGAAGACGAGTTCAAA :  450 
Nt-1 : GAGTCTGCTAAACTCGGGTTGAACGTGGGGCTCGTTGGTCCTGATCTTCCTTTCACAAATAACTATGGTGTCTGGGAAGACGAGTTCAAA :  450  
                                                                                                         
Nsyl : GATCTTGGGCTTCAAGCATGCATTGAACATGTTTGGAGTGATACCATTGTATATCTTGATGATGCCGATCCAATTCTTATTGGACGTGCT :  540 
Nt-1 : GATCTTGGGCTTCAAGCATGCATTGAACATGTTTGGAGTGATACCATTGTATATCTTGATGATGCCGATCCAATTCTTATTGGACGTGCT :  540 
                                                                                                         
Nsyl : TATGGAAGAGTTAGTCGCCATTTACTGCATGAGGAGTTACTCAAAAGGTGTGTGGAGGCAGGTGTTTTATATCTTAACTCGAAAGTGGAT :  630 
Nt-1 : TATGGAAGAGTTAGTCGCCATTTACTGCATGAGGAGTTACTCAAAAGGTGTGTGGAGGCAGGTGTTTTATATCTTAACTCGAAAGTGGAT :  630 
                                                                                                         
Nsyl : AGGATCGTTGAGTCCACAAGTGGCCACAGTCTTGTAGAGTGCGAGGGCGACATTGTCATTCCTTGCAGGTTTGTCACTGTTGCATCTGGA :  720 
Nt-1 : AGGATCGTTGAGTCCACAAGTGGCCACAGTCTTGTAGAGTGCGAGGGCGACATTGTCATTCCTTGCAGGTTTGTCACTGTTGCATCTGGA :  720 
                                                                                                         
Nsyl : GCCGCCTCAGGGAAATTCTTGCAGTATGAGTTGGGAGGTCCTCGGGTTTCTGTTCAAACAGCTTATGGAGTGGAAGTTGAGGTCGATAAC :  810 
Nt-1 : GCCGCCTCAGGGAAATTCTTGCAGTATGAGTTGGGAGGTCCTCGGGTTTCTGTTCAAACAGCTTATGGAGTGGAAGTTGAGGTCGATAAC :  810 
                                                                                                         
Nsyl : AATCCGTATGATCCAAGCCTGATGGTTTTCATGGATTATAGAGACTATGTCAGACACGACGCTCAATCTTTAGAAGCTAAATATCCAACA :  900 
Nt-1 : AATCCGTATGATCCAAGCCTGATGGTTTTCATGGATTATAGAGACTATGTCAGACACGACGCTCAATCTTTAGAAGCTAAATATCCAACA :  900 
 
                                                                                                         
Nsyl : TTTCTTTATGCCATGCCCATGACTAAAACAAGAGTCTTTTTCGAGGAAACTTGTTTGGCTTCAAAAGATGCAATGCCATTTGATCTATTA :  990 
Nt-1 : TTTCTTTATGCCATGCCCATGACTAAAACAGGAGTCTTTTTCGAGGAAACTTGTTTGGCTTCAAAAGATGCAATGCCATTTGATCTATTA :  990 
     
                                                                                                         



 S2 
 

 

Nsyl : AAGAAAAAACTGATGTTACGATTGAACACATTGGGCATAAAAATTAAAAAAATCTACGAGGAGGAATGGTCTTACATACCAGTTGGTGGA : 1080 
Nt-1 : AAGAAAAAACTGATGTTACGATTGAACACATTGGGCATAAAAATTAAAAAAATCTACGAGGAGGAATGGTCTTACATACCAGTTGGTGGA : 1080 
                                                                                                         
Nsyl : TCGTTGCCAAATACAGAGCAGAAAACACTTGCGTTTGGCGCTGCTGCTAGCATGGTTCATCCAGCTACAGGTTATTCAGTTGTCAGATCA : 1170 
Nt-1 : TCGTTGCCAAATACAGAGCAGAAAACACTTGCGTTTGGCGCTGCTGCTAGCATGGTTCATCCAGCTACAGGTTATTCAGTTGTCAGATCA : 1170 
                                                                                                         
Nsyl : CTGTCCGAGGCGCCAAAATGCGCCTCCGTACTTGCAAATATTTTAAGACAAAATCATGTCAAGAACATGATTACCAGTTCAAGTGCCACA : 1260 
Nt-1 : CTGTCCGAGGCGCCAAAATGCGCCTCCGTACTTGCAAATATTTTAAGACAAAATCATGTCAAGAACATGATTACCAGTTCAAGTGCCACA : 1260 
                                                                                                         
Nsyl : AGTATCTCAACTCAAGCTTGGAACACCCTTTGGCCACAAGAACGAAAAAGGCAACGATCGTTTTTCCTATTTGGATTGGCACTCATATTG : 1350 
Nt-1 : AGTATCTCAACTCAAGCTTGGAACACCCTTTGGCCACAAGAACGAAAAAGGCAACGATCGTTTTTCCTATTTGGATTGGCACTCATATTG : 1350 
                                                                                                             
Nsyl : CAGCTGGATATTGAGGGGATTAGGTCATTTTTCCGCGCATTCTTCCGTGTACCAAAATGGATGTGGCAAGGTTTTCTTGGCTCTAGTCTT : 1440 
Nt-1 : CAGCTGGATATTGAGGGGATTAGGTCATTTTTCCGCGCATTCTTCCGTGTACCAAAATGGATGTGGCAAGGTTTTCTTGGCTCTAGTCTT : 1440 
                                                                                                          
Nsyl : TCATCAGCAGACCTCATGTTATTTGCCTTCTACATGTTTATTATTGCACCAAATGACATGAGAAAAGGCCTAATCAGACATCTGTTATCT : 1530 
Nt-1 : TCATCAGCAGACCTCATGTTATTTGCCTTCTACATGTTTATTATTGCACCAAATGACATGAGAAAAGGCCTAATCAGACATCTGTTATCT : 1530 
                                                            
Nsyl : GATCCAACTGGTGCAACTATGATAAGAACTTATCTTACATTTTAG : 1575 
Nt-1 : GATCCAACTGGTGCAACTATGATAAGAACTTATCTTACATTTTAG : 1575 

Coding sequence comparison between Ntε-LCY2 (Nt-2) and Ntom-LCY (Ntom) 

 
Ntom : ATGGAGTGTATTGGAGCTCGAAATTTTGCTACAATGGCGGTTTTTACGTGTCCGAGATTCAAATCATTAGGAAGAAGGAGAATTATGCCA :   90 
Nt-2 : ATGGAGTGTATTGGAGCTCGAAATTTTGCTACAATGGCGGTTTTTACGTGTCCGAGATTCAAATCATTAGGAAGAAGGAGAATTATGCCA :   90 
                                                                                                         
Ntom : AGAAAAAAGCAACCATTTTGGCCTATACATATGCAAGTGAAGTGTAGTGGAAATGAGAGTTGTGTAGTAGTTAAAGAAGATTTTGCTGAT :  180 
Nt-2 : AGAAAAAAGCAACCAATTTGGCCTATACATATGCAAGTGAAGTGTAGTGGAAATGAGAGTTGTGTAGTAGTTAAAGAAGATTTTGCCGAT :  180 
                                                                                                         
Ntom : GAAGAGGATTATATAAAAGCTGGTGGTTCAGAACTTGTTTTTGTTCAAATGCAGCAGAATAAAGACATGGATCTGCAGTCTAAGCTTTCT :  270 
Nt-2 : GAAGAGGATTATATAAAAGCTGGTGGTTCAGAACTTGTTTTTGTTCAAATGCAGCAGAATAAAGACATGGATCTGCAGTCTAAGCTTTCT :  270 
                                                                                                          
Ntom : GATAAGTTGCGACAAATATCATCAACTGGACAAACTATACTGGATTTGGTGGTCATAGGTTGTGGTCCTGCTGGTCTTGCTCTTGCCGCG :  360 
Nt-2 : GATAAGTTGCGACAAATATCATCAGCTGGACAAACTATACTGGATTTGGTGGTCATAGGCTGTGGTCCTGCTGGTCTTGCTCTTGCTGCG :  360 
                                                                                                         
Ntom : GAGTCTGCTAAACTCGGATTGAACGTTGGGCTCGTTGGTCCTGATCTTCCTTTCACAAATAACTATGGTGTTTGGGAGGATGAGTTCAAA :  450 
Nt-2 : GAGTCTGCTAAACTCGGATTGAACGTTGGGCTCGTTGGTCCTGATCTTCCTTTCACAAATAACTATGGTGTTTGGGAGGATGAGTTCAAA :  450 



 S3 
 

 

                                                                                                         
Ntom : GATCTTGGACTTCAAGCGTGCATTGAACATGTATGGAGGGATACCATTGTATATCTTGACGATGCCGATCCAATTCTTATCGGTCGTGCT :  540 
Nt-2 : GATCTTGGGCTTCAAGCGTGCATTGAACATGTTTGGAGGGATACCATAGTATATCTTGACGATGCCGATCCAATTCTTATCGGTCGTGCT :  540 
                                                                                                         
Ntom : TATGGAAGAGTTAGTCGCCATTTACTGCACGAGGAGTTACTCAAAAGGTGTGTGGAGGCAGGTGTTTTATATCTTAACTCGAAAGTGGAT :  630 
Nt-2 : TATGGAAGAGTTAGTCGCCATTTACTGCACGAGGAGTTACTCAAAAGGTGTGTGGAGGCAGGTGTTTTATATCTTAACTCGAAAGTGGAT :  630 
                                                                                                         
Ntom : AGGATCGTTGAGTCCACAAGTGGCCACAGTCTTGTAGAGTGCGAGGGCGACATTGTCATTCCTTGCAGGTTTGTCACTGTTGCATCTGGA :  720 
Nt-2 : AGGATCGTTGAGTCCACAAGTGGCCACAGTCTTGTAGAGTGCGAGGGCGACATTGTCATTCCTTGCAGGTTTGTCACTGTTGCATCTGGT :  720 
                                                                                                         
Ntom : GCCGCCTCAGGGAAATTCTTGCAGTATGAGTTGGGAGGTCCTCGGGTTTCTGTTCAAACAGCTTATGGAGTGGAAGTTGAGGTCGATAAC :  810 
Nt-2 : GCTGCCTCAGGGAAATTCTTGCAGTATGAGTTGGGAGGTCCTCGGGTTTCTGTTCAAACAGCTTATGGAGTGGAAGTTGAGGTCGATAAC :  810 
                                                                                                         
Ntom : AATCCGTATGATCCAAGTCTGATGGTTTTCATGGATTATAGAGACTATGTCAGACACGACGCTCAATCTTTAGAAGCTAAATATCCAACA :  900 
Nt-2 : AATCCGTATGATCCAAGCCTGATGGTTTTCATGGATTATAGAGACTATGTCAGACACGACGCTCAATCTTTAGAAGCTAAATATCCAACA :  900 
                                                                                                            
Ntom : TTTCTTTATGCCATGCCCATGACTAAAACAAGAGTCTTTTTCGAGGAAACTTGTTTGGCTTCAAAAGATGCAATGCCATTTGATTTGTTA :  990 
Nt-2 : TTTCTTTATGCCATGCCCATGACTAAAACAAGAGTCTTTTTCGAGGAAACTTGTTTGGCTTCAAAAGATGCAATGCCATTTGATTTGTTA :  990 
                                                                                                           
Ntom : AAGAAAAAGCTGATGTTACGATTGAACACACTGGGTGTAAGAATTAAGCAAATCTACGAGGAGGAATGGTCTTACATACCAGTTGGTGGA : 1080 
Nt-2 : AAGAAAAAACTGATGTTACGATTGAACACACTGGGTGTAAGAATTAAGCAAATCTACGAGGAGGAATGGTCATACATACCAGTTGGTGGA : 1080 
 
Ntom : TCGTTGCCAAATACAGAGCAGAAAACACTTGCGTTTGGCGCTGCTGCTAGCATGGTTCATCCAGCTACAGGTTATTCAGTTGTCAGATCA : 1170 
Nt-2 : TCTTTACCAAATACCGAGCAAAAAACACTTGCATTTGGTGCTGCTGCTAGCATGGTTCATCCAGCTACAGGTTATTCAGTTGTCAGATCA : 1170 
                                                                                                         
Ntom : CTGTCCGAGGCGCCAAAATGCGCCTCAGTACTTGCTAATATTTTAAGACAAAATCATGTCAAGAACATGCTTACTAGTTCAAGTACCACA : 1260 
Nt-2 : CTGTCCGAGGCACCAAAATGCGCCTCCGTACTTGCTAATATTTTACGACAAAATCATGTCAAGAACATGCTAACCAGTTCAAGTACCACA : 1260      
                                                                                                         
Ntom : AGTATCTCAACTCAAGCTTGGAACACCCTTTGGCCACAAGAACGAAAAAGGCAAAGATCGTTTTTCCTATTTGGCTTGGCACTCATATTG : 1350 
Nt-2 : AGTATCTCAACTCAAGCTTGGAACACCCTTTGGCCACAAGAACGAAAAAGGCAACGATCGTTTTTCCTATTTGGATTGGCACTCATATTG : 1350 
                                                                                                         
Ntom : CAGTTGGATATTGAGGGGATTAGGTCATTTTTCCGCGCATTCTTCCTTGTGCCAAAATGGATGTGGCAAGGATTTCTTGGCTCTAGTCTT : 1440 
Nt-2 : CAGTTGGATATTGAGGGGATTAGGTCATTTTTCCGCGCATTCTTCCGTGTGCCAAAATGGATGTGGCAAGGATTTCTTGGCTCTAGTCTT : 1440 
                                                                                                         
Ntom : TCATCAGCAGACCTCATGTTATTTGCCTTCTACATGTTTATTATTGCACCAAATGACATGAGAAAAGGCCTAATCAGACATCTGTTATCT : 1530 
Nt-2 : TCATCAGCAGACCTCATGTTATTTGCCTTCTACATGTTTATTATTGCACCAAATGACATGAGAAAAGGCCTAATCAGACATTTGTTATCT : 1530 
                                                                    
Ntom : GATCCAACTGGTGCAACCATGATAAGAACTTATCTTACATTTTAG : 1575 
Nt-2 : GATCCAACTGGTGCAACCATGATAAGAACTTATCTTACATTTTAG : 1575 


